	Table S1: the  basic data production

	Sample
	lung
	thyroid
	skin
	normal

	Type
	Raw data
	Clean data
	Raw data
	Clean data
	Raw data
	Clean data
	Raw data
	Clean data

	Number of Reads
	179031212
	169161880
	173388362
	167780856
	203548666
	193151878
	191987758
	185490440

	Data Size
	16112809080
	15224569200
	15604952580
	15100277040
	18319379940
	17383669020
	17278898220
	16694139600

	N of fq1
	496611
	395977
	417354
	313281
	589884
	362625
	495906
	392812

	N of fq2
	3430638
	69017
	2341874
	62917
	2700039
	80441
	3267421
	71796

	GC(%) of fq1
	49.57
	49.35
	45.9
	45.79
	50.54
	50.36
	45.96
	45.77

	GC(%) of fq2
	49.6
	49.31
	45.97
	45.86
	50.57
	50.36
	46.04
	45.85

	Q20(%) of fq1
	95.82
	96.82
	97.31
	97.86
	95.68
	96.59
	96.6
	97.3

	Q20(%) of fq2
	92.53
	95.26
	94.34
	96.32
	92.95
	95.25
	94.06
	95.97

	Q30(%) of fq1
	88.98
	90.23
	92.32
	93.06
	88.3
	89.46
	90.4
	91.31

	Q30(%) of fq2
	85.08
	87.8
	88.76
	90.75
	85.05
	87.36
	87.31
	89.23

	Discard Reads related to N
	122218
	95192
	120662
	121424

	Discard Reads related to low qual
	7559102
	5065930
	7168356
	5576196

	Discard Reads related to Adapter
	2188012
	446384
	3107770
	799698

	Clean data/Raw data
	94.49%
	96.77%
	94.89%
	96.62%
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	Table S2: the alignmental QC result

	fsuppSample
	lung
	thyroid
	skin
	normal

	Initial bases on target
	46019796
	46019796
	46019796
	46019796

	Initial bases near target
	67405926
	67405926
	67405926
	67405926

	Initial bases on or near target
	113425722
	113425722
	113425722
	113425722

	Total effective reads
	97307090
	141190414
	92384614
	128707336

	Total effective yield(Mb)
	8472.02
	12515.1
	8062.46
	11259.62

	Average read length(bp)
	87.06
	88.64
	87.27
	87.48

	Effective sequences on target(Mb)
	5195.86
	6515.44
	5030.72
	6514.88

	Effective sequences near target(Mb)
	1174.07
	2193.38
	1019.77
	1938.89

	Effective sequences on or near target(Mb)
	6369.94
	8708.82
	6050.49
	8453.77

	Number of reads uniquely mapped to target
	61404859
	79684206
	58836819
	78045722

	Number of reads uniquely mapped to genome
	84322988
	127322515
	80080869
	112117390

	Fraction of effective bases on target
	61.30%
	52.10%
	62.40%
	57.90%

	Fraction of uniquely mapped on target
	72.80%
	62.60%
	73.50%
	69.60%

	Fraction of effective bases on or near target
	75.20%
	69.60%
	75.00%
	75.10%

	Average sequencing depth on target
	112.9
	141.58
	109.32
	141.57

	Average sequencing depth near target
	17.42
	32.54
	15.13
	28.76

	Mismatch rate in target region
	0.30%
	0.22%
	0.28%
	0.26%

	Mismatch rate in all effective sequence
	0.39%
	0.25%
	0.37%
	0.31%

	Base covered on target
	45789792
	45684140
	45825983
	45807394

	Coverage of target region
	99.50%
	99.30%
	99.60%
	99.50%

	Base covered near target
	57310965
	64775529
	52771424
	64291023

	Coverage of flanking region
	85.00%
	96.10%
	78.30%
	95.40%

	Fraction of target covered with at least 20x
	92.40%
	89.80%
	91.10%
	92.80%

	Fraction of target covered with at least 10x
	96.30%
	94.30%
	95.80%
	96.70%

	Fraction of target covered with at least 4x
	98.50%
	97.50%
	98.40%
	98.70%

	Fraction of flanking region covered with at least 20x
	25.60%
	43.70%
	21.60%
	39.00%

	Fraction of flanking region covered with at least 10x
	39.30%
	61.80%
	33.60%
	56.50%

	Fraction of flanking region covered with at least 4x
	58.70%
	82.20%
	51.30%
	78.40%

	Mapping rate
	94.90%
	98.48%
	94.58%
	96.90%

	Duplicate rate
	39.39%
	14.55%
	49.43%
	28.39%

	
	
	
	
	










	Table S3: the snp annotation result

	Sample
	lung
	thyroid
	skin
	normal

	Total
	30888
	30442
	30779
	30998

	1000genome and dbsnp137
	29402
	28964
	29284
	29495

	1000genome specific
	1
	1
	1
	1

	dbSNP137 specific
	990
	988
	981
	979

	dbSNP rate
	98.39%
	98.39%
	98.33%
	98.31%

	Novel
	495
	489
	513
	523

	Hom
	12744
	12763
	12017
	12945

	Het
	18144
	17679
	18762
	18053

	Synonymous
	9842
	9666
	9873
	9864

	Missense
	8210
	8046
	8185
	8218

	Stopgain
	62
	66
	63
	64

	Stoploss
	28
	26
	27
	26

	Exonic
	17891
	17552
	17901
	17921

	Exonic and splicing
	251
	252
	247
	251

	Splicing
	51
	49
	50
	51

	NcRNA
	472
	477
	463
	480

	UTR5
	444
	408
	448
	457

	UTR5 and UTR3
	3
	3
	3
	3

	UTR3
	681
	668
	679
	685

	Intronic
	10185
	10080
	10100
	10207

	Upstream
	84
	83
	84
	85

	Upstream and downstream
	2
	2
	2
	2

	Downstream
	39
	40
	38
	40

	Intergenic
	785
	828
	764
	816

	SIFT
	1704
	1679
	1701
	1727

	Ti/Tv
	2.811
	2.8005
	2.8202
	2.7955

	dbSNP Ti/Tv
	2.8195
	2.8126
	2.8325
	2.8102

	Novel Ti/Tv
	2.3446
	2.1753
	2.2062
	2.0947

	
	
	
	
	








	Table S4: the indel annotation result

	Sample
	lung
	thyroid
	skin
	normal

	Total
	2327
	2254
	2088
	2383

	1000genome and dbsnp137
	901
	879
	865
	908

	1000genome specific
	143
	138
	135
	142

	dbSNP137 specific
	748
	768
	678
	787

	dbSNP rate
	70.86%
	73.07%
	73.90%
	71.13%

	Novel
	535
	496
	410
	546

	Hom
	871
	941
	818
	966

	Het
	1456
	1313
	1270
	1417

	Frameshift Insertion
	94
	94
	105
	98

	Non-frameshift Insertion
	59
	55
	61
	60

	Frameshift Deletion
	79
	70
	78
	77

	Non-frameshift Deletion
	81
	79
	82
	82

	Frameshift block substitution
	0
	0
	0
	0

	Non-frameshift block substitution
	0
	0
	0
	0

	Stopgain
	3
	3
	3
	3

	Stoploss
	1
	1
	1
	1

	Exonic
	314
	299
	326
	316

	Exonic and splicing
	3
	3
	4
	5

	Splicing
	31
	32
	27
	28

	NcRNA
	47
	43
	36
	49

	UTR5
	42
	39
	40
	44

	UTR5 and UTR3
	0
	0
	0
	0

	UTR3
	88
	95
	79
	91

	Intronic
	1733
	1674
	1512
	1778

	Upstream
	11
	12
	10
	12

	Upstream and downstream
	0
	0
	0
	0

	Downstream
	6
	6
	4
	6

	Intergenic
	52
	51
	50
	54

	
	
	
	
	








	Table S5: The germlinemutaions in cancer related gene

	Gene
	Chr
	Function
	Exonic function
	1000genome
	Dbsnp137
	Position
	REF
	ALT

	ALK(--)
	chr2
	exonic
	nonsynonymous SNV
	0.003
	rs35073634
	29449820
	G
	A

	APC(suppressor gene)
	chr5
	exonic
	nonsynonymous SNV
	　
	112174665
	T
	C

	BLM(suppressor gene)
	chr15
	exonic
	nonsynonymous SNV
	0.02
	rs28384991
	91295110
	C
	T

	BRCA1(suppressorgene)
	chr17
	exonic
	nonsynonymous SNV
	　
	41244376
	T
	C

	BRCA1(suppressorgene)
	chr17
	exonic
	nonsynonymous SNV
	0.27
	rs16941
	41244435
	T
	C

	BRCA1(suppressorgene)
	chr17
	exonic
	nonsynonymous SNV
	0.3
	rs16942
	41244000
	T
	C

	BRCA1(suppressorgene)
	chr17
	exonic
	nonsynonymous SNV
	0.3
	rs1799966
	41223094
	T
	C

	CHEK2(suppressorgene)
	chr22
	exonic
	nonsynonymous SNV
	　
	29091846
	G
	A

	EGFR(Oncogene)
	chr7
	exonic
	nonsynonymous SNV
	0.25
	rs2227983
	55229255
	G
	A

	ERCC5(--)
	chr13
	exonic
	nonsynonymous SNV
	0.39
	rs17655
	103528002
	G
	C

	FANCA(--)
	chr16
	exonic
	nonsynonymous SNV
	0.07
	rs11646374
	89857935
	G
	A

	FANCA(--)
	chr16
	exonic
	nonsynonymous SNV
	0.6
	rs2239359
	89849480
	C
	T

	MSH6(suppressor gene)
	chr2
	exonic
	nonsynonymous SNV
	0.18
	rs1042821
	48010488
	G
	A

	PMS2(other)
	chr7
	exonic
	nonsynonymous SNV
	0.04
	rs74902811
	6026864
	G
	A

	SETBP1(--)
	chr18
	exonic
	nonsynonymous SNV
	0.11
	rs1064204
	42532693
	C
	A

	
	
	
	
	
	
	
	
	









	Table S6: The somatic SNV of thyroid tumor tissue
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　

	Func
	Gene
	ExonicFunc
	AAChange
	Conserved
	SegDup
	1000G_ALL
	1000G_ALL
	1000G_ALL
	dbSNP137
	SIFT
	PolyPhen2
	LJB_PhyloP
	LJB_MutationTaster
	LJB_LRT
	Chr
	Start
	End
	Ref
	Obs
	Genotype
	Cosmic
	　
	　
	normal_reads1
	normal_reads2
	normal_var_freq
	normal_gt
	tumor_reads1
	tumor_reads2
	tumor_var_freq
	tumor_gt
	somatic_status
	somatic_p_value

	intergenic
	TMEM121(dist=177251),KIAA0125(dist=210048)
	　
	　
	　
	0.97
	0.48
	0.48
	0.48
	rs8709
	　
	　
	　
	　
	　
	chr14
	106173790
	106173790
	A
	G
	hom
	.
	.
	.
	176
	3
	1.68%
	A
	77
	772
	90.93%
	G
	Somatic
	1.60E-131

	intergenic
	TMEM121(dist=113013),KIAA0125(dist=274286)
	　
	　
	289;Name=lod=20
	0.96
	　
	　
	　
	rs1051611
	　
	　
	　
	　
	　
	chr14
	106109552
	106109552
	A
	G
	het
	.
	.
	.
	151
	2
	1.31%
	A
	75
	105
	58.33%
	R
	Somatic
	2.97E-34

	intergenic
	TMEM121(dist=177581),KIAA0125(dist=209718)
	　
	　
	265;Name=lod=16
	0.97
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr14
	106174120
	106174120
	A
	T
	het
	.
	.
	.
	61
	0
	0%
	A
	41
	46
	52.87%
	W
	Somatic
	2.37E-14

	intergenic
	TMEM121(dist=211283),KIAA0125(dist=176016)
	　
	　
	366;Name=lod=41
	0.96
	　
	　
	　
	rs1051611
	　
	　
	　
	　
	　
	chr14
	106207822
	106207822
	A
	G
	het
	.
	.
	.
	184
	3
	1.60%
	A
	134
	122
	47.66%
	R
	Somatic
	3.82E-32

	intergenic
	TMEM121(dist=239047),KIAA0125(dist=148252)
	　
	　
	　
	0.95
	0.29
	0.29
	0.29
	rs1051611
	　
	　
	　
	　
	　
	chr14
	106235586
	106235586
	A
	G
	het
	.
	.
	.
	1448
	11
	0.75%
	A
	245
	206
	45.68%
	R
	Somatic
	4.94E-132

	intergenic
	TMEM121(dist=211394),KIAA0125(dist=175905)
	　
	　
	387;Name=lod=50
	0.96
	0.15
	0.15
	0.15
	rs17841087
	　
	　
	　
	　
	　
	chr14
	106207933
	106207933
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	476
	8
	1.65%
	G
	299
	227
	43.16%
	R
	Somatic
	1.48E-65

	exonic
	SLC22A5
	nonsynonymous SNV
	NM_003060:c.G259C:p.A87P
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	0.15
	0.003
	0.990047
	0.749254
	0.879283
	chr5
	131705923
	131705923
	G
	C
	het
	.
	.
	.
	10
	0
	0%
	G
	6
	4
	40%
	S
	Somatic
	0.0433437

	intronic
	MYOF
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr10
	95107336
	95107336
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	29
	0
	0%
	G
	14
	9
	39.13%
	R
	Somatic
	2.22E-04

	exonic
	MUC4
	nonsynonymous SNV
	NM_018406:c.G2857C:p.E953Q
	　
	　
	0.76
	0.76
	0.76
	rs13095016
	0.33
	　
	　
	　
	　
	chr3
	195515594
	195515594
	C
	G
	het
	.
	.
	.
	17
	0
	0%
	C
	33
	21
	38.89%
	S
	Somatic
	9.51E-04

	intronic
	C3orf25
	　
	　
	　
	　
	0.4
	0.4
	0.4
	rs6764765
	　
	　
	　
	　
	　
	chr3
	129120743
	129120743
	A
	G
	het
	.
	.
	.
	14
	0
	0%
	A
	18
	11
	37.93%
	R
	Somatic
	0.0060148

	exonic
	TNXB
	nonsynonymous SNV
	NM_019105:c.T9332G:p.V3111G
	　
	0.94
	　
	　
	　
	　
	0.01
	　
	　
	　
	　
	chr6
	32017876
	32017876
	A
	C
	het
	.
	.
	.
	23
	0
	0%
	A
	7
	4
	36.36%
	M
	Somatic
	0.0071158

	intronic
	TRIM24
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr7
	138189190
	138189190
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	32
	0
	0%
	C
	35
	20
	36.36%
	Y
	Somatic
	2.13E-05

	intronic
	SREBF1
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr17
	17723367
	17723367
	A
	C
	het
	.
	.
	.
	14
	0
	0%
	A
	7
	4
	36.36%
	M
	Somatic
	0.026087

	intergenic
	TMEM121(dist=57020),KIAA0125(dist=330279)
	　
	　
	　
	0.97
	0.18
	0.18
	0.18
	rs8709
	　
	　
	　
	　
	　
	chr14
	106053559
	106053559
	A
	G
	het
	.
	.
	.
	51
	0
	0%
	A
	30
	17
	36.17%
	R
	Somatic
	6.00E-07

	intergenic
	TMEM121(dist=178466),KIAA0125(dist=208833)
	　
	　
	　
	0.97
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr14
	106175005
	106175005
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	35
	0
	0%
	G
	25
	14
	35.90%
	R
	Somatic
	3.31E-05

	intergenic
	TMEM121(dist=211543),KIAA0125(dist=175756)
	　
	　
	　
	0.96
	0.07
	0.07
	0.07
	rs11621259
	　
	　
	　
	　
	　
	chr14
	106208082
	106208082
	G
	T
	het
	.
	.
	.
	289
	4
	1.37%
	G
	178
	91
	33.83%
	K
	Somatic
	2.56E-28

	intergenic
	MIR4436A(dist=887388),LOC654342(dist=1825353)
	　
	　
	　
	0.99
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr2
	89999356
	89999356
	A
	G
	het
	.
	.
	.
	144
	0
	0%
	A
	206
	105
	33.76%
	R
	Somatic
	4.50E-21

	exonic
	COL22A1
	nonsynonymous SNV
	NM_152888:c.A1892C:p.Q631P
	363;Name=lod=40
	　
	　
	　
	　
	　
	0.23
	0.242094
	0.200895
	0.013001
	0.497769
	chr8
	139772496
	139772496
	T
	G
	het
	.
	.
	.
	12
	0
	0%
	T
	8
	4
	33.33%
	K
	Somatic
	0.0465839

	intronic
	NANP
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr20
	25604483
	25604483
	T
	G
	het
	.
	.
	.
	39
	0
	0%
	T
	8
	4
	33.33%
	K
	Somatic
	0.0019808

	intergenic
	TMEM121(dist=177362),KIAA0125(dist=209937)
	　
	　
	　
	0.97
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr14
	106173901
	106173901
	T
	G
	het
	.
	.
	.
	76
	0
	0%
	T
	49
	24
	32.88%
	K
	Somatic
	3.63E-09

	intergenic
	LINC00221(dist=218640),NONE(dist=NONE)
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	0.04
	　
	　
	　
	　
	chr14
	107170169
	107170169
	T
	C
	het
	.
	.
	.
	434
	0
	0%
	T
	302
	142
	31.98%
	Y
	Somatic
	1.43E-48

	intergenic
	TMEM121(dist=178153),KIAA0125(dist=209146)
	　
	　
	　
	0.97
	　
	　
	　
	rs111425248
	　
	　
	　
	　
	　
	chr14
	106174692
	106174692
	T
	G
	het
	.
	.
	.
	110
	0
	0%
	T
	47
	21
	30.88%
	K
	Somatic
	1.80E-10

	intergenic
	LINC00221(dist=218633),NONE(dist=NONE)
	　
	　
	235;Name=lod=12
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr14
	107170162
	107170162
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	452
	0
	0%
	G
	303
	135
	30.82%
	R
	Somatic
	1.06E-47

	intergenic
	DUX2(dist=2842),DUX4L4(dist=2142)
	　
	　
	　
	1
	　
	　
	　
	　
	0.19
	　
	　
	　
	　
	chr4
	191003131
	191003131
	G
	C
	het
	.
	.
	.
	19
	0
	0%
	G
	7
	3
	30%
	S
	Somatic
	0.0328407

	exonic
	HCN4
	synonymous SNV
	NM_005477:c.T3072G:p.G1024G
	496;Name=lod=138
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr15
	73615362
	73615362
	A
	C
	het
	.
	.
	.
	16
	0
	0%
	A
	7
	3
	30%
	M
	Somatic
	0.0461538

	intronic
	DNAH17
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr17
	76487688
	76487688
	A
	C
	het
	.
	.
	.
	16
	0
	0%
	A
	7
	3
	30%
	M
	Somatic
	0.0461538

	intergenic
	LINC00221(dist=218627),NONE(dist=NONE)
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr14
	107170156
	107170156
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	455
	0
	0%
	C
	314
	134
	29.91%
	Y
	Somatic
	1.18E-46

	exonic
	GSN
	nonsynonymous SNV
	NM_000177:c.A1687C:p.T563P
	572;Name=lod=282
	　
	　
	　
	　
	　
	0
	0.001
	0.99793
	0.994097
	0.999991
	chr9
	124088907
	124088907
	A
	C
	het
	.
	.
	.
	22
	0
	0%
	A
	17
	7
	29.17%
	M
	Somatic
	0.0064663

	intergenic
	MIR4436A(dist=409413),NONE(dist=NONE)
	　
	　
	　
	0.99
	　
	　
	　
	　
	0.11
	　
	　
	　
	　
	chr2
	89521381
	89521381
	T
	C
	het
	.
	.
	.
	117
	0
	0%
	T
	239
	97
	28.87%
	Y
	Somatic
	3.45E-15

	intronic
	ARHGAP9
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr12
	57869427
	57869427
	T
	G
	het
	.
	.
	.
	37
	0
	0%
	T
	10
	4
	28.57%
	K
	Somatic
	0.0040056

	intergenic
	TMEM121(dist=57131),KIAA0125(dist=330168)
	　
	　
	　
	0.97
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr14
	106053670
	106053670
	T
	G
	het
	.
	.
	.
	43
	0
	0%
	T
	20
	8
	28.57%
	K
	Somatic
	2.92E-04

	intronic
	TMEM101
	　
	　
	259;Name=lod=15
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr17
	42090542
	42090542
	A
	C
	het
	.
	.
	.
	24
	0
	0%
	A
	10
	4
	28.57%
	M
	Somatic
	0.0135609

	intergenic
	LINC00221(dist=218616),NONE(dist=NONE)
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	rs189122962
	0.46
	　
	　
	　
	　
	chr14
	107170145
	107170145
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	425
	2
	0.47%
	C
	326
	130
	28.51%
	Y
	Somatic
	4.07E-39

	intergenic
	LINC00221(dist=218611),NONE(dist=NONE)
	　
	　
	259;Name=lod=15
	　
	　
	　
	　
	　
	0.05
	　
	　
	　
	　
	chr14
	107170140
	107170140
	A
	G
	het
	.
	.
	.
	347
	0
	0%
	A
	344
	131
	27.58%
	R
	Somatic
	8.72E-36

	ncRNA_exonic
	LOC642846
	　
	　
	　
	0.99
	　
	　
	　
	rs2536755
	0.29
	　
	　
	　
	　
	chr12
	9447492
	9447492
	T
	C
	het
	.
	.
	.
	21
	0
	0%
	T
	16
	6
	27.27%
	Y
	Somatic
	0.0122388

	intergenic
	LINC00221(dist=218607),NONE(dist=NONE)
	　
	　
	259;Name=lod=15
	　
	　
	　
	　
	　
	0.67
	　
	　
	　
	　
	chr14
	107170136
	107170136
	C
	G
	het
	.
	.
	.
	332
	1
	0.30%
	C
	347
	130
	27.25%
	S
	Somatic
	1.71E-32

	intronic
	ULK1
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr12
	132394385
	132394385
	A
	C
	het
	.
	.
	.
	43
	0
	0%
	A
	11
	4
	26.67%
	M
	Somatic
	0.0032173

	intronic
	H1FOO
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr3
	129268231
	129268231
	T
	G
	het
	.
	.
	.
	20
	0
	0%
	T
	14
	5
	26.32%
	K
	Somatic
	0.020196

	exonic
	HLA-DPB1
	nonsynonymous SNV
	NM_002121:c.G700A:p.V234M
	272;Name=lod=17
	　
	0.13
	0.13
	0.13
	rs11551421
	0.02
	0
	0.962419
	0.54672
	0.99806
	chr6
	33053609
	33053609
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	16
	0
	0%
	G
	14
	5
	26.32%
	R
	Somatic
	0.035819

	exonic
	SH2D2A
	nonsynonymous SNV
	NM_001161443:c.A983C:p.H328P
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	0.02
	0.969
	0.948835
	0.296847
	0.016398
	chr1
	156777073
	156777073
	T
	G
	het
	.
	.
	.
	25
	0
	0%
	T
	31
	11
	26.19%
	K
	Somatic
	0.003331

	exonic
	CLCN1
	nonsynonymous SNV
	NM_000083:c.G152C:p.G51A
	　
	　
	　
	　
	　
	rs75643846
	0.13
	0.001
	0.988519
	0.016364
	0.650654
	chr7
	143013457
	143013457
	G
	C
	het
	.
	.
	.
	80
	0
	0%
	G
	147
	52
	26.13%
	S
	Somatic
	2.46E-09

	intergenic
	TMEM121(dist=178152),KIAA0125(dist=209147)
	　
	　
	　
	0.97
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr14
	106174691
	106174691
	C
	G
	het
	.
	.
	.
	109
	0
	0%
	C
	47
	16
	25.40%
	S
	Somatic
	2.68E-08

	intronic
	ATP2A3
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr17
	3833765
	3833765
	T
	G
	het
	.
	.
	.
	17
	0
	0%
	T
	12
	4
	25%
	K
	Somatic
	0.044477

	exonic
	COPE
	nonsynonymous SNV
	NM_007263:c.A352C:p.T118P
	573;Name=lod=285
	　
	　
	　
	　
	　
	0.04
	0.255
	0.995366
	0.996719
	1
	chr19
	19017860
	19017860
	T
	G
	het
	.
	.
	.
	22
	0
	0%
	T
	9
	3
	25%
	K
	Somatic
	0.0367647

	UTR5
	GRIK1
	　
	　
	395;Name=lod=54
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr21
	31311877
	31311877
	A
	C
	het
	.
	.
	.
	20
	0
	0%
	A
	18
	6
	25%
	M
	Somatic
	0.0190672

	exonic
	ELK1
	nonsynonymous SNV
	NM_005229:c.A487C:p.T163P
	541;Name=lod=211
	0.93
	　
	　
	　
	　
	0
	0.98
	0.996959
	0.999574
	1
	chrX
	47498461
	47498461
	T
	G
	het
	.
	.
	.
	36
	0
	0%
	T
	15
	5
	25%
	K
	Somatic
	0.0040588

	intergenic
	LINC00221(dist=218683),NONE(dist=NONE)
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	0.02
	　
	　
	　
	　
	chr14
	107170212
	107170212
	C
	G
	het
	.
	.
	.
	300
	2
	0.66%
	C
	278
	90
	24.46%
	S
	Somatic
	1.58E-23

	intronic
	ARL6IP1
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr16
	18804752
	18804752
	A
	T
	het
	.
	.
	.
	16
	0
	0%
	A
	25
	8
	24.24%
	W
	Somatic
	0.0307868

	intergenic
	TMEM121(dist=178151),KIAA0125(dist=209148)
	　
	　
	　
	0.97
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr14
	106174690
	106174690
	T
	A
	het
	.
	.
	.
	108
	0
	0%
	T
	47
	15
	24.19%
	W
	Somatic
	8.03E-08

	ncRNA_exonic
	MIR663B
	　
	　
	　
	0.91
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr2
	133014617
	133014617
	A
	G
	het
	.
	.
	.
	47
	0
	0%
	A
	13
	4
	23.53%
	R
	Somatic
	0.0037458

	exonic
	ADAD2
	nonsynonymous SNV
	NM_001145400:c.A1063C:p.T355P
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	0.19
	0.09
	0.025761
	0.018445
	0.476572
	chr16
	84229431
	84229431
	A
	C
	het
	.
	.
	.
	51
	0
	0%
	A
	13
	4
	23.53%
	M
	Somatic
	0.0029225

	intergenic
	LINC00221(dist=218597),NONE(dist=NONE)
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr14
	107170126
	107170126
	A
	G
	het
	.
	.
	.
	345
	2
	0.58%
	A
	374
	113
	23.20%
	R
	Somatic
	1.28E-26

	UTR3
	PTMA
	　
	　
	588;Name=lod=328
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr2
	232577585
	232577585
	C
	A
	het
	.
	.
	.
	21
	0
	0%
	C
	10
	3
	23.08%
	M
	Somatic
	0.0477941

	UTR3
	PTMA
	　
	　
	588;Name=lod=328
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr2
	232577586
	232577586
	T
	A
	het
	.
	.
	.
	21
	0
	0%
	T
	10
	3
	23.08%
	W
	Somatic
	0.0477941

	exonic
	CEBPD
	nonsynonymous SNV
	NM_005195:c.A217C:p.T73P
	676;Name=lod=744
	　
	　
	　
	　
	　
	0.15
	0.322424
	0.979443
	5.14E-04
	0.355999
	chr8
	48650466
	48650466
	T
	G
	het
	.
	.
	.
	41
	0
	0%
	T
	10
	3
	23.08%
	K
	Somatic
	0.0115304

	intronic
	SLC13A5
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr17
	6596495
	6596495
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	22
	0
	0%
	G
	20
	6
	23.08%
	R
	Somatic
	0.0187613

	intronic
	DCAF15
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr19
	14066889
	14066889
	G
	C
	het
	.
	.
	.
	60
	1
	1.64%
	G
	10
	3
	23.08%
	S
	Somatic
	0.0157836

	intergenic
	MED15(dist=80618),POM121L4P(dist=21306)
	　
	　
	　
	0.97
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr22
	21022537
	21022537
	G
	T
	het
	.
	.
	.
	27
	0
	0%
	G
	10
	3
	23.08%
	K
	Somatic
	0.0289474

	intergenic
	MED15(dist=80625),POM121L4P(dist=21299)
	　
	　
	　
	0.97
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr22
	21022544
	21022544
	G
	T
	het
	.
	.
	.
	26
	0
	0%
	G
	10
	3
	23.08%
	K
	Somatic
	0.0312945

	intronic
	HSPG2
	　
	　
	462;Name=lod=101
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr1
	22215206
	22215206
	T
	G
	het
	.
	.
	.
	31
	0
	0%
	T
	25
	7
	21.88%
	K
	Somatic
	0.0060836

	intronic
	NPC1
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr18
	21120398
	21120398
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	20
	0
	0%
	G
	18
	5
	21.74%
	R
	Somatic
	0.0349564

	exonic
	TGFBR3
	nonsynonymous SNV
	NM_001195683:c.T2467C:p.S823P
	510;Name=lod=158
	　
	　
	　
	　
	　
	0.13
	0.687
	0.906681
	0.819556
	0.996965
	chr1
	92149382
	92149382
	A
	G
	het
	.
	.
	.
	43
	0
	0%
	A
	11
	3
	21.43%
	R
	Somatic
	0.0124402

	exonic
	DNM3
	nonsynonymous SNV
	NM_001136127:c.C142A:p.L48I
	690;Name=lod=847
	　
	　
	　
	　
	　
	0.01
	　
	　
	　
	　
	chr1
	171810938
	171810938
	C
	A
	het
	.
	.
	.
	25
	0
	0%
	C
	11
	3
	21.43%
	M
	Somatic
	0.0398293

	intronic
	DUX4L3,DUX4L5,DUX4L6,DUX4L7
	　
	　
	417;Name=lod=66
	1
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr10
	135491299
	135491299
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	33
	0
	0%
	G
	11
	3
	21.43%
	R
	Somatic
	0.0224484

	exonic
	TMEM161A
	nonsynonymous SNV
	NM_017814:c.T986G:p.V329G
	606;Name=lod=388
	　
	　
	　
	　
	　
	0
	0.963
	0.962849
	0.898651
	0.999813
	chr19
	19231904
	19231904
	A
	C
	het
	.
	.
	.
	48
	0
	0%
	A
	22
	6
	21.43%
	M
	Somatic
	0.0017233

	intergenic
	MIR4436A(dist=887457),LOC654342(dist=1825284)
	　
	　
	　
	0.99
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr2
	89999425
	89999425
	G
	C
	het
	.
	.
	.
	165
	0
	0%
	G
	280
	76
	21.35%
	S
	Somatic
	1.51E-14

	UTR3
	PGAM2
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr7
	44102338
	44102338
	T
	G
	het
	.
	.
	.
	26
	0
	0%
	T
	19
	5
	20.83%
	K
	Somatic
	0.0200608

	intergenic
	MIR4436A(dist=887450),LOC654342(dist=1825291)
	　
	　
	309;Name=lod=24
	0.99
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr2
	89999418
	89999418
	T
	C
	het
	.
	.
	.
	159
	1
	0.62%
	T
	279
	73
	20.74%
	Y
	Somatic
	2.59E-12

	intergenic
	MIR4436A(dist=409344),NONE(dist=NONE)
	　
	　
	　
	0.99
	　
	　
	　
	　
	1
	　
	　
	　
	　
	chr2
	89521312
	89521312
	C
	G
	het
	.
	.
	.
	144
	0
	0%
	C
	295
	76
	20.49%
	S
	Somatic
	1.31E-12

	intronic
	FBLN2
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr3
	13663426
	13663426
	G
	C
	het
	.
	.
	.
	42
	0
	0%
	G
	8
	2
	20%
	S
	Somatic
	0.0339367

	intronic
	DGKQ
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr4
	960325
	960325
	T
	G
	het
	.
	.
	.
	49
	0
	0%
	T
	8
	2
	20%
	K
	Somatic
	0.0263004

	upstream
	ULBP3
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr6
	150390204
	150390204
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	34
	0
	0%
	G
	8
	2
	20%
	R
	Somatic
	0.0475687

	intronic
	RELN
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr7
	103202405
	103202405
	C
	A
	het
	.
	.
	.
	36
	0
	0%
	C
	16
	4
	20%
	M
	Somatic
	0.0131912

	exonic
	FAM83A
	synonymous SNV
	NM_032899:c.A1095C:p.P365P
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr8
	124219718
	124219718
	A
	C
	het
	.
	.
	.
	30
	0
	0%
	A
	12
	3
	20%
	M
	Somatic
	0.0320648

	exonic
	RECQL4
	nonsynonymous SNV
	NM_004260:c.G2707C:p.G903R
	355;Name=lod=37
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr8
	145738279
	145738279
	C
	G
	het
	.
	.
	.
	37
	0
	0%
	C
	8
	2
	20%
	S
	Somatic
	0.0416281

	intronic
	B4GALNT4
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr11
	373423
	373423
	A
	C
	het
	.
	.
	.
	32
	0
	0%
	A
	12
	3
	20%
	M
	Somatic
	0.0280604

	exonic
	USP5
	nonsynonymous SNV
	NM_001098536:c.A754C:p.T252P
	493;Name=lod=135
	　
	　
	　
	　
	　
	0
	0.961
	0.997906
	0.999995
	1
	chr12
	6966040
	6966040
	A
	C
	het
	.
	.
	.
	24
	0
	0%
	A
	52
	13
	20%
	M
	Somatic
	0.0116792

	exonic
	GLTP
	nonsynonymous SNV
	NM_016433:c.A86C:p.H29P
	617;Name=lod=431
	　
	　
	　
	　
	　
	0.02
	0.996
	0.934842
	0.991123
	0.999997
	chr12
	110318094
	110318094
	T
	G
	het
	.
	.
	.
	33
	0
	0%
	T
	8
	2
	20%
	K
	Somatic
	0.0498339

	exonic
	CRAMP1L
	nonsynonymous SNV
	NM_020825:c.A1550G:p.Q517R
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	0.01
	　
	　
	　
	　
	chr16
	1706308
	1706308
	A
	G
	het
	.
	.
	.
	41
	0
	0%
	A
	8
	2
	20%
	R
	Somatic
	0.0352941

	intronic
	ABCC6
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr16
	16248710
	16248710
	A
	C
	het
	.
	.
	.
	28
	0
	0%
	A
	12
	3
	20%
	M
	Somatic
	0.036869

	exonic
	ZNF407
	nonsynonymous SNV
	NM_017757:c.T6536G:p.V2179G
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr18
	72776213
	72776213
	T
	G
	het
	.
	.
	.
	25
	0
	0%
	T
	12
	3
	20%
	K
	Somatic
	0.0460526

	exonic
	CELF5
	nonsynonymous SNV
	NM_001172673:c.G198C:p.E66D
	668;Name=lod=689
	　
	　
	　
	　
	　
	0.01
	0.294
	0.958507
	0.768233
	0.844055
	chr19
	3224935
	3224935
	G
	C
	het
	.
	.
	.
	34
	0
	0%
	G
	8
	2
	20%
	S
	Somatic
	0.0475687

	exonic
	CIC
	nonsynonymous SNV
	NM_015125:c.T2258G:p.V753G
	573;Name=lod=285
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	0.137
	0.996216
	0.103472
	0.852081
	chr19
	42795178
	42795178
	T
	G
	het
	.
	.
	.
	56
	1
	1.75%
	T
	20
	5
	20%
	K
	Somatic
	0.0091544

	exonic
	PPP2R3B
	nonsynonymous SNV
	NM_013239:c.A1034C:p.H345P
	654;Name=lod=604
	1
	　
	　
	　
	　
	0.08
	　
	　
	　
	　
	chrX
	306253
	306253
	T
	G
	het
	.
	.
	.
	44
	0
	0%
	T
	8
	2
	20%
	K
	Somatic
	0.0314465

	intergenic
	MIR4436A(dist=887440),LOC654342(dist=1825301)
	　
	　
	　
	0.99
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr2
	89999408
	89999408
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	159
	1
	0.62%
	G
	251
	62
	19.81%
	R
	Somatic
	1.93E-11

	intergenic
	LINC00221(dist=218592),NONE(dist=NONE)
	　
	　
	　
	　
	0.003
	0.003
	0.003
	rs1064564
	0.17
	　
	　
	　
	　
	chr14
	107170121
	107170121
	C
	G
	het
	.
	.
	.
	349
	1
	0.29%
	C
	391
	93
	19.21%
	S
	Somatic
	7.59E-23

	intergenic
	MIR4436A(dist=409351),NONE(dist=NONE)
	　
	　
	　
	0.99
	　
	　
	　
	　
	0.01
	　
	　
	　
	　
	chr2
	89521319
	89521319
	A
	G
	het
	.
	.
	.
	137
	0
	0%
	A
	293
	69
	19.06%
	R
	Somatic
	3.26E-11

	exonic
	C8orf80
	nonsynonymous SNV
	NM_001010906:c.T2093G:p.V698G
	477;Name=lod=116
	　
	　
	　
	　
	　
	0.01
	　
	　
	　
	　
	chr8
	27886844
	27886844
	A
	C
	het
	.
	.
	.
	24
	0
	0%
	A
	34
	8
	19.05%
	M
	Somatic
	0.02055

	exonic
	FAM71F2
	nonsynonymous SNV
	NM_001012454:c.T259C:p.S87P
	501;Name=lod=145
	　
	　
	　
	　
	　
	0.05
	　
	　
	　
	　
	chr7
	128315807
	128315807
	T
	C
	het
	.
	.
	.
	54
	1
	1.82%
	T
	60
	14
	18.92%
	Y
	Somatic
	0.0017989

	intronic
	DAP3
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr1
	155671935
	155671935
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	27
	0
	0%
	C
	26
	6
	18.75%
	Y
	Somatic
	0.0201119

	exonic
	CHRD
	nonsynonymous SNV
	NM_003741:c.T1124G:p.V375G
	621;Name=lod=446
	　
	　
	　
	　
	　
	0.14
	0.001
	0.823815
	0.023758
	0.997062
	chr3
	184100862
	184100862
	T
	G
	het
	.
	.
	.
	26
	0
	0%
	T
	13
	3
	18.75%
	K
	Somatic
	0.0487805

	exonic
	C6orf174
	synonymous SNV
	NM_001012279:c.T51C:p.S17S
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr6
	127837709
	127837709
	A
	G
	het
	.
	.
	.
	47
	0
	0%
	A
	13
	3
	18.75%
	R
	Somatic
	0.0141019

	exonic
	C7orf52
	nonsynonymous SNV
	NM_198571:c.T356G:p.V119G
	481;Name=lod=120
	　
	　
	　
	　
	　
	0.05
	0.064
	0.236032
	0.006284
	0.967387
	chr7
	100816758
	100816758
	A
	C
	het
	.
	.
	.
	42
	0
	0%
	A
	13
	3
	18.75%
	M
	Somatic
	0.0181488

	exonic
	PPP1R26
	nonsynonymous SNV
	NM_014811:c.G2237C:p.G746A
	　
	0.9
	　
	　
	　
	　
	0.33
	0.016
	0.943249
	0.003923
	0.663402
	chr9
	138378593
	138378593
	G
	C
	het
	.
	.
	.
	36
	0
	0%
	G
	13
	3
	18.75%
	S
	Somatic
	0.0253394

	intronic
	GRIN1
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr9
	140055722
	140055722
	A
	C
	het
	.
	.
	.
	59
	1
	1.67%
	A
	13
	3
	18.75%
	M
	Somatic
	0.0276077

	exonic
	MED16
	synonymous SNV
	NM_005481:c.G1335C:p.G445G
	395;Name=lod=54
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr19
	879955
	879955
	C
	G
	het
	.
	.
	.
	50
	1
	1.96%
	C
	13
	3
	18.75%
	S
	Somatic
	0.0396357

	intronic
	ADAMTS10
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr19
	8651149
	8651149
	T
	G
	het
	.
	.
	.
	50
	0
	0%
	T
	13
	3
	18.75%
	K
	Somatic
	0.0122378

	exonic
	TFE3
	nonsynonymous SNV
	NM_006521:c.G442T:p.A148S
	583;Name=lod=312
	　
	　
	　
	　
	　
	0.34
	0.379439
	0.975398
	0.022445
	0.996999
	chrX
	48896724
	48896724
	C
	A
	het
	.
	.
	.
	28
	0
	0%
	C
	13
	3
	18.75%
	M
	Somatic
	0.0422833

	intergenic
	PNMA6D(dist=96700),MAGEA1(dist=138752)
	　
	　
	　
	1
	　
	　
	　
	　
	0.01
	　
	　
	　
	　
	chrX
	152342770
	152342770
	A
	C
	het
	.
	.
	.
	35
	0
	0%
	A
	13
	3
	18.75%
	M
	Somatic
	0.0268908

	intergenic
	MIR4436A(dist=887441),LOC654342(dist=1825300)
	　
	　
	　
	0.99
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr2
	89999409
	89999409
	C
	G
	het
	.
	.
	.
	161
	0
	0%
	C
	256
	59
	18.73%
	S
	Somatic
	3.39E-12

	intronic
	EXOG
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr3
	38539096
	38539096
	T
	C
	het
	.
	.
	.
	31
	0
	0%
	T
	22
	5
	18.52%
	Y
	Somatic
	0.0176185

	ncRNA_intronic
	FAM7A1,FAM7A2,FAM7A3
	　
	　
	428;Name=lod=73
	1
	　
	　
	　
	rs77132839
	　
	　
	　
	　
	　
	chr15
	32716918
	32716918
	A
	T
	het
	.
	.
	.
	63
	1
	1.56%
	A
	71
	16
	18.39%
	W
	Somatic
	6.64E-04

	intronic
	UCKL1
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr20
	62576980
	62576980
	T
	G
	het
	.
	.
	.
	95
	0
	0%
	T
	40
	9
	18.37%
	K
	Somatic
	3.61E-05

	exonic
	ZSWIM5
	nonsynonymous SNV
	NM_020883:c.G170C:p.R57P
	742;Name=lod=1387
	　
	　
	　
	　
	　
	0.13
	0.938
	0.989161
	0.016843
	0.989585
	chr1
	45671853
	45671853
	C
	G
	het
	.
	.
	.
	43
	0
	0%
	C
	9
	2
	18.18%
	S
	Somatic
	0.0384347

	exonic
	PLXND1
	nonsynonymous SNV
	NM_015103:c.C654G:p.S218R
	697;Name=lod=911
	　
	　
	　
	　
	　
	0.04
	0.849
	0.949769
	0.771293
	0.598794
	chr3
	129324829
	129324829
	G
	C
	het
	.
	.
	.
	37
	0
	0%
	G
	9
	2
	18.18%
	S
	Somatic
	0.0487589

	splicing
	IDUA(NM_000203:exon2:c.159-1G>C)
	　
	　
	395;Name=lod=54
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr4
	981596
	981596
	G
	C
	het
	.
	.
	.
	49
	0
	0%
	G
	9
	2
	18.18%
	S
	Somatic
	0.0310734

	intronic
	AGPAT5
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr8
	6566416
	6566416
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	41
	0
	0%
	G
	9
	2
	18.18%
	R
	Somatic
	0.0414781

	exonic
	KIAA0368
	nonsynonymous SNV
	NM_001080398:c.A197G:p.E66G
	538;Name=lod=204
	　
	　
	　
	　
	　
	0.25
	　
	　
	　
	　
	chr9
	114246716
	114246716
	T
	C
	het
	.
	.
	.
	50
	0
	0%
	T
	9
	2
	18.18%
	Y
	Somatic
	0.0300546

	exonic
	DUX2
	nonsynonymous SNV
	NM_012147:c.T1076G:p.V359G
	　
	1
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr10
	135494775
	135494775
	T
	G
	het
	.
	.
	.
	37
	0
	0%
	T
	9
	2
	18.18%
	K
	Somatic
	0.0487589

	exonic
	C15orf52
	nonsynonymous SNV
	NM_207380:c.T712G:p.W238G
	428;Name=lod=73
	　
	　
	　
	　
	　
	0
	0.999
	0.996436
	0.819736
	0.998612
	chr15
	40630028
	40630028
	A
	C
	het
	.
	.
	.
	37
	0
	0%
	A
	9
	2
	18.18%
	M
	Somatic
	0.0487589

	exonic
	PDIA2
	nonsynonymous SNV
	NM_006849:c.T521G:p.V174G
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	0
	0.753
	0.991854
	0.830852
	0.959211
	chr16
	334773
	334773
	T
	G
	het
	.
	.
	.
	39
	0
	0%
	T
	9
	2
	18.18%
	K
	Somatic
	0.044898

	exonic
	GUCY2D
	synonymous SNV
	NM_000180:c.G708A:p.G236G
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr17
	7907073
	7907073
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	41
	0
	0%
	G
	9
	2
	18.18%
	R
	Somatic
	0.0414781

	exonic
	FAM134C
	nonsynonymous SNV
	NM_178126:c.T182G:p.V61G
	689;Name=lod=839
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	0.984
	0.998839
	0.994375
	0.999999
	chr17
	40761161
	40761161
	A
	C
	het
	.
	.
	.
	39
	0
	0%
	A
	9
	2
	18.18%
	M
	Somatic
	0.044898

	exonic
	HMHA1
	nonsynonymous SNV
	NM_012292:c.T2756G:p.V919G
	524;Name=lod=180
	　
	　
	　
	　
	　
	0.45
	0.022
	0.915283
	0.013947
	0.985396
	chr19
	1083153
	1083153
	T
	G
	het
	.
	.
	.
	38
	0
	0%
	T
	9
	2
	18.18%
	K
	Somatic
	0.0467687

	exonic
	HMHA1
	nonsynonymous SNV
	NM_012292:c.C2827A:p.P943T
	361;Name=lod=39
	　
	　
	　
	　
	　
	0.02
	0.841
	0.994044
	0.951457
	1
	chr19
	1083224
	1083224
	C
	A
	het
	.
	.
	.
	40
	0
	0%
	C
	9
	2
	18.18%
	M
	Somatic
	0.0431373

	intergenic
	ZNF813(dist=9367),ZNF331(dist=17264)
	　
	　
	　
	0.94
	　
	　
	　
	rs59572887
	　
	　
	　
	　
	　
	chr19
	54006913
	54006913
	T
	A
	het
	.
	.
	.
	24
	0
	0%
	T
	36
	8
	18.18%
	W
	Somatic
	0.0239762

	exonic
	SRC
	nonsynonymous SNV
	NM_005417:c.T851G:p.V284G
	642;Name=lod=540
	　
	　
	　
	　
	　
	0
	0.998
	0.995841
	1
	1
	chr20
	36026249
	36026249
	T
	G
	het
	.
	.
	.
	37
	0
	0%
	T
	9
	2
	18.18%
	K
	Somatic
	0.0487589

	intronic
	PDXK
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr21
	45175822
	45175822
	T
	C
	het
	.
	.
	.
	38
	0
	0%
	T
	9
	2
	18.18%
	Y
	Somatic
	0.0467687

	intronic
	PLXNB2
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr22
	50716513
	50716513
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	38
	0
	0%
	C
	9
	2
	18.18%
	Y
	Somatic
	0.0467687

	exonic
	RREB1
	nonsynonymous SNV
	NM_001003698:c.T4355G:p.V1452G
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	0.32
	0
	0.058072
	0
	0.581943
	chr6
	7247203
	7247203
	T
	G
	het
	.
	.
	.
	66
	1
	1.49%
	T
	23
	5
	17.86%
	K
	Somatic
	0.0080099

	intronic
	POLR2J
	　
	　
	　
	0.99
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr7
	102119224
	102119224
	A
	C
	het
	.
	.
	.
	59
	1
	1.67%
	A
	14
	3
	17.65%
	M
	Somatic
	0.0319078

	intronic
	MCPH1
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr8
	6264217
	6264217
	T
	G
	het
	.
	.
	.
	56
	0
	0%
	T
	14
	3
	17.65%
	K
	Somatic
	0.0109332

	exonic
	SCYL1
	nonsynonymous SNV
	NM_001048218:c.T2333G:p.V778G
	496;Name=lod=138
	　
	　
	　
	　
	　
	0
	0.001
	0.130909
	7.60E-05
	0.999803
	chr11
	65305994
	65305994
	T
	G
	het
	.
	.
	.
	36
	0
	0%
	T
	14
	3
	17.65%
	K
	Somatic
	0.0290276

	intronic
	PKD1
	　
	　
	　
	0.98
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr16
	2147997
	2147997
	G
	C
	het
	.
	.
	.
	42
	0
	0%
	G
	14
	3
	17.65%
	S
	Somatic
	0.0209173

	exonic
	ZNF768
	nonsynonymous SNV
	NM_024671:c.A1348C:p.T450P
	562;Name=lod=257
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	0.519
	0.996336
	0.484361
	0.991794
	chr16
	30536113
	30536113
	T
	G
	het
	.
	.
	.
	57
	1
	1.72%
	T
	14
	3
	17.65%
	K
	Somatic
	0.034407

	intergenic
	ANKRD62P1-PARP4P3(dist=16403),XKR3(dist=91473)
	　
	　
	　
	1
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr22
	17172833
	17172833
	G
	T
	het
	.
	.
	.
	49
	1
	2%
	G
	56
	12
	17.65%
	K
	Somatic
	0.0056848

	intronic
	MATN1
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr1
	31189600
	31189600
	A
	C
	het
	.
	.
	.
	27
	0
	0%
	A
	33
	7
	17.50%
	M
	Somatic
	0.021438

	intronic
	SLC1A5
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr19
	47285618
	47285618
	A
	C
	het
	.
	.
	.
	21
	0
	0%
	A
	33
	7
	17.50%
	M
	Somatic
	0.0427339

	intronic
	SLC12A4
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr16
	67980269
	67980269
	A
	C
	het
	.
	.
	.
	55
	1
	1.79%
	A
	19
	4
	17.39%
	M
	Somatic
	0.0234954

	exonic
	EPN2
	nonsynonymous SNV
	NM_001102664:c.A800C:p.N267T
	548;Name=lod=224
	　
	　
	　
	　
	　
	0
	0.961
	0.998473
	0.99847
	1
	chr17
	19237296
	19237296
	A
	C
	het
	.
	.
	.
	30
	0
	0%
	A
	19
	4
	17.39%
	M
	Somatic
	0.0302399

	exonic
	TSEN54
	nonsynonymous SNV
	NM_207346:c.A814G:p.R272G
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	0.06
	0.594
	0.886768
	0.301993
	0.701592
	chr17
	73517976
	73517976
	A
	G
	het
	.
	.
	.
	37
	0
	0%
	A
	19
	4
	17.39%
	R
	Somatic
	0.0181591

	intergenic
	MIR4436A(dist=409361),NONE(dist=NONE)
	　
	　
	　
	0.99
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr2
	89521329
	89521329
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	135
	1
	0.74%
	C
	288
	60
	17.24%
	Y
	Somatic
	1.05E-08

	intronic
	C20orf27
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr20
	3735199
	3735199
	T
	C
	het
	.
	.
	.
	66
	1
	1.49%
	T
	39
	8
	17.02%
	Y
	Somatic
	0.0034607

	intergenic
	MIR4436A(dist=409360),NONE(dist=NONE)
	　
	　
	　
	0.99
	　
	　
	　
	　
	0.07
	　
	　
	　
	　
	chr2
	89521328
	89521328
	G
	C
	het
	.
	.
	.
	135
	0
	0%
	G
	286
	58
	16.86%
	S
	Somatic
	1.02E-09

	exonic
	SKI
	nonsynonymous SNV
	NM_003036:c.T1318C:p.S440P
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	0.36
	0
	0.83367
	0.19732
	0.930114
	chr1
	2235385
	2235385
	T
	C
	het
	.
	.
	.
	43
	0
	0%
	T
	10
	2
	16.67%
	Y
	Somatic
	0.0444444

	intronic
	CHD5
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr1
	6191853
	6191853
	G
	C
	het
	.
	.
	.
	26
	0
	0%
	G
	20
	4
	16.67%
	S
	Somatic
	0.0461398

	intronic
	COL16A1
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr1
	32140567
	32140567
	A
	C
	het
	.
	.
	.
	25
	0
	0%
	A
	25
	5
	16.67%
	M
	Somatic
	0.0409646

	intronic
	PDE4DIP
	　
	　
	　
	0.95
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr1
	144906012
	144906012
	C
	A
	het
	.
	.
	.
	51
	1
	1.92%
	C
	40
	8
	16.67%
	M
	Somatic
	0.011197

	UTR5
	RPS6KC1
	　
	　
	624;Name=lod=457
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr1
	213224744
	213224744
	A
	G
	het
	.
	.
	.
	41
	0
	0%
	A
	15
	3
	16.67%
	R
	Somatic
	0.0251007

	ncRNA_exonic
	MIR663B
	　
	　
	　
	0.91
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr2
	133014616
	133014616
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	47
	0
	0%
	C
	15
	3
	16.67%
	Y
	Somatic
	0.0186813

	splicing
	AQP12B(NM_001102467:exon3:c.724+2T>G)
	　
	　
	455;Name=lod=94
	0.99
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr2
	241619767
	241619767
	A
	C
	het
	.
	.
	.
	30
	0
	0%
	A
	15
	3
	16.67%
	M
	Somatic
	0.0471785

	exonic
	MST1
	synonymous SNV
	NM_020998:c.T939C:p.T313T
	　
	0.98
	0.07
	0.07
	0.07
	rs7431215
	　
	　
	　
	　
	　
	chr3
	49723823
	49723823
	A
	G
	het
	.
	.
	.
	39
	0
	0%
	A
	20
	4
	16.67%
	R
	Somatic
	0.0178389

	exonic
	SCAMP1
	nonsynonymous SNV
	NM_004866:c.C259A:p.L87I
	662;Name=lod=656
	　
	　
	　
	　
	　
	0
	　
	　
	　
	　
	chr5
	77712389
	77712389
	C
	A
	het
	.
	.
	.
	48
	0
	0%
	C
	10
	2
	16.67%
	M
	Somatic
	0.0372881

	exonic
	SYNJ2
	nonsynonymous SNV
	NM_001178088:c.A1678C:p.T560P
	529;Name=lod=189
	　
	　
	　
	　
	　
	0.01
	0.059
	0.998282
	0.259544
	0.999992
	chr6
	158497754
	158497754
	A
	C
	het
	.
	.
	.
	56
	1
	1.75%
	A
	75
	15
	16.67%
	M
	Somatic
	0.002899

	intronic
	VAV2
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr9
	136652340
	136652340
	T
	G
	het
	.
	.
	.
	33
	0
	0%
	T
	20
	4
	16.67%
	K
	Somatic
	0.0269006

	exonic
	ZFP36L1
	nonsynonymous SNV
	NM_001244701:c.A46C:p.T16P
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	0.981
	0.005847
	0.002388
	0.613058
	chr14
	69262821
	69262821
	T
	G
	het
	.
	.
	.
	47
	0
	0%
	T
	20
	4
	16.67%
	K
	Somatic
	0.0109362

	intronic
	SOLH
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr16
	601701
	601701
	G
	C
	het
	.
	.
	.
	49
	0
	0%
	G
	15
	3
	16.67%
	S
	Somatic
	0.0170337

	exonic
	VASN
	nonsynonymous SNV
	NM_138440:c.T284G:p.V95G
	387;Name=lod=50
	　
	　
	　
	　
	　
	0
	0.961
	0.998
	0.943522
	0.999952
	chr16
	4431162
	4431162
	T
	G
	het
	.
	.
	.
	51
	0
	0%
	T
	10
	2
	16.67%
	K
	Somatic
	0.0337942

	exonic;splicing
	MYO1C;MYO1C
	nonsynonymous SNV
	NM_001080779:c.G546T:p.E182D
	467;Name=lod=105
	　
	　
	　
	　
	　
	0
	0.989
	0.998437
	0.999968
	1
	chr17
	1386155
	1386155
	C
	A
	het
	.
	.
	.
	62
	0
	0%
	C
	10
	2
	16.67%
	M
	Somatic
	0.0244354

	exonic
	MYO18A
	nonsynonymous SNV
	NM_078471:c.T5083G:p.S1695A
	548;Name=lod=225
	　
	　
	　
	　
	　
	0.39
	　
	　
	　
	　
	chr17
	27419465
	27419465
	A
	C
	het
	.
	.
	.
	27
	0
	0%
	A
	20
	4
	16.67%
	M
	Somatic
	0.042521

	intronic
	LGALS3BP
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr17
	76970686
	76970686
	T
	G
	het
	.
	.
	.
	36
	0
	0%
	T
	15
	3
	16.67%
	K
	Somatic
	0.0328979

	exonic
	PRR12
	synonymous SNV
	NM_020719:c.A696C:p.P232P
	703;Name=lod=962
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr19
	50098288
	50098288
	A
	C
	het
	.
	.
	.
	44
	0
	0%
	A
	10
	2
	16.67%
	M
	Somatic
	0.0428571

	exonic
	MYH7B
	nonsynonymous SNV
	NM_020884:c.T3785G:p.V1262G
	590;Name=lod=332
	　
	　
	　
	　
	　
	0
	0.439099
	0.954399
	0.057295
	0.945963
	chr20
	33585355
	33585355
	T
	G
	het
	.
	.
	.
	35
	0
	0%
	T
	25
	5
	16.67%
	K
	Somatic
	0.0172528

	intronic
	CNKSR2
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chrX
	21666938
	21666938
	G
	T
	het
	.
	.
	.
	43
	0
	0%
	G
	30
	6
	16.67%
	K
	Somatic
	0.0070074

	intergenic
	FOXD4L4(dist=31384),AQP7P3(dist=106426)
	　
	　
	　
	1
	　
	　
	　
	rs3894117
	　
	　
	　
	　
	　
	chr9
	42751726
	42751726
	T
	C
	het
	.
	.
	.
	55
	1
	1.79%
	T
	66
	13
	16.46%
	Y
	Somatic
	0.0042027

	exonic
	PSD2
	nonsynonymous SNV
	NM_032289:c.A1951C:p.T651P
	579;Name=lod=301
	　
	　
	　
	　
	　
	0.21
	0.001
	0.906466
	0.134431
	0.999926
	chr5
	139218340
	139218340
	A
	C
	het
	.
	.
	.
	33
	0
	0%
	A
	41
	8
	16.33%
	M
	Somatic
	0.0126532

	exonic
	PLCXD1
	nonsynonymous SNV
	NM_018390:c.A425G:p.E142G
	325;Name=lod=28
	1
	　
	　
	　
	　
	0.01
	　
	　
	　
	　
	chrX
	208197
	208197
	A
	G
	het
	.
	.
	.
	46
	0
	0%
	A
	31
	6
	16.22%
	R
	Somatic
	0.0061592

	exonic
	TIGD5
	nonsynonymous SNV
	NM_032862:c.T1847G:p.V616G
	426;Name=lod=72
	　
	　
	　
	　
	　
	0.02
	0.992
	0.861971
	0.003036
	0.865551
	chr8
	144681920
	144681920
	T
	G
	het
	.
	.
	.
	51
	1
	1.92%
	T
	21
	4
	16%
	K
	Somatic
	0.0359822

	intronic
	MMP21
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr10
	127464192
	127464192
	G
	T
	het
	.
	.
	.
	51
	0
	0%
	G
	21
	4
	16%
	K
	Somatic
	0.0098599

	exonic
	SPHK2
	nonsynonymous SNV
	NM_001204160:c.A1096C:p.T366P
	352;Name=lod=36
	　
	　
	　
	　
	　
	0.24
	0.243
	0.880884
	0.003491
	0.790555
	chr19
	49132269
	49132269
	A
	C
	het
	.
	.
	.
	82
	1
	1.20%
	A
	21
	4
	16%
	M
	Somatic
	0.0098958

	intergenic
	ZNF813(dist=9369),ZNF331(dist=17262)
	　
	　
	　
	0.94
	　
	　
	　
	rs57872010
	　
	　
	　
	　
	　
	chr19
	54006915
	54006915
	T
	G
	het
	.
	.
	.
	26
	0
	0%
	T
	37
	7
	15.91%
	K
	Somatic
	0.0319664

	ncRNA_exonic
	MIR663B
	　
	　
	　
	0.91
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr2
	133014603
	133014603
	G
	T
	het
	.
	.
	.
	54
	1
	1.82%
	G
	16
	3
	15.79%
	K
	Somatic
	0.0496869

	intronic
	EBF1
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr5
	158523960
	158523960
	C
	G
	het
	.
	.
	.
	36
	0
	0%
	C
	16
	3
	15.79%
	S
	Somatic
	0.0369354

	exonic
	ADCY1
	nonsynonymous SNV
	NM_021116:c.T572G:p.V191G
	627;Name=lod=470
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	0.847
	0.991251
	0.876946
	0.999999
	chr7
	45614714
	45614714
	T
	G
	het
	.
	.
	.
	60
	0
	0%
	T
	16
	3
	15.79%
	K
	Somatic
	0.0122536

	exonic
	DEGS2
	nonsynonymous SNV
	NM_206918:c.T182G:p.V61G
	483;Name=lod=122
	　
	　
	　
	　
	　
	0
	0.338
	0.863237
	0.999908
	0.999987
	chr14
	100615948
	100615948
	A
	C
	het
	.
	.
	.
	35
	0
	0%
	A
	16
	3
	15.79%
	M
	Somatic
	0.0390663

	intronic
	PCSK4
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	0
	　
	　
	　
	　
	chr19
	1487127
	1487127
	G
	T
	het
	.
	.
	.
	45
	0
	0%
	G
	16
	3
	15.79%
	K
	Somatic
	0.0232575

	exonic
	ZBTB45
	synonymous SNV
	NM_032792:c.A1071C:p.P357P
	　
	0.91
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr19
	59027970
	59027970
	T
	G
	het
	.
	.
	.
	44
	0
	0%
	T
	16
	3
	15.79%
	K
	Somatic
	0.0244013

	intergenic
	MIR4436A(dist=887548),LOC654342(dist=1825193)
	　
	　
	513;Name=lod=162
	0.99
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr2
	89999516
	89999516
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	225
	1
	0.44%
	G
	338
	62
	15.50%
	R
	Somatic
	3.49E-12

	exonic
	BAI2
	nonsynonymous SNV
	NM_001703:c.T2308C:p.S770P
	550;Name=lod=230
	　
	　
	　
	　
	　
	0.11
	0.007
	0.861014
	0.076903
	0.837693
	chr1
	32205096
	32205096
	A
	G
	het
	.
	.
	.
	58
	0
	0%
	A
	22
	4
	15.38%
	R
	Somatic
	0.0077481

	exonic
	COL4A4
	nonsynonymous SNV
	NM_000092:c.G365A:p.G122D
	544;Name=lod=216
	　
	　
	　
	　
	　
	0
	0.997
	0.028443
	0.99806
	0.75887
	chr2
	227984618
	227984618
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	45
	0
	0%
	C
	11
	2
	15.38%
	Y
	Somatic
	0.0471869

	exonic
	PPP2CB
	synonymous SNV
	NM_001009552:c.G45A:p.E15E
	611;Name=lod=404
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr8
	30669893
	30669893
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	63
	0
	0%
	C
	11
	2
	15.38%
	Y
	Somatic
	0.0273684

	exonic
	EPPK1
	nonsynonymous SNV
	NM_031308:c.C1325T:p.T442M
	289;Name=lod=20
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr8
	144946097
	144946097
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	50
	0
	0%
	G
	11
	2
	15.38%
	R
	Somatic
	0.0399386

	exonic
	OPLAH
	nonsynonymous SNV
	NM_017570:c.A3715C:p.T1239P
	355;Name=lod=37
	　
	　
	　
	　
	　
	0.64
	　
	　
	　
	　
	chr8
	145106637
	145106637
	T
	G
	het
	.
	.
	.
	44
	0
	0%
	T
	11
	2
	15.38%
	K
	Somatic
	0.0488722

	exonic
	PPP1R16A
	nonsynonymous SNV
	NM_032902:c.C1064A:p.T355N
	566;Name=lod=267
	　
	　
	　
	　
	　
	0.23
	0.001
	0.959824
	0.216492
	0.997484
	chr8
	145726538
	145726538
	C
	A
	het
	.
	.
	.
	70
	0
	0%
	C
	11
	2
	15.38%
	M
	Somatic
	0.022921

	intronic
	FBXW5
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr9
	139837173
	139837173
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	75
	0
	0%
	G
	11
	2
	15.38%
	R
	Somatic
	0.0203762

	exonic
	SFRP5
	nonsynonymous SNV
	NM_003015:c.G234T:p.E78D
	770;Name=lod=1792
	　
	　
	　
	　
	　
	0.44
	0.008
	0.957443
	0.807466
	0.99992
	chr10
	99531357
	99531357
	C
	A
	het
	.
	.
	.
	47
	0
	0%
	C
	11
	2
	15.38%
	M
	Somatic
	0.0440678

	exonic
	EMX2
	nonsynonymous SNV
	NM_001165924:c.A230C:p.H77P
	781;Name=lod=1985
	　
	　
	　
	　
	　
	0.11
	0.999
	0.984189
	0.754868
	1
	chr10
	119303008
	119303008
	A
	C
	het
	.
	.
	.
	44
	0
	0%
	A
	11
	2
	15.38%
	M
	Somatic
	0.0488722

	exonic
	IRS2
	nonsynonymous SNV
	NM_003749:c.T833G:p.V278G
	666;Name=lod=679
	　
	　
	　
	　
	　
	0
	0.995
	0.993975
	0.011412
	0.999998
	chr13
	110437568
	110437568
	A
	C
	het
	.
	.
	.
	54
	0
	0%
	A
	11
	2
	15.38%
	M
	Somatic
	0.0352782

	UTR3
	ZNF219
	　
	　
	545;Name=lod=219
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr14
	21558643
	21558643
	T
	C
	het
	.
	.
	.
	60
	0
	0%
	T
	22
	4
	15.38%
	Y
	Somatic
	0.0070401

	exonic
	TMEM30B
	nonsynonymous SNV
	NM_001017970:c.A623C:p.N208T
	607;Name=lod=390
	　
	　
	　
	　
	rs76886675
	0
	0.934
	0.997195
	0.992387
	1
	chr14
	61747243
	61747243
	T
	G
	het
	.
	.
	.
	69
	0
	0%
	T
	11
	2
	15.38%
	K
	Somatic
	0.0234869

	UTR5
	CINP
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr14
	102829232
	102829232
	A
	C
	het
	.
	.
	.
	62
	1
	1.59%
	A
	22
	4
	15.38%
	M
	Somatic
	0.0242758

	intergenic
	TMEM121(dist=177580),KIAA0125(dist=209719)
	　
	　
	265;Name=lod=16
	0.97
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr14
	106174119
	106174119
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	60
	0
	0%
	C
	44
	8
	15.38%
	Y
	Somatic
	0.0015827

	intergenic
	XYLT1(dist=873033),MIR3180-1(dist=58264)
	　
	　
	607;Name=lod=392
	0.99
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr16
	18437771
	18437771
	G
	C
	het
	.
	.
	.
	54
	0
	0%
	G
	11
	2
	15.38%
	S
	Somatic
	0.0352782

	exonic
	NKD1
	nonsynonymous SNV
	NM_033119:c.G170A:p.G57D
	455;Name=lod=94
	　
	　
	　
	　
	　
	0.27
	0.009
	0.999018
	0.04247
	0.993531
	chr16
	50583444
	50583444
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	46
	0
	0%
	G
	11
	2
	15.38%
	R
	Somatic
	0.0455874

	exonic
	TMEM132E
	nonsynonymous SNV
	NM_207313:c.A337C:p.T113P
	594;Name=lod=346
	　
	　
	　
	　
	　
	0.05
	0
	0.997453
	0.986894
	0.999996
	chr17
	32953415
	32953415
	A
	C
	het
	.
	.
	.
	46
	0
	0%
	A
	11
	2
	15.38%
	M
	Somatic
	0.0455874

	exonic
	PFKL
	nonsynonymous SNV
	NM_002626:c.T1349A:p.V450E
	412;Name=lod=63
	　
	　
	　
	　
	　
	0.02
	0.065
	0.988252
	0.998576
	0.999995
	chr21
	45742026
	45742026
	T
	A
	het
	.
	.
	.
	60
	0
	0%
	T
	11
	2
	15.38%
	W
	Somatic
	0.0296804

	exonic
	IGDCC4
	nonsynonymous SNV
	NM_020962:c.A232C:p.T78P
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	0.26
	0
	0.00113
	0.030188
	0.832791
	chr15
	65703547
	65703547
	T
	G
	het
	.
	.
	.
	32
	0
	0%
	T
	50
	9
	15.25%
	K
	Somatic
	0.0160324

	exonic
	TRPA1
	nonsynonymous SNV
	NM_007332:c.T1576G:p.Y526D
	602;Name=lod=372
	　
	　
	　
	　
	　
	0
	0.998
	0.998164
	0.968959
	1
	chr8
	72966056
	72966056
	A
	C
	het
	.
	.
	.
	52
	1
	1.89%
	A
	34
	6
	15%
	M
	Somatic
	0.0234417

	exonic
	LINGO1
	synonymous SNV
	NM_032808:c.A1089C:p.T363T
	585;Name=lod=319
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr15
	77907160
	77907160
	T
	G
	het
	.
	.
	.
	62
	0
	0%
	T
	17
	3
	15%
	K
	Somatic
	0.0128726

	exonic
	PKMYT1
	synonymous SNV
	NM_004203:c.A1251C:p.P417P
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr16
	3024060
	3024060
	T
	G
	het
	.
	.
	.
	54
	0
	0%
	T
	17
	3
	15%
	K
	Somatic
	0.0175861

	intronic
	MEIS3
	　
	　
	655;Name=lod=614
	　
	　
	　
	　
	　
	0
	　
	　
	　
	　
	chr19
	47918144
	47918144
	T
	G
	het
	.
	.
	.
	33
	0
	0%
	T
	17
	3
	15%
	K
	Somatic
	0.0486639

	exonic
	CDC42EP1
	nonsynonymous SNV
	NM_152243:c.A119C:p.H40P
	504;Name=lod=149
	　
	　
	　
	　
	　
	1
	0
	0.974416
	2.51E-04
	0.999997
	chr22
	37962475
	37962475
	A
	C
	het
	.
	.
	.
	41
	0
	0%
	A
	17
	3
	15%
	M
	Somatic
	0.0316755

	exonic
	SELO
	nonsynonymous SNV
	NM_031454:c.A1883C:p.H628P
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	0.22
	0.63
	0.076203
	0.995639
	0.047134
	chr22
	50655671
	50655671
	A
	C
	het
	.
	.
	.
	88
	1
	1.12%
	A
	17
	3
	15%
	M
	Somatic
	0.0191084

	exonic
	SF3B3
	synonymous SNV
	NM_012426:c.C375A:p.P125P
	685;Name=lod=808
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr16
	70563080
	70563080
	C
	A
	het
	.
	.
	.
	51
	1
	1.92%
	C
	57
	10
	14.93%
	M
	Somatic
	0.0134506

	UTR3
	TMEM184B
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr22
	38617419
	38617419
	T
	G
	het
	.
	.
	.
	52
	1
	1.89%
	T
	23
	4
	14.81%
	K
	Somatic
	0.0420499

	UTR5
	TFB1M
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr6
	155635602
	155635602
	A
	C
	het
	.
	.
	.
	46
	0
	0%
	A
	29
	5
	14.71%
	M
	Somatic
	0.0115747

	exonic
	SEZ6L
	synonymous SNV
	NM_001184773:c.A267C:p.A89A
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr22
	26688544
	26688544
	A
	C
	het
	.
	.
	.
	34
	0
	0%
	A
	29
	5
	14.71%
	M
	Somatic
	0.0266935

	intronic
	COPG2
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr7
	130148881
	130148881
	C
	A
	het
	.
	.
	.
	26
	0
	0%
	C
	41
	7
	14.58%
	M
	Somatic
	0.0409146

	exonic
	SPG11
	nonsynonymous SNV
	NM_001160227:c.G6611C:p.G2204A
	　
	　
	　
	　
	　
	rs79186522
	0.34
	0.006
	0.95023
	0.07104
	0.92384
	chr15
	44858101
	44858101
	C
	G
	het
	.
	.
	.
	32
	0
	0%
	C
	41
	7
	14.58%
	S
	Somatic
	0.0231777

	exonic
	PPP2R1B
	synonymous SNV
	NM_001177562:c.T45G:p.G15G
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr11
	111637041
	111637041
	A
	C
	het
	.
	.
	.
	128
	1
	0.78%
	A
	47
	8
	14.55%
	M
	Somatic
	2.99E-04

	exonic
	ARHGAP6
	synonymous SNV
	NM_006125:c.T591G:p.G197G
	527;Name=lod=184
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chrX
	11272825
	11272825
	A
	C
	het
	.
	.
	.
	24
	0
	0%
	A
	47
	8
	14.55%
	M
	Somatic
	0.0466701

	intronic
	AGRN
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr1
	978898
	978898
	T
	G
	het
	.
	.
	.
	71
	0
	0%
	T
	12
	2
	14.29%
	K
	Somatic
	0.0254902

	ncRNA_intronic
	CROCCP2
	　
	　
	　
	0.94
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr1
	16950339
	16950339
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	49
	0
	0%
	C
	12
	2
	14.29%
	Y
	Somatic
	0.046595

	intronic
	C1orf173
	　
	　
	343;Name=lod=33
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr1
	75139143
	75139143
	A
	C
	het
	.
	.
	.
	54
	1
	1.82%
	A
	24
	4
	14.29%
	M
	Somatic
	0.0421708

	UTR3
	ACADM
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr1
	76228470
	76228470
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	77
	1
	1.28%
	G
	18
	3
	14.29%
	R
	Somatic
	0.0291483

	exonic
	GREB1
	nonsynonymous SNV
	NM_014668:c.A1676G:p.D559G
	419;Name=lod=67
	　
	　
	　
	　
	　
	0
	0.941
	0.997601
	0.244249
	0.99944
	chr2
	11733232
	11733232
	A
	G
	het
	.
	.
	.
	55
	0
	0%
	A
	12
	2
	14.29%
	R
	Somatic
	0.0387894

	UTR5
	EPAS1
	　
	　
	469;Name=lod=107
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr2
	46525046
	46525046
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	50
	0
	0%
	C
	12
	2
	14.29%
	Y
	Somatic
	0.0451389

	exonic
	GLI2
	nonsynonymous SNV
	NM_005270:c.A3611C:p.H1204P
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	0.18
	0.009
	0.751704
	0.273475
	0.58634
	chr2
	121747101
	121747101
	A
	C
	het
	.
	.
	.
	37
	0
	0%
	A
	18
	3
	14.29%
	M
	Somatic
	0.0431034

	exonic
	MAP3K2
	synonymous SNV
	NM_006609:c.A1035C:p.P345P
	625;Name=lod=463
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr2
	128079632
	128079632
	T
	G
	het
	.
	.
	.
	49
	1
	2%
	T
	30
	5
	14.29%
	K
	Somatic
	0.0408245

	exonic
	AIM1
	nonsynonymous SNV
	NM_001624:c.T176G:p.V59G
	363;Name=lod=40
	　
	　
	　
	　
	　
	0
	0.995
	0.913907
	0.002532
	0.994423
	chr6
	106960392
	106960392
	T
	G
	het
	.
	.
	.
	49
	0
	0%
	T
	12
	2
	14.29%
	K
	Somatic
	0.046595

	intronic
	POR
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr7
	75615473
	75615473
	C
	A
	het
	.
	.
	.
	61
	0
	0%
	C
	12
	2
	14.29%
	M
	Somatic
	0.0327928

	intronic
	EIF2C2
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr8
	141542478
	141542478
	A
	C
	het
	.
	.
	.
	31
	0
	0%
	A
	30
	5
	14.29%
	M
	Somatic
	0.0363248

	exonic
	BRD3
	synonymous SNV
	NM_007371:c.G72C:p.P24P
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr9
	136918528
	136918528
	C
	G
	het
	.
	.
	.
	68
	1
	1.45%
	C
	36
	6
	14.29%
	S
	Somatic
	0.0114516

	exonic
	PLCB3
	synonymous SNV
	NM_001184883:c.T2829G:p.G943G
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr11
	64032969
	64032969
	T
	G
	het
	.
	.
	.
	52
	0
	0%
	T
	18
	3
	14.29%
	K
	Somatic
	0.021384

	exonic
	HNF1A
	nonsynonymous SNV
	NM_000545:c.A1687C:p.T563P
	499;Name=lod=142
	　
	　
	　
	　
	　
	0.21
	0
	0.830578
	0.07833
	0.946344
	chr12
	121437349
	121437349
	A
	C
	het
	.
	.
	.
	42
	0
	0%
	A
	18
	3
	14.29%
	M
	Somatic
	0.033492

	intronic
	SCARB1
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr12
	125299664
	125299664
	T
	G
	het
	lung
	carcinoma
	adenocarcinoma
	64
	1
	1.54%
	T
	42
	7
	14.29%
	K
	Somatic
	0.0109651

	intergenic
	LOC645752(dist=14694),LOC91450(dist=51693)
	　
	　
	　
	0.95
	0.006
	0.006
	0.006
	rs142683584
	　
	　
	　
	　
	　
	chr15
	78233882
	78233882
	A
	T
	het
	.
	.
	.
	39
	0
	0%
	A
	24
	4
	14.29%
	W
	Somatic
	0.026713

	ncRNA_intronic
	PKD1P1
	　
	　
	　
	0.99
	　
	　
	　
	rs2914408
	　
	　
	　
	　
	　
	chr16
	16422171
	16422171
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	69
	1
	1.43%
	C
	18
	3
	14.29%
	Y
	Somatic
	0.0370734

	intronic
	DNAH3
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr16
	20963705
	20963705
	T
	G
	het
	.
	.
	.
	33
	0
	0%
	T
	30
	5
	14.29%
	K
	Somatic
	0.0311424

	exonic
	SBK1
	nonsynonymous SNV
	NM_001024401:c.G719A:p.G240D
	674;Name=lod=733
	　
	　
	　
	　
	　
	0
	0.997
	0.996938
	0.999969
	1
	chr16
	28331686
	28331686
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	73
	0
	0%
	G
	12
	2
	14.29%
	R
	Somatic
	0.024325

	intronic
	MVP
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr16
	29853192
	29853192
	T
	G
	het
	.
	.
	.
	51
	1
	1.92%
	T
	30
	5
	14.29%
	K
	Somatic
	0.036643

	intronic
	SLC7A5
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr16
	87870073
	87870073
	T
	G
	het
	.
	.
	.
	48
	0
	0%
	T
	12
	2
	14.29%
	K
	Somatic
	0.0481227

	exonic
	ZC3H18
	nonsynonymous SNV
	NM_144604:c.A1978C:p.T660P
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	0.02
	0.328895
	0.013614
	3.25E-04
	0.802355
	chr16
	88691089
	88691089
	A
	C
	het
	.
	.
	.
	59
	0
	0%
	A
	12
	2
	14.29%
	M
	Somatic
	0.0346271

	exonic
	DIRAS1
	synonymous SNV
	NM_145173:c.C48G:p.G16G
	753;Name=lod=1525
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr19
	2717757
	2717757
	G
	C
	het
	.
	.
	.
	68
	0
	0%
	G
	12
	2
	14.29%
	S
	Somatic
	0.0274014

	intronic
	DOCK6
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr19
	11319547
	11319547
	A
	C
	het
	.
	.
	.
	40
	0
	0%
	A
	18
	3
	14.29%
	M
	Somatic
	0.0369547

	intronic
	TFAP2C
	　
	　
	272;Name=lod=17
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr20
	55204670
	55204670
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	52
	0
	0%
	C
	12
	2
	14.29%
	Y
	Somatic
	0.0424242

	exonic
	COL9A3
	nonsynonymous SNV
	NM_001853:c.C977T:p.A326V
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	0.56
	0.002
	0.222828
	3.60E-05
	0.95638
	chr20
	61460297
	61460297
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	55
	0
	0%
	C
	12
	2
	14.29%
	Y
	Somatic
	0.0387894

	intronic
	RAB17
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr2
	238485885
	238485885
	T
	G
	het
	.
	.
	.
	60
	1
	1.64%
	T
	67
	11
	14.10%
	K
	Somatic
	0.0077728

	intronic
	REV1
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr2
	100058739
	100058739
	C
	A
	het
	.
	.
	.
	38
	0
	0%
	C
	43
	7
	14%
	M
	Somatic
	0.0157339

	UTR3
	GARS
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr7
	30673514
	30673514
	A
	T
	het
	.
	.
	.
	43
	0
	0%
	A
	37
	6
	13.95%
	W
	Somatic
	0.0129669

	exonic
	COMMD5
	nonsynonymous SNV
	NM_001081003:c.T476G:p.V159G
	419;Name=lod=67
	　
	　
	　
	　
	　
	0
	0.999
	0.998
	0.999114
	1
	chr8
	146076248
	146076248
	A
	C
	het
	.
	.
	.
	68
	1
	1.45%
	A
	31
	5
	13.89%
	M
	Somatic
	0.0173737

	exonic
	MAST4
	synonymous SNV
	NM_015183:c.C6285A:p.A2095A
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr5
	66461859
	66461859
	C
	A
	het
	.
	.
	.
	35
	0
	0%
	C
	25
	4
	13.79%
	M
	Somatic
	0.037381

	intronic
	GRM4
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr6
	34024491
	34024491
	A
	C
	het
	.
	.
	.
	34
	0
	0%
	A
	25
	4
	13.79%
	M
	Somatic
	0.0398731

	exonic
	IMP5
	nonsynonymous SNV
	NM_175882:c.A394C:p.T132P
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	0.22
	0.216
	0.781239
	0.204377
	0.506393
	chr17
	43922666
	43922666
	A
	C
	het
	.
	.
	.
	37
	0
	0%
	A
	25
	4
	13.79%
	M
	Somatic
	0.0329545

	UTR3
	ECH1
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr19
	39306226
	39306226
	T
	C
	het
	.
	.
	.
	44
	0
	0%
	T
	25
	4
	13.79%
	Y
	Somatic
	0.0218213

	intronic
	CHCHD10
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr22
	24108242
	24108242
	T
	G
	het
	.
	.
	.
	36
	0
	0%
	T
	25
	4
	13.79%
	K
	Somatic
	0.0350806

	exonic
	RFX2
	synonymous SNV
	NM_134433:c.T561G:p.G187G
	464;Name=lod=103
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr19
	6016244
	6016244
	A
	C
	het
	lung
	carcinoma
	adenocarcinoma
	58
	1
	1.69%
	A
	69
	11
	13.75%
	M
	Somatic
	0.0101815

	intronic
	SIPA1L2
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr1
	232551229
	232551229
	T
	G
	het
	.
	.
	.
	70
	1
	1.41%
	T
	113
	18
	13.74%
	K
	Somatic
	0.0020995

	exonic
	NTHL1
	nonsynonymous SNV
	NM_002528:c.T482G:p.V161G
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	0.01
	0.963
	0.978915
	0.998932
	0.999962
	chr16
	2094698
	2094698
	A
	C
	het
	.
	.
	.
	46
	0
	0%
	A
	19
	3
	13.64%
	M
	Somatic
	0.0307287

	intronic
	EPN3
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr17
	48615387
	48615387
	T
	G
	het
	.
	.
	.
	51
	1
	1.92%
	T
	38
	6
	13.64%
	K
	Somatic
	0.0340116

	exonic
	PIAS4
	nonsynonymous SNV
	NM_015897:c.T701G:p.V234G
	454;Name=lod=93
	　
	　
	　
	　
	　
	0
	0.069
	0.995236
	0.999926
	1
	chr19
	4028746
	4028746
	T
	G
	het
	.
	.
	.
	74
	1
	1.33%
	T
	19
	3
	13.64%
	K
	Somatic
	0.0354461

	intronic
	C3
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr19
	6678071
	6678071
	T
	G
	het
	.
	.
	.
	108
	2
	1.82%
	T
	57
	9
	13.64%
	K
	Somatic
	0.0026932

	exonic
	LRFN1
	nonsynonymous SNV
	NM_020862:c.G1213C:p.E405Q
	493;Name=lod=135
	　
	　
	　
	　
	　
	0.23
	　
	　
	　
	　
	chr19
	39804764
	39804764
	C
	G
	het
	.
	.
	.
	48
	0
	0%
	C
	19
	3
	13.64%
	S
	Somatic
	0.028133

	exonic
	SYNGAP1
	synonymous SNV
	NM_006772:c.A2388C:p.P796P
	289;Name=lod=20
	　
	　
	　
	　
	rs145844559
	　
	　
	　
	　
	　
	chr6
	33410717
	33410717
	A
	C
	het
	.
	.
	.
	95
	1
	1.04%
	A
	70
	11
	13.58%
	M
	Somatic
	9.16E-04

	exonic
	C1orf210
	nonsynonymous SNV
	NM_001164829:c.A164C:p.H55P
	478;Name=lod=117
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	0.992
	0.998222
	0.775204
	0.995306
	chr1
	43748634
	43748634
	T
	G
	het
	.
	.
	.
	67
	1
	1.47%
	T
	51
	8
	13.56%
	K
	Somatic
	0.0092174

	intronic
	AGRN
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr1
	982643
	982643
	G
	T
	het
	.
	.
	.
	55
	0
	0%
	G
	13
	2
	13.33%
	K
	Somatic
	0.0434783

	UTR5
	CLDND1
	　
	　
	560;Name=lod=252
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr3
	98241687
	98241687
	A
	C
	het
	.
	.
	.
	59
	0
	0%
	A
	26
	4
	13.33%
	M
	Somatic
	0.0112241

	exonic
	SNAPC4
	nonsynonymous SNV
	NM_003086:c.G1877A:p.S626N
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	0.79
	0.042
	0.847605
	0.00195
	0
	chr9
	139277744
	139277744
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	53
	0
	0%
	C
	13
	2
	13.33%
	Y
	Somatic
	0.0460931

	exonic
	PFKFB3
	nonsynonymous SNV
	NM_001145443:c.A1265C:p.H422P
	490;Name=lod=131
	　
	　
	　
	　
	　
	0
	0.995
	0.997634
	0.999994
	1
	chr10
	6266160
	6266160
	A
	C
	het
	.
	.
	.
	51
	1
	1.92%
	A
	52
	8
	13.33%
	M
	Somatic
	0.026905

	exonic
	EPS8L2
	nonsynonymous SNV
	NM_022772:c.A1015T:p.S339C
	522;Name=lod=177
	　
	　
	　
	　
	　
	0
	0.963
	0.99119
	0.684237
	0.88057
	chr11
	722121
	722121
	A
	T
	het
	.
	.
	.
	76
	0
	0%
	A
	13
	2
	13.33%
	W
	Somatic
	0.025641

	intronic
	TSPAN4
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr11
	865505
	865505
	A
	C
	het
	.
	.
	.
	51
	0
	0%
	A
	13
	2
	13.33%
	M
	Somatic
	0.048951

	exonic
	CDAN1
	nonsynonymous SNV
	NM_138477:c.T2069G:p.V690G
	410;Name=lod=62
	　
	　
	　
	　
	　
	0
	0.953
	0.998916
	0.943843
	1
	chr15
	43022901
	43022901
	A
	C
	het
	.
	.
	.
	60
	0
	0%
	A
	26
	4
	13.33%
	M
	Somatic
	0.0107252

	intronic
	EXOC3L1
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr16
	67218549
	67218549
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	52
	0
	0%
	G
	13
	2
	13.33%
	R
	Somatic
	0.0474898

	intronic
	PLXNB2
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr22
	50722669
	50722669
	A
	C
	het
	.
	.
	.
	97
	1
	1.02%
	A
	26
	4
	13.33%
	M
	Somatic
	0.0106899

	intronic
	NACA
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr12
	57112284
	57112284
	T
	G
	het
	.
	.
	.
	44
	0
	0%
	T
	33
	5
	13.16%
	K
	Somatic
	0.018396

	exonic
	KIAA0930
	nonsynonymous SNV
	NM_001009880:c.A386G:p.D129G
	535;Name=lod=200
	　
	　
	　
	　
	　
	0.01
	0.952
	0.996019
	0.999902
	0.999955
	chr22
	45601539
	45601539
	T
	C
	het
	.
	.
	.
	50
	1
	1.96%
	T
	33
	5
	13.16%
	Y
	Somatic
	0.0488029

	intergenic
	KGFLP2(dist=247809),ANKRD20A2(dist=100910)
	　
	　
	　
	1
	　
	　
	　
	rs75656085
	　
	　
	　
	　
	　
	chr9
	42267393
	42267393
	C
	G
	het
	.
	.
	.
	53
	1
	1.85%
	C
	53
	8
	13.11%
	S
	Somatic
	0.0250796

	intronic
	CYP11B2
	　
	　
	　
	0.93
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr8
	143995658
	143995658
	T
	G
	het
	.
	.
	.
	67
	1
	1.47%
	T
	40
	6
	13.04%
	K
	Somatic
	0.0167806

	intronic
	VAV2
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr9
	136652361
	136652361
	T
	G
	het
	.
	.
	.
	42
	0
	0%
	T
	20
	3
	13.04%
	K
	Somatic
	0.0405449

	exonic
	ANKRD11
	nonsynonymous SNV
	NM_013275:c.T7229G:p.V2410G
	475;Name=lod=114
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	0.551
	0.997471
	0.106008
	0.993844
	chr16
	89345721
	89345721
	A
	C
	het
	.
	.
	.
	72
	1
	1.37%
	A
	20
	3
	13.04%
	M
	Somatic
	0.0415833

	exonic
	MYH3
	nonsynonymous SNV
	NM_002470:c.T4009C:p.S1337P
	531;Name=lod=192
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	0.157
	0.923269
	0.089836
	0.839345
	chr17
	10538847
	10538847
	A
	G
	het
	.
	.
	.
	89
	1
	1.11%
	A
	107
	16
	13.01%
	R
	Somatic
	8.17E-04

	exonic
	SLC22A23
	nonsynonymous SNV
	NM_015482:c.A1687C:p.T563P
	440;Name=lod=82
	　
	　
	　
	　
	　
	0.04
	0.995
	0.996845
	0.894459
	0.999999
	chr6
	3284102
	3284102
	T
	G
	het
	.
	.
	.
	28
	0
	0%
	T
	47
	7
	12.96%
	K
	Somatic
	0.0465839

	exonic
	GP5
	nonsynonymous SNV
	NM_004488:c.A898C:p.T300P
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	0.02
	0.998
	0.99448
	0.840589
	0.999199
	chr3
	194118114
	194118114
	T
	G
	het
	.
	.
	.
	33
	0
	0%
	T
	27
	4
	12.90%
	K
	Somatic
	0.0495219

	exonic
	FAM22D
	nonsynonymous SNV
	NM_001009610:c.A241C:p.T81P
	　
	0.99
	　
	　
	　
	　
	0.2
	0.001
	0.107887
	8.20E-05
	0.596033
	chr10
	89120312
	89120312
	A
	C
	het
	.
	.
	.
	62
	0
	0%
	A
	27
	4
	12.90%
	M
	Somatic
	0.0107767

	exonic
	WDR74
	nonsynonymous SNV
	NM_018093:c.T38G:p.V13G
	500;Name=lod=144
	　
	　
	　
	　
	　
	0
	　
	　
	　
	　
	chr11
	62607005
	62607005
	A
	C
	het
	.
	.
	.
	55
	1
	1.79%
	A
	34
	5
	12.82%
	M
	Somatic
	0.0408523

	exonic
	KCTD10
	nonsynonymous SNV
	NM_031954:c.C841G:p.R281G
	460;Name=lod=99
	　
	　
	　
	　
	　
	0.29
	0.003
	0.99967
	0.999847
	1
	chr12
	109889501
	109889501
	G
	C
	het
	.
	.
	.
	63
	1
	1.56%
	G
	34
	5
	12.82%
	S
	Somatic
	0.0280528

	upstream
	PTX4
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr16
	1538495
	1538495
	A
	C
	het
	.
	.
	.
	51
	0
	0%
	A
	34
	5
	12.82%
	M
	Somatic
	0.0131005

	exonic
	TRIP10
	nonsynonymous SNV
	NM_004240:c.A904C:p.T302P
	475;Name=lod=114
	　
	　
	　
	　
	　
	0.01
	0.011
	0.97394
	0.991647
	0.846484
	chr19
	6744925
	6744925
	A
	C
	het
	.
	.
	.
	125
	1
	0.79%
	A
	68
	10
	12.82%
	M
	Somatic
	3.43E-04

	exonic
	GTPBP3
	nonsynonymous SNV
	NM_001128855:c.A488G:p.D163G
	449;Name=lod=89
	　
	　
	　
	　
	　
	0
	0.999
	0.998081
	0.999814
	1
	chr19
	17449447
	17449447
	A
	G
	het
	.
	.
	.
	125
	1
	0.79%
	A
	34
	5
	12.82%
	R
	Somatic
	0.0029653

	intronic
	LRRK1
	　
	　
	437;Name=lod=80
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr15
	101567592
	101567592
	T
	G
	het
	.
	.
	.
	56
	1
	1.75%
	T
	41
	6
	12.77%
	K
	Somatic
	0.0317715

	exonic
	NUP62
	nonsynonymous SNV
	NM_001193357:c.G1387C:p.A463P
	309;Name=lod=24
	　
	　
	　
	　
	　
	0.01
	0.017
	0.942194
	6.61E-04
	0.999971
	chr19
	50411678
	50411678
	C
	G
	het
	.
	.
	.
	135
	2
	1.46%
	C
	82
	12
	12.77%
	S
	Somatic
	5.16E-04

	exonic
	RPS6KA4
	synonymous SNV
	NM_001006944:c.A2157C:p.A719A
	571;Name=lod=279
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr11
	64138808
	64138808
	A
	C
	het
	.
	.
	.
	125
	1
	0.79%
	A
	48
	7
	12.73%
	M
	Somatic
	0.0010968

	intronic
	PNPLA6
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr19
	7621485
	7621485
	A
	C
	het
	.
	.
	.
	89
	1
	1.11%
	A
	48
	7
	12.73%
	M
	Somatic
	0.0048926

	intronic
	KIAA1274
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr10
	72285908
	72285908
	A
	G
	het
	.
	.
	.
	38
	0
	0%
	A
	55
	8
	12.70%
	R
	Somatic
	0.0191637

	exonic
	GJB3
	nonsynonymous SNV
	NM_001005752:c.T694C:p.S232P
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	0.14
	0.565
	0.99759
	0.298565
	0.001195
	chr1
	35251057
	35251057
	T
	C
	het
	.
	.
	.
	52
	0
	0%
	T
	21
	3
	12.50%
	Y
	Somatic
	0.0287909

	exonic
	IGFN1
	synonymous SNV
	NM_001164586:c.A9375C:p.P3125P
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr1
	201185661
	201185661
	A
	C
	het
	.
	.
	.
	54
	0
	0%
	A
	21
	3
	12.50%
	M
	Somatic
	0.026605

	exonic
	STARD7
	nonsynonymous SNV
	NM_020151:c.A1048C:p.T350P
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	0.23
	　
	　
	　
	　
	chr2
	96852533
	96852533
	T
	G
	het
	.
	.
	.
	70
	1
	1.41%
	T
	91
	13
	12.50%
	K
	Somatic
	0.0055794

	exonic
	SYNPO
	synonymous SNV
	NM_001109974:c.A1374C:p.S458S
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr5
	150029211
	150029211
	A
	C
	het
	.
	.
	.
	74
	0
	0%
	A
	28
	4
	12.50%
	M
	Somatic
	0.0072388

	exonic
	MYOZ3
	nonsynonymous SNV
	NM_001122853:c.T511G:p.F171V
	387;Name=lod=50
	　
	　
	　
	　
	　
	0.4
	0.983
	0.879505
	0.279519
	0.990814
	chr5
	150051988
	150051988
	T
	G
	het
	.
	.
	.
	46
	0
	0%
	T
	21
	3
	12.50%
	K
	Somatic
	0.0369748

	exonic
	ZMIZ2
	nonsynonymous SNV
	NM_174929:c.A1435C:p.T479P
	643;Name=lod=548
	　
	　
	　
	　
	　
	0
	0.995
	0.997667
	0.999977
	0.999996
	chr7
	44801421
	44801421
	A
	C
	het
	.
	.
	.
	74
	1
	1.33%
	A
	21
	3
	12.50%
	M
	Somatic
	0.0431482

	exonic
	KIAA1161
	nonsynonymous SNV
	NM_020702:c.C787T:p.H263Y
	371;Name=lod=43
	　
	　
	　
	　
	　
	0.49
	　
	　
	　
	　
	chr9
	34372155
	34372155
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	62
	0
	0%
	G
	14
	2
	12.50%
	R
	Somatic
	0.03996

	intronic
	CA9
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr9
	35675743
	35675743
	A
	C
	het
	.
	.
	.
	59
	1
	1.67%
	A
	28
	4
	12.50%
	M
	Somatic
	0.047969

	exonic
	ANKRD20A1,ANKRD20A3
	nonsynonymous SNV
	NM_001012419:c.G1447C:p.V483L
	　
	0.99
	　
	　
	　
	rs2982946
	1
	0.036
	0.210848
	3.91E-04
	0.654467
	chr9
	67966723
	67966723
	G
	C
	het
	.
	.
	.
	40
	0
	0%
	G
	21
	3
	12.50%
	S
	Somatic
	0.0485791

	exonic;splicing
	NOTCH1;NOTCH1
	synonymous SNV
	NM_017617:c.G2589A:p.G863G
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr9
	139405256
	139405256
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	72
	0
	0%
	C
	14
	2
	12.50%
	Y
	Somatic
	0.031348

	exonic
	IRF7
	nonsynonymous SNV
	NM_004031:c.T1171G:p.W391G
	468;Name=lod=106
	　
	　
	　
	　
	　
	0
	1
	0.997867
	0.856884
	0.998909
	chr11
	613311
	613311
	A
	C
	het
	.
	.
	.
	66
	0
	0%
	A
	21
	3
	12.50%
	M
	Somatic
	0.0172285

	UTR3
	SYT8
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr11
	1858688
	1858688
	C
	A
	het
	.
	.
	.
	54
	0
	0%
	C
	14
	2
	12.50%
	M
	Somatic
	0.0496894

	exonic
	SKOR1
	nonsynonymous SNV
	NM_001031807:c.T998G:p.V333G
	572;Name=lod=281
	　
	　
	　
	　
	　
	0
	0.986
	0.992094
	0.005307
	0.961922
	chr15
	68119296
	68119296
	T
	G
	het
	.
	.
	.
	68
	0
	0%
	T
	14
	2
	12.50%
	K
	Somatic
	0.0344234

	intronic
	ISL2
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr15
	76633968
	76633968
	A
	C
	het
	.
	.
	.
	50
	0
	0%
	A
	21
	3
	12.50%
	M
	Somatic
	0.031223

	exonic
	BAIAP3
	nonsynonymous SNV
	NM_001199096:c.A2414T:p.Q805L
	478;Name=lod=117
	　
	　
	　
	　
	　
	1
	0.995
	0.966889
	0.970715
	1
	chr16
	1396471
	1396471
	A
	T
	het
	.
	.
	.
	61
	0
	0%
	A
	14
	2
	12.50%
	W
	Somatic
	0.0410116

	exonic
	NTHL1
	synonymous SNV
	NM_002528:c.C474G:p.G158G
	399;Name=lod=56
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr16
	2094706
	2094706
	G
	C
	het
	.
	.
	.
	43
	0
	0%
	G
	21
	3
	12.50%
	S
	Somatic
	0.0422503

	exonic
	ANKRD11
	synonymous SNV
	NM_013275:c.T6918A:p.P2306P
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr16
	89346032
	89346032
	A
	T
	het
	.
	.
	.
	67
	0
	0%
	A
	14
	2
	12.50%
	W
	Somatic
	0.035263

	exonic
	GAA
	nonsynonymous SNV
	NM_000152:c.A158C:p.H53P
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	0.11
	0.947
	0.018534
	5.25E-04
	0.002649
	chr17
	78078543
	78078543
	A
	C
	het
	.
	.
	.
	43
	0
	0%
	A
	21
	3
	12.50%
	M
	Somatic
	0.0422503

	exonic
	ZNF516
	nonsynonymous SNV
	NM_014643:c.T487G:p.S163A
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	0.07
	　
	　
	　
	　
	chr18
	74154524
	74154524
	A
	C
	het
	.
	.
	.
	53
	0
	0%
	A
	21
	3
	12.50%
	M
	Somatic
	0.0276692

	exonic
	GATAD2A
	nonsynonymous SNV
	NM_017660:c.A1006C:p.T336P
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	0.02
	0.024
	0.051401
	0.001611
	0.97832
	chr19
	19609333
	19609333
	A
	C
	het
	.
	.
	.
	79
	1
	1.25%
	A
	42
	6
	12.50%
	M
	Somatic
	0.0111647

	intergenic
	MIR4436A(dist=409253),NONE(dist=NONE)
	　
	　
	346;Name=lod=34
	0.99
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr2
	89521221
	89521221
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	207
	1
	0.48%
	C
	380
	54
	12.44%
	Y
	Somatic
	4.19E-09

	intronic
	SHANK1
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr19
	51217040
	51217040
	T
	G
	het
	.
	.
	.
	114
	2
	1.72%
	T
	64
	9
	12.33%
	K
	Somatic
	0.0035327

	UTR3
	PTPRF
	　
	　
	622;Name=lod=450
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr1
	44087682
	44087682
	T
	C
	het
	.
	.
	.
	91
	1
	1.09%
	T
	57
	8
	12.31%
	Y
	Somatic
	0.0039252

	exonic
	PCOLCE
	nonsynonymous SNV
	NM_002593:c.A248C:p.D83A
	550;Name=lod=229
	　
	　
	　
	　
	　
	0
	0.997
	0.997568
	0.999914
	1
	chr7
	100201625
	100201625
	A
	C
	het
	.
	.
	.
	98
	2
	2%
	A
	50
	7
	12.28%
	M
	Somatic
	0.011728

	intronic
	MUC20
	　
	　
	　
	0.98
	　
	　
	　
	　
	0
	　
	　
	　
	　
	chr3
	195452361
	195452361
	G
	C
	het
	.
	.
	.
	88
	1
	1.12%
	G
	43
	6
	12.24%
	S
	Somatic
	0.0082116

	intronic
	CHD5
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr1
	6190241
	6190241
	T
	G
	het
	.
	.
	.
	66
	1
	1.49%
	T
	79
	11
	12.22%
	K
	Somatic
	0.0100615

	intronic
	NBPF15,NBPF16
	　
	　
	　
	1
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr1
	148593567
	148593567
	G
	C
	het
	.
	.
	.
	75
	1
	1.32%
	G
	36
	5
	12.20%
	S
	Somatic
	0.0196479

	exonic
	GJB1
	nonsynonymous SNV
	NM_000166:c.A512C:p.Y171S
	561;Name=lod=253
	　
	　
	　
	　
	　
	0.45
	0.966
	0.968013
	0.999539
	0.999999
	chrX
	70444069
	70444069
	A
	C
	het
	.
	.
	.
	35
	0
	0%
	A
	36
	5
	12.20%
	M
	Somatic
	0.0405632

	exonic
	MYSM1
	nonsynonymous SNV
	NM_001085487:c.T44G:p.V15G
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	0.283326
	0.918159
	0.074193
	0.067391
	chr1
	59165681
	59165681
	A
	C
	het
	.
	.
	.
	56
	0
	0%
	A
	29
	4
	12.12%
	M
	Somatic
	0.0167593

	exonic
	ARHGEF26
	nonsynonymous SNV
	NM_015595:c.T20G:p.V7G
	363;Name=lod=40
	　
	　
	　
	　
	　
	0
	　
	　
	　
	　
	chr3
	153839801
	153839801
	T
	G
	het
	.
	.
	.
	60
	1
	1.64%
	T
	29
	4
	12.12%
	K
	Somatic
	0.0497979

	exonic
	TUBB8
	synonymous SNV
	NM_177987:c.C751A:p.R251R
	849;Name=lod=3750
	0.97
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr10
	93581
	93581
	G
	T
	het
	.
	.
	.
	60
	1
	1.64%
	G
	58
	8
	12.12%
	K
	Somatic
	0.0218578

	exonic
	DUX2,DUX4,DUX4L3,DUX4L5,DUX4L6,DUX4L7
	synonymous SNV
	NM_001127387:c.T753G:p.L251L
	　
	1
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr10
	135481224
	135481224
	T
	G
	het
	.
	.
	.
	81
	0
	0%
	T
	29
	4
	12.12%
	K
	Somatic
	0.0061323

	exonic
	TAF1C
	synonymous SNV
	NM_001243158:c.A1560C:p.T520T
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr16
	84212601
	84212601
	T
	G
	het
	.
	.
	.
	63
	1
	1.56%
	T
	29
	4
	12.12%
	K
	Somatic
	0.0443195

	exonic
	TP53INP2
	synonymous SNV
	NM_021202:c.T225C:p.P75P
	631;Name=lod=487
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr20
	33297140
	33297140
	T
	C
	het
	.
	.
	.
	69
	1
	1.43%
	T
	29
	4
	12.12%
	Y
	Somatic
	0.0354317

	exonic
	MAST2
	nonsynonymous SNV
	NM_015112:c.A4438C:p.T1480P
	472;Name=lod=110
	　
	　
	　
	　
	　
	0.01
	0.194
	0.911495
	0.002586
	0.997782
	chr1
	46500779
	46500779
	A
	C
	het
	.
	.
	.
	75
	0
	0%
	A
	51
	7
	12.07%
	M
	Somatic
	0.002417

	ncRNA_intronic
	GOLGA6L5
	　
	　
	　
	0.98
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr15
	85057542
	85057542
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	38
	0
	0%
	C
	51
	7
	12.07%
	Y
	Somatic
	0.025226

	UTR3
	CCDC97
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr19
	41828629
	41828629
	A
	C
	het
	.
	.
	.
	35
	0
	0%
	A
	51
	7
	12.07%
	M
	Somatic
	0.031738

	intronic
	CAMK2A
	　
	　
	570;Name=lod=276
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr5
	149630419
	149630419
	A
	C
	het
	.
	.
	.
	35
	0
	0%
	A
	44
	6
	12%
	M
	Somatic
	0.0363338

	splicing
	AARS2(NM_020745:exon2:c.243+2T>G)
	　
	　
	493;Name=lod=134
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr6
	44280816
	44280816
	A
	C
	het
	.
	.
	.
	45
	0
	0%
	A
	22
	3
	12%
	M
	Somatic
	0.0420168

	exonic
	LIMK1
	nonsynonymous SNV
	NM_001204426:c.T1718C:p.L573P
	488;Name=lod=128
	　
	　
	　
	　
	　
	0
	0.992
	0.994112
	0.999883
	1
	chr7
	73535507
	73535507
	T
	C
	het
	.
	.
	.
	82
	0
	0%
	T
	22
	3
	12%
	Y
	Somatic
	0.0115878

	exonic
	TRIP6
	nonsynonymous SNV
	NM_003302:c.T823G:p.Y275D
	482;Name=lod=121
	　
	　
	　
	　
	　
	0.01
	0.986
	0.998134
	0.961222
	0.999986
	chr7
	100468079
	100468079
	T
	G
	het
	.
	.
	.
	43
	0
	0%
	T
	44
	6
	12%
	K
	Somatic
	0.0208472

	exonic
	TOP1MT
	nonsynonymous SNV
	NM_052963:c.T1616G:p.V539G
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	0
	0.634
	0.821364
	0.764442
	0.23227
	chr8
	144392325
	144392325
	A
	C
	het
	.
	.
	.
	48
	0
	0%
	A
	22
	3
	12%
	M
	Somatic
	0.0369799

	exonic
	TLX1
	nonsynonymous SNV
	NM_001195517:c.A487C:p.M163L
	652;Name=lod=597
	　
	　
	　
	　
	　
	0.81
	0.192
	0.969099
	0.079096
	0.997755
	chr10
	102891785
	102891785
	A
	C
	het
	.
	.
	.
	51
	0
	0%
	A
	22
	3
	12%
	M
	Somatic
	0.0327169

	intronic
	PTS
	　
	　
	597;Name=lod=355
	　
	　
	　
	　
	rs61900919
	　
	　
	　
	　
	　
	chr11
	112099312
	112099312
	G
	T
	het
	.
	.
	.
	45
	0
	0%
	G
	22
	3
	12%
	K
	Somatic
	0.0420168

	exonic
	ACACB
	nonsynonymous SNV
	NM_001093:c.A7240C:p.T2414P
	545;Name=lod=218
	　
	　
	　
	　
	　
	0.09
	0.003
	0.827428
	0.027544
	0.931736
	chr12
	109703320
	109703320
	A
	C
	het
	.
	.
	.
	47
	0
	0%
	A
	22
	3
	12%
	M
	Somatic
	0.0385647

	splicing
	PCYT2(NM_002861:exon13:c.1058+2T>G,NM_001184917:exon14:c.1112+2T>G)
	　
	　
	472;Name=lod=110
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr17
	79862940
	79862940
	A
	C
	het
	.
	.
	.
	54
	0
	0%
	A
	22
	3
	12%
	M
	Somatic
	0.0290848

	intronic
	PNPLA6
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr19
	7604970
	7604970
	T
	G
	het
	.
	.
	.
	48
	0
	0%
	T
	22
	3
	12%
	K
	Somatic
	0.0369799

	splicing
	ZNF543(NM_213598:exon1:c.18+2T>G)
	　
	　
	272;Name=lod=17
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr19
	57832241
	57832241
	T
	G
	het
	.
	.
	.
	45
	0
	0%
	T
	22
	3
	12%
	K
	Somatic
	0.0420168

	intronic
	SYNGR1
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr22
	39777663
	39777663
	T
	C
	het
	.
	.
	.
	54
	0
	0%
	T
	22
	3
	12%
	Y
	Somatic
	0.0290848

	exonic
	PIF1
	synonymous SNV
	NM_025049:c.C888G:p.G296G
	534;Name=lod=198
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr15
	65113649
	65113649
	G
	C
	het
	.
	.
	.
	59
	1
	1.67%
	G
	81
	11
	11.96%
	S
	Somatic
	0.0176433

	exonic
	HSPG2
	nonsynonymous SNV
	NM_005529:c.A10924C:p.T3642P
	428;Name=lod=73
	　
	　
	　
	　
	rs75765186
	0.03
	0.967
	0.995147
	0.997003
	0.999346
	chr1
	22160014
	22160014
	T
	G
	het
	.
	.
	.
	36
	0
	0%
	T
	37
	5
	11.90%
	K
	Somatic
	0.0402948

	exonic
	POT1
	nonsynonymous SNV
	NM_001042594:c.T194G:p.V65G
	409;Name=lod=61
	　
	　
	　
	　
	　
	0.05
	0.048
	0.999002
	0.968493
	0.999999
	chr7
	124499126
	124499126
	A
	C
	het
	.
	.
	.
	130
	2
	1.52%
	A
	74
	10
	11.90%
	M
	Somatic
	0.0016758

	exonic
	ABCC2
	synonymous SNV
	NM_000392:c.C1992G:p.G664G
	336;Name=lod=31
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr10
	101572799
	101572799
	C
	G
	het
	.
	.
	.
	95
	1
	1.04%
	C
	157
	21
	11.80%
	S
	Somatic
	6.71E-04

	intronic
	CC2D1B
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr1
	52826009
	52826009
	T
	G
	het
	.
	.
	.
	53
	0
	0%
	T
	30
	4
	11.76%
	K
	Somatic
	0.0208348

	exonic
	STX1A
	synonymous SNV
	NM_001165903:c.G411A:p.T137T
	510;Name=lod=158
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr7
	73118533
	73118533
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	85
	0
	0%
	C
	30
	4
	11.76%
	Y
	Somatic
	0.0058403

	exonic
	FAM84B
	nonsynonymous SNV
	NM_174911:c.C880G:p.R294G
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	0
	0.448381
	0.939887
	0.107051
	0.295303
	chr8
	127568755
	127568755
	G
	C
	het
	.
	.
	.
	64
	0
	0%
	G
	15
	2
	11.76%
	S
	Somatic
	0.0419753

	exonic
	FAM83H
	synonymous SNV
	NM_198488:c.A3009G:p.S1003S
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr8
	144808622
	144808622
	T
	C
	het
	.
	.
	.
	73
	0
	0%
	T
	15
	2
	11.76%
	Y
	Somatic
	0.0339576

	exonic
	RASSF10
	nonsynonymous SNV
	NM_001080521:c.A1186C:p.T396P
	668;Name=lod=693
	　
	　
	　
	　
	　
	0.04
	　
	　
	　
	　
	chr11
	13032309
	13032309
	A
	C
	het
	.
	.
	.
	63
	0
	0%
	A
	15
	2
	11.76%
	M
	Somatic
	0.043038

	intronic
	NOS1
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr12
	117696190
	117696190
	T
	G
	het
	.
	.
	.
	32
	0
	0%
	T
	45
	6
	11.76%
	K
	Somatic
	0.0477139

	exonic
	SLX4
	synonymous SNV
	NM_032444:c.G3783C:p.P1261P
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr16
	3639856
	3639856
	C
	G
	het
	.
	.
	.
	110
	2
	1.79%
	C
	45
	6
	11.76%
	S
	Somatic
	0.0120952

	exonic
	ZNF768
	nonsynonymous SNV
	NM_024671:c.G1333C:p.A445P
	355;Name=lod=37
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	0.831
	0.998151
	0.552768
	0.999696
	chr16
	30536128
	30536128
	C
	G
	het
	.
	.
	.
	61
	0
	0%
	C
	15
	2
	11.76%
	S
	Somatic
	0.045288

	exonic
	PPP1R29
	nonsynonymous SNV
	NM_052906:c.A575C:p.D192A
	667;Name=lod=687
	　
	　
	　
	　
	　
	0.03
	0.063
	0.996831
	0.813809
	0.999275
	chr22
	37771000
	37771000
	T
	G
	het
	.
	.
	.
	109
	2
	1.80%
	T
	30
	4
	11.76%
	K
	Somatic
	0.0271289

	exonic
	DDX49
	nonsynonymous SNV
	NM_019070:c.A973C:p.T325P
	524;Name=lod=179
	　
	　
	　
	　
	　
	0.02
	0.001
	0.997418
	0.999896
	1
	chr19
	19035734
	19035734
	A
	C
	het
	.
	.
	.
	57
	1
	1.72%
	A
	53
	7
	11.67%
	M
	Somatic
	0.0341188

	exonic
	SYT15
	synonymous SNV
	NM_031912:c.A132C:p.T44T
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr10
	46969329
	46969329
	T
	G
	het
	.
	.
	.
	75
	1
	1.32%
	T
	38
	5
	11.63%
	K
	Somatic
	0.022839

	exonic
	NR1D1
	nonsynonymous SNV
	NM_021724:c.A731C:p.H244P
	405;Name=lod=59
	　
	　
	　
	　
	　
	0.08
	0.154
	0.996764
	0.787985
	0.238517
	chr17
	38252214
	38252214
	T
	G
	het
	.
	.
	.
	42
	0
	0%
	T
	38
	5
	11.63%
	K
	Somatic
	0.0293461

	intergenic
	GOLGA8G(dist=109372),HERC2P9(dist=12073)
	　
	　
	　
	0.99
	　
	　
	　
	rs443481
	　
	　
	　
	　
	　
	chr15
	28887515
	28887515
	T
	C
	het
	.
	.
	.
	45
	0
	0%
	T
	61
	8
	11.59%
	Y
	Somatic
	0.0151933

	intronic
	CCDC153
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr11
	119063848
	119063848
	T
	G
	het
	.
	.
	.
	39
	0
	0%
	T
	84
	11
	11.58%
	K
	Somatic
	0.0189961

	UTR5
	HOXD9
	　
	　
	762;Name=lod=1665
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr2
	176987489
	176987489
	A
	G
	het
	.
	.
	.
	48
	0
	0%
	A
	23
	3
	11.54%
	R
	Somatic
	0.0401086

	exonic
	LTF
	nonsynonymous SNV
	NM_001199149:c.T967G:p.C323G
	343;Name=lod=33
	　
	　
	　
	　
	　
	0
	1
	0.995312
	1
	1
	chr3
	46490467
	46490467
	A
	C
	het
	.
	.
	.
	45
	0
	0%
	A
	23
	3
	11.54%
	M
	Somatic
	0.0454903

	intronic
	SEMA3B
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr3
	50310895
	50310895
	A
	C
	het
	.
	.
	.
	76
	1
	1.30%
	A
	23
	3
	11.54%
	M
	Somatic
	0.0486624

	exonic
	ZNF784
	nonsynonymous SNV
	NM_203374:c.T950G:p.V317G
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	0
	0.137
	0.820539
	0.030738
	0.569584
	chr19
	56133139
	56133139
	A
	C
	het
	.
	.
	.
	43
	0
	0%
	A
	23
	3
	11.54%
	M
	Somatic
	0.049624

	exonic
	FLNA
	nonsynonymous SNV
	NM_001110556:c.T4739C:p.L1580P
	468;Name=lod=106
	　
	　
	　
	　
	　
	0
	0.989
	0.998676
	0.999415
	0.999994
	chrX
	153586583
	153586583
	A
	G
	het
	.
	.
	.
	69
	0
	0%
	A
	23
	3
	11.54%
	R
	Somatic
	0.0187841

	exonic
	CDX1
	nonsynonymous SNV
	NM_001804:c.A700C:p.T234P
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	0.07
	0.001
	0.13273
	0.050631
	0.834061
	chr5
	149563145
	149563145
	A
	C
	het
	.
	.
	.
	63
	1
	1.56%
	A
	54
	7
	11.48%
	M
	Somatic
	0.0262428

	exonic
	SMAP1
	synonymous SNV
	NM_021940:c.A1131C:p.A377A
	475;Name=lod=114
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr6
	71567875
	71567875
	A
	C
	het
	.
	.
	.
	86
	1
	1.15%
	A
	108
	14
	11.48%
	M
	Somatic
	0.0027785

	exonic
	C4A,C4B,LOC100293534
	nonsynonymous SNV
	NM_001002029:c.T2752G:p.S918A
	　
	1
	　
	　
	　
	　
	0.08
	0.024
	0.071116
	0
	0.003181
	chr6
	31962434
	31962434
	T
	G
	het
	.
	.
	.
	62
	0
	0%
	T
	31
	4
	11.43%
	K
	Somatic
	0.0151118

	intronic
	ABCA2
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr9
	139905204
	139905204
	T
	G
	het
	.
	.
	.
	131
	2
	1.50%
	T
	31
	4
	11.43%
	K
	Somatic
	0.0176796

	UTR3
	ZFYVE19
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr15
	41106429
	41106429
	A
	C
	het
	.
	.
	.
	41
	0
	0%
	A
	62
	8
	11.43%
	M
	Somatic
	0.0213811

	exonic
	SUPT5H
	nonsynonymous SNV
	NM_001130825:c.A2203C:p.T735P
	575;Name=lod=289
	　
	　
	　
	　
	　
	0.14
	0
	0.996643
	0.999996
	1
	chr19
	39963711
	39963711
	A
	C
	het
	lung
	carcinoma
	adenocarcinoma
	87
	1
	1.14%
	A
	31
	4
	11.43%
	M
	Somatic
	0.0228272

	intronic
	BPIFB3
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr20
	31659988
	31659988
	G
	T
	het
	.
	.
	.
	55
	1
	1.79%
	G
	62
	8
	11.43%
	K
	Somatic
	0.0360547

	intronic
	PDE4DIP
	　
	　
	　
	0.95
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr1
	144906010
	144906010
	T
	A
	het
	.
	.
	.
	46
	0
	0%
	T
	39
	5
	11.36%
	W
	Somatic
	0.0247105

	exonic
	SH3TC1
	synonymous SNV
	NM_018986:c.G1026T:p.L342L
	366;Name=lod=41
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr4
	8221171
	8221171
	G
	T
	het
	.
	.
	.
	113
	1
	0.88%
	G
	39
	5
	11.36%
	K
	Somatic
	0.006667

	exonic
	ADAM12
	synonymous SNV
	NM_003474:c.A2484C:p.A828A
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr10
	127724769
	127724769
	T
	G
	het
	.
	.
	.
	68
	1
	1.45%
	T
	78
	10
	11.36%
	K
	Somatic
	0.0137332

	exonic
	RPL3L
	nonsynonymous SNV
	NM_005061:c.T614G:p.V205G
	493;Name=lod=135
	　
	　
	　
	　
	　
	0
	0.063
	0.998274
	0.999647
	0.999997
	chr16
	1997269
	1997269
	A
	C
	het
	.
	.
	.
	104
	2
	1.89%
	A
	39
	5
	11.36%
	M
	Somatic
	0.0232234

	exonic
	COL18A1
	nonsynonymous SNV
	NM_030582:c.T1087G:p.F363V
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	0.4
	0.274668
	0.001242
	0.29864
	0.81339
	chr21
	46888596
	46888596
	T
	G
	het
	.
	.
	.
	88
	1
	1.12%
	T
	39
	5
	11.36%
	K
	Somatic
	0.0151262

	exonic
	TFAP4
	nonsynonymous SNV
	NM_003223:c.T704G:p.V235G
	536;Name=lod=202
	　
	　
	　
	　
	　
	0
	0.626494
	0.997832
	0.285828
	0.999997
	chr16
	4310209
	4310209
	A
	C
	het
	.
	.
	.
	42
	0
	0%
	A
	47
	6
	11.32%
	M
	Somatic
	0.026415

	exonic
	FLCN
	nonsynonymous SNV
	NM_144606:c.T884G:p.V295G
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	0.27
	0.321093
	0.852779
	1.10E-05
	0.819012
	chr17
	17124838
	17124838
	A
	C
	het
	.
	.
	.
	69
	1
	1.43%
	A
	55
	7
	11.29%
	M
	Somatic
	0.0205314

	intronic
	MAST2
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr1
	46474075
	46474075
	A
	C
	het
	.
	.
	.
	60
	1
	1.64%
	A
	63
	8
	11.27%
	M
	Somatic
	0.0285157

	intronic
	RNF10
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr12
	121001560
	121001560
	A
	G
	het
	.
	.
	.
	52
	1
	1.89%
	A
	63
	8
	11.27%
	R
	Somatic
	0.0449877

	intergenic
	LINC00221(dist=218542),NONE(dist=NONE)
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	0.09
	　
	　
	　
	　
	chr14
	107170071
	107170071
	T
	G
	het
	.
	.
	.
	452
	0
	0%
	T
	497
	63
	11.25%
	K
	Somatic
	1.23E-17

	exonic
	ZBTB4
	synonymous SNV
	NM_001128833:c.T1311C:p.A437A
	295;Name=lod=21
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr17
	7366990
	7366990
	A
	G
	het
	.
	.
	.
	117
	2
	1.68%
	A
	71
	9
	11.25%
	R
	Somatic
	0.0050062

	intronic
	CDK11B,SLC35E2B
	　
	　
	　
	0.98
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr1
	1606896
	1606896
	C
	G
	het
	.
	.
	.
	56
	0
	0%
	C
	24
	3
	11.11%
	S
	Somatic
	0.0318347

	UTR3
	ESPN
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr1
	6520214
	6520214
	A
	T
	het
	.
	.
	.
	70
	0
	0%
	A
	16
	2
	11.11%
	W
	Somatic
	0.0399687

	intronic
	CLSTN1
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr1
	9791775
	9791775
	A
	G
	het
	.
	.
	.
	57
	0
	0%
	A
	24
	3
	11.11%
	R
	Somatic
	0.0306977

	upstream
	USP34
	　
	　
	634;Name=lod=503
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr2
	61697858
	61697858
	T
	C
	het
	.
	.
	.
	75
	0
	0%
	T
	16
	2
	11.11%
	Y
	Somatic
	0.0357644

	exonic
	SLAIN2
	nonsynonymous SNV
	NM_020846:c.A1349G:p.Q450R
	654;Name=lod=609
	　
	　
	　
	　
	　
	0.15
	　
	　
	　
	　
	chr4
	48385790
	48385790
	A
	G
	het
	.
	.
	.
	62
	0
	0%
	A
	24
	3
	11.11%
	R
	Somatic
	0.0257564

	exonic
	C5orf35
	nonsynonymous SNV
	NM_001171990:c.T67C:p.W23R
	445;Name=lod=86
	　
	　
	　
	　
	　
	0
	0.999
	0.8896
	0.971375
	1
	chr5
	56205539
	56205539
	T
	C
	het
	.
	.
	.
	72
	0
	0%
	T
	16
	2
	11.11%
	Y
	Somatic
	0.0382022

	exonic
	DND1
	synonymous SNV
	NM_194249:c.A135C:p.P45P
	578;Name=lod=297
	0.95
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr5
	140052863
	140052863
	T
	G
	het
	.
	.
	.
	179
	3
	1.65%
	T
	80
	10
	11.11%
	K
	Somatic
	0.0011937

	exonic
	KLF14
	nonsynonymous SNV
	NM_138693:c.C749T:p.T250M
	601;Name=lod=371
	　
	　
	　
	　
	　
	0
	0.999
	0.999238
	0.770332
	0.997895
	chr7
	130418112
	130418112
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	65
	0
	0%
	G
	16
	2
	11.11%
	R
	Somatic
	0.0449603

	exonic
	GADD45G
	nonsynonymous SNV
	NM_006705:c.C412T:p.L138F
	569;Name=lod=275
	　
	　
	　
	　
	　
	0.01
	0.547
	0.998168
	0.999972
	1
	chr9
	92220926
	92220926
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	63
	0
	0%
	C
	16
	2
	11.11%
	Y
	Somatic
	0.0472222

	exonic
	TUBB8
	nonsynonymous SNV
	NM_177987:c.G97T:p.A33S
	583;Name=lod=311
	0.97
	　
	　
	　
	　
	0.09
	0
	0.833287
	5.57E-04
	0.967179
	chr10
	94813
	94813
	C
	A
	het
	.
	.
	.
	57
	0
	0%
	C
	24
	3
	11.11%
	M
	Somatic
	0.0306977

	exonic
	ADAMTS14
	nonsynonymous SNV
	NM_080722:c.A3547C:p.T1183P
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	0.03
	0
	0.774072
	0.166821
	0.959002
	chr10
	72520484
	72520484
	A
	C
	het
	.
	.
	.
	61
	1
	1.61%
	A
	64
	8
	11.11%
	M
	Somatic
	0.0283564

	intronic
	MUC6
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr11
	1027540
	1027540
	A
	C
	het
	.
	.
	.
	62
	0
	0%
	A
	16
	2
	11.11%
	M
	Somatic
	0.0484177

	exonic
	VEGFB
	nonsynonymous SNV
	NM_003377:c.A428C:p.H143P
	507;Name=lod=153
	　
	　
	　
	　
	　
	0.09
	0.676
	0.996742
	0.166734
	2.78E-04
	chr11
	64004909
	64004909
	A
	C
	het
	.
	.
	.
	57
	0
	0%
	A
	32
	4
	11.11%
	M
	Somatic
	0.0201748

	intronic
	CIITA
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr16
	11000329
	11000329
	A
	C
	het
	.
	.
	.
	45
	0
	0%
	A
	32
	4
	11.11%
	M
	Somatic
	0.0354052

	exonic
	ASPHD1
	nonsynonymous SNV
	NM_181718:c.C382G:p.P128A
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	0.07
	0.028
	0.866042
	0.001084
	0.909952
	chr16
	29912674
	29912674
	C
	G
	het
	.
	.
	.
	95
	1
	1.04%
	C
	32
	4
	11.11%
	S
	Somatic
	0.0195005

	intronic
	GNAO1
	　
	　
	265;Name=lod=16
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr16
	56226291
	56226291
	T
	C
	het
	.
	.
	.
	49
	0
	0%
	T
	24
	3
	11.11%
	Y
	Somatic
	0.0416074

	exonic
	GPRC5C
	nonsynonymous SNV
	NM_022036:c.T67G:p.S23A
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	0
	0.373142
	0.953122
	0.008114
	0.001955
	chr17
	72428244
	72428244
	T
	G
	het
	.
	.
	.
	63
	0
	0%
	T
	16
	2
	11.11%
	K
	Somatic
	0.0472222

	exonic
	KIAA0195
	nonsynonymous SNV
	NM_014738:c.A742C:p.T248P
	385;Name=lod=49
	　
	　
	　
	　
	　
	0
	0.97
	0.997872
	0.999946
	1
	chr17
	73484969
	73484969
	A
	C
	het
	.
	.
	.
	58
	1
	1.69%
	A
	80
	10
	11.11%
	M
	Somatic
	0.0274853

	exonic
	GNAL
	nonsynonymous SNV
	NM_002071:c.A1040C:p.Y347S
	478;Name=lod=117
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	1
	0.998433
	0.99999
	1
	chr18
	11881028
	11881028
	A
	C
	het
	.
	.
	.
	62
	0
	0%
	A
	32
	4
	11.11%
	M
	Somatic
	0.0163069

	exonic
	SMOX
	synonymous SNV
	NM_175839:c.T888G:p.G296G
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr20
	4163014
	4163014
	T
	G
	het
	.
	.
	.
	89
	1
	1.11%
	T
	24
	3
	11.11%
	K
	Somatic
	0.0378758

	exonic
	RRP1
	nonsynonymous SNV
	NM_003683:c.T190G:p.W64G
	485;Name=lod=125
	　
	　
	　
	　
	　
	0
	1
	0.995301
	0.999988
	1
	chr21
	45211287
	45211287
	T
	G
	het
	.
	.
	.
	63
	1
	1.56%
	T
	56
	7
	11.11%
	K
	Somatic
	0.0293075

	intronic
	STARD8
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chrX
	67939043
	67939043
	A
	C
	het
	.
	.
	.
	43
	0
	0%
	A
	32
	4
	11.11%
	M
	Somatic
	0.0392046

	exonic
	DCAF12L1
	nonsynonymous SNV
	NM_178470:c.T179G:p.V60G
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	0
	0.76
	0.952688
	0.002478
	0.857055
	chrX
	125686413
	125686413
	A
	C
	het
	.
	.
	.
	149
	3
	1.97%
	A
	48
	6
	11.11%
	M
	Somatic
	0.0110348

	exonic
	PDZD4
	nonsynonymous SNV
	NM_032512:c.T392G:p.V131G
	588;Name=lod=326
	　
	　
	　
	　
	　
	0
	0.998
	0.998367
	0.999512
	1
	chrX
	153072291
	153072291
	A
	C
	het
	.
	.
	.
	75
	1
	1.32%
	A
	40
	5
	11.11%
	M
	Somatic
	0.026279

	UTR5
	ANKRD42
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	0.02
	　
	　
	　
	　
	chr11
	82905704
	82905704
	T
	G
	het
	.
	.
	.
	61
	1
	1.61%
	T
	73
	9
	10.98%
	K
	Somatic
	0.0264618

	intergenic
	ANKRD62P1-PARP4P3(dist=16391),XKR3(dist=91485)
	　
	　
	　
	1
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr22
	17172821
	17172821
	G
	T
	het
	.
	.
	.
	44
	0
	0%
	G
	57
	7
	10.94%
	K
	Somatic
	0.0222792

	UTR3
	KIF13A
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr6
	17761076
	17761076
	T
	G
	het
	.
	.
	.
	39
	0
	0%
	T
	49
	6
	10.91%
	K
	Somatic
	0.0356044

	intronic
	PDIA2
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr16
	336497
	336497
	T
	G
	het
	.
	.
	.
	135
	2
	1.46%
	T
	41
	5
	10.87%
	K
	Somatic
	0.0116181

	exonic
	UMODL1
	nonsynonymous SNV
	NM_001199527:c.A2260C:p.T754P
	　
	　
	0.19
	0.19
	0.19
	rs220130
	0.04
	0.205
	0.038104
	0.003861
	0.231022
	chr21
	43531808
	43531808
	A
	C
	het
	.
	.
	.
	62
	1
	1.59%
	A
	41
	5
	10.87%
	M
	Somatic
	0.0472707

	exonic
	ZNF496
	nonsynonymous SNV
	NM_032752:c.T1703C:p.L568P
	505;Name=lod=151
	　
	　
	　
	　
	　
	0
	0.184
	0.997761
	0.316738
	0.999764
	chr1
	247463882
	247463882
	A
	G
	het
	.
	.
	.
	112
	1
	0.88%
	A
	66
	8
	10.81%
	R
	Somatic
	0.0028618

	splicing
	PKHD1L1(NM_177531:exon76:c.12331-2A>G)
	　
	　
	515;Name=lod=165
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr8
	110535460
	110535460
	A
	G
	het
	.
	.
	.
	109
	1
	0.91%
	A
	66
	8
	10.81%
	R
	Somatic
	0.0032381

	intronic
	ATM
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr11
	108196734
	108196734
	A
	T
	het
	.
	.
	.
	64
	0
	0%
	A
	33
	4
	10.81%
	W
	Somatic
	0.0161759

	exonic
	KCNG4
	nonsynonymous SNV
	NM_172347:c.A568C:p.T190P
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	0.24
	0.059
	0.88572
	0.008666
	1.27E-04
	chr16
	84270524
	84270524
	T
	G
	het
	.
	.
	.
	104
	2
	1.89%
	T
	33
	4
	10.81%
	K
	Somatic
	0.0389613

	exonic
	CHRFAM7A
	nonsynonymous SNV
	NM_148911:c.A413C:p.H138P
	516;Name=lod=167
	1
	　
	　
	　
	　
	0
	0.998
	0.978324
	0.999856
	1
	chr15
	30659655
	30659655
	T
	G
	het
	.
	.
	.
	37
	0
	0%
	T
	58
	7
	10.77%
	K
	Somatic
	0.0376993

	exonic
	TOR2A
	nonsynonymous SNV
	NM_001085347:c.T386C:p.F129S
	422;Name=lod=69
	　
	　
	　
	　
	rs74960400
	0
	1
	0.9987
	0.999973
	1
	chr9
	130496609
	130496609
	A
	G
	het
	.
	.
	.
	69
	0
	0%
	A
	25
	3
	10.71%
	R
	Somatic
	0.0222192

	exonic
	INCENP
	nonsynonymous SNV
	NM_020238:c.T1664G:p.V555G
	574;Name=lod=287
	　
	　
	　
	　
	　
	0
	0.455815
	0.998329
	0.786144
	0.998636
	chr11
	61912524
	61912524
	T
	G
	het
	.
	.
	.
	88
	1
	1.12%
	T
	50
	6
	10.71%
	K
	Somatic
	0.0135236

	intronic
	GATC
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr12
	120884437
	120884437
	T
	C
	het
	.
	.
	.
	53
	0
	0%
	T
	25
	3
	10.71%
	Y
	Somatic
	0.0383966

	ncRNA_exonic
	SLC7A5P1
	　
	　
	731;Name=lod=1243
	0.98
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr16
	29624745
	29624745
	T
	G
	het
	.
	.
	.
	54
	0
	0%
	T
	25
	3
	10.71%
	K
	Somatic
	0.0369919

	exonic
	PLEKHM1
	nonsynonymous SNV
	NM_014798:c.T1907G:p.V636G
	405;Name=lod=59
	0.97
	　
	　
	　
	　
	0.01
	0.707
	0.998125
	0.697279
	0.999999
	chr17
	43531311
	43531311
	A
	C
	het
	.
	.
	.
	68
	0
	0%
	A
	25
	3
	10.71%
	M
	Somatic
	0.0229283

	intronic
	COL6A1
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr21
	47412061
	47412061
	A
	C
	het
	.
	.
	.
	60
	0
	0%
	A
	25
	3
	10.71%
	M
	Somatic
	0.0298535

	exonic
	EDA
	nonsynonymous SNV
	NM_001005609:c.T226G:p.S76A
	346;Name=lod=34
	　
	　
	　
	　
	　
	0.26
	0.553619
	0.95822
	0.003361
	0.978945
	chrX
	68836378
	68836378
	T
	G
	het
	.
	.
	.
	59
	0
	0%
	T
	25
	3
	10.71%
	K
	Somatic
	0.0309071

	exonic
	HEXA
	synonymous SNV
	NM_000520:c.A1383G:p.G461G
	608;Name=lod=395
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr15
	72638614
	72638614
	T
	C
	het
	.
	.
	.
	59
	1
	1.67%
	T
	67
	8
	10.67%
	Y
	Somatic
	0.0364057

	exonic
	VCPIP1
	nonsynonymous SNV
	NM_025054:c.T263G:p.V88G
	736;Name=lod=1309
	　
	　
	　
	　
	　
	0
	0.992
	0.99917
	0.925996
	1
	chr8
	67578931
	67578931
	A
	C
	het
	.
	.
	.
	68
	1
	1.45%
	A
	42
	5
	10.64%
	M
	Somatic
	0.0392893

	exonic
	VPS37B
	synonymous SNV
	NM_024667:c.T597C:p.P199P
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr12
	123351924
	123351924
	A
	G
	het
	.
	.
	.
	66
	1
	1.49%
	A
	42
	5
	10.64%
	R
	Somatic
	0.0425627

	intergenic
	LINC00221(dist=218564),NONE(dist=NONE)
	　
	　
	414;Name=lod=64
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr14
	107170093
	107170093
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	389
	1
	0.26%
	C
	462
	55
	10.64%
	Y
	Somatic
	2.65E-13

	splicing
	MBD1(NM_001204139:exon15:c.1716+2T>G,NM_001204141:exon14:c.1566+2T>G,NM_001204142:exon14:c.1578+2T>G,NM_001204136:exon15:c.1716+2T>G,NM_001204143:exon13:c.1410+2T>G,NM_002384:exon13:c.1410+2T>G,NM_015844:exon14:c.1548+2T>G,NM_015847:exon14:c.1569+2T>G,NM_015846:exon15:c.1716+2T>G,NM_015845:exon13:c.1509+2T>G,NM_001204137:exon16:c.1791+2T>G,NM_001204138:exon16:c.1788+2T>G,NM_001204140:exon15:c.1623+2T>G,NM_001204151:exon12:c.1509+2T>G)
	　
	　
	419;Name=lod=67
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr18
	47799192
	47799192
	A
	C
	het
	.
	.
	.
	71
	1
	1.39%
	A
	101
	12
	10.62%
	M
	Somatic
	0.0127097

	ncRNA_intronic
	TPTE2P1
	　
	　
	　
	0.96
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr13
	25510727
	25510727
	T
	A
	het
	.
	.
	.
	63
	1
	1.56%
	T
	59
	7
	10.61%
	W
	Somatic
	0.0342241

	exonic
	SNX33
	nonsynonymous SNV
	NM_153271:c.A452C:p.Y151S
	459;Name=lod=98
	　
	　
	　
	　
	　
	0.4
	0.019
	0.972396
	0.99404
	0.999988
	chr15
	75941895
	75941895
	A
	C
	het
	.
	.
	.
	82
	1
	1.20%
	A
	59
	7
	10.61%
	M
	Somatic
	0.0141422

	ncRNA_intronic
	LOC100505666
	　
	　
	272;Name=lod=17
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr1
	155025869
	155025869
	T
	G
	het
	.
	.
	.
	64
	1
	1.54%
	T
	76
	9
	10.59%
	K
	Somatic
	0.0255582

	intronic
	MEGF6
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr1
	3427526
	3427526
	A
	C
	het
	.
	.
	.
	66
	0
	0%
	A
	17
	2
	10.53%
	M
	Somatic
	0.0478992

	exonic
	KBTBD5
	nonsynonymous SNV
	NM_152393:c.T188A:p.L63Q
	620;Name=lod=440
	　
	　
	　
	　
	　
	0
	0.548
	0.996742
	0.999965
	1
	chr3
	42727298
	42727298
	T
	A
	het
	.
	.
	.
	67
	0
	0%
	T
	17
	2
	10.53%
	W
	Somatic
	0.0467852

	exonic
	MFSD10
	nonsynonymous SNV
	NM_001120:c.T203G:p.V68G
	420;Name=lod=68
	　
	　
	　
	　
	　
	0
	0.994
	0.994988
	0.998533
	1
	chr4
	2935359
	2935359
	A
	C
	het
	.
	.
	.
	71
	1
	1.39%
	A
	34
	4
	10.53%
	M
	Somatic
	0.0475247

	exonic
	SLC12A7
	nonsynonymous SNV
	NM_006598:c.A902C:p.D301A
	641;Name=lod=539
	　
	　
	　
	　
	　
	0.93
	0
	0.864802
	0.101669
	0.999956
	chr5
	1085362
	1085362
	T
	G
	het
	.
	.
	.
	69
	0
	0%
	T
	17
	2
	10.53%
	K
	Somatic
	0.0446708

	intronic
	PLEC
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr8
	145003762
	145003762
	T
	C
	het
	.
	.
	.
	74
	0
	0%
	T
	17
	2
	10.53%
	Y
	Somatic
	0.039972

	exonic
	JAG2
	nonsynonymous SNV
	NM_145159:c.T1961C:p.L654P
	473;Name=lod=112
	　
	　
	　
	　
	　
	0.02
	0.995
	0.995301
	0.809919
	0.999998
	chr14
	105614722
	105614722
	A
	G
	het
	.
	.
	.
	76
	0
	0%
	A
	17
	2
	10.53%
	R
	Somatic
	0.0382979

	splicing
	RPUSD1
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr16
	837743
	837743
	G
	C
	het
	.
	.
	.
	87
	0
	0%
	G
	17
	2
	10.53%
	S
	Somatic
	0.0307278

	intronic
	NOTCH3
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr19
	15300028
	15300028
	A
	C
	het
	.
	.
	.
	122
	1
	0.81%
	A
	51
	6
	10.53%
	M
	Somatic
	0.00438

	intronic
	FAM83C
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr20
	33876413
	33876413
	A
	C
	het
	.
	.
	.
	46
	0
	0%
	A
	34
	4
	10.53%
	M
	Somatic
	0.038256

	ncRNA_intronic
	LOC100287944
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr12
	107080631
	107080631
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	59
	1
	1.67%
	C
	103
	12
	10.43%
	Y
	Somatic
	0.028523

	intronic
	IFNGR1
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	0
	　
	　
	　
	　
	chr6
	137524836
	137524836
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	71
	0
	0%
	G
	43
	5
	10.42%
	R
	Somatic
	0.0093754

	exonic
	GPER
	nonsynonymous SNV
	NM_001098201:c.T100C:p.S34P
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	0.06
	0
	0.096821
	0.086684
	0.943365
	chr7
	1131464
	1131464
	T
	C
	het
	.
	.
	.
	99
	2
	1.98%
	T
	43
	5
	10.42%
	Y
	Somatic
	0.0355233

	intronic
	SKA2
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr17
	57232262
	57232262
	A
	C
	het
	.
	.
	.
	58
	1
	1.69%
	A
	86
	10
	10.42%
	M
	Somatic
	0.034867

	exonic
	PDE6B
	nonsynonymous SNV
	NM_000283:c.A50T:p.D17V
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	0.3
	0
	0.113493
	0.032658
	0.728911
	chr4
	619465
	619465
	A
	T
	het
	.
	.
	.
	159
	3
	1.85%
	A
	52
	6
	10.34%
	W
	Somatic
	0.0114926

	exonic
	TRIL
	nonsynonymous SNV
	NM_014817:c.C495A:p.N165K
	498;Name=lod=141
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr7
	28997168
	28997168
	G
	T
	het
	.
	.
	.
	61
	0
	0%
	G
	26
	3
	10.34%
	K
	Somatic
	0.0311032

	exonic
	ADAM8
	nonsynonymous SNV
	NM_001164490:c.A1648C:p.T550P
	333;Name=lod=30
	　
	　
	　
	　
	　
	0
	0.616998
	0.939191
	0.651431
	0.970281
	chr10
	135083884
	135083884
	T
	G
	het
	.
	.
	.
	73
	0
	0%
	T
	26
	3
	10.34%
	K
	Somatic
	0.0212813

	exonic
	PKD1
	nonsynonymous SNV
	NM_000296:c.A7717C:p.T2573P
	　
	0.98
	　
	　
	　
	　
	0.08
	0.472
	0.010256
	1.94E-04
	0.09665
	chr16
	2156012
	2156012
	T
	G
	het
	.
	.
	.
	91
	0
	0%
	T
	26
	3
	10.34%
	K
	Somatic
	0.013011

	intronic
	LOC653550,TP53TG3,TP53TG3B
	　
	　
	　
	1
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr16
	33206023
	33206023
	A
	C
	het
	.
	.
	.
	99
	2
	1.98%
	A
	52
	6
	10.34%
	M
	Somatic
	0.02794

	intronic
	UPF1
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr19
	18966066
	18966066
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	71
	0
	0%
	G
	26
	3
	10.34%
	R
	Somatic
	0.0225974

	exonic
	TMEM143
	nonsynonymous SNV
	NM_018273:c.A1319C:p.D440A
	329;Name=lod=29
	　
	　
	　
	　
	　
	0.01
	0.186
	0.996681
	0.615656
	0.999496
	chr19
	48836537
	48836537
	T
	G
	het
	.
	.
	.
	50
	0
	0%
	T
	52
	6
	10.34%
	K
	Somatic
	0.0211519

	intronic
	SULT1C4
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr2
	108999519
	108999519
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	64
	1
	1.54%
	C
	87
	10
	10.31%
	Y
	Somatic
	0.0256785

	exonic
	PCDHB16
	synonymous SNV
	NM_020957:c.T1620G:p.A540A
	436;Name=lod=79
	0.95
	0.07
	0.07
	0.07
	rs17844656
	　
	　
	　
	　
	　
	chr5
	140563754
	140563754
	T
	G
	het
	.
	.
	.
	174
	1
	0.57%
	T
	61
	7
	10.29%
	K
	Somatic
	6.60E-04

	exonic
	SBF1
	nonsynonymous SNV
	NM_002972:c.T431G:p.V144G
	463;Name=lod=102
	　
	　
	　
	　
	　
	0
	0.215
	0.970558
	0.997157
	0.999999
	chr22
	50905968
	50905968
	A
	C
	het
	.
	.
	.
	128
	2
	1.54%
	A
	61
	7
	10.29%
	M
	Somatic
	0.008527

	exonic
	TLE1
	nonsynonymous SNV
	NM_005077:c.T2048G:p.V683G
	429;Name=lod=74
	　
	　
	　
	　
	　
	0
	0.998
	0.998561
	0.999996
	1
	chr9
	84200500
	84200500
	A
	C
	het
	.
	.
	.
	66
	1
	1.49%
	A
	96
	11
	10.28%
	M
	Somatic
	0.0213031

	exonic
	HSPA6
	nonsynonymous SNV
	NM_002155:c.T158G:p.V53G
	521;Name=lod=175
	0.98
	　
	　
	　
	　
	　
	0.995
	0.987469
	0.009025
	0.967561
	chr1
	161494606
	161494606
	T
	G
	het
	.
	.
	.
	102
	1
	0.97%
	T
	35
	4
	10.26%
	K
	Somatic
	0.0201923

	UTR5
	POLR1B
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr2
	113300057
	113300057
	T
	G
	het
	.
	.
	.
	87
	0
	0%
	T
	35
	4
	10.26%
	K
	Somatic
	0.0082176

	exonic
	CLIP2
	synonymous SNV
	NM_003388:c.C672T:p.R224R
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr7
	73753328
	73753328
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	66
	0
	0%
	C
	35
	4
	10.26%
	Y
	Somatic
	0.0172065

	exonic
	GBX1
	synonymous SNV
	NM_001098834:c.A495C:p.P165P
	542;Name=lod=213
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr7
	150864141
	150864141
	T
	G
	het
	.
	.
	.
	103
	2
	1.90%
	T
	35
	4
	10.26%
	K
	Somatic
	0.0460191

	exonic
	VPS4A
	nonsynonymous SNV
	NM_013245:c.T626G:p.V209G
	623;Name=lod=452
	　
	　
	　
	　
	　
	0
	　
	　
	　
	　
	chr16
	69354049
	69354049
	T
	G
	het
	.
	.
	.
	47
	0
	0%
	T
	35
	4
	10.26%
	K
	Somatic
	0.0387327

	intronic
	PCNT
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr21
	47845734
	47845734
	T
	C
	het
	.
	.
	.
	73
	1
	1.35%
	T
	35
	4
	10.26%
	Y
	Somatic
	0.0474645

	exonic
	PANX2
	nonsynonymous SNV
	NM_001160300:c.T824G:p.V275G
	470;Name=lod=108
	　
	　
	　
	　
	　
	0
	0.83
	0.993588
	0.375565
	0.997404
	chr22
	50615965
	50615965
	T
	G
	het
	.
	.
	.
	109
	2
	1.80%
	T
	35
	4
	10.26%
	K
	Somatic
	0.0398205

	intronic
	SYNE2
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr14
	64688454
	64688454
	A
	C
	het
	.
	.
	.
	75
	1
	1.32%
	A
	114
	13
	10.24%
	M
	Somatic
	0.010936

	exonic
	CHPF2
	synonymous SNV
	NM_019015:c.A1905C:p.S635S
	387;Name=lod=50
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr7
	150935353
	150935353
	A
	C
	het
	.
	.
	.
	98
	1
	1.01%
	A
	44
	5
	10.20%
	M
	Somatic
	0.0153932

	intergenic
	TMEM121(dist=239158),KIAA0125(dist=148141)
	　
	　
	343;Name=lod=33
	0.95
	　
	　
	　
	rs13050
	　
	　
	　
	　
	　
	chr14
	106235697
	106235697
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	1536
	2
	0.13%
	G
	352
	40
	10.20%
	R
	Somatic
	2.25E-26

	exonic
	IGF1R
	nonsynonymous SNV
	NM_000875:c.A695C:p.H232P
	552;Name=lod=234
	　
	　
	　
	　
	　
	0
	0.883
	0.998433
	0.999975
	0.999994
	chr15
	99434608
	99434608
	A
	C
	het
	.
	.
	.
	67
	1
	1.47%
	A
	44
	5
	10.20%
	M
	Somatic
	0.0459305

	exonic
	DUSP4
	nonsynonymous SNV
	NM_001394:c.T448G:p.F150V
	589;Name=lod=331
	　
	　
	　
	　
	　
	0
	0.999
	0.998893
	0.999998
	1
	chr8
	29197746
	29197746
	A
	C
	het
	.
	.
	.
	46
	0
	0%
	A
	53
	6
	10.17%
	M
	Somatic
	0.0279974

	splicing
	VAV1(NM_005428:exon11:c.1092+2T>G)
	　
	　
	459;Name=lod=98
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr19
	6828500
	6828500
	T
	G
	het
	.
	.
	.
	45
	0
	0%
	T
	62
	7
	10.14%
	K
	Somatic
	0.0262206

	exonic
	GNA12
	nonsynonymous SNV
	NM_007353:c.C970A:p.L324M
	460;Name=lod=99
	　
	　
	　
	　
	　
	0.04
	0.003
	0.970558
	0.997611
	0.998458
	chr7
	2770991
	2770991
	G
	T
	het
	.
	.
	.
	60
	1
	1.64%
	G
	71
	8
	10.13%
	K
	Somatic
	0.0410412

	exonic
	PEX10
	nonsynonymous SNV
	NM_002617:c.T491G:p.V164G
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	0
	0.161
	0.008974
	0.996238
	0.883044
	chr1
	2340000
	2340000
	A
	C
	het
	.
	.
	.
	77
	0
	0%
	A
	27
	3
	10%
	M
	Somatic
	0.0204549

	exonic
	C1orf187
	nonsynonymous SNV
	NM_198545:c.A170C:p.H57P
	355;Name=lod=37
	　
	　
	　
	　
	　
	0
	0.998
	0.958982
	0.835454
	0.979773
	chr1
	11766485
	11766485
	A
	C
	het
	.
	.
	.
	53
	0
	0%
	A
	27
	3
	10%
	M
	Somatic
	0.0441876

	splicing
	DARS(NM_001349:exon2:c.66+2T>G)
	　
	　
	560;Name=lod=251
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr2
	136742971
	136742971
	A
	C
	het
	.
	.
	.
	76
	0
	0%
	A
	27
	3
	10%
	M
	Somatic
	0.021045

	intronic
	ABTB1
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr3
	127396494
	127396494
	A
	C
	het
	.
	.
	.
	79
	0
	0%
	A
	27
	3
	10%
	M
	Somatic
	0.0193394

	exonic
	PLXND1
	nonsynonymous SNV
	NM_015103:c.T2795G:p.V932G
	361;Name=lod=39
	　
	　
	　
	　
	　
	0
	0.988
	0.997777
	0.999757
	0.995316
	chr3
	129292479
	129292479
	A
	C
	het
	.
	.
	.
	77
	0
	0%
	A
	18
	2
	10%
	M
	Somatic
	0.0408076

	exonic
	FAM46A
	synonymous SNV
	NM_017633:c.T147G:p.G49G
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr6
	82461712
	82461712
	A
	C
	het
	.
	.
	.
	119
	1
	0.83%
	A
	36
	4
	10%
	M
	Somatic
	0.01417

	intronic
	FAM115C
	　
	　
	428;Name=lod=73
	1
	　
	　
	　
	　
	0
	　
	　
	　
	　
	chr7
	143344560
	143344560
	A
	C
	het
	.
	.
	.
	44
	0
	0%
	A
	36
	4
	10%
	M
	Somatic
	0.0473646

	exonic
	TOX
	nonsynonymous SNV
	NM_014729:c.A1283C:p.H428P
	562;Name=lod=257
	　
	　
	　
	　
	　
	0
	0.991
	0.998514
	0.982389
	1
	chr8
	59728006
	59728006
	T
	G
	het
	.
	.
	.
	66
	0
	0%
	T
	63
	7
	10%
	K
	Somatic
	0.0082139

	exonic
	NTNG2
	nonsynonymous SNV
	NM_032536:c.A934C:p.T312P
	566;Name=lod=266
	　
	　
	　
	　
	　
	0
	0.419
	0.995973
	0.776937
	1
	chr9
	135102312
	135102312
	A
	C
	het
	.
	.
	.
	53
	0
	0%
	A
	27
	3
	10%
	M
	Somatic
	0.0441876

	exonic
	LRRC32
	synonymous SNV
	NM_001128922:c.A444C:p.A148A
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr11
	76372193
	76372193
	T
	G
	het
	.
	.
	.
	86
	0
	0%
	T
	36
	4
	10%
	K
	Somatic
	0.0091307

	UTR5
	PICALM
	　
	　
	623;Name=lod=453
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr11
	85779838
	85779838
	A
	C
	het
	.
	.
	.
	50
	0
	0%
	A
	27
	3
	10%
	M
	Somatic
	0.0494158

	splicing
	AICDA(NM_020661:exon5:c.428-1G>A)
	　
	　
	528;Name=lod=186
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr12
	8757519
	8757519
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	102
	2
	1.92%
	C
	72
	8
	10%
	Y
	Somatic
	0.0189411

	exonic
	CKB
	nonsynonymous SNV
	NM_001823:c.G71T:p.S24I
	535;Name=lod=199
	　
	　
	　
	　
	　
	0.01
	0.047
	0.996831
	0.999157
	0.999926
	chr14
	103988760
	103988760
	C
	A
	het
	.
	.
	.
	72
	0
	0%
	C
	18
	2
	10%
	M
	Somatic
	0.0453894

	intronic
	SEMA4B
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr15
	90771104
	90771104
	A
	C
	het
	.
	.
	.
	56
	0
	0%
	A
	36
	4
	10%
	M
	Somatic
	0.0275109

	exonic
	WFIKKN1
	stopgain SNV
	NM_053284:c.C673T:p.Q225X
	516;Name=lod=166
	　
	　
	　
	　
	　
	0.52
	0.734425
	0.997672
	1
	0.995733
	chr16
	683083
	683083
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	102
	0
	0%
	C
	18
	2
	10%
	Y
	Somatic
	0.0257418

	intronic
	CTU2
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr16
	88779677
	88779677
	G
	C
	het
	.
	.
	.
	61
	0
	0%
	G
	27
	3
	10%
	S
	Somatic
	0.0334198

	intronic
	AURKB
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr17
	8110016
	8110016
	A
	C
	het
	.
	.
	.
	68
	1
	1.45%
	A
	72
	8
	10%
	M
	Somatic
	0.0286268

	exonic
	MED16
	synonymous SNV
	NM_005481:c.C861T:p.A287A
	558;Name=lod=248
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr19
	885788
	885788
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	79
	0
	0%
	G
	18
	2
	10%
	R
	Somatic
	0.0391672

	exonic
	S1PR5
	nonsynonymous SNV
	NM_001166215:c.T32G:p.V11G
	490;Name=lod=131
	　
	　
	　
	　
	　
	0.06
	0.254
	0.997089
	0.188153
	0.016458
	chr19
	10625656
	10625656
	A
	C
	het
	.
	.
	.
	77
	0
	0%
	A
	27
	3
	10%
	M
	Somatic
	0.0204549

	intronic
	DCAF15
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr19
	14070741
	14070741
	C
	G
	het
	.
	.
	.
	90
	0
	0%
	C
	18
	2
	10%
	S
	Somatic
	0.0316931

	intronic
	DCAF15
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr19
	14070742
	14070742
	T
	G
	het
	.
	.
	.
	90
	0
	0%
	T
	18
	2
	10%
	K
	Somatic
	0.0316931

	exonic
	CIC
	synonymous SNV
	NM_015125:c.G3240C:p.L1080L
	504;Name=lod=149
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr19
	42796782
	42796782
	G
	C
	het
	.
	.
	.
	88
	0
	0%
	G
	27
	3
	10%
	S
	Somatic
	0.0152108

	exonic
	PRMT1
	nonsynonymous SNV
	NM_001207042:c.A544C:p.T182P
	581;Name=lod=306
	　
	　
	　
	　
	　
	0.02
	0.731197
	0.997562
	0.986633
	1
	chr19
	50189392
	50189392
	A
	C
	het
	.
	.
	.
	84
	1
	1.18%
	A
	36
	4
	10%
	M
	Somatic
	0.0359277

	exonic
	KCNC3
	nonsynonymous SNV
	NM_004977:c.G1190T:p.G397V
	666;Name=lod=676
	　
	　
	　
	　
	　
	0.09
	0.945
	0.991149
	0.659986
	0.989439
	chr19
	50827020
	50827020
	C
	A
	het
	lung
	carcinoma
	adenocarcinoma
	115
	2
	1.71%
	C
	63
	7
	10%
	M
	Somatic
	0.0146819

	intronic
	BRSK1
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr19
	55819981
	55819981
	G
	T
	het
	.
	.
	.
	52
	0
	0%
	G
	27
	3
	10%
	K
	Somatic
	0.0458446

	exonic
	C20orf134
	nonsynonymous SNV
	NM_001024675:c.C227T:p.A76V
	525;Name=lod=181
	　
	　
	　
	　
	　
	0.06
	0
	0.977198
	0.008744
	0.799925
	chr20
	32255530
	32255530
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	99
	0
	0%
	C
	18
	2
	10%
	Y
	Somatic
	0.0270617

	exonic
	LAMA5
	nonsynonymous SNV
	NM_005560:c.T10589G:p.V3530G
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	0.33
	0.006
	0.149613
	0.130238
	0.294623
	chr20
	60885486
	60885486
	A
	C
	het
	.
	.
	.
	63
	0
	0%
	A
	36
	4
	10%
	M
	Somatic
	0.0206705

	ncRNA_intronic
	CHKB-CPT1B
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr22
	51014576
	51014576
	T
	G
	het
	.
	.
	.
	59
	1
	1.67%
	T
	72
	8
	10%
	K
	Somatic
	0.045013

	exonic
	MAPK8IP2
	nonsynonymous SNV
	NM_016431:c.C1586G:p.A529G
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr22
	51043395
	51043395
	C
	G
	het
	.
	.
	.
	85
	0
	0%
	C
	18
	2
	10%
	S
	Somatic
	0.0347985

	exonic
	CCDC18
	nonsynonymous SNV
	NM_206886:c.G113A:p.S38N
	583;Name=lod=311
	　
	　
	　
	　
	　
	0.33
	0.425712
	0.190972
	0
	0.789343
	chr1
	93649031
	93649031
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	185
	0
	0%
	G
	110
	4
	3.51%
	R
	Somatic
	0.0204451

	exonic
	TACC1
	nonsynonymous SNV
	NM_001122824:c.G298A:p.A100T
	493;Name=lod=134
	　
	　
	　
	　
	　
	0.02
	0.991
	0.999692
	0.983247
	0.999998
	chr8
	38684761
	38684761
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	161
	0
	0%
	G
	139
	5
	3.47%
	R
	Somatic
	0.0226019

	intronic
	PLA2R1
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr2
	160879150
	160879150
	T
	C
	het
	.
	.
	.
	139
	0
	0%
	T
	125
	4
	3.10%
	Y
	Somatic
	0.0523842

	exonic
	SCYL2
	stopgain SNV
	NM_017988:c.C298T:p.R100X
	704;Name=lod=967
	　
	　
	　
	　
	　
	1
	0.731072
	0.972712
	1
	1
	chr12
	100685401
	100685401
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	230
	0
	0%
	C
	148
	4
	2.63%
	Y
	Somatic
	0.024473

	exonic
	DHX15
	nonsynonymous SNV
	NM_001358:c.C317T:p.A106V
	570;Name=lod=277
	　
	　
	　
	　
	　
	0.08
	0.477729
	0.999542
	3.16E-04
	0.997558
	chr4
	24578056
	24578056
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	269
	0
	0%
	G
	242
	6
	2.42%
	R
	Somatic
	0.0118018

	exonic
	LRRC23
	nonsynonymous SNV
	NM_006992:c.G816A:p.M272I
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	0.27
	0.281136
	0.00826
	5.40E-05
	0.578382
	chr12
	7023112
	7023112
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	250
	0
	0%
	G
	180
	4
	2.17%
	R
	Somatic
	0.0317015

	exonic
	RB1CC1
	nonsynonymous SNV
	NM_001083617:c.G824A:p.G275D
	371;Name=lod=43
	　
	　
	　
	　
	　
	0.21
	0.27
	0.977717
	0.981543
	0.956507
	chr8
	53586583
	53586583
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	298
	1
	0.33%
	C
	360
	8
	2.17%
	Y
	Somatic
	0.0384027

	exonic
	PDE1A
	synonymous SNV
	NM_005019:c.T273C:p.S91S
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr2
	183104962
	183104962
	A
	G
	het
	.
	.
	.
	235
	0
	0%
	A
	193
	4
	2.03%
	R
	Somatic
	0.0425277

	exonic
	API5
	nonsynonymous SNV
	NM_001243747:c.G718A:p.V240I
	606;Name=lod=387
	　
	　
	　
	　
	　
	0.04
	0.118
	0.999658
	0.76989
	0.999961
	chr11
	43352073
	43352073
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	347
	0
	0%
	G
	227
	4
	1.73%
	R
	Somatic
	0.025114

	exonic
	ZNF765
	synonymous SNV
	NM_001040185:c.T552C:p.P184P
	　
	0.91
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr19
	53911360
	53911360
	T
	C
	het
	.
	.
	.
	342
	0
	0%
	T
	251
	4
	1.57%
	Y
	Somatic
	0.0328376

	exonic
	SACS
	nonsynonymous SNV
	NM_014363:c.G2741T:p.S914I
	541;Name=lod=210
	　
	　
	　
	　
	　
	0.01
	0.024
	0.999238
	0.255359
	0.999996
	chr13
	23915274
	23915274
	C
	A
	het
	.
	.
	.
	318
	0
	0%
	C
	253
	4
	1.56%
	M
	Somatic
	0.0393928

	exonic
	TCF12
	nonsynonymous SNV
	NM_207040:c.C1471T:p.P491S
	645;Name=lod=555
	　
	　
	　
	　
	　
	0.05
	0.563
	0.999121
	0.99922
	1
	chr15
	57574717
	57574717
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	413
	0
	0%
	C
	374
	5
	1.32%
	Y
	Somatic
	0.0247491

	exonic
	UBE3A
	synonymous SNV
	NM_130838:c.A2182C:p.R728R
	716;Name=lod=1085
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr15
	25599713
	25599713
	T
	G
	het
	.
	.
	.
	553
	0
	0%
	T
	304
	4
	1.30%
	K
	Somatic
	0.0161707

	intronic
	VPS13B
	　
	　
	713;Name=lod=1050
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr8
	100830893
	100830893
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	510
	0
	0%
	C
	336
	4
	1.18%
	Y
	Somatic
	0.0253291

	exonic
	FAM55D
	synonymous SNV
	NM_001077639:c.G1119A:p.L373L
	300;Name=lod=22
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr11
	114442176
	114442176
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	464
	0
	0%
	C
	366
	4
	1.08%
	Y
	Somatic
	0.038389

	exonic
	DACH1
	nonsynonymous SNV
	NM_004392:c.C1348T:p.R450W
	669;Name=lod=697
	　
	　
	　
	　
	　
	0
	0.788562
	0.999553
	0.997701
	1
	chr13
	72049904
	72049904
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	735
	0
	0%
	G
	475
	5
	1.04%
	R
	Somatic
	0.0095023

	exonic
	GIMAP1,GIMAP1-GIMAP5
	synonymous SNV
	NM_001199577:c.G69A:p.R23R
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr7
	150417161
	150417161
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	802
	0
	0%
	G
	594
	6
	1%
	R
	Somatic
	0.0060559

	exonic
	AHNAK2
	nonsynonymous SNV
	NM_138420:c.C7471T:p.P2491S
	415;Name=lod=65
	0.91
	　
	　
	　
	　
	0
	　
	　
	　
	　
	chr14
	105414317
	105414317
	G
	A
	het
	large_intestine
	carcinoma
	adenocarcinoma
	981
	1
	0.10%
	G
	424
	4
	0.93%
	R
	Somatic
	0.0318941

	exonic
	HRNR
	stopgain SNV
	NM_001009931:c.G5623T:p.E1875X
	　
	0.98
	　
	　
	　
	　
	0.87
	0.737221
	0.995503
	1
	1
	chr1
	152188482
	152188482
	C
	A
	het
	lung
	carcinoma
	adenocarcinoma
	4320
	2
	0.05%
	C
	3280
	7
	0.21%
	M
	Somatic
	0.0392432

	
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	





	Table S7: The somatic SNV of lung tumor tissue.
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　

	Func
	Gene
	ExonicFunc
	AAChange
	Conserved
	SegDup
	1000G_ALL
	1000G_ALL
	1000G_ALL
	dbSNP137
	SIFT
	PolyPhen2
	LJB_PhyloP
	LJB_MutationTaster
	LJB_LRT
	Chr
	Start
	End
	Ref
	Obs
	Genotype
	Cosmic
	　
	　
	normal_reads1
	normal_reads2
	normal_var_freq
	normal_gt
	tumor_reads1
	tumor_reads2
	tumor_var_freq
	tumor_gt
	somatic_status
	somatic_p_value

	exonic
	PANK4
	synonymous SNV
	NM_018216:c.C375A:p.G125G
	592;Name=lod=341
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr1
	2452587
	2452587
	G
	T
	het
	.
	.
	.
	322
	0
	0%
	G
	245
	4
	1.61%
	K
	Somatic
	0.0356707

	intronic
	KRI1
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr19
	10665950
	10665950
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	75
	0
	0%
	C
	59
	20
	25.32%
	Y
	Somatic
	4.16E-07

	exonic
	KRI1
	nonsynonymous SNV
	NM_023008:c.A1697G:p.Y566C
	583;Name=lod=311
	　
	　
	　
	　
	　
	0.04
	0.992
	0.996689
	0.999621
	0.999995
	chr19
	10665964
	10665964
	T
	C
	het
	.
	.
	.
	70
	0
	0%
	T
	50
	13
	20.63%
	Y
	Somatic
	2.93E-05

	exonic
	UBE4B
	nonsynonymous SNV
	NM_006048:c.C1466T:p.T489I
	609;Name=lod=398
	　
	　
	　
	　
	　
	0
	0.783304
	0.999041
	0.999359
	1
	chr1
	10190813
	10190813
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	255
	0
	0%
	C
	188
	4
	2.08%
	Y
	Somatic
	0.0334322

	exonic
	KRI1
	nonsynonymous SNV
	NM_023008:c.T1696C:p.Y566H
	583;Name=lod=311
	　
	　
	　
	　
	　
	0.35
	0.103
	0.997842
	0.990452
	0.999995
	chr19
	10665965
	10665965
	A
	G
	het
	.
	.
	.
	70
	0
	0%
	A
	50
	13
	20.63%
	R
	Somatic
	2.93E-05

	exonic
	PLOD1
	synonymous SNV
	NM_000302:c.G1467A:p.Q489Q
	385;Name=lod=49
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr1
	12024839
	12024839
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	178
	0
	0%
	G
	195
	6
	2.99%
	R
	Somatic
	0.0214735

	exonic
	NBPF1
	synonymous SNV
	NM_017940:c.C2820T:p.G940G
	　
	0.96
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr1
	16893693
	16893693
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	2304
	1
	0.04%
	G
	939
	4
	0.42%
	R
	Somatic
	0.0271766

	exonic
	SEPN1
	nonsynonymous SNV
	NM_206926:c.C658T:p.R220W
	560;Name=lod=251
	　
	　
	　
	　
	　
	0.01
	0.998
	0.979584
	0.927019
	0.999975
	chr1
	26135529
	26135529
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	228
	0
	0%
	C
	186
	6
	3.12%
	Y
	Somatic
	0.0087424

	intronic
	WASF2
	　
	　
	243;Name=lod=13
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr1
	27741509
	27741509
	C
	G
	het
	.
	.
	.
	111
	1
	0.89%
	C
	40
	4
	9.09%
	S
	Somatic
	0.0225732

	exonic
	AHDC1
	nonsynonymous SNV
	NM_001029882:c.G1766A:p.R589Q
	489;Name=lod=130
	　
	　
	　
	　
	rs149970389
	0
	0.932
	0.998873
	0.074933
	0.999962
	chr1
	27876861
	27876861
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	257
	0
	0%
	C
	198
	5
	2.46%
	Y
	Somatic
	0.0162783

	exonic
	ZNF17
	nonsynonymous SNV
	NM_006959:c.G992A:p.G331E
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	1
	0.003
	0.115337
	0.029005
	0.630749
	chr19
	57931852
	57931852
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	185
	3
	1.60%
	G
	54
	11
	16.92%
	R
	Somatic
	3.00E-05

	intronic
	NUPL1
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr13
	25899108
	25899108
	A
	T
	het
	.
	.
	.
	169
	3
	1.74%
	A
	56
	10
	15.15%
	W
	Somatic
	2.13E-04

	exonic
	ZNF345
	nonsynonymous SNV
	NM_001242472:c.T710A:p.M237K
	420;Name=lod=68
	　
	　
	　
	　
	　
	1
	0.048
	0.205575
	0.085889
	0.665928
	chr19
	37368442
	37368442
	T
	A
	het
	.
	.
	.
	188
	3
	1.57%
	T
	62
	11
	15.07%
	W
	Somatic
	6.85E-05

	exonic
	INPP5B
	synonymous SNV
	NM_005540:c.G720A:p.K240K
	476;Name=lod=115
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr1
	38355306
	38355306
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	251
	0
	0%
	C
	115
	4
	3.36%
	Y
	Somatic
	0.0103355

	exonic
	ZNF432
	synonymous SNV
	NM_014650:c.C1398T:p.F466F
	410;Name=lod=62
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr19
	52537534
	52537534
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	205
	2
	0.97%
	G
	57
	10
	14.93%
	R
	Somatic
	1.90E-05

	exonic
	HRNR
	synonymous SNV
	NM_001009931:c.G8340A:p.G2780G
	　
	0.98
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr1
	152185765
	152185765
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	109
	2
	1.80%
	C
	97
	17
	14.91%
	Y
	Somatic
	2.71E-04

	exonic
	ZMPSTE24
	synonymous SNV
	NM_005857:c.T651C:p.D217D
	684;Name=lod=806
	　
	0.11
	0.11
	0.11
	rs2076697
	　
	　
	　
	　
	　
	chr1
	40737589
	40737589
	T
	C
	het
	.
	.
	.
	259
	0
	0%
	T
	123
	7
	5.38%
	Y
	Somatic
	4.17E-04

	exonic
	FOXJ3
	synonymous SNV
	NM_001198850:c.G75A:p.T25T
	820;Name=lod=2868
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr1
	42744313
	42744313
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	288
	0
	0%
	C
	139
	4
	2.80%
	Y
	Somatic
	0.0117794

	exonic
	FOXD2
	synonymous SNV
	NM_004474:c.G609C:p.L203L
	719;Name=lod=1112
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr1
	47904416
	47904416
	G
	C
	het
	.
	.
	.
	337
	0
	0%
	G
	301
	6
	1.95%
	S
	Somatic
	0.011437

	splicing
	C8B(NM_000066:exon6:c.534-2A>G)
	　
	　
	423;Name=lod=70
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr1
	57417855
	57417855
	T
	C
	het
	.
	.
	.
	243
	0
	0%
	T
	193
	5
	2.53%
	Y
	Somatic
	0.0177383

	exonic
	INF2
	nonsynonymous SNV
	NM_001031714:c.A1672G:p.N558D
	272;Name=lod=17
	　
	　
	　
	　
	　
	0.12
	　
	　
	　
	　
	chr14
	105174276
	105174276
	A
	G
	het
	.
	.
	.
	73
	1
	1.35%
	A
	52
	9
	14.75%
	R
	Somatic
	0.0034876

	exonic
	ZNF607
	nonsynonymous SNV
	NM_001172677:c.C838T:p.H280Y
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	1
	0.002
	0.811214
	0.00387
	0.817592
	chr19
	38190191
	38190191
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	198
	3
	1.49%
	G
	58
	10
	14.71%
	R
	Somatic
	9.09E-05

	exonic
	CCBL2
	synonymous SNV
	NM_001008662:c.C633T:p.S211S
	607;Name=lod=389
	　
	0.4
	0.4
	0.4
	rs3738055
	　
	　
	　
	　
	　
	chr1
	89426902
	89426902
	G
	A
	het
	stomach
	carcinoma
	adenocarcinoma
	296
	0
	0%
	G
	111
	4
	3.48%
	R
	Somatic
	0.0059005

	exonic
	GBP2
	nonsynonymous SNV
	NM_004120:c.G1472A:p.R491H
	　
	　
	0.002
	0.002
	0.002
	rs139053989
	0.03
	0.096
	0.958316
	0.063482
	0.765017
	chr1
	89575547
	89575547
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	82
	0
	0%
	C
	43
	4
	8.51%
	Y
	Somatic
	0.0162012

	exonic
	ZNF326
	nonsynonymous SNV
	NM_182976:c.G302C:p.S101T
	855;Name=lod=3972
	　
	　
	　
	　
	　
	0.49
	0
	0.99222
	0.035641
	0.999972
	chr1
	90472996
	90472996
	G
	C
	het
	.
	.
	.
	580
	0
	0%
	G
	299
	6
	1.97%
	S
	Somatic
	0.0016219

	exonic
	ZNF432
	synonymous SNV
	NM_014650:c.C1411A:p.R471R
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr19
	52537521
	52537521
	G
	T
	het
	.
	.
	.
	192
	2
	1.03%
	G
	53
	9
	14.52%
	K
	Somatic
	6.43E-05

	exonic
	ZNF17
	synonymous SNV
	NM_006959:c.C982A:p.R328R
	417;Name=lod=66
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr19
	57931842
	57931842
	C
	A
	het
	.
	.
	.
	183
	2
	1.08%
	C
	59
	10
	14.49%
	M
	Somatic
	5.30E-05

	exonic
	AMY2A
	nonsynonymous SNV
	NM_000699:c.C175T:p.P59S
	459;Name=lod=98
	0.94
	　
	　
	　
	　
	0
	1
	0.925532
	0.999993
	1
	chr1
	104160582
	104160582
	C
	T
	het
	urinary_tract
	carcinoma
	NS
	563
	1
	0.18%
	C
	171
	4
	2.29%
	Y
	Somatic
	0.0124636

	exonic
	SLC25A24
	synonymous SNV
	NM_013386:c.A1323G:p.P441P
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr1
	108679386
	108679386
	T
	C
	het
	.
	.
	.
	215
	0
	0%
	T
	74
	4
	5.13%
	Y
	Somatic
	0.0047415

	exonic
	GSTM1
	nonsynonymous SNV
	NM_000561:c.C41T:p.A14V
	　
	0.96
	　
	　
	　
	　
	0
	0.003
	0.874406
	0.954289
	0.999247
	chr1
	110230796
	110230796
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	418
	0
	0%
	C
	551
	6
	1.08%
	Y
	Somatic
	0.0343608

	exonic
	KCNA3
	nonsynonymous SNV
	NM_002232:c.G877A:p.D293N
	617;Name=lod=431
	　
	　
	　
	　
	　
	0.04
	0.013
	0.99793
	0.999358
	1
	chr1
	111216555
	111216555
	C
	T
	het
	ovary
	carcinoma
	serous_carcinoma
	307
	0
	0%
	C
	280
	5
	1.75%
	Y
	Somatic
	0.0253893

	exonic
	CEPT1
	stopgain SNV
	NM_001007794:c.G594A:p.W198X
	696;Name=lod=902
	　
	　
	　
	　
	　
	0
	0.735493
	0.999592
	1
	1
	chr1
	111703883
	111703883
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	450
	1
	0.22%
	G
	198
	5
	2.46%
	R
	Somatic
	0.0124579

	exonic
	ZNF17
	synonymous SNV
	NM_006959:c.T972C:p.H324H
	417;Name=lod=66
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr19
	57931832
	57931832
	T
	C
	het
	.
	.
	.
	175
	1
	0.57%
	T
	61
	10
	14.08%
	Y
	Somatic
	2.01E-05

	exonic
	HIPK1
	synonymous SNV
	NM_152696:c.G63A:p.A21A
	718;Name=lod=1108
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr1
	114483068
	114483068
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	534
	0
	0%
	G
	430
	8
	1.83%
	R
	Somatic
	0.0016409

	exonic
	TTF2
	nonsynonymous SNV
	NM_003594:c.A499G:p.K167E
	　
	　
	0.49
	0.49
	0.49
	rs998532
	0.26
	0.012
	0.829404
	0.887461
	0.990754
	chr1
	117617705
	117617705
	A
	G
	het
	.
	.
	.
	279
	0
	0%
	A
	159
	6
	3.64%
	R
	Somatic
	0.0024855

	exonic
	TTF2
	synonymous SNV
	NM_003594:c.C861T:p.N287N
	　
	　
	0.48
	0.48
	0.48
	rs1289673
	　
	　
	　
	　
	　
	chr1
	117618067
	117618067
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	278
	1
	0.36%
	C
	194
	8
	3.96%
	Y
	Somatic
	0.0050981

	exonic
	ZNF432
	synonymous SNV
	NM_014650:c.G1416T:p.L472L
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr19
	52537516
	52537516
	C
	A
	het
	.
	.
	.
	185
	2
	1.07%
	C
	50
	8
	13.79%
	M
	Somatic
	1.98E-04

	intronic
	SPAG17,WDR3
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr1
	118499834
	118499834
	C
	A
	het
	.
	.
	.
	360
	0
	0%
	C
	163
	4
	2.40%
	M
	Somatic
	0.0098371

	exonic
	ZNF607
	synonymous SNV
	NM_001172677:c.A837C:p.P279P
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr19
	38190192
	38190192
	T
	G
	het
	.
	.
	.
	195
	2
	1.02%
	T
	57
	9
	13.64%
	K
	Somatic
	8.97E-05

	exonic
	PDE4DIP
	nonsynonymous SNV
	NM_001002811:c.G1960A:p.A654T
	519;Name=lod=171
	　
	　
	　
	　
	　
	0.01
	0.33
	0.986666
	6.20E-05
	0.844061
	chr1
	144917633
	144917633
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	583
	1
	0.17%
	C
	256
	4
	1.54%
	Y
	Somatic
	0.033508

	exonic
	PDE4DIP
	nonsynonymous SNV
	NM_001002811:c.T248A:p.L83Q
	590;Name=lod=333
	　
	0.17
	0.17
	0.17
	rs41315685
	0
	0.785799
	0.99794
	1
	1
	chr1
	144931461
	144931461
	A
	T
	het
	.
	.
	.
	400
	0
	0%
	A
	245
	5
	2%
	W
	Somatic
	0.0082102

	exonic
	ZNF432
	nonsynonymous SNV
	NM_014650:c.G1412A:p.R471Q
	　
	　
	　
	　
	　
	rs183343359
	0.61
	0.999
	0.752275
	0.605165
	0.923613
	chr19
	52537520
	52537520
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	191
	3
	1.55%
	C
	52
	8
	13.33%
	Y
	Somatic
	5.88E-04

	exonic
	RORC
	nonsynonymous SNV
	NM_001001523:c.G1063A:p.V355I
	515;Name=lod=165
	　
	　
	　
	　
	　
	0.01
	0.493
	0.9985
	0.967377
	0.999963
	chr1
	151785763
	151785763
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	364
	0
	0%
	C
	525
	7
	1.32%
	Y
	Somatic
	0.0255986

	exonic
	HRNR
	synonymous SNV
	NM_001009931:c.C3075T:p.G1025G
	　
	0.98
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr1
	152191030
	152191030
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	674
	0
	0%
	G
	610
	6
	0.97%
	R
	Somatic
	0.0117057

	exonic
	FLG2
	synonymous SNV
	NM_001014342:c.C4530T:p.H1510H
	　
	　
	0.28
	0.28
	0.28
	rs12022217
	　
	　
	　
	　
	　
	chr1
	152325732
	152325732
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	619
	1
	0.16%
	G
	317
	5
	1.55%
	R
	Somatic
	0.0196975

	exonic
	FLG2
	nonsynonymous SNV
	NM_001014342:c.C3841T:p.H1281Y
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	0
	0.421592
	0.992002
	0.027662
	0.861366
	chr1
	152326421
	152326421
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	503
	0
	0%
	G
	204
	5
	2.39%
	R
	Somatic
	0.0021063

	exonic
	FLG2
	nonsynonymous SNV
	NM_001014342:c.G3419A:p.G1140D
	　
	　
	0.08
	0.08
	0.08
	rs78399057
	0.32
	0.257223
	0.142223
	0.08196
	0.630378
	chr1
	152326843
	152326843
	C
	T
	het
	stomach
	carcinoma
	adenocarcinoma
	496
	1
	0.20%
	C
	311
	5
	1.58%
	Y
	Somatic
	0.0354573

	intronic
	LCE1E
	　
	　
	　
	0.96
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr1
	152759707
	152759707
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	705
	0
	0%
	G
	444
	15
	3.27%
	R
	Somatic
	7.53E-07

	exonic
	S100A13
	synonymous SNV
	NM_001024211:c.C108T:p.N36N
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr1
	153598841
	153598841
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	255
	0
	0%
	G
	333
	6
	1.77%
	R
	Somatic
	0.0338968

	exonic
	NUP210L
	synonymous SNV
	NM_001159484:c.C3963T:p.F1321F
	521;Name=lod=174
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr1
	153998177
	153998177
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	300
	0
	0%
	G
	247
	5
	1.98%
	R
	Somatic
	0.0194026

	exonic
	ADAR
	nonsynonymous SNV
	NM_001025107:c.A266G:p.K89R
	　
	　
	0.59
	0.59
	0.59
	rs2229857
	0.47
	0.002
	0.211334
	0.002445
	0.0101
	chr1
	154573967
	154573967
	T
	C
	het
	.
	.
	.
	264
	0
	0%
	T
	187
	5
	2.60%
	Y
	Somatic
	0.0128363

	exonic
	POU2F1
	nonsynonymous SNV
	NM_001198786:c.G1169A:p.R390H
	705;Name=lod=980
	　
	　
	　
	　
	　
	0
	0.789113
	0.999791
	1
	1
	chr1
	167368511
	167368511
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	322
	1
	0.31%
	G
	204
	5
	2.39%
	R
	Somatic
	0.036935

	exonic
	ZNF432
	nonsynonymous SNV
	NM_014650:c.T1403G:p.L468W
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	0.25
	0.936
	0.884397
	0.690623
	0.954841
	chr19
	52537529
	52537529
	A
	C
	het
	.
	.
	.
	197
	2
	1.01%
	A
	54
	8
	12.90%
	M
	Somatic
	2.08E-04

	splicing
	GART(NM_001136006:exon19:c.2452+2T>G,NM_001136005:exon19:c.2452+2T>G,NM_000819:exon19:c.2452+2T>G)
	　
	　
	514;Name=lod=164
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr21
	34882088
	34882088
	A
	C
	het
	.
	.
	.
	81
	1
	1.22%
	A
	55
	8
	12.70%
	M
	Somatic
	0.0056301

	exonic
	HMCN1
	nonsynonymous SNV
	NM_031935:c.G5383A:p.A1795T
	575;Name=lod=290
	　
	　
	　
	　
	　
	0.23
	0.017
	0.993877
	0.996007
	1
	chr1
	185987397
	185987397
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	314
	1
	0.32%
	G
	108
	4
	3.57%
	R
	Somatic
	0.018093

	exonic
	TPR
	synonymous SNV
	NM_003292:c.C1956T:p.S652S
	409;Name=lod=61
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr1
	186324833
	186324833
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	268
	1
	0.37%
	G
	137
	4
	2.84%
	R
	Somatic
	0.0496365

	splicing
	ANKRD13B(NM_152345:exon2:c.250+2T>G)
	　
	　
	568;Name=lod=272
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr17
	27934897
	27934897
	T
	G
	het
	.
	.
	.
	111
	2
	1.77%
	T
	62
	9
	12.68%
	K
	Somatic
	0.0034794

	exonic
	F13B
	nonsynonymous SNV
	NM_001994:c.C1931T:p.P644L
	304;Name=lod=23
	　
	　
	　
	　
	　
	0
	0.999
	0.9998
	0.995024
	0.997192
	chr1
	197009673
	197009673
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	216
	1
	0.46%
	G
	98
	4
	3.92%
	R
	Somatic
	0.0376935

	exonic
	FAM58BP
	nonsynonymous SNV
	NM_001105517:c.C251T:p.A84V
	622;Name=lod=451
	0.93
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr1
	200182942
	200182942
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	334
	1
	0.30%
	C
	226
	5
	2.16%
	Y
	Somatic
	0.0439801

	exonic
	LSM3
	nonsynonymous SNV
	NM_014463:c.A8G:p.D3G
	562;Name=lod=256
	　
	　
	　
	　
	　
	0.01
	0.063
	0.998703
	0.999391
	1
	chr3
	14220368
	14220368
	A
	G
	het
	.
	.
	.
	86
	1
	1.15%
	A
	49
	7
	12.50%
	R
	Somatic
	0.0060785

	UTR5
	AVPR1B
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr1
	206224425
	206224425
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	776
	0
	0%
	C
	495
	4
	0.80%
	Y
	Somatic
	0.0232902

	exonic
	AVPR1B
	nonsynonymous SNV
	NM_000707:c.C56T:p.A19V
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	0.35
	0
	0.025408
	0.002296
	0.100018
	chr1
	206224496
	206224496
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	599
	0
	0%
	C
	588
	5
	0.84%
	Y
	Somatic
	0.0302133

	exonic
	MAPKAPK2
	nonsynonymous SNV
	NM_004759:c.C553T:p.R185W
	484;Name=lod=124
	　
	　
	　
	　
	　
	0
	1
	0.998333
	1
	1
	chr1
	206902809
	206902809
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	248
	0
	0%
	C
	273
	8
	2.85%
	Y
	Somatic
	0.0060456

	exonic
	ZNF23
	synonymous SNV
	NM_145911:c.T1014C:p.C338C
	439;Name=lod=81
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr16
	71482914
	71482914
	A
	G
	het
	.
	.
	.
	177
	2
	1.12%
	A
	56
	8
	12.50%
	R
	Somatic
	4.61E-04

	exonic
	PPP2R1B
	synonymous SNV
	NM_001177562:c.T45G:p.G15G
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr11
	111637041
	111637041
	A
	C
	het
	.
	.
	.
	128
	1
	0.78%
	A
	100
	14
	12.28%
	M
	Somatic
	1.42E-04

	splicing
	SIPA1L2(NM_020808:exon13:c.3642+1G>A)
	　
	　
	492;Name=lod=133
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr1
	232577036
	232577036
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	668
	1
	0.15%
	C
	307
	4
	1.29%
	Y
	Somatic
	0.0374516

	exonic
	PCNXL2
	synonymous SNV
	NM_014801:c.G321A:p.E107E
	317;Name=lod=26
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr1
	233398742
	233398742
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	270
	0
	0%
	C
	115
	4
	3.36%
	Y
	Somatic
	0.0084527

	intronic
	KRI1
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	rs144204938
	　
	　
	　
	　
	　
	chr19
	10665944
	10665944
	G
	C
	het
	.
	.
	.
	76
	0
	0%
	G
	50
	7
	12.28%
	S
	Somatic
	0.0021253

	exonic
	ZNF345
	nonsynonymous SNV
	NM_001242472:c.C701A:p.A234E
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	1
	0
	0.119666
	0.043005
	0.633794
	chr19
	37368433
	37368433
	C
	A
	het
	.
	.
	.
	183
	3
	1.61%
	C
	65
	9
	12.16%
	M
	Somatic
	8.43E-04

	exonic
	ZNF83
	nonsynonymous SNV
	NM_018300:c.C823T:p.H275Y
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	0.68
	0
	0.012646
	0.004101
	0.589247
	chr19
	53116995
	53116995
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	168
	3
	1.75%
	G
	65
	9
	12.16%
	R
	Somatic
	0.0013691

	exonic
	AHCTF1
	nonsynonymous SNV
	NM_015446:c.G1135A:p.V379M
	669;Name=lod=696
	　
	　
	　
	　
	　
	0.35
	0
	0.248296
	2.39E-04
	0.999808
	chr1
	247065836
	247065836
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	390
	0
	0%
	C
	217
	4
	1.81%
	Y
	Somatic
	0.0168199

	exonic
	ITGA8
	stopgain SNV
	NM_003638:c.T1572A:p.C524X
	329;Name=lod=29
	　
	　
	　
	　
	　
	0.02
	0.73206
	0.97872
	1
	1
	chr10
	15650271
	15650271
	A
	T
	het
	.
	.
	.
	224
	0
	0%
	A
	124
	4
	3.12%
	W
	Somatic
	0.0169649

	exonic
	ZNF17
	nonsynonymous SNV
	NM_006959:c.A1013T:p.Y338F
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	0.71
	0.001
	0.070627
	0.00208
	0.60714
	chr19
	57931873
	57931873
	A
	T
	het
	.
	.
	.
	213
	3
	1.39%
	A
	65
	9
	12.16%
	W
	Somatic
	3.42E-04

	intronic
	PRTFDC1
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr10
	25160899
	25160899
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	297
	0
	0%
	C
	377
	6
	1.57%
	Y
	Somatic
	0.0313801

	exonic
	GPR158
	nonsynonymous SNV
	NM_020752:c.C2870T:p.A957V
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	0.66
	0.002
	0.191854
	2.50E-05
	0.573398
	chr10
	25887425
	25887425
	C
	T
	het
	lung
	carcinoma
	adenocarcinoma
	518
	1
	0.19%
	C
	269
	5
	1.82%
	Y
	Somatic
	0.0206401

	upstream
	USP34
	　
	　
	634;Name=lod=503
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr2
	61697858
	61697858
	T
	C
	het
	.
	.
	.
	75
	0
	0%
	T
	66
	9
	12%
	Y
	Somatic
	0.0015142

	exonic
	SYT15
	synonymous SNV
	NM_031912:c.A132C:p.T44T
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr10
	46969329
	46969329
	T
	G
	het
	.
	.
	.
	75
	1
	1.32%
	T
	96
	13
	11.93%
	K
	Somatic
	0.0050843

	exonic
	KIF5B
	nonsynonymous SNV
	NM_004521:c.G2237A:p.R746H
	648;Name=lod=573
	　
	　
	　
	　
	　
	0.02
	0.33
	0.998164
	0.844249
	1
	chr10
	32308855
	32308855
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	235
	0
	0%
	C
	163
	4
	2.40%
	Y
	Somatic
	0.0291574

	exonic
	PARD3
	nonsynonymous SNV
	NM_001184790:c.G2819A:p.R940Q
	640;Name=lod=534
	　
	　
	　
	　
	　
	0.01
	0.996
	0.999135
	0.997075
	0.999998
	chr10
	34573159
	34573159
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	321
	0
	0%
	C
	124
	4
	3.12%
	Y
	Somatic
	0.0063845

	exonic
	ZNF586
	nonsynonymous SNV
	NM_001077426:c.T413C:p.V138A
	366;Name=lod=41
	　
	　
	　
	　
	　
	0.11
	　
	　
	　
	　
	chr19
	58290495
	58290495
	T
	C
	het
	.
	.
	.
	196
	3
	1.51%
	T
	96
	13
	11.93%
	Y
	Somatic
	1.59E-04

	exonic
	ZNF208
	nonsynonymous SNV
	NM_007153:c.A946G:p.K316E
	　
	0.92
	　
	　
	　
	rs79937054
	1
	　
	　
	　
	　
	chr19
	22156890
	22156890
	T
	C
	het
	.
	.
	.
	166
	2
	1.19%
	T
	52
	7
	11.86%
	Y
	Somatic
	0.0013767

	intronic
	BICC1
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr10
	60566331
	60566331
	G
	T
	het
	.
	.
	.
	298
	0
	0%
	G
	152
	3
	1.94%
	K
	Somatic
	0.0395486

	exonic
	DNAJC12
	synonymous SNV
	NM_021800:c.G483A:p.P161P
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr10
	69565360
	69565360
	C
	T
	het
	kidney
	carcinoma
	clear_cell_renal_cell_carcinoma
	639
	1
	0.16%
	C
	318
	4
	1.24%
	Y
	Somatic
	0.0455243

	exonic
	KRI1
	nonsynonymous SNV
	NM_023008:c.G1691A:p.C564Y
	583;Name=lod=311
	　
	　
	　
	　
	　
	0.01
	0.998
	0.998116
	0.991164
	1
	chr19
	10665970
	10665970
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	70
	0
	0%
	C
	60
	8
	11.76%
	Y
	Somatic
	0.0027862

	exonic
	RUFY2
	nonsynonymous SNV
	NM_017987:c.C1826G:p.S609C
	649;Name=lod=578
	　
	　
	　
	　
	　
	0
	0.987
	0.999744
	0.998634
	0.999999
	chr10
	70105625
	70105625
	G
	C
	het
	.
	.
	.
	280
	0
	0%
	G
	187
	4
	2.09%
	S
	Somatic
	0.0265381

	exonic
	KRI1
	nonsynonymous SNV
	NM_023008:c.T1690C:p.C564R
	583;Name=lod=311
	　
	　
	　
	　
	　
	0.01
	1
	0.997842
	0.98552
	1
	chr19
	10665971
	10665971
	A
	G
	het
	.
	.
	.
	70
	0
	0%
	A
	60
	8
	11.76%
	R
	Somatic
	0.0027862

	exonic
	TTC18
	synonymous SNV
	NM_145170:c.C2766T:p.C922C
	629;Name=lod=479
	　
	　
	　
	　
	　
	0.12
	　
	　
	　
	　
	chr10
	75035321
	75035321
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	302
	0
	0%
	G
	145
	5
	3.33%
	R
	Somatic
	0.0038473

	exonic
	ZNF83
	nonsynonymous SNV
	NM_018300:c.T818A:p.I273N
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	0.54
	0.080604
	0.002349
	0.023368
	0.584283
	chr19
	53117000
	53117000
	A
	T
	het
	.
	.
	.
	161
	3
	1.83%
	A
	61
	8
	11.59%
	W
	Somatic
	0.0031625

	exonic
	FAM190B
	synonymous SNV
	NM_018999:c.G1332A:p.G444G
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr10
	86132140
	86132140
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	409
	2
	0.49%
	G
	204
	5
	2.39%
	R
	Somatic
	0.0465208

	exonic
	LIPJ
	synonymous SNV
	NM_001010939:c.A585T:p.S195S
	243;Name=lod=13
	　
	0.02
	0.02
	0.02
	rs41299155
	　
	　
	　
	　
	　
	chr10
	90356555
	90356555
	A
	T
	het
	.
	.
	.
	436
	0
	0%
	A
	170
	4
	2.30%
	W
	Somatic
	0.0064577

	exonic
	PDE6B
	synonymous SNV
	NM_001145292:c.C414T:p.L138L
	429;Name=lod=74
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr4
	650806
	650806
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	109
	0
	0%
	C
	100
	13
	11.50%
	Y
	Somatic
	1.08E-04

	exonic
	CACNB1
	nonsynonymous SNV
	NM_000723:c.A1355C:p.D452A
	689;Name=lod=842
	　
	　
	　
	　
	　
	0.03
	0.549411
	0.998023
	0.379433
	0.989363
	chr17
	37331888
	37331888
	T
	G
	het
	.
	.
	.
	117
	2
	1.68%
	T
	54
	7
	11.48%
	K
	Somatic
	0.0076908

	exonic
	LZTS2
	nonsynonymous SNV
	NM_032429:c.C1279T:p.R427W
	522;Name=lod=177
	　
	　
	　
	　
	　
	0
	0.997
	0.972523
	0.418202
	0.999992
	chr10
	102765425
	102765425
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	63
	0
	0%
	C
	53
	4
	7.02%
	Y
	Somatic
	0.0480865

	exonic
	ADRA2A
	synonymous SNV
	NM_000681:c.G1263A:p.T421T
	674;Name=lod=729
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr10
	112839017
	112839017
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	351
	0
	0%
	G
	252
	5
	1.95%
	R
	Somatic
	0.013192

	exonic
	PGAM1
	nonsynonymous SNV
	NM_002629:c.T76G:p.Y26D
	630;Name=lod=484
	　
	　
	　
	　
	　
	0.04
	0.972
	0.997812
	0.963661
	0.998226
	chr10
	99186140
	99186140
	T
	G
	het
	.
	.
	.
	78
	1
	1.27%
	T
	85
	11
	11.46%
	K
	Somatic
	0.0064821

	exonic
	DMBT1
	nonsynonymous SNV
	NM_017579:c.C2132T:p.P711L
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	0.01
	　
	　
	　
	　
	chr10
	124351019
	124351019
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	635
	1
	0.16%
	C
	309
	4
	1.28%
	Y
	Somatic
	0.0431295

	intronic
	TCERG1L
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr10
	132944959
	132944959
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	67
	0
	0%
	G
	70
	6
	7.89%
	R
	Somatic
	0.0204717

	exonic
	INPP5A
	synonymous SNV
	NM_005539:c.C84T:p.N28N
	450;Name=lod=90
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr10
	134421427
	134421427
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	717
	0
	0%
	C
	328
	4
	1.20%
	Y
	Somatic
	0.0099097

	exonic
	OR51L1
	nonsynonymous SNV
	NM_001004755:c.G466A:p.G156R
	346;Name=lod=34
	　
	　
	　
	　
	　
	0.29
	0.988
	0.999606
	0.018263
	0.992554
	chr11
	5020678
	5020678
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	283
	0
	0%
	G
	146
	4
	2.67%
	R
	Somatic
	0.0140262

	exonic
	OR51M1
	nonsynonymous SNV
	NM_001004756:c.T306G:p.H102Q
	　
	　
	0.69
	0.69
	0.69
	rs1498467
	0.11
	　
	　
	　
	　
	chr11
	5410934
	5410934
	T
	G
	het
	.
	.
	.
	371
	0
	0%
	T
	143
	4
	2.72%
	K
	Somatic
	0.0062969

	exonic
	ABCC2
	synonymous SNV
	NM_000392:c.C1992G:p.G664G
	336;Name=lod=31
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr10
	101572799
	101572799
	C
	G
	het
	.
	.
	.
	95
	1
	1.04%
	C
	85
	11
	11.46%
	S
	Somatic
	0.0024642

	exonic
	APBB1
	synonymous SNV
	NM_001164:c.C252T:p.H84H
	663;Name=lod=659
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr11
	6432326
	6432326
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	362
	0
	0%
	G
	342
	5
	1.44%
	R
	Somatic
	0.0276684

	exonic
	DENND5A
	nonsynonymous SNV
	NM_001243254:c.A1787T:p.D596V
	636;Name=lod=513
	　
	　
	　
	　
	　
	0.02
	0.006
	0.997667
	0.97705
	1
	chr11
	9199798
	9199798
	T
	A
	het
	.
	.
	.
	267
	0
	0%
	T
	116
	2
	1.69%
	W
	Somatic
	0.0933847

	exonic
	DENND5A
	stopgain SNV
	NM_001243254:c.C238T:p.R80X
	690;Name=lod=846
	　
	　
	　
	　
	　
	0.23
	0.73549
	0.999576
	1
	0.999999
	chr11
	9228273
	9228273
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	461
	0
	0%
	G
	177
	3
	1.67%
	R
	Somatic
	0.021878

	exonic
	NCL
	synonymous SNV
	NM_005381:c.G720A:p.E240E
	295;Name=lod=21
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr2
	232325471
	232325471
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	126
	2
	1.56%
	C
	62
	8
	11.43%
	Y
	Somatic
	0.0042185

	exonic
	USP47
	synonymous SNV
	NM_017944:c.T3715C:p.L1239L
	638;Name=lod=523
	　
	0.12
	0.12
	0.12
	rs2307073
	　
	　
	　
	　
	　
	chr11
	11977573
	11977573
	T
	C
	het
	.
	.
	.
	304
	0
	0%
	T
	150
	6
	3.85%
	Y
	Somatic
	0.0014261

	exonic
	ZNF12
	stopgain SNV
	NM_016265:c.T1071A:p.Y357X
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	0
	　
	　
	　
	　
	chr7
	6731502
	6731502
	A
	T
	het
	.
	.
	.
	201
	2
	0.99%
	A
	70
	9
	11.39%
	W
	Somatic
	2.45E-04

	exonic
	GTF2H1
	synonymous SNV
	NM_005316:c.G57A:p.K19K
	501;Name=lod=145
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr11
	18354678
	18354678
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	244
	0
	0%
	G
	123
	4
	3.15%
	R
	Somatic
	0.0133063

	exonic
	CCDC34
	nonsynonymous SNV
	NM_030771:c.G470A:p.R157H
	559;Name=lod=249
	　
	　
	　
	　
	　
	0
	0.999
	0.998965
	5.00E-06
	1
	chr11
	27378978
	27378978
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	248
	0
	0%
	C
	136
	4
	2.86%
	Y
	Somatic
	0.0164874

	ncRNA_exonic
	RPSAP58
	　
	　
	701;Name=lod=944
	0.98
	　
	　
	　
	　
	0
	　
	　
	　
	　
	chr19
	24010193
	24010193
	T
	A
	het
	.
	.
	.
	87
	0
	0%
	T
	86
	11
	11.34%
	W
	Somatic
	6.58E-04

	exonic
	QSER1
	synonymous SNV
	NM_001076786:c.G5193A:p.Q1731Q
	632;Name=lod=492
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr11
	32998005
	32998005
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	301
	1
	0.33%
	G
	133
	4
	2.92%
	R
	Somatic
	0.0347488

	intronic
	MADD
	　
	　
	435;Name=lod=78
	　
	0.21
	0.21
	0.21
	rs58023804
	　
	　
	　
	　
	　
	chr11
	47312374
	47312374
	A
	G
	het
	.
	.
	.
	67
	0
	0%
	A
	61
	5
	7.58%
	R
	Somatic
	0.0278061

	exonic
	OR4C3
	synonymous SNV
	NM_001004702:c.T873C:p.P291P
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr11
	48347365
	48347365
	T
	C
	het
	.
	.
	.
	286
	0
	0%
	T
	149
	4
	2.61%
	Y
	Somatic
	0.0143779

	intronic
	TNKS1BP1
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr11
	57075849
	57075849
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	570
	0
	0%
	G
	509
	4
	0.78%
	R
	Somatic
	0.0500349

	exonic
	OR5A1
	synonymous SNV
	NM_001004728:c.C369T:p.Y123Y
	　
	　
	　
	　
	　
	rs139346783
	　
	　
	　
	　
	　
	chr11
	59211010
	59211010
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	294
	0
	0%
	C
	304
	6
	1.94%
	Y
	Somatic
	0.0178495

	exonic
	AHNAK
	synonymous SNV
	NM_001620:c.T8103C:p.N2701N
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr11
	62293786
	62293786
	A
	G
	het
	.
	.
	.
	512
	1
	0.19%
	A
	208
	8
	3.70%
	R
	Somatic
	3.62E-04

	exonic
	TIGD3
	nonsynonymous SNV
	NM_145719:c.C535T:p.P179S
	417;Name=lod=66
	　
	　
	　
	　
	　
	0.45
	0.251
	0.996369
	0.034826
	0.997839
	chr11
	65123814
	65123814
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	573
	0
	0%
	C
	432
	4
	0.92%
	Y
	Somatic
	0.0345919

	exonic
	TNRC18
	nonsynonymous SNV
	NM_001080495:c.C2104G:p.P702A
	391;Name=lod=52
	　
	　
	　
	　
	　
	0.25
	　
	　
	　
	　
	chr7
	5427351
	5427351
	G
	C
	het
	.
	.
	.
	109
	1
	0.91%
	G
	149
	19
	11.31%
	S
	Somatic
	4.13E-04

	exonic
	ADRBK1
	synonymous SNV
	NM_001619:c.C525T:p.C175C
	552;Name=lod=234
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr11
	67048224
	67048224
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	475
	0
	0%
	C
	427
	4
	0.93%
	Y
	Somatic
	0.050841

	exonic
	DEFB108B
	nonsynonymous SNV
	NM_001002035:c.A79G:p.I27V
	　
	0.97
	0.45
	0.45
	0.45
	rs12285436
	0
	0.423
	0.011694
	7.51E-04
	0.632167
	chr11
	71548465
	71548465
	A
	G
	het
	.
	.
	.
	380
	0
	0%
	A
	245
	4
	1.61%
	R
	Somatic
	0.0242009

	exonic
	ARHGEF17
	synonymous SNV
	NM_014786:c.C5277T:p.I1759I
	467;Name=lod=105
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr11
	73074822
	73074822
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	157
	0
	0%
	C
	285
	12
	4.04%
	Y
	Somatic
	0.0056794

	exonic
	ZNF25
	synonymous SNV
	NM_145011:c.C1000A:p.R334R
	493;Name=lod=135
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr10
	38241426
	38241426
	G
	T
	het
	.
	.
	.
	201
	4
	1.95%
	G
	80
	10
	11.11%
	K
	Somatic
	0.0014944

	exonic
	MRE11A
	stopgain SNV
	NM_005590:c.C1333T:p.Q445X
	478;Name=lod=117
	　
	　
	　
	　
	　
	0.03
	0.735512
	0.99971
	1
	1
	chr11
	94192741
	94192741
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	216
	0
	0%
	G
	93
	2
	2.11%
	R
	Somatic
	0.0926252

	exonic
	MMP13
	nonsynonymous SNV
	NM_002427:c.G1384A:p.V462I
	393;Name=lod=53
	　
	　
	　
	　
	　
	0.33
	0.001
	0.985712
	0.009265
	0.842733
	chr11
	102815027
	102815027
	C
	T
	het
	ovary
	carcinoma
	serous_carcinoma
	398
	1
	0.25%
	C
	216
	5
	2.26%
	Y
	Somatic
	0.023714

	exonic
	PLEKHG4
	nonsynonymous SNV
	NM_001129731:c.A1763C:p.H588P
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	0.13
	0
	0.079794
	6.83E-04
	0.582928
	chr16
	67318929
	67318929
	A
	C
	het
	.
	.
	.
	69
	1
	1.43%
	A
	64
	8
	11.11%
	M
	Somatic
	0.0184804

	intronic
	PHLDB1
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr11
	118506068
	118506068
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	310
	0
	0%
	C
	301
	5
	1.63%
	Y
	Somatic
	0.0297515

	exonic
	TECTA
	synonymous SNV
	NM_005422:c.C2256T:p.I752I
	492;Name=lod=133
	　
	0.31
	0.31
	0.31
	rs10502247
	　
	　
	　
	　
	　
	chr11
	120998942
	120998942
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	305
	0
	0%
	C
	268
	5
	1.83%
	Y
	Somatic
	0.0230521

	exonic
	SORL1
	synonymous SNV
	NM_003105:c.C4533T:p.T1511T
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr11
	121474915
	121474915
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	353
	0
	0%
	C
	314
	5
	1.57%
	Y
	Somatic
	0.0237086

	exonic
	UBASH3B
	synonymous SNV
	NM_032873:c.T1518A:p.V506V
	536;Name=lod=201
	　
	0.03
	0.03
	0.03
	rs3741015
	　
	　
	　
	　
	　
	chr11
	122671963
	122671963
	T
	A
	het
	.
	.
	.
	256
	0
	0%
	T
	214
	6
	2.73%
	W
	Somatic
	0.0093923

	exonic
	RAD51D
	nonsynonymous SNV
	NM_001142571:c.G135T:p.L45F
	560;Name=lod=251
	　
	　
	　
	　
	　
	0.01
	0.780182
	0.977251
	0.997283
	0.999804
	chr17
	33446139
	33446139
	C
	A
	het
	.
	.
	.
	76
	1
	1.30%
	C
	64
	8
	11.11%
	M
	Somatic
	0.0129117

	intronic
	GLB1L2
	　
	　
	　
	　
	0.31
	0.31
	0.31
	rs60460137
	　
	　
	　
	　
	　
	chr11
	134234186
	134234186
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	394
	0
	0%
	G
	306
	4
	1.29%
	R
	Somatic
	0.03719

	exonic
	CHD4
	synonymous SNV
	NM_001273:c.T3909A:p.I1303I
	808;Name=lod=2565
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr12
	6692515
	6692515
	A
	T
	het
	.
	.
	.
	232
	0
	0%
	A
	172
	6
	3.37%
	W
	Somatic
	0.0063796

	exonic
	A2ML1
	synonymous SNV
	NM_144670:c.G2487A:p.S829S
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr12
	9004829
	9004829
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	325
	1
	0.31%
	G
	222
	5
	2.20%
	R
	Somatic
	0.0451228

	exonic
	ZNF17
	synonymous SNV
	NM_006959:c.A993G:p.G331G
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr19
	57931853
	57931853
	A
	G
	het
	.
	.
	.
	185
	1
	0.54%
	A
	56
	7
	11.11%
	R
	Somatic
	3.26E-04

	intronic
	PLEKHA5
	　
	　
	　
	　
	0.75
	0.75
	0.75
	rs6486942
	　
	　
	　
	　
	　
	chr12
	19406863
	19406863
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	230
	1
	0.43%
	C
	129
	6
	4.44%
	Y
	Somatic
	0.0113716

	exonic
	ZNF549
	synonymous SNV
	NM_153263:c.T1050C:p.C350C
	251;Name=lod=14
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr19
	58049461
	58049461
	T
	C
	het
	.
	.
	.
	148
	1
	0.67%
	T
	56
	7
	11.11%
	Y
	Somatic
	9.75E-04

	intronic
	PLXNB2
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr22
	50721745
	50721745
	T
	G
	het
	.
	.
	.
	109
	2
	1.80%
	T
	80
	10
	11.11%
	K
	Somatic
	0.0061299

	intergenic
	OR11H1(dist=605654),CCT8L2(dist=16190)
	　
	　
	662;Name=lod=653
	0.98
	0.16
	0.16
	0.16
	rs35893428
	　
	　
	　
	　
	　
	chr22
	17055458
	17055458
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	118
	1
	0.84%
	G
	57
	7
	10.94%
	R
	Somatic
	0.0029331

	intronic
	DUX4L3,DUX4L5,DUX4L6,DUX4L7
	　
	　
	265;Name=lod=16
	1
	0.11
	0.11
	0.11
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr10
	135491150
	135491150
	C
	A
	het
	.
	.
	.
	142
	2
	1.39%
	C
	57
	7
	10.94%
	M
	Somatic
	0.0041905

	exonic
	ZNF23
	nonsynonymous SNV
	NM_145911:c.G1031C:p.G344A
	439;Name=lod=81
	　
	　
	　
	　
	　
	1
	0.683
	0.918909
	0.452971
	0.786981
	chr16
	71482897
	71482897
	C
	G
	het
	.
	.
	.
	165
	2
	1.20%
	C
	57
	7
	10.94%
	S
	Somatic
	0.0021275

	exonic
	LILRB4
	synonymous SNV
	NM_001081438:c.C1125T:p.P375P
	　
	　
	0.009
	0.009
	0.009
	rs637515
	　
	　
	　
	　
	　
	chr19
	55179172
	55179172
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	114
	2
	1.72%
	C
	106
	13
	10.92%
	Y
	Somatic
	0.0033279

	exonic
	PRKAG1
	synonymous SNV
	NM_001206709:c.G786A:p.K262K
	691;Name=lod=859
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr12
	49397056
	49397056
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	316
	0
	0%
	C
	260
	7
	2.62%
	Y
	Somatic
	0.0040473

	exonic
	DUX2
	nonsynonymous SNV
	NM_012147:c.C1388T:p.S463L
	　
	1
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr4
	190990294
	190990294
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	87
	0
	0%
	C
	90
	11
	10.89%
	Y
	Somatic
	8.24E-04

	exonic
	KRT80
	synonymous SNV
	NM_001081492:c.G765A:p.V255V
	506;Name=lod=152
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr12
	52567450
	52567450
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	168
	1
	0.59%
	C
	178
	8
	4.30%
	Y
	Somatic
	0.0258443

	exonic
	CALCOCO1
	synonymous SNV
	NM_001143682:c.G564A:p.R188R
	550;Name=lod=229
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr12
	54115346
	54115346
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	430
	1
	0.23%
	C
	471
	7
	1.46%
	Y
	Somatic
	0.047305

	intronic
	PKP3
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr11
	403601
	403601
	A
	C
	het
	.
	.
	.
	88
	1
	1.12%
	A
	74
	9
	10.84%
	M
	Somatic
	0.006624

	exonic
	MDM1
	nonsynonymous SNV
	NM_001205028:c.G1361A:p.R454H
	　
	　
	0.7
	0.7
	0.7
	rs2306393
	0.16
	0
	0.247725
	3.00E-06
	0.090939
	chr12
	68708761
	68708761
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	669
	1
	0.15%
	C
	308
	9
	2.84%
	Y
	Somatic
	2.41E-04

	exonic
	ZNF485
	nonsynonymous SNV
	NM_145312:c.T625A:p.S209T
	397;Name=lod=55
	　
	　
	　
	　
	　
	1
	0.001
	0.870291
	0.002858
	0.823448
	chr10
	44112116
	44112116
	T
	A
	het
	.
	.
	.
	151
	3
	1.95%
	T
	66
	8
	10.81%
	W
	Somatic
	0.0061357

	ncRNA_exonic
	MIR618
	　
	　
	　
	　
	0.76
	0.76
	0.76
	rs2682818
	　
	　
	　
	　
	　
	chr12
	81329536
	81329536
	A
	C
	het
	.
	.
	.
	107
	0
	0%
	A
	46
	6
	11.54%
	M
	Somatic
	9.98E-04

	exonic
	LRRIQ1
	synonymous SNV
	NM_001079910:c.T894A:p.V298V
	　
	　
	0.59
	0.59
	0.59
	rs7974418
	　
	　
	　
	　
	　
	chr12
	85449465
	85449465
	T
	A
	het
	.
	.
	.
	215
	0
	0%
	T
	98
	4
	3.92%
	W
	Somatic
	0.0102937

	exonic
	ATP2B1
	synonymous SNV
	NM_001001323:c.A306C:p.V102V
	747;Name=lod=1447
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr12
	90036035
	90036035
	T
	G
	het
	.
	.
	.
	588
	1
	0.17%
	T
	282
	4
	1.40%
	K
	Somatic
	0.0416914

	exonic
	C12orf12
	nonsynonymous SNV
	NM_152638:c.G832A:p.E278K
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	0
	0.544421
	0.900924
	0.002435
	0.967525
	chr12
	91347688
	91347688
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	904
	0
	0%
	C
	417
	2
	0.48%
	Y
	Somatic
	0.100138

	exonic
	C12orf12
	nonsynonymous SNV
	NM_152638:c.G719A:p.S240N
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	0.43
	0.085239
	0.149269
	4.52E-04
	0.271459
	chr12
	91347801
	91347801
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	876
	0
	0%
	C
	690
	4
	0.58%
	Y
	Somatic
	0.0379961

	exonic
	C12orf12
	synonymous SNV
	NM_152638:c.T711C:p.P237P
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr12
	91347809
	91347809
	A
	G
	het
	.
	.
	.
	845
	1
	0.12%
	A
	657
	6
	0.90%
	R
	Somatic
	0.0310897

	exonic
	UBE2N
	synonymous SNV
	NM_003348:c.T126C:p.P42P
	786;Name=lod=2085
	0.95
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr12
	93804980
	93804980
	A
	G
	het
	.
	.
	.
	234
	1
	0.43%
	A
	128
	8
	5.88%
	R
	Somatic
	0.0017625

	exonic
	GATAD2A
	nonsynonymous SNV
	NM_017660:c.A1006C:p.T336P
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	0.02
	0.024
	0.051401
	0.001611
	0.97832
	chr19
	19609333
	19609333
	A
	C
	het
	.
	.
	.
	79
	1
	1.25%
	A
	99
	12
	10.81%
	M
	Somatic
	0.0072558

	exonic
	SCYL2
	nonsynonymous SNV
	NM_017988:c.G2479A:p.A827T
	　
	0.94
	　
	　
	　
	　
	0.61
	0
	0.837456
	0.001632
	0.702788
	chr12
	100732639
	100732639
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	468
	0
	0%
	G
	161
	6
	3.59%
	R
	Somatic
	3.09E-04

	exonic
	MYBPC1
	nonsynonymous SNV
	NM_206820:c.G1184A:p.G395D
	414;Name=lod=64
	　
	　
	　
	　
	rs149515650
	0
	0.997
	0.999774
	0.996427
	0.999959
	chr12
	102043100
	102043100
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	219
	0
	0%
	G
	117
	5
	4.10%
	R
	Somatic
	0.0055562

	intronic
	USP30
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr12
	109522721
	109522721
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	426
	0
	0%
	G
	295
	7
	2.32%
	R
	Somatic
	0.002029

	exonic
	ERP29
	nonsynonymous SNV
	NM_006817:c.G699A:p.M233I
	513;Name=lod=162
	　
	　
	　
	　
	　
	0.53
	0.998
	0.999657
	0.954195
	1
	chr12
	112460369
	112460369
	G
	A
	het
	cervix
	carcinoma
	squamous_cell_carcinoma
	207
	0
	0%
	G
	208
	6
	2.80%
	R
	Somatic
	0.0166581

	exonic
	C12orf51
	nonsynonymous SNV
	NM_001109662:c.G1517A:p.G506D
	671;Name=lod=708
	　
	　
	　
	　
	　
	0
	　
	　
	　
	　
	chr12
	112708143
	112708143
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	342
	0
	0%
	C
	176
	4
	2.22%
	Y
	Somatic
	0.0138306

	exonic
	ZNF416
	synonymous SNV
	NM_017879:c.C978T:p.Y326Y
	　
	　
	　
	　
	　
	rs138114602
	　
	　
	　
	　
	　
	chr19
	58084294
	58084294
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	189
	3
	1.56%
	G
	91
	11
	10.78%
	R
	Somatic
	7.73E-04

	exonic
	REN
	nonsynonymous SNV
	NM_000537:c.A436C:p.T146P
	391;Name=lod=52
	　
	　
	　
	　
	　
	0.04
	0.141
	0.194971
	0.77806
	0.999779
	chr1
	204129744
	204129744
	T
	G
	het
	.
	.
	.
	82
	0
	0%
	T
	116
	14
	10.77%
	K
	Somatic
	7.98E-04

	exonic
	PABPC3
	nonsynonymous SNV
	NM_030979:c.G907T:p.D303Y
	857;Name=lod=4067
	0.91
	　
	　
	　
	　
	0
	0.996
	0.967117
	0.999599
	0.999905
	chr13
	25671243
	25671243
	G
	T
	het
	lung
	carcinoma
	adenocarcinoma
	669
	1
	0.15%
	G
	272
	4
	1.45%
	K
	Somatic
	0.0274313

	exonic
	ZNF571
	synonymous SNV
	NM_016536:c.A840G:p.E280E
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr19
	38056490
	38056490
	T
	C
	het
	.
	.
	.
	165
	0
	0%
	T
	58
	7
	10.77%
	Y
	Somatic
	1.13E-04

	exonic
	EFS
	synonymous SNV
	NM_032459:c.A738C:p.P246P
	489;Name=lod=129
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr14
	23828670
	23828670
	T
	G
	het
	.
	.
	.
	103
	2
	1.90%
	T
	83
	10
	10.75%
	K
	Somatic
	0.0094404

	exonic
	NBEA
	nonsynonymous SNV
	NM_015678:c.C211T:p.R71W
	714;Name=lod=1064
	　
	　
	　
	　
	　
	0
	　
	　
	　
	　
	chr13
	35517168
	35517168
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	266
	0
	0%
	C
	134
	5
	3.60%
	Y
	Somatic
	0.0045392

	exonic
	ZC3H13
	nonsynonymous SNV
	NM_015070:c.G2606A:p.R869Q
	556;Name=lod=243
	　
	　
	　
	　
	　
	0.03
	0.7774
	0.999392
	0.997756
	0.999957
	chr13
	46544073
	46544073
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	257
	0
	0%
	C
	91
	4
	4.21%
	Y
	Somatic
	0.0050627

	exonic
	CITED2
	nonsynonymous SNV
	NM_001168388:c.A523C:p.T175P
	755;Name=lod=1561
	　
	　
	　
	　
	　
	0.21
	0.508
	0.95615
	7.17E-04
	0.851893
	chr6
	139694559
	139694559
	T
	G
	het
	.
	.
	.
	83
	0
	0%
	T
	50
	6
	10.71%
	K
	Somatic
	0.0036158

	intronic
	KLF5
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr13
	73649808
	73649808
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	538
	0
	0%
	C
	335
	4
	1.18%
	Y
	Somatic
	0.0220832

	exonic
	MYCBP2
	nonsynonymous SNV
	NM_015057:c.G10481A:p.R3494Q
	676;Name=lod=745
	　
	　
	　
	　
	　
	0.1
	0.994
	0.998382
	0.994677
	0.999999
	chr13
	77664285
	77664285
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	445
	2
	0.45%
	C
	128
	6
	4.48%
	Y
	Somatic
	0.0025301

	exonic
	MYCBP2
	nonsynonymous SNV
	NM_015057:c.G4465A:p.E1489K
	697;Name=lod=909
	　
	　
	　
	　
	　
	0.14
	0.028
	0.998933
	0.96613
	0.999948
	chr13
	77759492
	77759492
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	761
	1
	0.13%
	C
	241
	4
	1.63%
	Y
	Somatic
	0.0138903

	exonic
	ADAM12
	synonymous SNV
	NM_003474:c.A2484C:p.A828A
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr10
	127724769
	127724769
	T
	G
	het
	.
	.
	.
	68
	1
	1.45%
	T
	126
	15
	10.64%
	K
	Somatic
	0.012362

	exonic
	MUC17
	nonsynonymous SNV
	NM_001040105:c.T11365A:p.S3789T
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	0.651
	0.095933
	2.00E-06
	0.623084
	chr7
	100686062
	100686062
	T
	A
	het
	.
	.
	.
	144
	2
	1.37%
	T
	59
	7
	10.61%
	W
	Somatic
	0.0045441

	exonic
	GPR18
	nonsynonymous SNV
	NM_001098200:c.C931T:p.R311C
	484;Name=lod=124
	　
	　
	　
	　
	　
	0.01
	0.999
	0.999772
	0.988831
	1
	chr13
	99907196
	99907196
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	308
	0
	0%
	G
	133
	5
	3.62%
	R
	Somatic
	0.0026957

	exonic
	NALCN
	nonsynonymous SNV
	NM_052867:c.G4072T:p.G1358C
	419;Name=lod=67
	　
	　
	　
	　
	　
	0
	0.999
	0.99897
	0.999973
	1
	chr13
	101726896
	101726896
	C
	A
	het
	lung
	carcinoma
	adenocarcinoma
	332
	0
	0%
	C
	146
	5
	3.31%
	M
	Somatic
	0.0028518

	exonic
	ADAMTSL3
	nonsynonymous SNV
	NM_207517:c.A3497C:p.N1166T
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	0.6
	0.01
	0.029172
	0.0438
	0.155849
	chr15
	84651877
	84651877
	A
	C
	het
	ovary
	carcinoma
	serous_carcinoma
	134
	1
	0.74%
	A
	118
	14
	10.61%
	M
	Somatic
	3.06E-04

	exonic
	MCF2L
	nonsynonymous SNV
	NM_001112732:c.C892A:p.Q298K
	492;Name=lod=133
	　
	　
	　
	　
	　
	0
	0.051
	0.998852
	0.03949
	1
	chr13
	113724383
	113724383
	C
	A
	het
	.
	.
	.
	355
	0
	0%
	C
	314
	4
	1.26%
	M
	Somatic
	0.0493517

	exonic;splicing
	TTC5;TTC5
	synonymous SNV
	NM_138376:c.G696A:p.T232T
	584;Name=lod=316
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr14
	20764549
	20764549
	C
	T
	het
	kidney
	carcinoma
	clear_cell_renal_cell_carcinoma
	354
	0
	0%
	C
	169
	5
	2.87%
	Y
	Somatic
	0.0037381

	exonic
	ZNF17
	nonsynonymous SNV
	NM_006959:c.A998G:p.N333S
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	0.86
	0.98
	0.13212
	0.001903
	0.67353
	chr19
	57931858
	57931858
	A
	G
	het
	.
	.
	.
	196
	2
	1.01%
	A
	59
	7
	10.61%
	R
	Somatic
	0.0010941

	exonic
	DHRS4L2
	nonsynonymous SNV
	NM_001193636:c.G28A:p.D10N
	461;Name=lod=100
	0.97
	　
	　
	　
	rs146629945
	0.04
	0.734467
	0.996704
	0.998143
	1
	chr14
	24464265
	24464265
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	871
	1
	0.11%
	G
	582
	7
	1.19%
	R
	Somatic
	0.0088066

	exonic
	RIPK3
	nonsynonymous SNV
	NM_006871:c.G98A:p.G33D
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	0
	0.999
	0.998578
	0.989647
	0.99696
	chr14
	24808726
	24808726
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	278
	1
	0.36%
	C
	246
	7
	2.77%
	Y
	Somatic
	0.024846

	exonic
	STXBP6
	synonymous SNV
	NM_014178:c.C273T:p.I91I
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr14
	25326245
	25326245
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	311
	0
	0%
	G
	110
	5
	4.35%
	R
	Somatic
	0.001344

	exonic
	SLC35G6
	nonsynonymous SNV
	NM_001102614:c.A26C:p.N9T
	609;Name=lod=397
	0.97
	　
	　
	　
	　
	0
	　
	　
	　
	　
	chr17
	7385329
	7385329
	A
	C
	het
	.
	.
	.
	70
	1
	1.41%
	A
	76
	9
	10.59%
	M
	Somatic
	0.0184695

	exonic
	PSMA6
	nonsynonymous SNV
	NM_002791:c.C503T:p.A168V
	669;Name=lod=696
	　
	　
	　
	　
	　
	0.62
	0.002
	0.999034
	0.999554
	1
	chr14
	35782180
	35782180
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	353
	0
	0%
	C
	192
	4
	2.04%
	Y
	Somatic
	0.0159264

	exonic
	C1orf56
	synonymous SNV
	NM_017860:c.A531C:p.T177T
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr1
	151020854
	151020854
	A
	C
	het
	.
	.
	.
	116
	2
	1.69%
	A
	68
	8
	10.53%
	M
	Somatic
	0.0089995

	exonic
	SAMD4A
	synonymous SNV
	NM_015589:c.C843T:p.P281P
	786;Name=lod=2087
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr14
	55203869
	55203869
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	439
	0
	0%
	C
	285
	8
	2.73%
	Y
	Somatic
	6.22E-04

	intronic
	SYNE2
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	0
	　
	　
	　
	　
	chr14
	64427499
	64427499
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	37
	0
	0%
	C
	27
	4
	12.90%
	Y
	Somatic
	0.0386365

	exonic
	MPP5
	nonsynonymous SNV
	NM_022474:c.C503T:p.A168V
	706;Name=lod=991
	　
	　
	　
	　
	　
	0.45
	0.004
	0.998792
	0.999977
	1
	chr14
	67759363
	67759363
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	300
	0
	0%
	C
	110
	4
	3.51%
	Y
	Somatic
	0.0055314

	intronic
	ZFYVE26
	　
	　
	　
	　
	0.08
	0.08
	0.08
	rs2295110
	　
	　
	　
	　
	　
	chr14
	68251013
	68251013
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	284
	0
	0%
	G
	124
	5
	3.88%
	R
	Somatic
	0.0028164

	exonic
	SMOC1
	synonymous SNV
	NM_001034852:c.G126A:p.Q42Q
	528;Name=lod=187
	　
	0.21
	0.21
	0.21
	rs3742909
	　
	　
	　
	　
	　
	chr14
	70418881
	70418881
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	168
	0
	0%
	G
	173
	8
	4.42%
	R
	Somatic
	0.0048505

	intergenic
	SPTSSB(dist=57239),OTOL1(dist=67486)
	　
	　
	783;Name=lod=2025
	　
	　
	　
	　
	rs61733116
	　
	　
	　
	　
	　
	chr3
	161147110
	161147110
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	186
	3
	1.59%
	G
	153
	18
	10.53%
	R
	Somatic
	2.35E-04

	exonic
	FAM161B
	nonsynonymous SNV
	NM_152445:c.A1649G:p.K550R
	444;Name=lod=85
	　
	0.4
	0.4
	0.4
	rs28927675
	0.22
	0.246
	0.998419
	0.587826
	0.992014
	chr14
	74404756
	74404756
	T
	C
	het
	.
	.
	.
	267
	0
	0%
	T
	164
	5
	2.96%
	Y
	Somatic
	0.0084347

	exonic
	YLPM1
	stopgain SNV
	NM_019589:c.C6424T:p.R2142X
	728;Name=lod=1212
	　
	　
	　
	　
	　
	1
	　
	　
	　
	　
	chr14
	75302097
	75302097
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	241
	0
	0%
	C
	143
	4
	2.72%
	Y
	Somatic
	0.0200821

	intronic
	GPR123
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr10
	134912122
	134912122
	A
	C
	het
	.
	.
	.
	109
	1
	0.91%
	A
	68
	8
	10.53%
	M
	Somatic
	0.0036745

	exonic
	OR2T27
	synonymous SNV
	NM_001001824:c.A453G:p.G151G
	　
	0.98
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr1
	248813733
	248813733
	T
	C
	het
	.
	.
	.
	94
	1
	1.05%
	T
	154
	18
	10.47%
	Y
	Somatic
	0.0020535

	exonic
	C14orf49
	synonymous SNV
	NM_152592:c.C2307T:p.F769F
	412;Name=lod=63
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr14
	95905439
	95905439
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	408
	0
	0%
	G
	277
	4
	1.42%
	R
	Somatic
	0.0273165

	exonic
	ZNF490
	nonsynonymous SNV
	NM_020714:c.T1004A:p.V335E
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	1
	0
	9.25E-04
	0.002496
	0.595462
	chr19
	12691885
	12691885
	A
	T
	het
	.
	.
	.
	211
	4
	1.86%
	A
	60
	7
	10.45%
	W
	Somatic
	0.0047161

	exonic
	AHNAK2
	nonsynonymous SNV
	NM_138420:c.G11377A:p.D3793N
	　
	0.91
	0.5
	0.5
	0.5
	rs11160825
	0.08
	　
	　
	　
	　
	chr14
	105410411
	105410411
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	666
	0
	0%
	C
	528
	5
	0.94%
	Y
	Somatic
	0.0171789

	exonic
	AHNAK2
	nonsynonymous SNV
	NM_138420:c.C7910T:p.A2637V
	　
	0.91
	　
	　
	　
	　
	0.06
	　
	　
	　
	　
	chr14
	105413878
	105413878
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	630
	0
	0%
	G
	610
	5
	0.81%
	R
	Somatic
	0.0291704

	exonic
	AHNAK2
	synonymous SNV
	NM_138420:c.G6978C:p.L2326L
	　
	0.91
	0.53
	0.53
	0.53
	rs10145032
	　
	　
	　
	　
	　
	chr14
	105414810
	105414810
	C
	G
	het
	.
	.
	.
	807
	1
	0.12%
	C
	618
	8
	1.28%
	S
	Somatic
	0.0071146

	exonic
	AHNAK2
	nonsynonymous SNV
	NM_138420:c.C6481T:p.P2161S
	446;Name=lod=87
	0.91
	　
	　
	　
	　
	0.16
	　
	　
	　
	　
	chr14
	105415307
	105415307
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	387
	0
	0%
	G
	326
	4
	1.21%
	R
	Somatic
	0.0444319

	intergenic
	ADAM6(dist=183684),LINC00226(dist=122227)
	　
	　
	　
	0.96
	　
	　
	　
	　
	0
	　
	　
	　
	　
	chr14
	106622042
	106622042
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	421
	0
	0%
	G
	415
	5
	1.19%
	R
	Somatic
	0.0306946

	exonic
	ZFP106
	nonsynonymous SNV
	NM_022473:c.G2152C:p.E718Q
	596;Name=lod=354
	　
	　
	　
	　
	　
	0.11
	0.514
	0.999111
	0.004619
	0.997328
	chr15
	42742249
	42742249
	C
	G
	het
	.
	.
	.
	224
	0
	0%
	C
	103
	5
	4.63%
	S
	Somatic
	0.0034181

	exonic
	TMEM62
	nonsynonymous SNV
	NM_024956:c.G1517A:p.G506D
	519;Name=lod=172
	　
	　
	　
	　
	　
	0.24
	0.314
	0.990516
	0.998939
	1
	chr15
	43473409
	43473409
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	385
	0
	0%
	G
	225
	5
	2.17%
	R
	Somatic
	0.0071176

	exonic
	ZNF345
	synonymous SNV
	NM_001242472:c.C720T:p.S240S
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr19
	37368452
	37368452
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	180
	1
	0.55%
	C
	69
	8
	10.39%
	Y
	Somatic
	3.28E-04

	exonic
	AP4E1
	synonymous SNV
	NM_007347:c.A2685G:p.S895S
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr15
	51289861
	51289861
	A
	G
	het
	.
	.
	.
	223
	0
	0%
	A
	139
	4
	2.80%
	R
	Somatic
	0.0227086

	exonic
	MYO5A
	stopgain SNV
	NM_000259:c.C697T:p.R233X
	704;Name=lod=969
	　
	　
	　
	　
	　
	0.71
	0.733622
	0.988225
	1
	0.999992
	chr15
	52702589
	52702589
	G
	A
	het
	large_intestine
	carcinoma
	adenocarcinoma
	251
	0
	0%
	G
	142
	4
	2.74%
	R
	Somatic
	0.0178172

	exonic
	NEDD4
	nonsynonymous SNV
	NM_198400:c.G1820A:p.R607Q
	313;Name=lod=25
	　
	0.68
	0.68
	0.68
	rs2303580
	0.34
	0.550354
	0.837456
	0.978629
	0.052875
	chr15
	56152872
	56152872
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	271
	0
	0%
	C
	106
	4
	3.64%
	Y
	Somatic
	0.0066802

	exonic
	VPS13C
	stopgain SNV
	NM_017684:c.G4915T:p.E1639X
	415;Name=lod=65
	　
	　
	　
	　
	　
	0.18
	0.735306
	0.998469
	1
	0.999987
	chr15
	62238018
	62238018
	C
	A
	het
	.
	.
	.
	554
	0
	0%
	C
	274
	4
	1.44%
	M
	Somatic
	0.012286

	exonic
	ZNF699
	synonymous SNV
	NM_198535:c.G1380C:p.S460S
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr19
	9406700
	9406700
	C
	G
	het
	.
	.
	.
	139
	1
	0.71%
	C
	52
	6
	10.34%
	S
	Somatic
	0.0028062

	exonic
	ZNF609
	synonymous SNV
	NM_015042:c.T99C:p.N33N
	840;Name=lod=3457
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr15
	64791717
	64791717
	T
	C
	het
	.
	.
	.
	210
	0
	0%
	T
	194
	5
	2.51%
	Y
	Somatic
	0.0265654

	exonic
	ZNF609
	synonymous SNV
	NM_015042:c.G225C:p.V75V
	840;Name=lod=3457
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr15
	64791843
	64791843
	G
	C
	het
	.
	.
	.
	207
	0
	0%
	G
	242
	7
	2.81%
	S
	Somatic
	0.0139248

	exonic
	ZNF606
	nonsynonymous SNV
	NM_025027:c.A1255C:p.K419Q
	488;Name=lod=128
	　
	　
	　
	　
	　
	0.96
	0.683
	0.898616
	0.048716
	0.997634
	chr19
	58490793
	58490793
	T
	G
	het
	.
	.
	.
	155
	3
	1.90%
	T
	61
	7
	10.29%
	K
	Somatic
	0.0092626

	exonic
	TOX2
	synonymous SNV
	NM_001098798:c.A1125C:p.P375P
	480;Name=lod=119
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr20
	42694570
	42694570
	A
	C
	het
	.
	.
	.
	102
	1
	0.97%
	A
	61
	7
	10.29%
	M
	Somatic
	0.006984

	exonic
	ACAN
	synonymous SNV
	NM_001135:c.G4350A:p.G1450G
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr15
	89400166
	89400166
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	423
	1
	0.24%
	G
	203
	5
	2.40%
	R
	Somatic
	0.0163749

	intronic
	WDR90
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr16
	700228
	700228
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	965
	0
	0%
	C
	620
	4
	0.64%
	Y
	Somatic
	0.0236429

	intronic
	TBL3
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr16
	2024356
	2024356
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	384
	1
	0.26%
	G
	340
	8
	2.30%
	R
	Somatic
	0.0129798

	exonic
	SRRM2
	synonymous SNV
	NM_016333:c.G3633A:p.R1211R
	295;Name=lod=21
	　
	0.61
	0.61
	0.61
	rs3094775
	　
	　
	　
	　
	　
	chr16
	2814162
	2814162
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	431
	0
	0%
	G
	221
	4
	1.78%
	R
	Somatic
	0.0135973

	exonic
	SRRM2
	nonsynonymous SNV
	NM_016333:c.C6275T:p.T2092I
	492;Name=lod=133
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	0.022
	0.979957
	0.864006
	0.999925
	chr16
	2816804
	2816804
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	359
	0
	0%
	C
	240
	4
	1.64%
	Y
	Somatic
	0.0264173

	exonic
	ACSM2B
	nonsynonymous SNV
	NM_001105069:c.C1651T:p.P551S
	381;Name=lod=47
	0.98
	　
	　
	　
	　
	0
	0.998
	0.994605
	0.150026
	0.999729
	chr16
	20548663
	20548663
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	463
	1
	0.22%
	G
	212
	4
	1.85%
	R
	Somatic
	0.0374115

	exonic
	ACSM3
	stopgain SNV
	NM_005622:c.C1459T:p.R487X
	407;Name=lod=60
	　
	　
	　
	　
	　
	1
	0.704866
	0.813375
	1
	1
	chr16
	20803562
	20803562
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	618
	1
	0.16%
	C
	229
	4
	1.72%
	Y
	Somatic
	0.0215156

	exonic
	TAOK2
	nonsynonymous SNV
	NM_004783:c.C1400T:p.A467V
	623;Name=lod=454
	　
	　
	　
	　
	　
	0
	0.891
	0.979395
	0.999182
	1
	chr16
	29994963
	29994963
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	580
	0
	0%
	C
	875
	7
	0.79%
	Y
	Somatic
	0.0288091

	exonic
	ZNF12
	nonsynonymous SNV
	NM_016265:c.T1069G:p.Y357D
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	0.18
	　
	　
	　
	　
	chr7
	6731504
	6731504
	A
	C
	het
	.
	.
	.
	206
	4
	1.90%
	A
	70
	8
	10.26%
	M
	Somatic
	0.0039952

	exonic
	ACIN1
	synonymous SNV
	NM_001164816:c.A1185C:p.P395P
	464;Name=lod=103
	　
	　
	　
	　
	rs139086496
	　
	　
	　
	　
	　
	chr14
	23530739
	23530739
	T
	G
	het
	.
	.
	.
	70
	0
	0%
	T
	70
	8
	10.26%
	K
	Somatic
	0.0049785

	intronic
	AMFR
	　
	　
	　
	　
	0.04
	0.04
	0.04
	rs77132693
	　
	　
	　
	　
	　
	chr16
	56401352
	56401352
	T
	C
	het
	breast
	carcinoma
	ductal_carcinoma
	513
	1
	0.19%
	T
	349
	6
	1.69%
	Y
	Somatic
	0.0207288

	exonic
	MT1E
	nonsynonymous SNV
	NM_175617:c.G22A:p.A8T
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	0.22
	0.003
	0.020416
	0.190503
	0.992759
	chr16
	56659785
	56659785
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	296
	0
	0%
	G
	251
	5
	1.95%
	R
	Somatic
	0.0210053

	exonic
	CKLF-CMTM1,CMTM1
	synonymous SNV
	NM_001202509:c.C213T:p.I71I
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr16
	66612769
	66612769
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	324
	1
	0.31%
	C
	166
	4
	2.35%
	Y
	Somatic
	0.0495714

	UTR3
	EIF2AK1
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr7
	6062920
	6062920
	T
	G
	het
	.
	.
	.
	71
	1
	1.39%
	T
	79
	9
	10.23%
	K
	Somatic
	0.0200747

	intronic
	WDR59
	　
	　
	　
	　
	0.62
	0.62
	0.62
	rs4887796
	　
	　
	　
	　
	　
	chr16
	74999625
	74999625
	A
	T
	het
	.
	.
	.
	141
	0
	0%
	A
	184
	10
	5.15%
	W
	Somatic
	0.0038374

	exonic
	MLYCD
	synonymous SNV
	NM_012213:c.C1029T:p.N343N
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr16
	83948641
	83948641
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	571
	0
	0%
	C
	272
	6
	2.16%
	Y
	Somatic
	0.0011883

	exonic
	BSN
	nonsynonymous SNV
	NM_003458:c.T10597C:p.S3533P
	596;Name=lod=354
	　
	　
	　
	　
	　
	0.01
	0.734483
	0.998081
	0.99743
	1
	chr3
	49699875
	49699875
	T
	C
	het
	.
	.
	.
	110
	1
	0.90%
	T
	88
	10
	10.20%
	Y
	Somatic
	0.0026161

	exonic
	FLCN
	nonsynonymous SNV
	NM_144606:c.T884G:p.V295G
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	0.27
	0.321093
	0.852779
	1.10E-05
	0.819012
	chr17
	17124838
	17124838
	A
	C
	het
	.
	.
	.
	69
	1
	1.43%
	A
	150
	17
	10.18%
	M
	Somatic
	0.0129279

	exonic
	ANKRD11
	nonsynonymous SNV
	NM_013275:c.G2752A:p.E918K
	399;Name=lod=56
	　
	　
	　
	　
	　
	0
	0.937
	0.998548
	0
	0.999815
	chr16
	89350198
	89350198
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	344
	0
	0%
	C
	193
	7
	3.50%
	Y
	Somatic
	8.49E-04

	splicing
	ANKFY1(NM_016376:exon10:c.1172+1G>A,NM_020740:exon10:c.1172+1G>A)
	　
	　
	529;Name=lod=189
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr17
	4098697
	4098697
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	419
	0
	0%
	C
	439
	5
	1.13%
	Y
	Somatic
	0.0356523

	exonic
	KDM6B
	synonymous SNV
	NM_001080424:c.G2124A:p.K708K
	598;Name=lod=359
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr17
	7751730
	7751730
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	335
	0
	0%
	G
	316
	5
	1.56%
	R
	Somatic
	0.0276089

	exonic
	PRPSAP2
	nonsynonymous SNV
	NM_001243936:c.C322T:p.H108Y
	613;Name=lod=415
	　
	　
	　
	　
	　
	0.04
	0.316
	0.998193
	0.976598
	0.999998
	chr17
	18785910
	18785910
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	277
	0
	0%
	C
	264
	5
	1.86%
	Y
	Somatic
	0.0284799

	exonic
	PHF12
	nonsynonymous SNV
	NM_001033561:c.C2588T:p.T863M
	720;Name=lod=1125
	　
	　
	　
	　
	　
	0.06
	0.999
	0.991311
	0.998037
	1
	chr17
	27233966
	27233966
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	228
	0
	0%
	G
	172
	5
	2.82%
	R
	Somatic
	0.0154386

	exonic
	ZNF121
	nonsynonymous SNV
	NM_001008727:c.A607G:p.K203E
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	0.01
	0.093
	0.941525
	0.038719
	0.831003
	chr19
	9677182
	9677182
	T
	C
	het
	.
	.
	.
	199
	2
	1%
	T
	53
	6
	10.17%
	Y
	Somatic
	0.0021019

	exonic
	NF1
	nonsynonymous SNV
	NM_000267:c.G3749A:p.R1250Q
	706;Name=lod=985
	0.92
	　
	　
	　
	　
	0.01
	0.955
	0.99966
	0.999629
	0.999998
	chr17
	29562669
	29562669
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	503
	0
	0%
	G
	219
	5
	2.23%
	R
	Somatic
	0.0026918

	exonic
	C17orf102
	nonsynonymous SNV
	NM_207454:c.T350A:p.L117Q
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	0.107167
	0.031259
	0.011856
	3.35E-04
	chr17
	32905950
	32905950
	A
	T
	het
	.
	.
	.
	608
	0
	0%
	A
	376
	4
	1.05%
	W
	Somatic
	0.0216705

	exonic
	TMEM99
	nonsynonymous SNV
	NM_001195386:c.T235C:p.Y79H
	　
	　
	0.3
	0.3
	0.3
	rs10558
	　
	0.121
	0.857777
	5.28E-04
	0.804014
	chr17
	38991003
	38991003
	T
	C
	het
	.
	.
	.
	362
	0
	0%
	T
	250
	6
	2.34%
	Y
	Somatic
	0.0048803

	exonic
	TMEM99
	synonymous SNV
	NM_001195386:c.T264A:p.G88G
	　
	　
	0.54
	0.54
	0.54
	rs6694
	　
	　
	　
	　
	　
	chr17
	38991032
	38991032
	T
	A
	het
	.
	.
	.
	367
	0
	0%
	T
	259
	4
	1.52%
	W
	Somatic
	0.0299676

	exonic
	TIE1
	nonsynonymous SNV
	NM_005424:c.A1946C:p.H649P
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	0.02
	0.41
	0.997797
	0.493896
	0.77661
	chr1
	43778824
	43778824
	A
	C
	het
	.
	.
	.
	68
	1
	1.45%
	A
	89
	10
	10.10%
	M
	Somatic
	0.0222609

	intronic
	TTLL6
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr17
	46863701
	46863701
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	387
	0
	0%
	C
	305
	3
	0.97%
	Y
	Somatic
	0.0865631

	exonic
	ZNF491
	nonsynonymous SNV
	NM_152356:c.G1037A:p.G346E
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	1
	0.001
	0.188786
	3.49E-04
	0.646635
	chr19
	11917805
	11917805
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	192
	3
	1.54%
	G
	89
	10
	10.10%
	R
	Somatic
	0.0014311

	exonic
	INTS2
	nonsynonymous SNV
	NM_020748:c.C3052G:p.Q1018E
	547;Name=lod=222
	　
	　
	　
	　
	　
	0
	　
	　
	　
	　
	chr17
	59947100
	59947100
	G
	C
	het
	.
	.
	.
	403
	0
	0%
	G
	174
	5
	2.79%
	S
	Somatic
	0.0026464

	exonic
	CD163
	synonymous SNV
	NM_004244:c.T168G:p.G56G
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr12
	7654024
	7654024
	A
	C
	het
	.
	.
	.
	150
	2
	1.32%
	A
	98
	11
	10.09%
	M
	Somatic
	0.0015861

	exonic
	PRKAR1A
	nonsynonymous SNV
	NM_002734:c.G478A:p.A160T
	622;Name=lod=449
	　
	　
	　
	　
	　
	0.28
	0.001
	0.999777
	0.999999
	1
	chr17
	66520194
	66520194
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	373
	1
	0.27%
	G
	164
	4
	2.38%
	R
	Somatic
	0.0340414

	exonic
	MFSD11
	nonsynonymous SNV
	NM_001242532:c.C470T:p.A157V
	581;Name=lod=306
	　
	　
	　
	　
	　
	0.26
	0.028
	0.998803
	0.999743
	0.999972
	chr17
	74739512
	74739512
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	237
	0
	0%
	C
	152
	4
	2.56%
	Y
	Somatic
	0.0242521

	intronic
	ALPK1
	　
	　
	446;Name=lod=87
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr4
	113347620
	113347620
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	196
	2
	1.01%
	C
	81
	9
	10%
	Y
	Somatic
	6.40E-04

	exonic
	ANKRD20A1,ANKRD20A3
	nonsynonymous SNV
	NM_001012419:c.G283A:p.V95I
	　
	0.99
	　
	　
	　
	rs10909479
	0.62
	0
	0.003388
	7.00E-06
	0.565417
	chr9
	67930466
	67930466
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	211
	3
	1.40%
	G
	108
	12
	10%
	R
	Somatic
	4.79E-04

	intronic
	LAMA1
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr18
	6980462
	6980462
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	81
	0
	0%
	G
	26
	4
	13.33%
	R
	Somatic
	0.0045759

	exonic
	ZNF763
	nonsynonymous SNV
	NM_001012753:c.G944A:p.C315Y
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	1
	　
	　
	　
	　
	chr19
	12089674
	12089674
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	150
	3
	1.96%
	G
	54
	6
	10%
	R
	Somatic
	0.0163211

	exonic
	TXNDC2
	nonsynonymous SNV
	NM_001098529:c.G1070A:p.G357D
	　
	　
	0.47
	0.47
	0.47
	rs2240906
	　
	0.400427
	0.249442
	4.00E-06
	0.645042
	chr18
	9887546
	9887546
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	285
	1
	0.35%
	G
	341
	13
	3.67%
	R
	Somatic
	0.0028436

	ncRNA_exonic
	ANKRD20A5P
	　
	　
	　
	0.96
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr18
	14183706
	14183706
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	496
	1
	0.20%
	G
	240
	4
	1.64%
	R
	Somatic
	0.042754

	exonic
	IMPACT
	nonsynonymous SNV
	NM_018439:c.C451G:p.L151V
	　
	　
	0.87
	0.87
	0.87
	rs677688
	1
	0
	0.872071
	0
	0.773257
	chr18
	22020543
	22020543
	C
	G
	het
	.
	.
	.
	278
	0
	0%
	C
	197
	11
	5.29%
	S
	Somatic
	7.56E-05

	exonic
	SERPINI2
	nonsynonymous SNV
	NM_006217:c.A443G:p.E148G
	637;Name=lod=518
	　
	0.4
	0.4
	0.4
	rs9841174
	0.34
	0.956
	0.904067
	0.011214
	0.981488
	chr3
	167184878
	167184878
	T
	C
	het
	.
	.
	.
	205
	0
	0%
	T
	84
	8
	8.70%
	Y
	Somatic
	6.82E-05

	intronic
	MYO5B
	　
	　
	　
	　
	0.37
	0.37
	0.37
	rs488890
	　
	　
	　
	　
	　
	chr18
	47375932
	47375932
	C
	G
	het
	.
	.
	.
	681
	0
	0%
	C
	556
	4
	0.71%
	S
	Somatic
	0.0412196

	exonic;splicing
	ALPK2;ALPK2
	nonsynonymous SNV
	NM_052947:c.G5353T:p.A1785S
	412;Name=lod=63
	　
	　
	　
	　
	　
	0.01
	0.96
	0.997677
	0.055325
	0.999731
	chr18
	56202066
	56202066
	C
	A
	het
	.
	.
	.
	324
	0
	0%
	C
	252
	4
	1.56%
	M
	Somatic
	0.0374562

	exonic
	C18orf55
	synonymous SNV
	NM_014177:c.G99T:p.A33A
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr18
	71816142
	71816142
	G
	T
	het
	.
	.
	.
	548
	1
	0.18%
	G
	221
	4
	1.78%
	K
	Somatic
	0.0269884

	exonic
	EXOC2
	synonymous SNV
	NM_018303:c.C666A:p.I222I
	634;Name=lod=505
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr6
	610174
	610174
	G
	T
	het
	.
	.
	.
	161
	0
	0%
	G
	54
	5
	8.47%
	K
	Somatic
	0.0012203

	exonic
	BCAS1
	nonsynonymous SNV
	NM_003657:c.C70A:p.Q24K
	　
	　
	0.55
	0.55
	0.55
	rs394732
	1
	0
	0.146882
	0
	0.885596
	chr20
	52675188
	52675188
	G
	T
	het
	.
	.
	.
	206
	0
	0%
	G
	77
	7
	8.33%
	K
	Somatic
	1.42E-04

	exonic
	PNPLA6
	nonsynonymous SNV
	NM_001166114:c.C1850T:p.A617V
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	1
	0
	0.969453
	0.920968
	0.999428
	chr19
	7615219
	7615219
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	149
	0
	0%
	C
	201
	8
	3.83%
	Y
	Somatic
	0.0127474

	intronic
	SMURF1
	　
	　
	　
	　
	0.31
	0.31
	0.31
	rs219826
	　
	　
	　
	　
	　
	chr7
	98647139
	98647139
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	118
	0
	0%
	C
	55
	5
	8.33%
	Y
	Somatic
	0.0038815

	intronic
	CCT2
	　
	　
	　
	　
	0.18
	0.18
	0.18
	rs11177742
	　
	　
	　
	　
	　
	chr12
	69995039
	69995039
	C
	A
	het
	.
	.
	.
	125
	2
	1.57%
	C
	56
	5
	8.20%
	M
	Somatic
	0.0374504

	exonic
	MUC16
	synonymous SNV
	NM_024690:c.A10182C:p.V3394V
	　
	　
	0.24
	0.24
	0.24
	rs1862461
	　
	　
	　
	　
	　
	chr19
	9077264
	9077264
	T
	G
	het
	stomach
	carcinoma
	adenocarcinoma
	374
	0
	0%
	T
	150
	5
	3.23%
	K
	Somatic
	0.0020621

	exonic
	LSR
	nonsynonymous SNV
	NM_205835:c.C1718T:p.A573V
	457;Name=lod=96
	　
	　
	　
	　
	　
	0
	0.834
	0.966118
	0.983681
	1
	chr19
	35758734
	35758734
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	542
	0
	0%
	C
	374
	5
	1.32%
	Y
	Somatic
	0.0116176

	UTR3
	ZNF573
	　
	　
	　
	　
	0.58
	0.58
	0.58
	rs1291
	　
	　
	　
	　
	　
	chr19
	38229378
	38229378
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	743
	0
	0%
	G
	311
	4
	1.27%
	R
	Somatic
	0.0077529

	exonic
	XRCC1
	nonsynonymous SNV
	NM_006297:c.G1136A:p.R379H
	449;Name=lod=89
	　
	　
	　
	　
	　
	0.08
	0.995
	0.985646
	0.747518
	0.999864
	chr19
	44055786
	44055786
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	146
	0
	0%
	C
	200
	5
	2.44%
	Y
	Somatic
	0.0665761

	exonic
	KRIT1
	synonymous SNV
	NM_001013406:c.A1836G:p.V612V
	718;Name=lod=1101
	　
	0.17
	0.17
	0.17
	rs11542682
	　
	　
	　
	　
	　
	chr7
	91842554
	91842554
	T
	C
	het
	stomach
	carcinoma
	adenocarcinoma
	212
	0
	0%
	T
	91
	8
	8.08%
	Y
	Somatic
	8.64E-05

	intronic
	TRPM4
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr19
	49714733
	49714733
	T
	C
	het
	.
	.
	.
	287
	0
	0%
	T
	244
	6
	2.40%
	Y
	Somatic
	0.0098564

	exonic
	ZNF677
	synonymous SNV
	NM_182609:c.C78T:p.D26D
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr19
	53747088
	53747088
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	237
	0
	0%
	G
	134
	4
	2.90%
	R
	Somatic
	0.0178368

	exonic
	NOM1
	nonsynonymous SNV
	NM_138400:c.G2336A:p.R779H
	522;Name=lod=176
	　
	0.47
	0.47
	0.47
	rs2302445
	　
	0.063
	0.782244
	0.004173
	0.986354
	chr7
	156761818
	156761818
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	136
	0
	0%
	G
	94
	8
	7.84%
	R
	Somatic
	9.67E-04

	upstream
	MIR517B,MIR520D
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr19
	54223336
	54223336
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	326
	0
	0%
	C
	232
	5
	2.11%
	Y
	Somatic
	0.0128971

	exonic
	NLRP7
	stopgain SNV
	NM_001127255:c.A2971T:p.K991X
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	0.02
	0.457561
	0.188352
	0.999998
	0.179946
	chr19
	55438983
	55438983
	T
	A
	het
	.
	.
	.
	145
	0
	0%
	T
	200
	2
	0.99%
	W
	Somatic
	0.3381753

	exonic
	PEG3
	synonymous SNV
	NM_001146186:c.T2307C:p.Y769Y
	　
	　
	0.2
	0.2
	0.2
	rs33931963
	　
	　
	　
	　
	　
	chr19
	57327503
	57327503
	A
	G
	het
	.
	.
	.
	479
	0
	0%
	A
	158
	4
	2.47%
	R
	Somatic
	0.0039673

	intronic
	ITGB8
	　
	　
	　
	　
	0.39
	0.39
	0.39
	rs1042277
	　
	　
	　
	　
	　
	chr7
	20418926
	20418926
	T
	C
	het
	stomach
	carcinoma
	adenocarcinoma
	167
	0
	0%
	T
	59
	5
	7.81%
	Y
	Somatic
	0.001453

	intronic
	WT1
	　
	　
	　
	　
	0.46
	0.46
	0.46
	rs1799937
	　
	　
	　
	　
	　
	chr11
	32410774
	32410774
	A
	G
	het
	.
	.
	.
	89
	0
	0%
	A
	71
	6
	7.79%
	R
	Somatic
	0.008939

	intronic
	LRP2
	　
	　
	　
	　
	0.32
	0.32
	0.32
	rs16823023
	　
	　
	　
	　
	　
	chr2
	170055255
	170055255
	T
	C
	het
	.
	.
	.
	83
	0
	0%
	T
	71
	6
	7.79%
	Y
	Somatic
	0.0111872

	intronic
	NUDT13
	　
	　
	　
	　
	0.16
	0.16
	0.16
	rs7083730
	　
	　
	　
	　
	　
	chr10
	74890449
	74890449
	T
	A
	het
	.
	.
	.
	122
	0
	0%
	T
	61
	5
	7.58%
	W
	Somatic
	0.004818

	exonic
	MOAP1
	nonsynonymous SNV
	NM_022151:c.G1003A:p.A335T
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	0.19
	0.036
	0.997557
	0.107585
	0.855669
	chr14
	93649585
	93649585
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	103
	0
	0%
	C
	61
	5
	7.58%
	Y
	Somatic
	0.0082578

	intronic
	GREB1
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr2
	11778748
	11778748
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	50
	0
	0%
	G
	28
	5
	15.15%
	R
	Somatic
	0.0081743

	exonic;splicing
	PICALM;PICALM
	nonsynonymous SNV
	NM_001008660:c.G350T:p.G117V
	681;Name=lod=778
	　
	　
	　
	　
	　
	0
	1
	0.978073
	0.999993
	1
	chr11
	85733512
	85733512
	C
	A
	het
	.
	.
	.
	212
	0
	0%
	C
	110
	9
	7.56%
	M
	Somatic
	8.21E-05

	exonic
	NRBP1
	synonymous SNV
	NM_013392:c.G1530T:p.L510L
	642;Name=lod=542
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr2
	27664601
	27664601
	G
	T
	het
	.
	.
	.
	412
	0
	0%
	G
	432
	9
	2.04%
	K
	Somatic
	0.0025358

	exonic
	IFT172
	nonsynonymous SNV
	NM_015662:c.G1267T:p.G423W
	619;Name=lod=439
	　
	　
	　
	　
	　
	0
	0.991
	0.999115
	0.999993
	0.999999
	chr2
	27700142
	27700142
	C
	A
	het
	.
	.
	.
	245
	0
	0%
	C
	118
	4
	3.28%
	M
	Somatic
	0.0118122

	exonic
	PTGR2
	nonsynonymous SNV
	NM_001146154:c.G889C:p.E297Q
	603;Name=lod=377
	　
	　
	　
	　
	　
	0.29
	0
	0.989978
	0.273895
	0.995145
	chr14
	74347945
	74347945
	G
	C
	het
	.
	.
	.
	176
	0
	0%
	G
	86
	7
	7.53%
	S
	Somatic
	5.07E-04

	exonic
	BIRC6
	stopgain SNV
	NM_016252:c.C8383T:p.R2795X
	681;Name=lod=781
	　
	　
	　
	　
	　
	1
	　
	　
	　
	　
	chr2
	32718649
	32718649
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	226
	0
	0%
	C
	105
	5
	4.55%
	Y
	Somatic
	0.0035336

	exonic
	FEZ2
	nonsynonymous SNV
	NM_001042548:c.G623A:p.S208N
	502;Name=lod=146
	　
	　
	　
	　
	　
	0.35
	　
	　
	　
	　
	chr2
	36808444
	36808444
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	410
	0
	0%
	C
	227
	4
	1.73%
	Y
	Somatic
	0.0165863

	exonic
	CAMKMT
	synonymous SNV
	NM_024766:c.C726T:p.S242S
	816;Name=lod=2762
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr2
	44981221
	44981221
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	417
	0
	0%
	C
	235
	6
	2.49%
	Y
	Somatic
	0.0023197

	exonic
	CUBN
	synonymous SNV
	NM_001081:c.A5856G:p.S1952S
	　
	　
	0.53
	0.53
	0.53
	rs1801234
	　
	　
	　
	　
	　
	chr10
	16979661
	16979661
	T
	C
	het
	.
	.
	.
	110
	0
	0%
	T
	63
	5
	7.35%
	Y
	Somatic
	0.0074085

	exonic
	PSME4
	nonsynonymous SNV
	NM_014614:c.A2614G:p.I872V
	583;Name=lod=312
	　
	0.1
	0.1
	0.1
	rs2302878
	0.17
	0.440943
	0.999077
	0.006604
	0.999998
	chr2
	54135936
	54135936
	T
	C
	het
	.
	.
	.
	332
	0
	0%
	T
	161
	4
	2.42%
	Y
	Somatic
	0.0118539

	exonic
	PUS7L
	stoploss SNV
	NM_001098614:c.T2104A:p.X702K
	265;Name=lod=16
	　
	　
	　
	　
	　
	0.92
	0.414116
	0.998924
	0
	0.859013
	chr12
	44124181
	44124181
	A
	T
	het
	.
	.
	.
	117
	0
	0%
	A
	52
	4
	7.14%
	W
	Somatic
	0.0101906

	exonic
	MEIS1
	synonymous SNV
	NM_002398:c.C564T:p.D188D
	755;Name=lod=1565
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr2
	66670114
	66670114
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	288
	1
	0.35%
	C
	159
	8
	4.79%
	Y
	Somatic
	0.0017887

	exonic
	TMC2
	synonymous SNV
	NM_080751:c.G387A:p.R129R
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr20
	2539406
	2539406
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	71
	0
	0%
	G
	52
	4
	7.14%
	R
	Somatic
	0.0355398

	exonic
	ARHGAP25
	nonsynonymous SNV
	NM_001166276:c.T1649C:p.M550T
	325;Name=lod=28
	　
	0.38
	0.38
	0.38
	rs10177248
	1
	0.001
	0.088914
	7.70E-05
	0.390649
	chr2
	69049941
	69049941
	T
	C
	het
	.
	.
	.
	255
	0
	0%
	T
	209
	5
	2.34%
	Y
	Somatic
	0.0192778

	exonic
	ALMS1
	nonsynonymous SNV
	NM_015120:c.G7721A:p.S2574N
	482;Name=lod=121
	　
	0.15
	0.15
	0.15
	rs3820700
	0.28
	0.677
	0.999728
	0.020463
	0.946566
	chr2
	73716810
	73716810
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	220
	0
	0%
	G
	122
	6
	4.69%
	R
	Somatic
	0.002296

	intronic
	C2orf55
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr2
	99449302
	99449302
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	648
	0
	0%
	G
	546
	4
	0.73%
	R
	Somatic
	0.0441624

	exonic
	RANBP2
	nonsynonymous SNV
	NM_006267:c.C2518T:p.R840C
	433;Name=lod=77
	0.97
	　
	　
	　
	　
	0
	0.854
	0.997471
	0.252491
	0.908889
	chr2
	109374920
	109374920
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	438
	0
	0%
	C
	197
	4
	1.99%
	Y
	Somatic
	0.0095902

	exonic;splicing
	CCDC93;CCDC93
	nonsynonymous SNV
	NM_019044:c.G1223A:p.R408Q
	614;Name=lod=418
	　
	　
	　
	　
	　
	0.01
	0.952
	0.999025
	0.955332
	1
	chr2
	118705682
	118705682
	C
	T
	het
	lung
	carcinoma
	adenocarcinoma
	439
	0
	0%
	C
	313
	4
	1.26%
	Y
	Somatic
	0.0305739

	exonic
	DNMBP
	synonymous SNV
	NM_015221:c.C2883T:p.N961N
	584;Name=lod=314
	　
	0.25
	0.25
	0.25
	rs7919323
	　
	　
	　
	　
	　
	chr10
	101657880
	101657880
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	118
	0
	0%
	G
	66
	5
	7.04%
	R
	Somatic
	0.0068335

	exonic
	UBXN4
	nonsynonymous SNV
	NM_014607:c.G1480A:p.E494K
	648;Name=lod=575
	　
	　
	　
	　
	　
	0.01
	0.98
	0.999564
	0.995543
	1
	chr2
	136540410
	136540410
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	314
	1
	0.32%
	G
	177
	5
	2.75%
	R
	Somatic
	0.0267088

	exonic
	KLHL24
	synonymous SNV
	NM_017644:c.A72T:p.R24R
	699;Name=lod=927
	　
	0.37
	0.37
	0.37
	rs3755648
	　
	　
	　
	　
	　
	chr3
	183368216
	183368216
	A
	T
	het
	stomach
	carcinoma
	adenocarcinoma
	152
	0
	0%
	A
	66
	5
	7.04%
	W
	Somatic
	0.002964

	exonic
	NR4A2
	nonsynonymous SNV
	NM_006186:c.G1349A:p.R450Q
	544;Name=lod=217
	　
	　
	　
	　
	　
	0
	1
	0.999202
	0.999993
	1
	chr2
	157183242
	157183242
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	517
	0
	0%
	C
	428
	4
	0.93%
	Y
	Somatic
	0.0426158

	exonic
	OR52N5
	nonsynonymous SNV
	NM_001001922:c.G397A:p.V133I
	519;Name=lod=172
	　
	0.14
	0.14
	0.14
	rs12360738
	0.06
	0.011
	0.217756
	0.005906
	0.722768
	chr11
	5799468
	5799468
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	108
	0
	0%
	C
	53
	4
	7.02%
	Y
	Somatic
	0.0132675

	ncRNA_exonic
	SNORD9
	　
	　
	　
	　
	0.81
	0.81
	0.81
	rs1998332
	　
	　
	　
	　
	　
	chr14
	21860360
	21860360
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	190
	0
	0%
	G
	67
	5
	6.94%
	R
	Somatic
	0.0014132

	exonic
	DNAH7
	synonymous SNV
	NM_018897:c.G1152A:p.T384T
	491;Name=lod=132
	　
	0.65
	0.65
	0.65
	rs6434811
	　
	　
	　
	　
	　
	chr2
	196866420
	196866420
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	148
	0
	0%
	C
	67
	5
	6.94%
	Y
	Somatic
	0.0034104

	exonic
	DPP4
	nonsynonymous SNV
	NM_001935:c.A2080C:p.N694H
	786;Name=lod=2089
	　
	　
	　
	　
	　
	0.09
	0.009
	0.970354
	0.816975
	0.999998
	chr2
	162851855
	162851855
	T
	G
	het
	.
	.
	.
	225
	0
	0%
	T
	118
	5
	4.07%
	K
	Somatic
	0.005229

	exonic
	XIRP2
	stopgain SNV
	NM_001199145:c.C1147T:p.Q383X
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	0.12
	0.722092
	0.924843
	1
	0.993714
	chr2
	168114869
	168114869
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	318
	0
	0%
	C
	183
	4
	2.14%
	Y
	Somatic
	0.0184226

	exonic
	STK31
	synonymous SNV
	NM_031414:c.A69G:p.Q23Q
	439;Name=lod=81
	　
	0.39
	0.39
	0.39
	rs7779633
	　
	　
	　
	　
	　
	chr7
	23751736
	23751736
	A
	G
	het
	.
	.
	.
	130
	1
	0.76%
	A
	67
	5
	6.94%
	R
	Somatic
	0.0220498

	exonic
	TTN
	nonsynonymous SNV
	NM_003319:c.G33148A:p.D11050N
	555;Name=lod=241
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr2
	179456109
	179456109
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	648
	0
	0%
	C
	261
	4
	1.51%
	Y
	Somatic
	0.0069836

	exonic
	TTN
	nonsynonymous SNV
	NM_133378:c.C23855T:p.S7952L
	469;Name=lod=107
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr2
	179577062
	179577062
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	470
	1
	0.21%
	G
	184
	4
	2.13%
	R
	Somatic
	0.0250914

	intronic
	TTN
	　
	　
	　
	　
	0.08
	0.08
	0.08
	rs2562837
	　
	　
	　
	　
	　
	chr2
	179579694
	179579694
	T
	A
	het
	.
	.
	.
	301
	0
	0%
	T
	107
	8
	6.96%
	W
	Somatic
	2.85E-05

	exonic
	SESTD1
	nonsynonymous SNV
	NM_178123:c.G803A:p.R268H
	506;Name=lod=152
	　
	　
	　
	　
	　
	0
	0.958
	0.999259
	0.780159
	1
	chr2
	180008365
	180008365
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	260
	0
	0%
	C
	105
	6
	5.41%
	Y
	Somatic
	6.51E-04

	exonic
	SSFA2
	synonymous SNV
	NM_001130445:c.G312A:p.V104V
	611;Name=lod=406
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr2
	182761639
	182761639
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	711
	0
	0%
	G
	349
	4
	1.13%
	R
	Somatic
	0.0119778

	exonic
	YTHDF2
	synonymous SNV
	NM_001172828:c.T321C:p.P107P
	861;Name=lod=4191
	0.98
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr1
	29069253
	29069253
	T
	C
	het
	.
	.
	.
	88
	0
	0%
	T
	54
	4
	6.90%
	Y
	Somatic
	0.0233579

	exonic
	KIAA0284
	nonsynonymous SNV
	NM_015005:c.C2728T:p.R910W
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	0.03
	　
	　
	　
	　
	chr14
	105353514
	105353514
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	73
	0
	0%
	C
	54
	4
	6.90%
	Y
	Somatic
	0.0362109

	exonic
	CASP8
	nonsynonymous SNV
	NM_033356:c.G820A:p.V274I
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	0.01
	0.04
	0.992723
	1.51E-04
	1
	chr2
	202149601
	202149601
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	122
	0
	0%
	G
	45
	4
	8.16%
	R
	Somatic
	0.006161

	exonic
	GOLGB1
	stopgain SNV
	NM_004487:c.C6817T:p.Q2273X
	425;Name=lod=71
	　
	　
	　
	　
	　
	0.41
	0.735463
	0.999752
	1
	0.999682
	chr3
	121411379
	121411379
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	186
	0
	0%
	G
	54
	4
	6.90%
	R
	Somatic
	0.0029446

	intronic
	CD28
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr2
	204599504
	204599504
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	248
	0
	0%
	C
	169
	4
	2.31%
	Y
	Somatic
	0.0279317

	UTR3
	ZPBP
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr7
	49977112
	49977112
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	182
	0
	0%
	G
	68
	5
	6.85%
	R
	Somatic
	0.001739

	exonic
	RNF17
	synonymous SNV
	NM_001184993:c.T582C:p.F194F
	456;Name=lod=95
	　
	0.46
	0.46
	0.46
	rs9707144
	　
	　
	　
	　
	　
	chr13
	25356053
	25356053
	T
	C
	het
	.
	.
	.
	115
	0
	0%
	T
	69
	5
	6.76%
	Y
	Somatic
	0.0084547

	exonic
	GIGYF2
	nonsynonymous SNV
	NM_001103148:c.C1360A:p.P454T
	376;Name=lod=45
	　
	0.09
	0.09
	0.09
	rs2289912
	0.17
	0.855
	0.886507
	0.912796
	0.996555
	chr2
	233659553
	233659553
	C
	A
	het
	stomach
	carcinoma
	adenocarcinoma
	480
	1
	0.21%
	C
	260
	6
	2.26%
	M
	Somatic
	0.00962

	splicing
	GIGYF2(NM_001103148:exon26:c.3443-1G>A,NM_001103146:exon27:c.3461-1G>A,NM_001103147:exon29:c.3524-1G>A,NM_015575:exon29:c.3461-1G>A)
	　
	　
	712;Name=lod=1039
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr2
	233712057
	233712057
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	308
	0
	0%
	G
	155
	4
	2.52%
	R
	Somatic
	0.013104

	intronic
	ATG16L1
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr2
	234191292
	234191292
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	214
	0
	0%
	G
	104
	5
	4.59%
	R
	Somatic
	0.0041136

	exonic
	UGT1A7
	synonymous SNV
	NM_019077:c.G756A:p.L252L
	371;Name=lod=43
	　
	0.16
	0.16
	0.16
	rs17864686
	　
	　
	　
	　
	　
	chr2
	234591339
	234591339
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	570
	0
	0%
	G
	276
	4
	1.43%
	R
	Somatic
	0.011606

	exonic
	HDLBP
	nonsynonymous SNV
	NM_001243900:c.C1723T:p.R575C
	295;Name=lod=21
	　
	　
	　
	　
	　
	0
	1
	0.965329
	0.999997
	1
	chr2
	242186295
	242186295
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	243
	0
	0%
	G
	133
	4
	2.92%
	R
	Somatic
	0.0164226

	exonic
	2-Sep
	synonymous SNV
	NM_004404:c.C411T:p.N137N
	410;Name=lod=62
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr2
	242276866
	242276866
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	267
	1
	0.37%
	C
	175
	5
	2.78%
	Y
	Somatic
	0.0407489

	exonic
	THAP4
	synonymous SNV
	NM_015963:c.G684A:p.A228A
	　
	　
	　
	　
	　
	rs143045643
	　
	　
	　
	　
	　
	chr2
	242572888
	242572888
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	245
	1
	0.41%
	C
	183
	6
	3.17%
	Y
	Somatic
	0.0285434

	intronic
	LAMA1
	　
	　
	　
	　
	0.52
	0.52
	0.52
	rs523711
	　
	　
	　
	　
	　
	chr18
	6985507
	6985507
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	172
	0
	0%
	G
	69
	5
	6.76%
	R
	Somatic
	0.0022353

	exonic;splicing
	PLCB4;PLCB4
	nonsynonymous SNV
	NM_000933:c.G2488A:p.D830N
	536;Name=lod=201
	　
	　
	　
	　
	　
	0.02
	0.07
	0.999636
	0.565275
	1
	chr20
	9404599
	9404599
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	117
	0
	0%
	G
	42
	4
	8.70%
	R
	Somatic
	0.0057576

	exonic
	PAK7
	nonsynonymous SNV
	NM_177990:c.G1532A:p.S511N
	529;Name=lod=189
	　
	0.54
	0.54
	0.54
	rs2297345
	1
	0
	0.980503
	2.36E-04
	1
	chr20
	9543622
	9543622
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	306
	0
	0%
	C
	140
	4
	2.78%
	Y
	Somatic
	0.0101897

	exonic
	SPTLC3
	nonsynonymous SNV
	NM_018327:c.G392A:p.C131Y
	579;Name=lod=302
	　
	　
	　
	　
	　
	0
	0.66
	0.999567
	0.712069
	1
	chr20
	13052992
	13052992
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	640
	1
	0.16%
	G
	258
	4
	1.53%
	R
	Somatic
	0.0268563

	exonic
	ESF1
	nonsynonymous SNV
	NM_016649:c.C1328T:p.P443L
	681;Name=lod=784
	　
	　
	　
	　
	　
	0.12
	0.011
	0.963778
	0.00765
	0.999877
	chr20
	13752052
	13752052
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	460
	0
	0%
	G
	210
	4
	1.87%
	R
	Somatic
	0.0099688

	exonic
	BFSP1
	nonsynonymous SNV
	NM_001161705:c.C1400T:p.A467V
	　
	　
	　
	　
	　
	rs145703098
	0.39
	0
	0.001884
	7.80E-05
	0.187395
	chr20
	17474942
	17474942
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	217
	0
	0%
	G
	289
	6
	2.03%
	R
	Somatic
	0.0357981

	exonic
	CCL20
	synonymous SNV
	NM_001130046:c.C219T:p.C73C
	358;Name=lod=38
	　
	　
	　
	　
	rs150823624
	　
	　
	　
	　
	　
	chr2
	228681053
	228681053
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	200
	0
	0%
	C
	97
	7
	6.73%
	Y
	Somatic
	4.78E-04

	exonic
	SLC35B3
	synonymous SNV
	NM_001142540:c.G501T:p.L167L
	730;Name=lod=1237
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr6
	8422776
	8422776
	C
	A
	het
	.
	.
	.
	168
	0
	0%
	C
	56
	4
	6.67%
	M
	Somatic
	0.0044469

	exonic
	KCNH1
	nonsynonymous SNV
	NM_002238:c.C2587T:p.R863C
	540;Name=lod=208
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	1
	0.999109
	0.999601
	1
	chr1
	210856925
	210856925
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	108
	0
	0%
	G
	87
	6
	6.45%
	R
	Somatic
	0.0089735

	exonic
	ADNP
	synonymous SNV
	NM_181442:c.G1956A:p.T652T
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr20
	49509295
	49509295
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	305
	1
	0.33%
	C
	103
	5
	4.63%
	Y
	Somatic
	0.0053422

	exonic
	PSMA1
	nonsynonymous SNV
	NM_002786:c.G365A:p.R122Q
	620;Name=lod=442
	　
	　
	　
	　
	　
	0.04
	0.999
	0.998703
	0.984124
	1
	chr11
	14535412
	14535412
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	127
	0
	0%
	C
	58
	4
	6.45%
	Y
	Somatic
	0.010833

	exonic
	ERGIC2
	synonymous SNV
	NM_016570:c.C192T:p.Y64Y
	660;Name=lod=643
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr12
	29523070
	29523070
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	147
	0
	0%
	G
	58
	4
	6.45%
	R
	Somatic
	0.0072223

	exonic
	DIDO1
	synonymous SNV
	NM_001193369:c.G5340A:p.P1780P
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr20
	61511968
	61511968
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	338
	0
	0%
	C
	296
	4
	1.33%
	Y
	Somatic
	0.0483698

	exonic
	SLC17A9
	synonymous SNV
	NM_022082:c.C984T:p.C328C
	419;Name=lod=67
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr20
	61597000
	61597000
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	490
	0
	0%
	C
	421
	5
	1.17%
	Y
	Somatic
	0.0214827

	exonic;splicing
	PRPF6;PRPF6
	nonsynonymous SNV
	NM_012469:c.C1910T:p.A637V
	505;Name=lod=151
	　
	　
	　
	　
	　
	0.05
	0.012
	0.998833
	0.999997
	1
	chr20
	62657293
	62657293
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	683
	0
	0%
	C
	571
	5
	0.87%
	Y
	Somatic
	0.0198554

	exonic
	VPS13B
	stopgain SNV
	NM_181661:c.T1239G:p.Y413X
	　
	　
	0.68
	0.68
	0.68
	rs7460625
	　
	　
	　
	　
	　
	chr8
	100133706
	100133706
	T
	G
	het
	.
	.
	.
	210
	0
	0%
	T
	118
	8
	6.35%
	K
	Somatic
	3.39E-04

	exonic
	ZNF211
	synonymous SNV
	NM_198855:c.G963C:p.S321S
	　
	　
	0.23
	0.23
	0.23
	rs11880050
	　
	　
	　
	　
	　
	chr19
	58152817
	58152817
	G
	C
	het
	.
	.
	.
	208
	1
	0.48%
	G
	89
	6
	6.32%
	S
	Somatic
	0.0043391

	UTR5
	LIMA1
	　
	　
	383;Name=lod=48
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr12
	50594671
	50594671
	C
	A
	het
	.
	.
	.
	130
	0
	0%
	C
	60
	4
	6.25%
	M
	Somatic
	0.0111058

	exonic
	KCNJ15
	nonsynonymous SNV
	NM_170736:c.G293A:p.G98D
	　
	　
	0.31
	0.31
	0.31
	rs2230033
	0.36
	0.004
	0.987148
	0.196507
	0.863858
	chr21
	39671476
	39671476
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	180
	0
	0%
	G
	91
	6
	6.19%
	R
	Somatic
	0.0016633

	intronic
	TXNRD2
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr22
	19870987
	19870987
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	307
	0
	0%
	G
	229
	3
	1.29%
	R
	Somatic
	0.0791558

	exonic
	SEZ6L
	synonymous SNV
	NM_001184773:c.G576A:p.A192A
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr22
	26688853
	26688853
	G
	A
	het
	large_intestine
	carcinoma
	adenocarcinoma
	212
	0
	0%
	G
	275
	6
	2.14%
	R
	Somatic
	0.033503

	exonic
	ZC3H7B
	synonymous SNV
	NM_017590:c.C1530T:p.D510D
	681;Name=lod=782
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr22
	41742077
	41742077
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	381
	0
	0%
	C
	529
	6
	1.12%
	Y
	Somatic
	0.0392335

	exonic
	APBB1IP
	nonsynonymous SNV
	NM_019043:c.G835A:p.G279R
	499;Name=lod=142
	　
	　
	　
	　
	　
	0
	0.754
	0.999534
	0.947537
	0.999994
	chr10
	26822389
	26822389
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	70
	0
	0%
	G
	61
	4
	6.15%
	R
	Somatic
	0.0511636

	exonic
	APPL1
	nonsynonymous SNV
	NM_012096:c.G1399A:p.G467S
	550;Name=lod=229
	　
	　
	　
	　
	　
	0.45
	0
	0.999664
	0.989089
	1
	chr3
	57291425
	57291425
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	180
	0
	0%
	G
	61
	4
	6.15%
	R
	Somatic
	0.0046222

	intronic
	DAZL
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr3
	16646693
	16646693
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	524
	0
	0%
	C
	455
	4
	0.87%
	Y
	Somatic
	0.0472062

	ncRNA_exonic
	SNORA23
	　
	　
	489;Name=lod=130
	　
	0.44
	0.44
	0.44
	rs2290423
	　
	　
	　
	　
	　
	chr11
	9450377
	9450377
	T
	G
	het
	.
	.
	.
	147
	0
	0%
	T
	62
	4
	6.06%
	K
	Somatic
	0.0086449

	exonic
	ANKRD30A
	nonsynonymous SNV
	NM_052997:c.G2583C:p.K861N
	　
	0.91
	0.52
	0.52
	0.52
	rs1209750
	0.44
	0.017
	2.00E-05
	6.70E-05
	0.570042
	chr10
	37488689
	37488689
	G
	C
	het
	.
	.
	.
	192
	1
	0.52%
	G
	78
	5
	6.02%
	S
	Somatic
	0.0102901

	ncRNA_exonic
	ENTPD3-AS1
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr3
	40433476
	40433476
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	138
	0
	0%
	C
	45
	4
	8.16%
	Y
	Somatic
	0.0042949

	exonic
	SETD2
	synonymous SNV
	NM_014159:c.G3168A:p.S1056S
	664;Name=lod=665
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr3
	47162958
	47162958
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	264
	0
	0%
	C
	100
	4
	3.85%
	Y
	Somatic
	0.0061165

	intronic
	RHOA
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr3
	49405796
	49405796
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	249
	0
	0%
	C
	206
	5
	2.37%
	Y
	Somatic
	0.0197863

	exonic
	C3orf54
	nonsynonymous SNV
	NM_203370:c.C832T:p.P278S
	592;Name=lod=341
	　
	　
	　
	　
	　
	0
	0.788836
	0.998995
	0.999313
	0.999864
	chr3
	49842388
	49842388
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	340
	0
	0%
	C
	291
	6
	2.02%
	Y
	Somatic
	0.0099974

	exonic
	CACNA2D3
	synonymous SNV
	NM_018398:c.G1857A:p.A619A
	644;Name=lod=553
	　
	　
	　
	　
	　
	0.03
	　
	　
	　
	　
	chr3
	54914835
	54914835
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	470
	0
	0%
	G
	182
	5
	2.67%
	R
	Somatic
	0.0017972

	intronic
	CCDC66
	　
	　
	　
	　
	0.28
	0.28
	0.28
	rs17216685
	　
	　
	　
	　
	　
	chr3
	56647799
	56647799
	T
	C
	het
	.
	.
	.
	247
	0
	0%
	T
	154
	4
	2.53%
	Y
	Somatic
	0.022628

	intronic
	SCFD1
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr14
	31118801
	31118801
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	116
	0
	0%
	C
	63
	4
	5.97%
	Y
	Somatic
	0.0169527

	exonic
	SOX17
	synonymous SNV
	NM_022454:c.G1122A:p.E374E
	340;Name=lod=32
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr8
	55372432
	55372432
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	76
	0
	0%
	G
	63
	4
	5.97%
	R
	Somatic
	0.0458924

	intronic
	SFPQ
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr1
	35654779
	35654779
	C
	G
	het
	.
	.
	.
	98
	0
	0%
	C
	80
	5
	5.88%
	S
	Somatic
	0.0202651

	exonic
	CHMP2B
	nonsynonymous SNV
	NM_001244644:c.G346A:p.E116K
	671;Name=lod=714
	　
	　
	　
	　
	　
	0.01
	0.993
	0.999606
	0.999969
	1
	chr3
	87302598
	87302598
	G
	A
	het
	lung
	carcinoma
	adenocarcinoma
	242
	0
	0%
	G
	93
	4
	4.12%
	R
	Somatic
	0.0064093

	intronic
	ARL6
	　
	　
	503;Name=lod=148
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr3
	97516865
	97516865
	C
	A
	het
	.
	.
	.
	455
	0
	0%
	C
	179
	4
	2.19%
	M
	Somatic
	0.0066112

	exonic
	GCET2
	synonymous SNV
	NM_001190259:c.G39A:p.R13R
	329;Name=lod=29
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr3
	111849357
	111849357
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	291
	0
	0%
	C
	137
	6
	4.20%
	Y
	Somatic
	0.0011912

	intronic
	SLC9A10
	　
	　
	　
	　
	0.33
	0.33
	0.33
	rs6781137
	　
	　
	　
	　
	　
	chr3
	111870228
	111870228
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	465
	1
	0.21%
	C
	180
	4
	2.17%
	Y
	Somatic
	0.0243682

	exonic
	KIAA1407
	stopgain SNV
	NM_020817:c.C1207T:p.R403X
	　
	　
	　
	　
	　
	rs138387426
	1
	0.726184
	0.995214
	1
	0.951263
	chr3
	113729825
	113729825
	G
	A
	het
	lung
	carcinoma
	adenocarcinoma
	484
	0
	0%
	G
	217
	5
	2.25%
	R
	Somatic
	0.00298

	exonic
	KIAA1407
	stopgain SNV
	NM_020817:c.G999A:p.W333X
	574;Name=lod=287
	　
	　
	　
	　
	　
	0.12
	0.735384
	0.998931
	1
	1
	chr3
	113737689
	113737689
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	486
	0
	0%
	C
	230
	5
	2.13%
	Y
	Somatic
	0.0035735

	exonic
	FAM168B
	synonymous SNV
	NM_001009993:c.G135A:p.A45A
	604;Name=lod=381
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr2
	131829447
	131829447
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	101
	0
	0%
	C
	80
	5
	5.88%
	Y
	Somatic
	0.018666

	exonic
	GTF2E1
	synonymous SNV
	NM_005513:c.G591A:p.V197V
	737;Name=lod=1318
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr3
	120489717
	120489717
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	788
	1
	0.13%
	G
	309
	6
	1.90%
	R
	Somatic
	0.0027693

	intronic
	SLC13A1
	　
	　
	　
	　
	0.29
	0.29
	0.29
	rs2470983
	　
	　
	　
	　
	　
	chr7
	122774603
	122774603
	C
	A
	het
	.
	.
	.
	104
	0
	0%
	C
	64
	4
	5.88%
	M
	Somatic
	0.0231303

	exonic
	GOLGB1
	nonsynonymous SNV
	NM_004487:c.G3412A:p.V1138I
	259;Name=lod=15
	　
	　
	　
	　
	　
	0.03
	0.003
	0.862289
	2.27E-04
	0.951808
	chr3
	121415943
	121415943
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	426
	0
	0%
	C
	129
	4
	3.01%
	Y
	Somatic
	0.003095

	exonic
	TMEM176B
	nonsynonymous SNV
	NM_001101314:c.C574G:p.L192V
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	0.01
	0.97
	0.974179
	0.24121
	0.458127
	chr7
	150489179
	150489179
	G
	C
	het
	.
	.
	.
	99
	0
	0%
	G
	148
	9
	5.73%
	S
	Somatic
	0.0112012

	exonic
	TOPBP1
	nonsynonymous SNV
	NM_007027:c.A1369C:p.K457Q
	420;Name=lod=68
	　
	0.73
	0.73
	0.73
	rs3192149
	0.85
	　
	　
	　
	　
	chr3
	133368362
	133368362
	T
	G
	het
	.
	.
	.
	296
	1
	0.34%
	T
	153
	6
	3.77%
	K
	Somatic
	0.0083747

	intronic
	TF
	　
	　
	　
	　
	0.49
	0.49
	0.49
	rs1880669
	　
	　
	　
	　
	　
	chr3
	133483696
	133483696
	T
	C
	het
	.
	.
	.
	356
	0
	0%
	T
	162
	6
	3.57%
	Y
	Somatic
	0.0010213

	splicing
	CEP70(NM_024491:exon16:c.1369-1G>A)
	　
	　
	295;Name=lod=21
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr3
	138219410
	138219410
	C
	T
	het
	lung
	carcinoma
	adenocarcinoma
	497
	0
	0%
	C
	192
	4
	2.04%
	Y
	Somatic
	0.0062587

	exonic
	ZBTB38
	stopgain SNV
	NM_001080412:c.C1084T:p.Q362X
	415;Name=lod=65
	　
	　
	　
	　
	　
	0.13
	0.734978
	0.999012
	1
	0.997618
	chr3
	141162314
	141162314
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	395
	0
	0%
	C
	331
	4
	1.19%
	Y
	Somatic
	0.0439195

	exonic;splicing
	CPA3;CPA3
	synonymous SNV
	NM_001870:c.G474A:p.K158K
	417;Name=lod=66
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr3
	148596535
	148596535
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	220
	1
	0.45%
	G
	89
	4
	4.30%
	R
	Somatic
	0.0283014

	ncRNA_UTR3
	AADACL2
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr3
	151475389
	151475389
	G
	T
	het
	.
	.
	.
	319
	0
	0%
	G
	131
	4
	2.96%
	K
	Somatic
	0.0075752

	splicing
	SERPINI2(NM_006217:exon6:c.674-1G>T)
	　
	　
	374;Name=lod=44
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr3
	167183187
	167183187
	C
	A
	het
	.
	.
	.
	285
	1
	0.35%
	C
	88
	4
	4.35%
	M
	Somatic
	0.013546

	intronic
	HEATR1
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr1
	236724602
	236724602
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	190
	1
	0.52%
	G
	99
	6
	5.71%
	R
	Somatic
	0.008977

	intronic
	AP4E1
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	rs191927941
	　
	　
	　
	　
	　
	chr15
	51240375
	51240375
	C
	G
	het
	.
	.
	.
	83
	0
	0%
	C
	66
	4
	5.71%
	S
	Somatic
	0.0417761

	splicing
	FNDC3B(NM_022763:exon25:c.3176-2A>G,NM_001135095:exon25:c.3176-2A>G)
	　
	　
	623;Name=lod=454
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr3
	172098754
	172098754
	A
	G
	het
	.
	.
	.
	260
	0
	0%
	A
	131
	2
	1.50%
	R
	Somatic
	0.1139586

	exonic
	EFCAB5
	nonsynonymous SNV
	NM_198529:c.C4154T:p.A1385V
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	0
	　
	　
	　
	　
	chr17
	28419105
	28419105
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	89
	0
	0%
	C
	66
	4
	5.71%
	Y
	Somatic
	0.0357645

	exonic
	HRASLS
	nonsynonymous SNV
	NM_020386:c.G143A:p.G48D
	304;Name=lod=23
	　
	　
	　
	　
	　
	1
	0
	0.996137
	0.996572
	0.999973
	chr3
	192980762
	192980762
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	618
	1
	0.16%
	G
	231
	5
	2.12%
	R
	Somatic
	0.0072098

	exonic
	VPS13A
	nonsynonymous SNV
	NM_001018037:c.G2059A:p.E687K
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	0.22
	0.011
	0.173768
	0.04009
	0.815368
	chr9
	79865034
	79865034
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	168
	0
	0%
	G
	66
	4
	5.71%
	R
	Somatic
	0.0070344

	exonic
	TNFSF15
	synonymous SNV
	NM_001204344:c.A426G:p.V142V
	528;Name=lod=186
	　
	0.69
	0.69
	0.69
	rs3810936
	　
	　
	　
	　
	　
	chr9
	117552885
	117552885
	T
	C
	het
	.
	.
	.
	96
	0
	0%
	T
	66
	4
	5.71%
	Y
	Somatic
	0.0300544

	intronic
	TNIP2
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr4
	2746248
	2746248
	G
	T
	het
	.
	.
	.
	228
	0
	0%
	G
	179
	4
	2.19%
	K
	Somatic
	0.0385891

	exonic
	MEIS1
	nonsynonymous SNV
	NM_002398:c.A601G:p.I201V
	755;Name=lod=1565
	　
	　
	　
	　
	　
	0.32
	　
	　
	　
	　
	chr2
	66670151
	66670151
	A
	G
	het
	.
	.
	.
	178
	0
	0%
	A
	83
	5
	5.68%
	R
	Somatic
	0.0036661

	exonic
	TBC1D19
	nonsynonymous SNV
	NM_018317:c.C865T:p.L289F
	594;Name=lod=345
	　
	　
	　
	　
	　
	0.02
	0.742
	0.999109
	0.999827
	1
	chr4
	26685345
	26685345
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	236
	0
	0%
	C
	120
	2
	1.64%
	Y
	Somatic
	0.1155032

	exonic
	APBB2
	synonymous SNV
	NM_001166050:c.C612T:p.G204G
	　
	　
	0.33
	0.33
	0.33
	rs2292234
	　
	　
	　
	　
	　
	chr4
	41015823
	41015823
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	537
	0
	0%
	G
	670
	9
	1.33%
	R
	Somatic
	0.0051545

	exonic
	KCTD8
	nonsynonymous SNV
	NM_198353:c.G1253A:p.S418N
	543;Name=lod=215
	　
	　
	　
	　
	　
	0.02
	0.469
	0.99886
	0.090577
	0.999996
	chr4
	44176976
	44176976
	C
	T
	het
	lung
	carcinoma
	adenocarcinoma
	677
	1
	0.15%
	C
	284
	7
	2.41%
	Y
	Somatic
	0.0012421

	exonic
	ATP10D
	nonsynonymous SNV
	NM_020453:c.G3620A:p.S1207N
	615;Name=lod=420
	　
	　
	　
	　
	　
	0
	0.995
	0.999704
	0.859457
	1
	chr4
	47582467
	47582467
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	442
	0
	0%
	G
	205
	4
	1.91%
	R
	Somatic
	0.0104168

	exonic
	REST
	nonsynonymous SNV
	NM_001193508:c.C2390T:p.P797L
	　
	　
	0.25
	0.25
	0.25
	rs3796529
	0.2
	0.991
	0.808588
	0.002267
	0.413791
	chr4
	57797414
	57797414
	C
	T
	het
	prostate
	carcinoma
	adenocarcinoma
	387
	1
	0.26%
	C
	287
	6
	2.05%
	Y
	Somatic
	0.0274026

	exonic
	AMTN
	nonsynonymous SNV
	NM_212557:c.A134G:p.N45S
	385;Name=lod=49
	　
	0.1
	0.1
	0.1
	rs7660807
	0
	0.302
	0.896731
	0.114324
	0.958675
	chr4
	71388551
	71388551
	A
	G
	het
	.
	.
	.
	528
	0
	0%
	A
	253
	4
	1.56%
	R
	Somatic
	0.0113082

	exonic
	ENAM
	synonymous SNV
	NM_031889:c.G1893A:p.G631G
	　
	　
	　
	　
	　
	rs143023982
	　
	　
	　
	　
	　
	chr4
	71509036
	71509036
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	410
	1
	0.24%
	G
	147
	5
	3.29%
	R
	Somatic
	0.0063982

	exonic
	ZNF548
	nonsynonymous SNV
	NM_152909:c.G217A:p.A73T
	　
	　
	0.91
	0.91
	0.91
	rs4801478
	1
	　
	　
	　
	　
	chr19
	57909872
	57909872
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	197
	0
	0%
	G
	100
	6
	5.66%
	R
	Somatic
	0.0016683

	exonic
	SLC4A4
	nonsynonymous SNV
	NM_003759:c.G2834A:p.G945D
	720;Name=lod=1127
	　
	　
	　
	　
	　
	0.01
	0.038
	0.999448
	0.999998
	0.999999
	chr4
	72425838
	72425838
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	395
	1
	0.25%
	G
	196
	4
	2%
	R
	Somatic
	0.0456822

	exonic
	ANKRD17
	synonymous SNV
	NM_198889:c.G6369A:p.P2123P
	618;Name=lod=432
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr4
	73951003
	73951003
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	445
	1
	0.22%
	C
	287
	6
	2.05%
	Y
	Somatic
	0.0175116

	exonic
	CXCL11
	stopgain SNV
	NM_005409:c.C217T:p.R73X
	349;Name=lod=35
	　
	0.001
	0.001
	0.001
	rs149207110
	1
	0.724772
	0.934541
	0.99997
	0.999925
	chr4
	76956244
	76956244
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	234
	0
	0%
	G
	124
	4
	3.12%
	R
	Somatic
	0.0151594

	exonic
	WDFY3
	nonsynonymous SNV
	NM_014991:c.G8150A:p.G2717D
	450;Name=lod=90
	　
	　
	　
	　
	　
	0
	0.744
	0.999224
	1
	1
	chr4
	85630129
	85630129
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	220
	0
	0%
	C
	129
	6
	4.44%
	Y
	Somatic
	0.0028194

	exonic
	PTPN13
	nonsynonymous SNV
	NM_080684:c.C3379T:p.R1127C
	533;Name=lod=195
	　
	　
	　
	　
	　
	0.17
	　
	　
	　
	　
	chr4
	87684278
	87684278
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	345
	1
	0.29%
	C
	213
	5
	2.29%
	Y
	Somatic
	0.0343385

	exonic
	SPP1
	synonymous SNV
	NM_000582:c.C201T:p.S67S
	304;Name=lod=23
	　
	　
	　
	　
	rs11544547
	　
	　
	　
	　
	　
	chr4
	88902653
	88902653
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	452
	1
	0.22%
	C
	163
	4
	2.40%
	Y
	Somatic
	0.0202053

	exonic
	UNC5C
	synonymous SNV
	NM_003728:c.A1455G:p.S485S
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr4
	96140310
	96140310
	T
	C
	het
	.
	.
	.
	431
	0
	0%
	T
	233
	4
	1.69%
	Y
	Somatic
	0.0155864

	splicing
	NFKB1(NM_001165412:exon12:c.1064-1G>A,NM_003998:exon12:c.1067-1G>A)
	　
	　
	552;Name=lod=234
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr4
	103514581
	103514581
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	475
	0
	0%
	G
	377
	3
	0.79%
	R
	Somatic
	0.0874061

	exonic;splicing
	EGF;EGF
	nonsynonymous SNV
	NM_001178131:c.G1186A:p.G396S
	415;Name=lod=65
	　
	　
	　
	　
	　
	0.02
	0.998
	0.999397
	0.769105
	1
	chr4
	110883141
	110883141
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	295
	0
	0%
	G
	172
	4
	2.27%
	R
	Somatic
	0.0190813

	exonic
	PITX2
	stopgain SNV
	NM_001204398:c.C52T:p.Q18X
	574;Name=lod=287
	　
	　
	　
	　
	　
	0
	0.738075
	0.999492
	1
	1
	chr4
	111553631
	111553631
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	350
	0
	0%
	G
	294
	4
	1.34%
	R
	Somatic
	0.04424

	exonic
	CAMK2D
	nonsynonymous SNV
	NM_001221:c.G1255T:p.V419L
	358;Name=lod=38
	　
	　
	　
	　
	　
	0
	0.035
	0.999101
	0.999751
	1
	chr4
	114378669
	114378669
	C
	A
	het
	.
	.
	.
	309
	1
	0.32%
	C
	159
	6
	3.64%
	M
	Somatic
	0.0082145

	exonic
	PRDM5
	synonymous SNV
	NM_018699:c.A681G:p.L227L
	　
	　
	0.3
	0.3
	0.3
	rs343192
	　
	　
	　
	　
	　
	chr4
	121738049
	121738049
	T
	C
	het
	.
	.
	.
	756
	0
	0%
	T
	305
	6
	1.93%
	Y
	Somatic
	5.92E-04

	exonic
	ANAPC10
	nonsynonymous SNV
	NM_014885:c.C419T:p.A140V
	753;Name=lod=1528
	　
	　
	　
	　
	　
	0.05
	0.038
	0.995103
	0.99999
	1
	chr4
	145916664
	145916664
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	332
	0
	0%
	G
	127
	4
	3.05%
	R
	Somatic
	0.0061992

	exonic
	LAX1
	nonsynonymous SNV
	NM_001136190:c.C1129A:p.Q377K
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	0.72
	0.004
	0.049087
	0.066039
	0.013983
	chr1
	203743789
	203743789
	C
	A
	het
	.
	.
	.
	87
	0
	0%
	C
	67
	4
	5.63%
	M
	Somatic
	0.0388778

	splicing
	ITGB6
	　
	　
	621;Name=lod=445
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr2
	161056590
	161056590
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	147
	0
	0%
	C
	67
	4
	5.63%
	Y
	Somatic
	0.0106147

	exonic
	C20orf177
	nonsynonymous SNV
	NM_022106:c.C299T:p.S100L
	440;Name=lod=82
	　
	　
	　
	　
	　
	0
	0.799
	0.998951
	0.063834
	0.999997
	chr20
	58519297
	58519297
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	154
	0
	0%
	C
	67
	4
	5.63%
	Y
	Somatic
	0.009346

	intronic
	DPP4
	　
	　
	786;Name=lod=2089
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr2
	162851804
	162851804
	A
	G
	het
	.
	.
	.
	174
	0
	0%
	A
	84
	5
	5.62%
	R
	Somatic
	0.0041128

	intergenic
	NBLA00301(dist=74490),FBXO8(dist=620339)
	　
	　
	775;Name=lod=1887
	0.96
	0.21
	0.21
	0.21
	rs13103221
	　
	　
	　
	　
	　
	chr4
	174537471
	174537471
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	429
	1
	0.23%
	G
	178
	6
	3.26%
	R
	Somatic
	0.0035842

	intronic
	AGA
	　
	　
	　
	　
	0.14
	0.14
	0.14
	rs34241758
	　
	　
	　
	　
	　
	chr4
	178361414
	178361414
	A
	C
	het
	.
	.
	.
	294
	0
	0%
	A
	213
	5
	2.29%
	M
	Somatic
	0.0136264

	ncRNA_intronic
	LOC285501
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr4
	178897107
	178897107
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	413
	1
	0.24%
	C
	145
	4
	2.68%
	Y
	Somatic
	0.0188662

	exonic
	CDKN2AIP
	synonymous SNV
	NM_017632:c.G1692A:p.S564S
	664;Name=lod=663
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr4
	184368529
	184368529
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	519
	0
	0%
	G
	229
	4
	1.72%
	R
	Somatic
	0.0090528

	exonic
	CASP3
	nonsynonymous SNV
	NM_032991:c.G67A:p.G23R
	346;Name=lod=34
	　
	　
	　
	　
	　
	0.01
	0.002
	0.998924
	0.0484
	0.964513
	chr4
	185556559
	185556559
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	234
	0
	0%
	C
	91
	4
	4.21%
	Y
	Somatic
	0.0066418

	exonic
	KLKB1
	nonsynonymous SNV
	NM_000892:c.G1709A:p.G570E
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	0
	0.999
	0.995159
	0.861511
	0.999236
	chr4
	187178503
	187178503
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	259
	0
	0%
	G
	165
	4
	2.37%
	R
	Somatic
	0.0237876

	exonic
	FAT1
	nonsynonymous SNV
	NM_005245:c.G6290A:p.G2097D
	395;Name=lod=54
	　
	　
	　
	　
	　
	0.08
	　
	　
	　
	　
	chr4
	187541450
	187541450
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	404
	1
	0.25%
	C
	205
	5
	2.38%
	Y
	Somatic
	0.0194277

	exonic
	FAT1
	nonsynonymous SNV
	NM_005245:c.A3818G:p.H1273R
	309;Name=lod=24
	　
	0.68
	0.68
	0.68
	rs328418
	1
	　
	　
	　
	　
	chr4
	187557893
	187557893
	T
	C
	het
	.
	.
	.
	587
	1
	0.17%
	T
	399
	15
	3.62%
	Y
	Somatic
	1.49E-05

	exonic
	CCDC127
	synonymous SNV
	NM_145265:c.C729T:p.L243L
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr5
	205466
	205466
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	344
	0
	0%
	G
	277
	5
	1.77%
	R
	Somatic
	0.0181905

	exonic
	LRMP
	synonymous SNV
	NM_001204126:c.G231A:p.T77T
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr12
	25232684
	25232684
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	93
	0
	0%
	G
	68
	4
	5.56%
	R
	Somatic
	0.0345547

	exonic
	CLPTM1L
	synonymous SNV
	NM_030782:c.C714T:p.T238T
	513;Name=lod=162
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr5
	1335254
	1335254
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	268
	0
	0%
	G
	223
	5
	2.19%
	R
	Somatic
	0.0200389

	exonic
	LPCAT1
	nonsynonymous SNV
	NM_024830:c.C511T:p.R171W
	469;Name=lod=107
	　
	　
	　
	　
	　
	0
	0.933
	0.969241
	0.99995
	1
	chr5
	1489956
	1489956
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	595
	1
	0.17%
	G
	539
	6
	1.10%
	R
	Somatic
	0.0485856

	exonic
	MTRR
	nonsynonymous SNV
	NM_002454:c.T769A:p.S257T
	　
	　
	0.03
	0.03
	0.03
	rs2303080
	0.75
	0
	2.30E-05
	1.45E-04
	0.243768
	chr5
	7878424
	7878424
	T
	A
	het
	.
	.
	.
	569
	1
	0.18%
	T
	235
	5
	2.08%
	W
	Somatic
	0.0100666

	intronic
	MTRR
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr5
	7895816
	7895816
	C
	A
	het
	.
	.
	.
	499
	0
	0%
	C
	141
	8
	5.37%
	M
	Somatic
	6.74E-06

	exonic
	CTNND2
	synonymous SNV
	NM_001332:c.G2256A:p.G752G
	558;Name=lod=246
	　
	0.18
	0.18
	0.18
	rs2285975
	　
	　
	　
	　
	　
	chr5
	11117583
	11117583
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	327
	0
	0%
	C
	397
	10
	2.46%
	Y
	Somatic
	0.0026141

	exonic
	DNAH5
	nonsynonymous SNV
	NM_001369:c.G71A:p.G24E
	565;Name=lod=264
	　
	0.51
	0.51
	0.51
	rs1530496
	1
	0
	0.975847
	9.00E-06
	1
	chr5
	13931340
	13931340
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	274
	1
	0.36%
	C
	132
	7
	5.04%
	Y
	Somatic
	0.0024873

	intronic
	FAM134B
	　
	　
	　
	　
	0.72
	0.72
	0.72
	rs162850
	　
	　
	　
	　
	　
	chr5
	16477751
	16477751
	C
	A
	het
	.
	.
	.
	269
	0
	0%
	C
	83
	4
	4.60%
	M
	Somatic
	0.0033827

	exonic
	NIPBL
	nonsynonymous SNV
	NM_015384:c.G3434A:p.R1145H
	734;Name=lod=1278
	　
	　
	　
	　
	　
	0.04
	0.996
	0.999718
	0.95636
	1
	chr5
	37000604
	37000604
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	291
	0
	0%
	G
	147
	4
	2.65%
	R
	Somatic
	0.0132659

	exonic
	PTGER4
	synonymous SNV
	NM_000958:c.C276T:p.C92C
	713;Name=lod=1050
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr5
	40681371
	40681371
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	461
	0
	0%
	C
	387
	4
	1.02%
	Y
	Somatic
	0.0439873

	exonic
	ITGA1
	nonsynonymous SNV
	NM_181501:c.C1439T:p.T480M
	391;Name=lod=52
	　
	0.08
	0.08
	0.08
	rs4145748
	0.01
	0.97
	0.999318
	0.947779
	0.999989
	chr5
	52201722
	52201722
	C
	T
	het
	stomach
	carcinoma
	adenocarcinoma
	222
	1
	0.45%
	C
	98
	6
	5.77%
	Y
	Somatic
	0.0048363

	intronic
	FAM135B
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr8
	139190770
	139190770
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	95
	0
	0%
	C
	68
	4
	5.56%
	Y
	Somatic
	0.0329144

	exonic
	DHX29
	nonsynonymous SNV
	NM_019030:c.C1586T:p.S529L
	558;Name=lod=246
	　
	　
	　
	　
	　
	0.02
	0.025
	0.999432
	0.805163
	0.992221
	chr5
	54579410
	54579410
	G
	A
	het
	ovary
	carcinoma
	serous_carcinoma
	384
	0
	0%
	G
	166
	4
	2.35%
	R
	Somatic
	0.0086504

	UTR3
	AKR1D1
	　
	　
	　
	　
	0.77
	0.77
	0.77
	rs1872929
	　
	　
	　
	　
	　
	chr7
	137801413
	137801413
	A
	C
	het
	.
	.
	.
	128
	0
	0%
	A
	86
	5
	5.49%
	M
	Somatic
	0.0115991

	exonic
	IL6ST
	nonsynonymous SNV
	NM_001190981:c.G1874A:p.G625D
	588;Name=lod=327
	0.96
	　
	　
	　
	　
	0
	0.063
	0.937487
	9.33E-04
	0.981073
	chr5
	55237610
	55237610
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	293
	1
	0.34%
	C
	98
	4
	3.92%
	Y
	Somatic
	0.0168436

	exonic
	HTR1A
	synonymous SNV
	NM_000524:c.C634T:p.L212L
	588;Name=lod=328
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr5
	63256913
	63256913
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	416
	0
	0%
	G
	326
	4
	1.21%
	R
	Somatic
	0.0379031

	exonic
	ADAMTS6
	synonymous SNV
	NM_197941:c.C501T:p.I167I
	678;Name=lod=761
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr5
	64756127
	64756127
	G
	A
	het
	NS
	NS
	NS
	323
	0
	0%
	G
	152
	5
	3.18%
	R
	Somatic
	0.0035846

	exonic
	SLC30A5
	nonsynonymous SNV
	NM_022902:c.C2047T:p.R683C
	601;Name=lod=369
	　
	　
	　
	　
	　
	0.09
	0.984
	0.998991
	0.999138
	1
	chr5
	68423879
	68423879
	C
	T
	het
	large_intestine
	carcinoma
	adenocarcinoma
	231
	0
	0%
	C
	163
	4
	2.40%
	Y
	Somatic
	0.0303519

	exonic
	CENPH
	synonymous SNV
	NM_022909:c.C406T:p.L136L
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr5
	68498367
	68498367
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	231
	0
	0%
	C
	123
	4
	3.15%
	Y
	Somatic
	0.0153559

	exonic
	HMGCR
	nonsynonymous SNV
	NM_000859:c.C508T:p.L170F
	395;Name=lod=54
	　
	　
	　
	　
	　
	0
	0.997
	0.998286
	0.99999
	0.999999
	chr5
	74643086
	74643086
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	451
	1
	0.22%
	C
	232
	5
	2.11%
	Y
	Somatic
	0.0201559

	exonic
	IQGAP2
	synonymous SNV
	NM_006633:c.G3741A:p.V1247V
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr5
	75979020
	75979020
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	246
	1
	0.40%
	G
	123
	4
	3.15%
	R
	Somatic
	0.0472832

	exonic
	OTP
	nonsynonymous SNV
	NM_032109:c.G329A:p.R110H
	671;Name=lod=710
	　
	　
	　
	　
	　
	0.01
	1
	0.999014
	0.999987
	1
	chr5
	76932764
	76932764
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	413
	1
	0.24%
	C
	282
	5
	1.74%
	Y
	Somatic
	0.0447774

	exonic
	MEF2C
	nonsynonymous SNV
	NM_001193348:c.G8A:p.R3K
	741;Name=lod=1366
	　
	　
	　
	　
	　
	0
	　
	　
	　
	　
	chr5
	88119598
	88119598
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	815
	1
	0.12%
	C
	290
	4
	1.36%
	Y
	Somatic
	0.0191547

	exonic
	ANKK1
	synonymous SNV
	NM_178510:c.T255C:p.S85S
	313;Name=lod=25
	　
	0.55
	0.55
	0.55
	rs17115439
	　
	　
	　
	　
	　
	chr11
	113264272
	113264272
	T
	C
	het
	.
	.
	.
	102
	0
	0%
	T
	87
	5
	5.43%
	Y
	Somatic
	0.0226202

	exonic
	WDR36
	synonymous SNV
	NM_139281:c.G2109A:p.R703R
	585;Name=lod=319
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr5
	110456230
	110456230
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	371
	1
	0.27%
	G
	142
	6
	4.05%
	R
	Somatic
	0.0026381

	exonic
	YTHDC2
	nonsynonymous SNV
	NM_022828:c.G3251A:p.G1084D
	614;Name=lod=418
	　
	　
	　
	　
	　
	0.49
	0.001
	0.999551
	0.89847
	0.999997
	chr5
	112915289
	112915289
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	384
	0
	0%
	G
	164
	4
	2.38%
	R
	Somatic
	0.0083674

	exonic
	CDO1
	nonsynonymous SNV
	NM_001801:c.C32T:p.T11I
	374;Name=lod=44
	　
	　
	　
	　
	　
	0
	0.534
	0.985843
	0.778854
	0.999961
	chr5
	115152063
	115152063
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	593
	0
	0%
	G
	482
	5
	1.03%
	R
	Somatic
	0.0184335

	exonic
	GRAMD3
	nonsynonymous SNV
	NM_001146319:c.G331A:p.E111K
	381;Name=lod=47
	　
	　
	　
	　
	　
	0.01
	0.293
	0.994429
	0.974023
	1
	chr5
	125805451
	125805451
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	408
	1
	0.24%
	G
	264
	5
	1.86%
	R
	Somatic
	0.0388179

	exonic
	LRRC31
	nonsynonymous SNV
	NM_024727:c.C971A:p.A324E
	　
	　
	0.02
	0.02
	0.02
	rs3732452
	0.56
	0
	2.00E-06
	0.165515
	0.83114
	chr3
	169572621
	169572621
	G
	T
	het
	stomach
	carcinoma
	adenocarcinoma
	160
	0
	0%
	G
	87
	5
	5.43%
	K
	Somatic
	0.0060434

	exonic
	ASXL3
	nonsynonymous SNV
	NM_030632:c.A5122G:p.M1708V
	　
	　
	0.66
	0.66
	0.66
	rs7232237
	0
	　
	　
	　
	　
	chr18
	31324934
	31324934
	A
	G
	het
	.
	.
	.
	130
	0
	0%
	A
	140
	8
	5.41%
	R
	Somatic
	0.0058923

	exonic
	PCDHA1
	nonsynonymous SNV
	NM_018900:c.G1327A:p.V443M
	457;Name=lod=96
	　
	　
	　
	　
	　
	0
	0.561449
	0.996867
	0.001134
	0.998929
	chr5
	140167202
	140167202
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	533
	0
	0%
	G
	352
	4
	1.12%
	R
	Somatic
	0.0254557

	exonic
	PCDHA2
	synonymous SNV
	NM_018905:c.C2232T:p.A744A
	468;Name=lod=106
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr5
	140176781
	140176781
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	296
	0
	0%
	C
	202
	4
	1.94%
	Y
	Somatic
	0.0278699

	exonic
	PCDHA12
	nonsynonymous SNV
	NM_018903:c.G1987A:p.A663T
	278;Name=lod=18
	　
	　
	　
	　
	　
	0
	　
	　
	　
	　
	chr5
	140257044
	140257044
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	290
	0
	0%
	G
	153
	4
	2.55%
	R
	Somatic
	0.014842

	exonic
	PCDHB10
	synonymous SNV
	NM_018930:c.C1269T:p.V423V
	251;Name=lod=14
	0.95
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr5
	140573394
	140573394
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	491
	0
	0%
	C
	318
	4
	1.24%
	Y
	Somatic
	0.0243304

	exonic
	PCDHB13
	synonymous SNV
	NM_018933:c.C1500T:p.L500L
	　
	0.95
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr5
	140595195
	140595195
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	521
	0
	0%
	C
	460
	5
	1.08%
	Y
	Somatic
	0.0230633

	exonic
	PCDHB13
	nonsynonymous SNV
	NM_018933:c.G2266A:p.A756T
	　
	0.95
	　
	　
	　
	　
	1
	0
	0.164426
	0.006561
	0.640808
	chr5
	140595961
	140595961
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	543
	1
	0.18%
	G
	274
	4
	1.44%
	R
	Somatic
	0.0472011

	exonic
	PCDHB15
	synonymous SNV
	NM_018935:c.G2202A:p.G734G
	　
	0.95
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr5
	140627348
	140627348
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	681
	0
	0%
	G
	530
	5
	0.93%
	R
	Somatic
	0.0163131

	exonic
	PCDHGB1
	nonsynonymous SNV
	NM_018922:c.C536T:p.T179M
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr5
	140730363
	140730363
	C
	T
	het
	endometrium
	carcinoma
	endometrioid_carcinoma
	362
	0
	0%
	C
	207
	4
	1.90%
	Y
	Somatic
	0.0180572

	exonic
	HMHB1
	nonsynonymous SNV
	NM_021182:c.C46T:p.H16Y
	　
	　
	0.28
	0.28
	0.28
	rs161557
	　
	0.22695
	0.110146
	0.009686
	0.610095
	chr5
	143200053
	143200053
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	272
	0
	0%
	C
	138
	6
	4.17%
	Y
	Somatic
	0.0016052

	exonic
	ADRB2
	nonsynonymous SNV
	NM_000024:c.G46A:p.G16R
	　
	　
	0.44
	0.44
	0.44
	rs1042713
	0.16
	0
	0.999523
	0.284588
	0.625517
	chr5
	148206440
	148206440
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	168
	0
	0%
	G
	225
	7
	3.02%
	R
	Somatic
	0.0212441

	exonic
	SH3TC2
	nonsynonymous SNV
	NM_024577:c.C86T:p.S29L
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	0.51
	0.002
	0.975958
	0.015116
	0.997732
	chr5
	148431770
	148431770
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	304
	1
	0.33%
	G
	154
	4
	2.53%
	R
	Somatic
	0.0483692

	splicing
	PDE6A(NM_000440:exon8:c.1065+1G>T)
	　
	　
	509;Name=lod=156
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr5
	149286874
	149286874
	C
	A
	het
	.
	.
	.
	301
	0
	0%
	C
	215
	2
	0.92%
	M
	Somatic
	0.1750222

	exonic
	FAT2
	nonsynonymous SNV
	NM_001447:c.T2057C:p.F686S
	251;Name=lod=14
	　
	0.42
	0.42
	0.42
	rs9324700
	0.81
	0
	0.972332
	3.00E-06
	0.999107
	chr5
	150946436
	150946436
	A
	G
	het
	.
	.
	.
	251
	0
	0%
	A
	80
	4
	4.76%
	R
	Somatic
	0.0037435

	exonic
	BIRC8
	nonsynonymous SNV
	NM_033341:c.G545A:p.R182H
	440;Name=lod=82
	　
	　
	　
	　
	rs138004934
	0.02
	0.983
	0.082408
	0.463185
	0.697198
	chr19
	53793083
	53793083
	C
	T
	het
	lung
	carcinoma
	adenocarcinoma
	166
	0
	0%
	C
	70
	4
	5.41%
	Y
	Somatic
	0.0085351

	exonic
	CCDC99
	synonymous SNV
	NM_017785:c.C963A:p.A321A
	612;Name=lod=410
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr5
	169023636
	169023636
	C
	A
	het
	.
	.
	.
	263
	0
	0%
	C
	139
	4
	2.80%
	M
	Somatic
	0.0149728

	intronic
	WDR59
	　
	　
	　
	　
	0.63
	0.63
	0.63
	rs4888324
	　
	　
	　
	　
	　
	chr16
	74999617
	74999617
	A
	C
	het
	.
	.
	.
	132
	0
	0%
	A
	160
	9
	5.33%
	M
	Somatic
	0.0050375

	exonic;splicing
	NSD1;NSD1
	nonsynonymous SNV
	NM_022455:c.G5894A:p.G1965D
	664;Name=lod=664
	　
	　
	　
	　
	　
	0.02
	0.047
	0.999763
	0.999208
	0.999812
	chr5
	176709467
	176709467
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	327
	0
	0%
	G
	167
	5
	2.91%
	R
	Somatic
	0.0046816

	intronic
	TRIP12
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr2
	230638980
	230638980
	A
	T
	het
	.
	.
	.
	101
	0
	0%
	A
	71
	4
	5.33%
	W
	Somatic
	0.0314632

	exonic;splicing
	PSD3;PSD3
	nonsynonymous SNV
	NM_015310:c.G1238A:p.R413K
	289;Name=lod=20
	　
	　
	　
	　
	　
	0
	0.98
	0.998758
	0.11887
	0.99677
	chr8
	18729136
	18729136
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	132
	0
	0%
	C
	71
	4
	5.33%
	Y
	Somatic
	0.0163579

	exonic
	KIF13A
	synonymous SNV
	NM_001105566:c.G1677A:p.T559T
	　
	　
	0.001
	0.001
	0.001
	rs79884092
	　
	　
	　
	　
	　
	chr6
	17826108
	17826108
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	291
	0
	0%
	C
	154
	5
	3.14%
	Y
	Somatic
	0.0052848

	exonic
	ZSCAN16
	synonymous SNV
	NM_025231:c.C96T:p.C32C
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr6
	28093317
	28093317
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	556
	1
	0.18%
	C
	333
	6
	1.77%
	Y
	Somatic
	0.0135666

	exonic
	MLNR
	nonsynonymous SNV
	NM_001507:c.G760A:p.A254T
	584;Name=lod=315
	　
	　
	　
	　
	　
	0.15
	0.017
	0.997551
	0.003194
	0.998228
	chr13
	49795233
	49795233
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	167
	1
	0.60%
	G
	89
	5
	5.32%
	R
	Somatic
	0.0236658

	exonic
	ITGAX
	nonsynonymous SNV
	NM_000887:c.G2446A:p.G816R
	387;Name=lod=50
	　
	　
	　
	　
	　
	0.75
	0.925
	0.825027
	0.147645
	0.883317
	chr16
	31384649
	31384649
	G
	A
	het
	lung
	carcinoma
	adenocarcinoma
	81
	0
	0%
	G
	161
	9
	5.29%
	R
	Somatic
	0.0279538

	exonic
	SRSF3
	nonsynonymous SNV
	NM_003017:c.C413T:p.S138L
	651;Name=lod=589
	0.96
	　
	　
	　
	　
	　
	0.022
	0.999021
	0.999706
	0.999205
	chr6
	36569517
	36569517
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	494
	0
	0%
	C
	199
	4
	1.97%
	Y
	Somatic
	0.0070451

	exonic
	KIAA0240
	nonsynonymous SNV
	NM_015349:c.C2290A:p.L764I
	600;Name=lod=367
	　
	　
	　
	　
	　
	0.01
	0.85
	0.998732
	0.416095
	0.999937
	chr6
	42828035
	42828035
	C
	A
	het
	.
	.
	.
	306
	0
	0%
	C
	188
	4
	2.08%
	M
	Somatic
	0.0216709

	exonic
	ZNRF4
	nonsynonymous SNV
	NM_181710:c.G436A:p.E146K
	　
	　
	　
	　
	　
	rs182381348
	0.66
	0.307
	0.903179
	0.324953
	0.950711
	chr19
	5455938
	5455938
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	154
	0
	0%
	G
	90
	5
	5.26%
	R
	Somatic
	0.0075634

	exonic
	ENPP4
	nonsynonymous SNV
	NM_014936:c.G766A:p.D256N
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	0.23
	0
	0.032283
	0.085019
	0.832504
	chr6
	46108086
	46108086
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	225
	1
	0.44%
	G
	93
	5
	5.10%
	R
	Somatic
	0.010694

	exonic
	TNFRSF21
	stopgain SNV
	NM_014452:c.G1912T:p.E638X
	644;Name=lod=553
	　
	　
	　
	　
	　
	0
	0.735426
	0.999231
	0.999976
	0.999999
	chr6
	47200557
	47200557
	C
	A
	het
	.
	.
	.
	352
	0
	0%
	C
	195
	4
	2.01%
	M
	Somatic
	0.0166868

	exonic
	GSTA5
	nonsynonymous SNV
	NM_153699:c.A559G:p.R187G
	472;Name=lod=111
	　
	　
	　
	　
	　
	0
	1
	0.804129
	0.99304
	0.999982
	chr6
	52696756
	52696756
	T
	C
	het
	.
	.
	.
	224
	0
	0%
	T
	175
	5
	2.78%
	Y
	Somatic
	0.0170182

	intronic
	GSTA3
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr6
	52767140
	52767140
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	509
	1
	0.20%
	G
	218
	5
	2.24%
	R
	Somatic
	0.0113713

	intronic
	DST
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	0.08
	　
	　
	　
	　
	chr6
	56473886
	56473886
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	621
	0
	0%
	G
	188
	5
	2.59%
	R
	Somatic
	7.20E-04

	exonic
	DST
	synonymous SNV
	NM_001723:c.G6108A:p.K2036K
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr6
	56482157
	56482157
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	668
	0
	0%
	C
	233
	4
	1.69%
	Y
	Somatic
	0.0046156

	intronic
	FGFR3
	　
	　
	533;Name=lod=195
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr4
	1808058
	1808058
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	97
	0
	0%
	C
	72
	4
	5.26%
	Y
	Somatic
	0.0355967

	exonic
	IMPG1
	nonsynonymous SNV
	NM_001563:c.G214A:p.A72T
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	0.53
	0
	0.170596
	0.035272
	0.621806
	chr6
	76751697
	76751697
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	380
	2
	0.52%
	C
	110
	4
	3.51%
	Y
	Somatic
	0.0271327

	intronic
	TBX18
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr6
	85472245
	85472245
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	467
	1
	0.21%
	G
	221
	5
	2.21%
	R
	Somatic
	0.0156225

	intronic
	ORC3
	　
	　
	385;Name=lod=49
	　
	0.33
	0.33
	0.33
	rs1075665
	　
	　
	　
	　
	　
	chr6
	88366602
	88366602
	A
	G
	het
	.
	.
	.
	217
	0
	0%
	A
	123
	5
	3.91%
	R
	Somatic
	0.0066875

	exonic
	MDN1
	nonsynonymous SNV
	NM_014611:c.G15694A:p.V5232I
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	0.22
	0.354064
	0.780229
	3.77E-04
	0.742643
	chr6
	90362842
	90362842
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	421
	1
	0.24%
	C
	162
	4
	2.41%
	Y
	Somatic
	0.0240741

	exonic
	MANEA
	nonsynonymous SNV
	NM_024641:c.G688A:p.D230N
	589;Name=lod=331
	　
	　
	　
	　
	　
	0.39
	0
	0.993632
	0.945762
	1
	chr6
	96052736
	96052736
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	125
	0
	0%
	G
	48
	4
	7.69%
	R
	Somatic
	0.0068496

	exonic
	UFL1
	nonsynonymous SNV
	NM_015323:c.C685T:p.R229C
	539;Name=lod=207
	　
	　
	　
	　
	　
	0
	1
	0.99877
	0.999698
	1
	chr6
	96984149
	96984149
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	471
	0
	0%
	C
	164
	5
	2.96%
	Y
	Somatic
	0.0012286

	exonic
	FHL5
	nonsynonymous SNV
	NM_001170807:c.A610G:p.R204G
	439;Name=lod=81
	　
	0.42
	0.42
	0.42
	rs2273621
	0
	0.954
	0.981846
	0.119968
	0.996649
	chr6
	97058553
	97058553
	A
	G
	het
	.
	.
	.
	426
	0
	0%
	A
	113
	4
	3.42%
	R
	Somatic
	0.0020695

	exonic
	CEP57L1
	nonsynonymous SNV
	NM_173830:c.C1311A:p.S437R
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	0.61
	0.001
	0.802771
	0.351197
	0.883572
	chr6
	109484101
	109484101
	C
	A
	het
	.
	.
	.
	301
	0
	0%
	C
	114
	4
	3.39%
	M
	Somatic
	0.0060618

	exonic
	REV3L
	synonymous SNV
	NM_002912:c.G4290A:p.V1430V
	541;Name=lod=210
	　
	0.35
	0.35
	0.35
	rs455732
	　
	　
	　
	　
	　
	chr6
	111695268
	111695268
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	557
	1
	0.18%
	C
	181
	6
	3.21%
	Y
	Somatic
	0.0013015

	exonic
	REV3L
	nonsynonymous SNV
	NM_002912:c.G3503T:p.S1168I
	371;Name=lod=43
	　
	　
	　
	　
	　
	0
	0.293
	0.985004
	0.97313
	0.99953
	chr6
	111696055
	111696055
	C
	A
	het
	.
	.
	.
	404
	1
	0.25%
	C
	153
	4
	2.55%
	M
	Somatic
	0.0231207

	exonic
	REV3L
	synonymous SNV
	NM_002912:c.A2706G:p.G902G
	557;Name=lod=245
	　
	0.36
	0.36
	0.36
	rs458486
	　
	　
	　
	　
	　
	chr6
	111696852
	111696852
	T
	C
	het
	.
	.
	.
	327
	0
	0%
	T
	107
	4
	3.60%
	Y
	Somatic
	0.0039594

	exonic
	MET
	synonymous SNV
	NM_000245:c.C2214T:p.Y738Y
	376;Name=lod=45
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr7
	116398624
	116398624
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	204
	0
	0%
	C
	90
	5
	5.26%
	Y
	Somatic
	0.0030089

	exonic;splicing
	C6orf170;C6orf170
	nonsynonymous SNV
	NM_152730:c.A3464G:p.Q1155R
	601;Name=lod=369
	　
	　
	　
	　
	　
	0
	0.497
	0.998046
	0.841869
	1
	chr6
	121427170
	121427170
	T
	C
	het
	.
	.
	.
	545
	1
	0.18%
	T
	251
	4
	1.57%
	Y
	Somatic
	0.037803

	exonic
	MOXD1
	nonsynonymous SNV
	NM_015529:c.G1177A:p.A393T
	615;Name=lod=420
	　
	　
	　
	　
	　
	0.27
	0.015
	0.98329
	0.949378
	0.999999
	chr6
	132643946
	132643946
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	104
	0
	0%
	C
	47
	4
	7.84%
	Y
	Somatic
	0.0108041

	intronic
	EYA4
	　
	　
	564;Name=lod=262
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr6
	133703523
	133703523
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	281
	0
	0%
	C
	172
	4
	2.27%
	Y
	Somatic
	0.0215376

	exonic
	SGK1
	nonsynonymous SNV
	NM_001143677:c.T856C:p.C286R
	454;Name=lod=93
	　
	　
	　
	　
	　
	0
	0.999
	0.99917
	1
	1
	chr6
	134493345
	134493345
	A
	G
	het
	lung
	carcinoma
	small_cell_carcinoma
	275
	0
	0%
	A
	239
	4
	1.65%
	R
	Somatic
	0.0477939

	exonic
	HECA
	nonsynonymous SNV
	NM_016217:c.C284T:p.A95V
	537;Name=lod=203
	　
	　
	　
	　
	　
	0.04
	0.843
	0.999016
	0.99924
	1
	chr6
	139487433
	139487433
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	228
	0
	0%
	C
	246
	7
	2.77%
	Y
	Somatic
	0.0107032

	intronic
	LTV1
	　
	　
	　
	　
	0.42
	0.42
	0.42
	rs3818089
	　
	　
	　
	　
	　
	chr6
	144178419
	144178419
	T
	C
	het
	.
	.
	.
	343
	0
	0%
	T
	181
	4
	2.16%
	Y
	Somatic
	0.0147544

	intronic
	NFE2L1
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr17
	46134672
	46134672
	T
	C
	het
	.
	.
	.
	162
	0
	0%
	T
	91
	5
	5.21%
	Y
	Somatic
	0.0066716

	ncRNA_exonic
	SNORA29
	　
	　
	478;Name=lod=117
	　
	0.22
	0.22
	0.22
	rs3818298
	　
	　
	　
	　
	　
	chr6
	160206716
	160206716
	T
	C
	het
	.
	.
	.
	419
	1
	0.24%
	T
	207
	5
	2.36%
	Y
	Somatic
	0.0178965

	exonic
	TMEM106B
	nonsynonymous SNV
	NM_001134232:c.G151T:p.V51L
	619;Name=lod=439
	　
	　
	　
	　
	　
	0
	0.984
	0.99969
	0.978676
	1
	chr7
	12254587
	12254587
	G
	T
	het
	.
	.
	.
	280
	0
	0%
	G
	124
	4
	3.12%
	K
	Somatic
	0.0093769

	exonic
	SCEL
	nonsynonymous SNV
	NM_003843:c.C518T:p.A173V
	　
	　
	　
	　
	　
	rs143177767
	0.01
	0.061
	0.226449
	0.129644
	0.778303
	chr13
	78146297
	78146297
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	133
	0
	0%
	C
	73
	4
	5.19%
	Y
	Somatic
	0.0171869

	exonic
	CDCA7L
	synonymous SNV
	NM_018719:c.G264A:p.T88T
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr7
	21951274
	21951274
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	230
	0
	0%
	C
	129
	4
	3.01%
	Y
	Somatic
	0.0175071

	exonic
	MIA2
	synonymous SNV
	NM_054024:c.G261A:p.E87E
	574;Name=lod=288
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr14
	39709776
	39709776
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	151
	0
	0%
	G
	73
	4
	5.19%
	R
	Somatic
	0.0123409

	intronic
	TARP
	　
	　
	　
	0.95
	0.47
	0.47
	0.47
	rs2392542
	　
	　
	　
	　
	　
	chr7
	38301741
	38301741
	T
	A
	het
	.
	.
	.
	291
	0
	0%
	T
	140
	4
	2.78%
	W
	Somatic
	0.011675

	exonic
	MATR3
	synonymous SNV
	NM_001194955:c.C330T:p.N110N
	909;Name=lod=6572
	0.95
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr5
	138643434
	138643434
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	154
	0
	0%
	C
	73
	4
	5.19%
	Y
	Somatic
	0.0117081

	exonic
	NGLY1
	synonymous SNV
	NM_001145293:c.G597A:p.P199P
	470;Name=lod=108
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr3
	25792650
	25792650
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	163
	0
	0%
	C
	74
	4
	5.13%
	Y
	Somatic
	0.0104054

	intronic
	CDK14
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr7
	90741844
	90741844
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	456
	0
	0%
	C
	303
	5
	1.62%
	Y
	Somatic
	0.0104427

	exonic
	FZD1
	synonymous SNV
	NM_003505:c.G1593A:p.E531E
	610;Name=lod=402
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr7
	90895788
	90895788
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	364
	0
	0%
	G
	305
	6
	1.93%
	R
	Somatic
	0.0093185

	exonic
	WFDC3
	synonymous SNV
	NM_080614:c.T51C:p.S17S
	374;Name=lod=44
	　
	0.63
	0.63
	0.63
	rs3746493
	　
	　
	　
	　
	　
	chr20
	44418564
	44418564
	A
	G
	het
	.
	.
	.
	99
	0
	0%
	A
	75
	4
	5.06%
	R
	Somatic
	0.0371605

	exonic
	SAMD9
	nonsynonymous SNV
	NM_001193307:c.A308G:p.Q103R
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	0.69
	0.08
	0.994543
	0.001669
	0.920937
	chr7
	92735103
	92735103
	T
	C
	het
	.
	.
	.
	410
	0
	0%
	T
	151
	4
	2.58%
	Y
	Somatic
	0.0055057

	exonic
	SWT1
	synonymous SNV
	NM_001105518:c.A126G:p.S42S
	　
	　
	0.34
	0.34
	0.34
	rs950327
	　
	　
	　
	　
	　
	chr1
	185135745
	185135745
	A
	G
	het
	.
	.
	.
	204
	0
	0%
	A
	113
	6
	5.04%
	R
	Somatic
	0.0023054

	exonic
	TRIM4
	synonymous SNV
	NM_033017:c.G465A:p.K155K
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr7
	99514331
	99514331
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	579
	0
	0%
	C
	319
	4
	1.24%
	Y
	Somatic
	0.0162473

	UTR5
	ZSCAN21
	　
	　
	　
	　
	0.28
	0.28
	0.28
	rs11558475
	　
	　
	　
	　
	　
	chr7
	99654600
	99654600
	A
	G
	het
	.
	.
	.
	384
	0
	0%
	A
	301
	5
	1.63%
	R
	Somatic
	0.0168425

	exonic
	MEPCE
	nonsynonymous SNV
	NM_019606:c.G661A:p.A221T
	677;Name=lod=749
	　
	　
	　
	　
	　
	0.58
	0.834
	0.999438
	0.949507
	0.999998
	chr7
	100028302
	100028302
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	410
	1
	0.24%
	G
	258
	5
	1.90%
	R
	Somatic
	0.0359841

	intergenic
	ACHE(dist=56618),MUC12(dist=62745)
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	0.41
	　
	　
	　
	　
	chr7
	100550159
	100550159
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	347
	0
	0%
	C
	218
	3
	1.36%
	Y
	Somatic
	0.0584132

	exonic
	MUC17
	nonsynonymous SNV
	NM_001040105:c.C2920T:p.P974S
	　
	0.9
	　
	　
	　
	　
	　
	0.209027
	0.037151
	0.002605
	0.588427
	chr7
	100677617
	100677617
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	749
	1
	0.13%
	C
	382
	5
	1.29%
	Y
	Somatic
	0.019367

	exonic
	MUC17
	nonsynonymous SNV
	NM_001040105:c.C9155T:p.P3052L
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	0.995
	0.039716
	1.77E-04
	0.622578
	chr7
	100683852
	100683852
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	777
	0
	0%
	C
	336
	7
	2.04%
	Y
	Somatic
	2.42E-04

	exonic
	DNAJC2
	stopgain SNV
	NM_001129887:c.C1069T:p.R357X
	627;Name=lod=472
	　
	　
	　
	　
	　
	1
	0.735491
	0.999583
	1
	0.999999
	chr7
	102962393
	102962393
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	308
	0
	0%
	G
	248
	3
	1.20%
	R
	Somatic
	0.0899315

	exonic
	RELN
	synonymous SNV
	NM_005045:c.G492A:p.R164R
	628;Name=lod=474
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr7
	103417056
	103417056
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	236
	0
	0%
	C
	89
	4
	4.30%
	Y
	Somatic
	0.0060914

	exonic
	CDHR3
	nonsynonymous SNV
	NM_152750:c.G183C:p.Q61H
	　
	　
	0.16
	0.16
	0.16
	rs34426483
	0.02
	　
	　
	　
	　
	chr7
	105615426
	105615426
	G
	C
	het
	.
	.
	.
	267
	0
	0%
	G
	120
	5
	4%
	S
	Somatic
	0.0031194

	exonic
	CBLL1
	synonymous SNV
	NM_024814:c.T1071C:p.H357H
	695;Name=lod=889
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr7
	107399218
	107399218
	T
	C
	het
	.
	.
	.
	353
	1
	0.28%
	T
	190
	7
	3.55%
	Y
	Somatic
	0.0038699

	exonic
	C7orf53
	nonsynonymous SNV
	NM_001134468:c.G356A:p.R119Q
	300;Name=lod=22
	　
	　
	　
	　
	　
	0.14
	0.922
	0.901152
	0.038786
	0.929043
	chr7
	112129964
	112129964
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	337
	1
	0.30%
	G
	159
	4
	2.45%
	R
	Somatic
	0.0406529

	exonic
	PABPC4
	nonsynonymous SNV
	NM_001135653:c.C1258T:p.P420S
	489;Name=lod=130
	　
	　
	　
	　
	　
	0.07
	0
	0.973699
	0.790303
	1
	chr1
	40030433
	40030433
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	107
	0
	0%
	G
	76
	4
	5%
	R
	Somatic
	0.0320596

	exonic
	FAM208A
	nonsynonymous SNV
	NM_015224:c.A2992G:p.I998V
	577;Name=lod=294
	　
	0.2
	0.2
	0.2
	rs2291498
	0.52
	0.434556
	0.970962
	8.63E-04
	0.999649
	chr3
	56658871
	56658871
	T
	C
	het
	.
	.
	.
	156
	0
	0%
	T
	95
	5
	5%
	Y
	Somatic
	0.0085461

	exonic
	HLA-DQA1
	synonymous SNV
	NM_002122:c.C90T:p.H30H
	　
	　
	0.28
	0.28
	0.28
	rs1129737
	　
	　
	　
	　
	　
	chr6
	32609094
	32609094
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	149
	0
	0%
	C
	76
	4
	5%
	Y
	Somatic
	0.0141709

	intronic
	CHCHD3
	　
	　
	　
	　
	0.35
	0.35
	0.35
	rs13235276
	　
	　
	　
	　
	　
	chr7
	132709293
	132709293
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	517
	0
	0%
	C
	230
	7
	2.95%
	Y
	Somatic
	2.85E-04

	exonic
	DGKI
	nonsynonymous SNV
	NM_004717:c.C632T:p.A211V
	578;Name=lod=298
	　
	　
	　
	　
	　
	0.01
	0.47
	0.987726
	0.985629
	1
	chr7
	137341261
	137341261
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	316
	0
	0%
	G
	175
	4
	2.23%
	R
	Somatic
	0.0167346

	splicing
	DYNLT3(NM_006520:exon5:c.274+1G>A)
	　
	　
	605;Name=lod=384
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chrX
	37700280
	37700280
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	146
	0
	0%
	C
	77
	4
	4.94%
	Y
	Somatic
	0.015443

	intronic
	HIPK2
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr7
	139305318
	139305318
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	305
	0
	0%
	G
	323
	4
	1.22%
	R
	Somatic
	0.0710323

	exonic
	ZNF778
	synonymous SNV
	NM_182531:c.C1635T:p.S545S
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr16
	89294415
	89294415
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	170
	0
	0%
	C
	97
	5
	4.90%
	Y
	Somatic
	0.0069662

	exonic
	NOS3
	nonsynonymous SNV
	NM_001160109:c.G1453A:p.A485T
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	0.63
	0
	0.15921
	0.13104
	0.501626
	chr7
	150698656
	150698656
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	433
	0
	0%
	G
	572
	6
	1.04%
	R
	Somatic
	0.034531

	exonic
	ABCB8
	nonsynonymous SNV
	NM_007188:c.G1358A:p.G453D
	289;Name=lod=20
	　
	　
	　
	　
	　
	0.02
	0.992
	0.999252
	0.99988
	1
	chr7
	150737691
	150737691
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	233
	0
	0%
	G
	356
	7
	1.93%
	R
	Somatic
	0.0303882

	exonic
	HEATR3
	nonsynonymous SNV
	NM_182922:c.C1082T:p.T361I
	340;Name=lod=32
	　
	　
	　
	　
	　
	0.05
	0.028
	0.999227
	0.163031
	0.99784
	chr16
	50117888
	50117888
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	159
	1
	0.62%
	C
	78
	4
	4.88%
	Y
	Somatic
	0.0462905

	exonic
	GATA4
	synonymous SNV
	NM_002052:c.C633T:p.F211F
	366;Name=lod=41
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr8
	11606444
	11606444
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	277
	0
	0%
	C
	267
	4
	1.48%
	Y
	Somatic
	0.0591375

	exonic
	PTPDC1
	synonymous SNV
	NM_152422:c.G783A:p.T261T
	625;Name=lod=461
	　
	　
	　
	　
	rs137947987
	　
	　
	　
	　
	　
	chr9
	96859637
	96859637
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	207
	0
	0%
	G
	98
	5
	4.85%
	R
	Somatic
	0.0037902

	exonic
	CSGALNACT1
	synonymous SNV
	NM_001130518:c.C963T:p.N321N
	558;Name=lod=246
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr8
	19278020
	19278020
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	217
	0
	0%
	G
	137
	4
	2.84%
	R
	Somatic
	0.0234429

	exonic
	PROSC
	synonymous SNV
	NM_007198:c.C267A:p.I89I
	589;Name=lod=329
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr8
	37623821
	37623821
	C
	A
	het
	.
	.
	.
	303
	0
	0%
	C
	203
	5
	2.40%
	M
	Somatic
	0.0108569

	exonic
	TACC1
	synonymous SNV
	NM_001122824:c.G666A:p.R222R
	586;Name=lod=322
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr8
	38696044
	38696044
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	315
	0
	0%
	G
	245
	6
	2.39%
	R
	Somatic
	0.0073544

	exonic
	POTEA
	nonsynonymous SNV
	NM_001002920:c.C614T:p.A205V
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	0
	0.508
	0.844056
	0.014332
	0.99837
	chr8
	43155686
	43155686
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	219
	0
	0%
	C
	135
	4
	2.88%
	Y
	Somatic
	0.0221271

	exonic
	ITGA1
	nonsynonymous SNV
	NM_181501:c.C3452T:p.A1151V
	451;Name=lod=91
	　
	　
	　
	　
	　
	0.05
	0.092
	0.998986
	0.480289
	0.999987
	chr5
	52243248
	52243248
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	212
	0
	0%
	C
	79
	4
	4.82%
	Y
	Somatic
	0.0059436

	exonic
	DPP4
	synonymous SNV
	NM_001935:c.A2118G:p.T706T
	786;Name=lod=2089
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr2
	162851817
	162851817
	T
	C
	het
	.
	.
	.
	190
	0
	0%
	T
	99
	5
	4.81%
	Y
	Somatic
	0.0051988

	intronic
	GGH
	　
	　
	　
	　
	0.25
	0.25
	0.25
	rs4617146
	　
	　
	　
	　
	　
	chr8
	63942717
	63942717
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	270
	0
	0%
	C
	139
	5
	3.47%
	Y
	Somatic
	0.0048625

	intronic
	CAST
	　
	　
	　
	　
	0.4
	0.4
	0.4
	rs27654
	　
	　
	　
	　
	　
	chr5
	96093222
	96093222
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	211
	0
	0%
	G
	100
	5
	4.76%
	R
	Somatic
	0.0037963

	exonic
	INTS8
	synonymous SNV
	NM_017864:c.G1794A:p.E598E
	640;Name=lod=532
	　
	　
	　
	　
	rs150183548
	　
	　
	　
	　
	　
	chr8
	95869046
	95869046
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	315
	0
	0%
	G
	216
	4
	1.82%
	R
	Somatic
	0.0281351

	exonic
	PGCP
	nonsynonymous SNV
	NM_016134:c.C716T:p.A239V
	510;Name=lod=158
	　
	　
	　
	　
	　
	0
	0.955
	0.999155
	0.702288
	1
	chr8
	97892100
	97892100
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	517
	1
	0.19%
	C
	218
	5
	2.24%
	Y
	Somatic
	0.0108079

	exonic
	GULP1
	nonsynonymous SNV
	NM_016315:c.C485A:p.T162K
	694;Name=lod=884
	　
	　
	　
	　
	　
	0.03
	0.977
	0.999287
	0.999966
	1
	chr2
	189434051
	189434051
	C
	A
	het
	.
	.
	.
	193
	0
	0%
	C
	101
	5
	4.72%
	M
	Somatic
	0.0052627

	exonic
	KLF10
	synonymous SNV
	NM_001032282:c.G1143A:p.T381T
	586;Name=lod=322
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr8
	103663384
	103663384
	C
	T
	het
	large_intestine
	carcinoma
	adenocarcinoma
	254
	1
	0.39%
	C
	164
	5
	2.96%
	Y
	Somatic
	0.0392332

	exonic
	CTHRC1
	synonymous SNV
	NM_138455:c.T648C:p.G216G
	　
	　
	0.72
	0.72
	0.72
	rs3098233
	　
	　
	　
	　
	　
	chr8
	104394744
	104394744
	T
	C
	het
	.
	.
	.
	512
	1
	0.19%
	T
	186
	8
	4.12%
	Y
	Somatic
	1.99E-04

	exonic
	RIMS2
	nonsynonymous SNV
	NM_014677:c.G2336A:p.R779H
	485;Name=lod=125
	　
	　
	　
	　
	　
	0
	0.192
	0.991006
	0
	0.837418
	chr8
	105001565
	105001565
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	329
	1
	0.30%
	G
	139
	5
	3.47%
	R
	Somatic
	0.0111325

	exonic
	EIF3E
	nonsynonymous SNV
	NM_001568:c.T649G:p.W217G
	695;Name=lod=893
	　
	　
	　
	　
	　
	0
	0.998
	0.998955
	0.999999
	1
	chr8
	109240569
	109240569
	A
	C
	het
	.
	.
	.
	366
	0
	0%
	A
	188
	4
	2.08%
	M
	Somatic
	0.0137307

	exonic
	CSMD3
	nonsynonymous SNV
	NM_052900:c.G8819T:p.C2940F
	606;Name=lod=386
	　
	　
	　
	　
	　
	0
	1
	0.998758
	0.999981
	1
	chr8
	113299298
	113299298
	C
	A
	het
	.
	.
	.
	269
	1
	0.37%
	C
	77
	4
	4.94%
	M
	Somatic
	0.0110055

	intronic
	FER1L6
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr8
	125078653
	125078653
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	770
	1
	0.13%
	C
	295
	4
	1.34%
	Y
	Somatic
	0.0233953

	exonic
	NDUFB9
	nonsynonymous SNV
	NM_005005:c.G404A:p.R135Q
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	0.27
	0.01
	0.999159
	0.696141
	0.999185
	chr8
	125559350
	125559350
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	278
	1
	0.36%
	G
	132
	4
	2.94%
	R
	Somatic
	0.0415844

	exonic
	KIAA0196
	nonsynonymous SNV
	NM_014846:c.G572A:p.R191Q
	709;Name=lod=1017
	　
	　
	　
	　
	　
	0.03
	0.998
	0.978424
	0.999883
	1
	chr8
	126091119
	126091119
	C
	T
	het
	ovary
	carcinoma
	serous_carcinoma
	289
	1
	0.34%
	C
	139
	5
	3.47%
	Y
	Somatic
	0.0168034

	exonic
	TG
	synonymous SNV
	NM_003235:c.C6228T:p.C2076C
	329;Name=lod=29
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr8
	133995623
	133995623
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	488
	1
	0.20%
	C
	226
	4
	1.74%
	Y
	Somatic
	0.0384243

	exonic
	KHDRBS3
	nonsynonymous SNV
	NM_006558:c.G838A:p.D280N
	615;Name=lod=423
	　
	　
	　
	　
	　
	0.09
	0.993
	0.999783
	0.866577
	1
	chr8
	136619228
	136619228
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	401
	0
	0%
	G
	169
	2
	1.17%
	R
	Somatic
	0.0890047

	exonic
	NDOR1
	nonsynonymous SNV
	NM_001144027:c.C715T:p.L239F
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	0.7
	0
	0.004666
	0.002693
	0.027146
	chr9
	140109116
	140109116
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	102
	0
	0%
	C
	81
	4
	4.71%
	Y
	Somatic
	0.0410437

	exonic
	COL22A1
	nonsynonymous SNV
	NM_152888:c.A1586G:p.K529R
	397;Name=lod=55
	　
	　
	　
	　
	　
	0.09
	0.215868
	0.996809
	0.196383
	0.999855
	chr8
	139809072
	139809072
	T
	C
	het
	.
	.
	.
	563
	1
	0.18%
	T
	249
	4
	1.58%
	Y
	Somatic
	0.0341466

	intronic
	SCRIB
	　
	　
	381;Name=lod=47
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr8
	144891716
	144891716
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	226
	0
	0%
	C
	181
	4
	2.16%
	Y
	Somatic
	0.0403184

	exonic
	EPPK1
	nonsynonymous SNV
	NM_031308:c.G7096A:p.G2366S
	711;Name=lod=1036
	　
	　
	　
	　
	　
	0
	　
	　
	　
	　
	chr8
	144940326
	144940326
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	1565
	1
	0.06%
	C
	1132
	8
	0.70%
	Y
	Somatic
	0.0055204

	exonic
	MCOLN3
	nonsynonymous SNV
	NM_018298:c.G1370A:p.G457E
	716;Name=lod=1086
	　
	　
	　
	　
	　
	0
	0.995
	0.999157
	0.994769
	1
	chr1
	85486910
	85486910
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	174
	0
	0%
	C
	102
	5
	4.67%
	Y
	Somatic
	0.0075467

	exonic
	CPSF1
	synonymous SNV
	NM_013291:c.C1734T:p.S578S
	511;Name=lod=159
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr8
	145623933
	145623933
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	418
	0
	0%
	G
	316
	4
	1.25%
	R
	Somatic
	0.0349734

	intronic
	AK3
	　
	　
	　
	　
	0.47
	0.47
	0.47
	rs10758645
	　
	　
	　
	　
	　
	chr9
	4722685
	4722685
	C
	G
	het
	.
	.
	.
	69
	2
	2.82%
	C
	35
	8
	18.60%
	S
	Somatic
	0.0059111

	exonic
	CNTLN
	synonymous SNV
	NM_017738:c.G3873A:p.L1291L
	420;Name=lod=68
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr9
	17484310
	17484310
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	481
	1
	0.21%
	G
	201
	5
	2.43%
	R
	Somatic
	0.0105303

	exonic
	MLLT3
	synonymous SNV
	NM_004529:c.G735A:p.E245E
	771;Name=lod=1817
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr9
	20414109
	20414109
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	826
	1
	0.12%
	C
	272
	8
	2.86%
	Y
	Somatic
	1.09E-04

	exonic
	MLLT3
	synonymous SNV
	NM_004529:c.T717C:p.N239N
	771;Name=lod=1817
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr9
	20414127
	20414127
	A
	G
	het
	.
	.
	.
	832
	3
	0.36%
	A
	290
	9
	3.01%
	R
	Somatic
	5.62E-04

	exonic
	MLLT3
	nonsynonymous SNV
	NM_004529:c.A693C:p.E231D
	771;Name=lod=1817
	　
	　
	　
	　
	　
	0.86
	0.009
	0.963611
	0.757945
	1
	chr9
	20414151
	20414151
	T
	G
	het
	.
	.
	.
	872
	0
	0%
	T
	319
	7
	2.15%
	K
	Somatic
	1.05E-04

	exonic
	NBAS
	synonymous SNV
	NM_015909:c.G2223A:p.L741L
	523;Name=lod=178
	　
	0.52
	0.52
	0.52
	rs7590340
	　
	　
	　
	　
	　
	chr2
	15601441
	15601441
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	210
	0
	0%
	C
	102
	5
	4.67%
	Y
	Somatic
	0.0041136

	exonic
	TRPM3
	synonymous SNV
	NM_206944:c.C2373T:p.V791V
	　
	　
	　
	　
	　
	rs145029936
	　
	　
	　
	　
	　
	chr9
	73213485
	73213485
	G
	A
	het
	large_intestine
	carcinoma
	adenocarcinoma
	247
	0
	0%
	G
	131
	4
	2.96%
	R
	Somatic
	0.0151514

	exonic;splicing
	ALDH1A1;ALDH1A1
	nonsynonymous SNV
	NM_000689:c.C311T:p.A104V
	329;Name=lod=29
	　
	　
	　
	　
	　
	0
	0.765
	0.999606
	0.99286
	0.99971
	chr9
	75545796
	75545796
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	282
	1
	0.35%
	G
	110
	5
	4.35%
	R
	Somatic
	0.0087009

	exonic
	ANXA1
	synonymous SNV
	NM_000700:c.A327G:p.L109L
	508;Name=lod=155
	　
	0.14
	0.14
	0.14
	rs1050305
	　
	　
	　
	　
	　
	chr9
	75775235
	75775235
	A
	G
	het
	.
	.
	.
	346
	1
	0.29%
	A
	118
	4
	3.28%
	R
	Somatic
	0.0175863

	exonic
	CCDC104
	nonsynonymous SNV
	NM_080667:c.C820T:p.H274Y
	439;Name=lod=81
	　
	　
	　
	　
	　
	0.04
	0.949
	0.21329
	0.01509
	0.999257
	chr2
	55771398
	55771398
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	158
	0
	0%
	C
	102
	5
	4.67%
	Y
	Somatic
	0.0101392

	intronic
	FMN2
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr1
	240341373
	240341373
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	114
	0
	0%
	C
	82
	4
	4.65%
	Y
	Somatic
	0.0328292

	intronic
	NOL8
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr9
	95069139
	95069139
	G
	T
	het
	.
	.
	.
	349
	0
	0%
	G
	151
	3
	1.95%
	K
	Somatic
	0.0283104

	exonic
	ECM2
	nonsynonymous SNV
	NM_001197295:c.G580A:p.D194N
	295;Name=lod=21
	　
	　
	　
	　
	　
	0.58
	0.002
	0.870291
	0.054068
	0.292739
	chr9
	95277321
	95277321
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	360
	0
	0%
	C
	252
	6
	2.33%
	Y
	Somatic
	0.005116

	exonic
	DDX4
	synonymous SNV
	NM_001166534:c.G72A:p.R24R
	520;Name=lod=173
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr5
	55063743
	55063743
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	149
	0
	0%
	G
	82
	4
	4.65%
	R
	Somatic
	0.0171454

	ncRNA_exonic
	LOC100507346
	　
	　
	　
	　
	0.1
	0.1
	0.1
	rs16909898
	　
	　
	　
	　
	　
	chr9
	98231008
	98231008
	A
	G
	het
	skin
	carcinoma
	basal_cell_carcinoma
	379
	0
	0%
	A
	320
	4
	1.23%
	R
	Somatic
	0.0446684

	intronic
	HSD17B3
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr9
	99060640
	99060640
	C
	A
	het
	.
	.
	.
	419
	0
	0%
	C
	207
	3
	1.43%
	M
	Somatic
	0.0368596

	exonic
	C9orf156
	synonymous SNV
	NM_016481:c.C1293T:p.G431G
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr9
	100667048
	100667048
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	174
	0
	0%
	G
	187
	5
	2.60%
	R
	Somatic
	0.0387451

	exonic
	OR13C5
	nonsynonymous SNV
	NM_001004482:c.G566A:p.C189Y
	265;Name=lod=16
	0.93
	0.33
	0.33
	0.33
	rs4117966
	0
	0.998
	0.995665
	0.603083
	0.999455
	chr9
	107361129
	107361129
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	406
	0
	0%
	C
	175
	5
	2.78%
	Y
	Somatic
	0.0026301

	exonic
	FKBP15
	synonymous SNV
	NM_015258:c.A186C:p.P62P
	423;Name=lod=70
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr9
	115969560
	115969560
	T
	G
	het
	.
	.
	.
	318
	0
	0%
	T
	212
	4
	1.85%
	K
	Somatic
	0.0263276

	exonic
	HNRNPH3
	synonymous SNV
	NM_012207:c.A270G:p.R90R
	678;Name=lod=760
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr10
	70098278
	70098278
	A
	G
	het
	.
	.
	.
	166
	1
	0.60%
	A
	105
	5
	4.55%
	R
	Somatic
	0.0380081

	exonic
	TNC
	nonsynonymous SNV
	NM_002160:c.G1316A:p.C439Y
	378;Name=lod=46
	　
	　
	　
	　
	　
	0
	1
	0.999227
	0.995011
	1
	chr9
	117848694
	117848694
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	191
	0
	0%
	C
	258
	6
	2.27%
	Y
	Somatic
	0.0372462

	exonic
	PSMD5
	nonsynonymous SNV
	NM_005047:c.C1058T:p.A353V
	530;Name=lod=190
	　
	　
	　
	　
	　
	0.06
	0.016
	0.999727
	0.173201
	0.999981
	chr9
	123583691
	123583691
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	243
	1
	0.41%
	G
	106
	6
	5.36%
	R
	Somatic
	0.0045754

	exonic
	GCKR
	nonsynonymous SNV
	NM_001486:c.A230G:p.E77G
	　
	　
	0.003
	0.003
	0.003
	rs8179206
	0.02
	0.021
	0.966506
	0.156956
	0.975026
	chr2
	27720442
	27720442
	A
	G
	het
	.
	.
	.
	103
	0
	0%
	A
	84
	4
	4.55%
	R
	Somatic
	0.0434023

	intronic
	GOLGA2
	　
	　
	　
	　
	0.1
	0.1
	0.1
	rs12345218
	　
	　
	　
	　
	　
	chr9
	131028226
	131028226
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	256
	0
	0%
	G
	208
	4
	1.89%
	R
	Somatic
	0.0414555

	exonic
	SETX
	synonymous SNV
	NM_015046:c.C3147T:p.H1049H
	　
	　
	0.1
	0.1
	0.1
	rs3739921
	　
	　
	　
	　
	　
	chr9
	135203838
	135203838
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	478
	1
	0.21%
	G
	159
	7
	4.22%
	R
	Somatic
	4.25E-04

	exonic
	TTF1
	nonsynonymous SNV
	NM_007344:c.G868T:p.A290S
	　
	　
	0.14
	0.14
	0.14
	rs8999
	0.28
	0.036
	0.774592
	0.001024
	0.769966
	chr9
	135277341
	135277341
	C
	A
	het
	.
	.
	.
	309
	0
	0%
	C
	287
	3
	1.03%
	M
	Somatic
	0.1128719

	exonic
	NOTCH1
	nonsynonymous SNV
	NM_017617:c.G5830T:p.A1944S
	542;Name=lod=213
	　
	　
	　
	　
	　
	0.01
	0.421
	0.970285
	0.999605
	1
	chr9
	139395108
	139395108
	C
	A
	het
	.
	.
	.
	362
	0
	0%
	C
	307
	4
	1.29%
	M
	Somatic
	0.0451284

	exonic
	TCF20
	nonsynonymous SNV
	NM_005650:c.C3997A:p.L1333I
	558;Name=lod=247
	　
	　
	　
	　
	　
	0.04
	0.788
	0.999341
	1
	0.999995
	chr22
	42607315
	42607315
	G
	T
	het
	.
	.
	.
	137
	0
	0%
	G
	84
	4
	4.55%
	K
	Somatic
	0.0224301

	exonic
	SLC34A3
	synonymous SNV
	NM_001177316:c.C295T:p.L99L
	557;Name=lod=244
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr9
	140127146
	140127146
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	267
	0
	0%
	C
	163
	4
	2.40%
	Y
	Somatic
	0.0214395

	exonic
	TLR7
	nonsynonymous SNV
	NM_016562:c.G290A:p.R97K
	492;Name=lod=133
	　
	　
	　
	　
	　
	0.07
	0.994
	0.999707
	0.155961
	1
	chrX
	12903917
	12903917
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	293
	0
	0%
	G
	128
	5
	3.76%
	R
	Somatic
	0.0028146

	exonic
	PIGA
	synonymous SNV
	NM_020473:c.C687T:p.A229A
	336;Name=lod=31
	0.91
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chrX
	15339694
	15339694
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	368
	0
	0%
	G
	176
	4
	2.22%
	R
	Somatic
	0.0113805

	exonic
	CXorf23
	nonsynonymous SNV
	NM_198279:c.G1964A:p.G655D
	522;Name=lod=176
	　
	　
	　
	　
	　
	0
	0.995
	0.998487
	0.718808
	0.983407
	chrX
	19947958
	19947958
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	361
	0
	0%
	C
	231
	2
	0.86%
	Y
	Somatic
	0.1534627

	intronic
	SAFB
	　
	　
	　
	0.93
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr19
	5668128
	5668128
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	124
	0
	0%
	G
	148
	7
	4.52%
	R
	Somatic
	0.0153588

	exonic
	TARDBP
	nonsynonymous SNV
	NM_007375:c.C779T:p.A260V
	746;Name=lod=1430
	0.96
	　
	　
	　
	　
	0
	0.684
	0.999105
	0.999999
	1
	chr1
	11082245
	11082245
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	157
	0
	0%
	C
	106
	5
	4.50%
	Y
	Somatic
	0.0115497

	exonic
	KIF4A
	synonymous SNV
	NM_012310:c.A969G:p.T323T
	621;Name=lod=444
	　
	0.1
	0.1
	0.1
	rs5936873
	　
	　
	　
	　
	　
	chrX
	69550080
	69550080
	A
	G
	het
	.
	.
	.
	351
	1
	0.28%
	A
	198
	5
	2.46%
	R
	Somatic
	0.0266414

	intronic
	DRP2
	　
	　
	　
	　
	0.47
	0.47
	0.47
	rs5967281
	　
	　
	　
	　
	　
	chrX
	100514986
	100514986
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	282
	0
	0%
	G
	247
	9
	3.52%
	R
	Somatic
	0.0011603

	exonic
	VSIG1
	synonymous SNV
	NM_182607:c.C768T:p.F256F
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chrX
	107319386
	107319386
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	267
	0
	0%
	C
	108
	12
	10%
	Y
	Somatic
	5.32E-07

	exonic
	PSMD10
	nonsynonymous SNV
	NM_002814:c.C193T:p.P65S
	562;Name=lod=257
	　
	　
	　
	　
	　
	0.01
	0.897
	0.984116
	0.916479
	0.9999
	chrX
	107332002
	107332002
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	383
	1
	0.26%
	G
	184
	5
	2.65%
	R
	Somatic
	0.0164996

	exonic
	SLC25A3
	nonsynonymous SNV
	NM_005888:c.G265C:p.V89L
	705;Name=lod=975
	　
	　
	　
	　
	　
	0.01
	0.41
	0.950115
	0.999927
	1
	chr12
	98989318
	98989318
	G
	C
	het
	.
	.
	.
	206
	0
	0%
	G
	107
	5
	4.46%
	S
	Somatic
	0.0051094

	exonic
	GUCY2F
	nonsynonymous SNV
	NM_001522:c.T479A:p.I160N
	　
	　
	0.02
	0.02
	0.02
	rs33971675
	0.51
	0
	0.97382
	3.00E-06
	0.997694
	chrX
	108718687
	108718687
	A
	T
	het
	.
	.
	.
	309
	0
	0%
	A
	194
	5
	2.51%
	W
	Somatic
	0.008944

	exonic
	DOCK11
	nonsynonymous SNV
	NM_144658:c.G1237A:p.A413T
	584;Name=lod=315
	　
	　
	　
	　
	　
	0.03
	0.96
	0.999748
	0.968437
	1
	chrX
	117707829
	117707829
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	269
	0
	0%
	G
	158
	4
	2.47%
	R
	Somatic
	0.0194989

	exonic
	GLUD2
	nonsynonymous SNV
	NM_012084:c.G463A:p.D155N
	776;Name=lod=1894
	　
	　
	　
	　
	　
	0.04
	0.003
	0.876129
	0.998139
	0.999991
	chrX
	120182001
	120182001
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	298
	0
	0%
	G
	259
	4
	1.52%
	R
	Somatic
	0.0477171

	exonic
	FSTL5
	nonsynonymous SNV
	NM_001128427:c.G967T:p.D323Y
	625;Name=lod=464
	　
	　
	　
	　
	　
	1
	0.727
	0.812513
	0.999978
	0.999787
	chr4
	162508652
	162508652
	C
	A
	het
	.
	.
	.
	199
	0
	0%
	C
	86
	4
	4.44%
	M
	Somatic
	0.0089763

	exonic
	MST4
	nonsynonymous SNV
	NM_001042452:c.G973A:p.V325M
	432;Name=lod=76
	　
	　
	　
	　
	　
	0.03
	0
	0.920206
	0.003895
	0.999575
	chrX
	131207054
	131207054
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	364
	0
	0%
	G
	220
	6
	2.65%
	R
	Somatic
	0.0030308

	exonic
	ATAD3B
	nonsynonymous SNV
	NM_031921:c.T1810C:p.Y604H
	　
	0.91
	0.01
	0.01
	0.01
	rs9792997
	0.24
	0.291125
	0.001227
	2.20E-05
	0.185515
	chr1
	1431060
	1431060
	T
	C
	het
	.
	.
	.
	65
	1
	1.52%
	T
	64
	8
	11.11%
	Y
	Somatic
	0.0228343

	intronic
	CHD5
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr1
	6194170
	6194170
	T
	G
	het
	.
	.
	.
	54
	1
	1.82%
	T
	66
	8
	10.81%
	K
	Somatic
	0.0458441

	exonic
	H6PD
	nonsynonymous SNV
	NM_004285:c.A1720C:p.T574P
	313;Name=lod=25
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	0.125
	0.120218
	0.012315
	0.993612
	chr1
	9324272
	9324272
	A
	C
	het
	.
	.
	.
	45
	0
	0%
	A
	20
	3
	13.04%
	M
	Somatic
	0.035338

	exonic
	EPHA2
	nonsynonymous SNV
	NM_004431:c.A1348C:p.T450P
	374;Name=lod=44
	　
	　
	　
	　
	　
	0.02
	0.113
	0.959171
	0.911119
	0.999977
	chr1
	16462230
	16462230
	T
	G
	het
	.
	.
	.
	48
	0
	0%
	T
	122
	14
	10.29%
	K
	Somatic
	0.0120676

	splicing
	CROCC(NM_014675:exon35:c.5784+2T>G)
	　
	　
	549;Name=lod=227
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr1
	17297264
	17297264
	T
	G
	het
	.
	.
	.
	51
	0
	0%
	T
	35
	5
	12.50%
	K
	Somatic
	0.0141494

	UTR3
	C1QA
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	0
	　
	　
	　
	　
	chr1
	22965912
	22965912
	A
	C
	het
	.
	.
	.
	34
	0
	0%
	A
	46
	6
	11.54%
	M
	Somatic
	0.0433017

	exonic
	FAM46B
	nonsynonymous SNV
	NM_052943:c.C195G:p.S65R
	598;Name=lod=358
	　
	　
	　
	　
	　
	0.18
	0.002
	0.972775
	0.006623
	0.955119
	chr1
	27338967
	27338967
	G
	C
	het
	.
	.
	.
	27
	0
	0%
	G
	39
	7
	15.22%
	S
	Somatic
	0.0328504

	intronic
	ZMYM1
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr1
	35577561
	35577561
	C
	A
	het
	.
	.
	.
	62
	0
	0%
	C
	14
	2
	12.50%
	M
	Somatic
	0.03996

	exonic
	MELK
	synonymous SNV
	NM_014791:c.A1443G:p.K481K
	423;Name=lod=70
	　
	0
	0
	0
	rs56176668
	　
	　
	　
	　
	　
	chr9
	36669341
	36669341
	A
	G
	het
	.
	.
	.
	185
	0
	0%
	A
	86
	4
	4.44%
	R
	Somatic
	0.0109602

	intronic
	SPATA6
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr1
	48937573
	48937573
	T
	G
	het
	.
	.
	.
	37
	0
	0%
	T
	35
	5
	12.50%
	K
	Somatic
	0.0333037

	intronic
	ELAVL4
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr1
	50610580
	50610580
	G
	T
	het
	.
	.
	.
	94
	0
	0%
	G
	17
	2
	10.53%
	K
	Somatic
	0.0270228

	exonic
	NRD1
	stopgain SNV
	NM_001101662:c.T1223A:p.L408X
	627;Name=lod=470
	　
	　
	　
	　
	　
	0.02
	0.735008
	0.99827
	1
	0.998481
	chr1
	52285540
	52285540
	A
	T
	het
	.
	.
	.
	71
	0
	0%
	A
	27
	3
	10%
	W
	Somatic
	0.0243624

	intergenic
	ST6GALNAC3(dist=69573),ST6GALNAC5(dist=166944)
	　
	　
	　
	0.92
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr1
	77166242
	77166242
	A
	C
	het
	.
	.
	.
	51
	0
	0%
	A
	73
	11
	13.10%
	M
	Somatic
	0.0041505

	intronic
	ELTD1
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr1
	79358762
	79358762
	T
	A
	het
	.
	.
	.
	50
	1
	1.96%
	T
	31
	5
	13.89%
	W
	Somatic
	0.041931

	intronic
	ELTD1
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr1
	79358763
	79358763
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	55
	0
	0%
	G
	33
	4
	10.81%
	R
	Somatic
	0.0236368

	exonic
	DDAH1
	nonsynonymous SNV
	NM_012137:c.A271C:p.T91P
	679;Name=lod=766
	　
	　
	　
	　
	　
	0
	0.999
	0.854799
	0.488112
	0.999852
	chr1
	85930458
	85930458
	T
	G
	het
	.
	.
	.
	36
	0
	0%
	T
	20
	4
	16.67%
	K
	Somatic
	0.0217909

	intronic
	FAM40A
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr1
	110592049
	110592049
	T
	C
	het
	.
	.
	.
	33
	0
	0%
	T
	31
	7
	18.42%
	Y
	Somatic
	0.0094897

	intergenic
	SRGAP2P2(dist=65497),LOC728855(dist=140538)
	　
	　
	　
	0.99
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr1
	144159974
	144159974
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	86
	0
	0%
	C
	16
	2
	11.11%
	Y
	Somatic
	0.0285661

	intergenic
	SRGAP2P2(dist=73464),LOC728855(dist=132571)
	　
	　
	　
	0.99
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr1
	144167941
	144167941
	C
	G
	het
	.
	.
	.
	97
	0
	0%
	C
	20
	4
	16.67%
	S
	Somatic
	0.0012508

	intergenic
	SRGAP2P2(dist=94068),LOC728855(dist=111967)
	　
	　
	　
	0.99
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr1
	144188545
	144188545
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	74
	0
	0%
	C
	14
	2
	12.50%
	Y
	Somatic
	0.0299625

	intergenic
	SRGAP2P2(dist=94076),LOC728855(dist=111959)
	　
	　
	　
	0.99
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr1
	144188553
	144188553
	G
	T
	het
	.
	.
	.
	75
	0
	0%
	G
	11
	2
	15.38%
	K
	Somatic
	0.0203762

	intergenic
	SRGAP2P2(dist=114757),LOC728855(dist=91278)
	　
	　
	　
	0.99
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr1
	144209234
	144209234
	T
	A
	het
	.
	.
	.
	101
	0
	0%
	T
	25
	3
	10.71%
	W
	Somatic
	0.0093733

	intronic
	NBPF11
	　
	　
	740;Name=lod=1360
	1
	　
	　
	　
	　
	0
	　
	　
	　
	　
	chr1
	147621810
	147621810
	T
	C
	het
	.
	.
	.
	49
	1
	2%
	T
	41
	9
	18%
	Y
	Somatic
	0.0078302

	exonic
	PPIAL4A,PPIAL4B
	synonymous SNV
	NM_001143883:c.T345C:p.C115C
	687;Name=lod=823
	1
	　
	　
	　
	rs4105356
	　
	　
	　
	　
	　
	chr1
	147955000
	147955000
	A
	G
	het
	.
	.
	.
	105
	2
	1.87%
	A
	43
	5
	10.42%
	R
	Somatic
	0.0298539

	intergenic
	PPIAL4D(dist=76775),NBPF15(dist=278877)
	　
	　
	　
	0.99
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr1
	148279311
	148279311
	A
	G
	het
	.
	.
	.
	57
	0
	0%
	A
	12
	2
	14.29%
	R
	Somatic
	0.0366197

	intergenic
	PPIAL4D(dist=110451),NBPF15(dist=245201)
	　
	　
	　
	0.99
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr1
	148312987
	148312987
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	67
	0
	0%
	G
	15
	2
	11.76%
	R
	Somatic
	0.0390132

	exonic
	IQCH
	nonsynonymous SNV
	NM_001031715:c.C2459T:p.S820L
	383;Name=lod=48
	　
	　
	　
	　
	　
	0
	0.983
	0.999135
	0.784293
	1
	chr15
	67713869
	67713869
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	143
	0
	0%
	C
	108
	5
	4.42%
	Y
	Somatic
	0.0159332

	intronic
	MRPL9
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr1
	151733379
	151733379
	C
	A
	het
	.
	.
	.
	16
	0
	0%
	C
	6
	4
	40%
	M
	Somatic
	0.0140468

	exonic
	ZEB2
	synonymous SNV
	NM_001171653:c.C1941T:p.S647S
	785;Name=lod=2069
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr2
	145156741
	145156741
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	207
	0
	0%
	G
	87
	4
	4.40%
	R
	Somatic
	0.0082998

	exonic
	HRNR
	nonsynonymous SNV
	NM_001009931:c.G8226C:p.Q2742H
	　
	0.98
	　
	　
	　
	　
	0.12
	0.369497
	0.008203
	0.279705
	0.621915
	chr1
	152185879
	152185879
	C
	G
	het
	.
	.
	.
	29
	0
	0%
	C
	13
	13
	50%
	S
	Somatic
	7.17E-06

	ncRNA_intronic
	LOC100505666
	　
	　
	272;Name=lod=17
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr1
	155025869
	155025869
	T
	G
	het
	.
	.
	.
	64
	1
	1.54%
	T
	118
	20
	14.49%
	K
	Somatic
	0.0022296

	exonic
	SH2D2A
	nonsynonymous SNV
	NM_001161443:c.A983C:p.H328P
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	0.02
	0.969
	0.948835
	0.296847
	0.016398
	chr1
	156777073
	156777073
	T
	G
	het
	.
	.
	.
	25
	0
	0%
	T
	60
	16
	21.05%
	K
	Somatic
	0.0067722

	exonic
	PVRL4
	nonsynonymous SNV
	NM_030916:c.A391C:p.T131P
	433;Name=lod=77
	　
	　
	　
	　
	　
	0
	0.997
	0.997842
	0.931383
	0.999874
	chr1
	161049428
	161049428
	T
	G
	het
	.
	.
	.
	53
	0
	0%
	T
	55
	7
	11.29%
	K
	Somatic
	0.0112247

	exonic
	SELL
	synonymous SNV
	NM_000655:c.C534T:p.C178C
	321;Name=lod=27
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr1
	169676568
	169676568
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	92
	0
	0%
	G
	34
	4
	10.53%
	R
	Somatic
	0.0064984

	intronic
	DARS2
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr1
	173819439
	173819439
	T
	G
	het
	.
	.
	.
	18
	0
	0%
	T
	10
	6
	37.50%
	K
	Somatic
	0.0059543

	intronic
	RABGAP1L
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr1
	174671222
	174671222
	G
	T
	het
	.
	.
	.
	76
	1
	1.30%
	G
	45
	5
	10%
	K
	Somatic
	0.0346338

	intronic
	ARPC5
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr1
	183604625
	183604625
	T
	G
	het
	.
	.
	.
	39
	0
	0%
	T
	19
	3
	13.64%
	K
	Somatic
	0.0427897

	intronic
	SWT1
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr1
	185200890
	185200890
	T
	C
	het
	.
	.
	.
	59
	0
	0%
	T
	15
	2
	11.76%
	Y
	Somatic
	0.0477193

	intronic
	ZBTB41
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr1
	197157576
	197157576
	T
	A
	het
	.
	.
	.
	54
	0
	0%
	T
	14
	2
	12.50%
	W
	Somatic
	0.0496894

	intronic
	CACNA1S
	　
	　
	265;Name=lod=16
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr1
	201009528
	201009528
	A
	C
	het
	.
	.
	.
	38
	0
	0%
	A
	41
	6
	12.77%
	M
	Somatic
	0.0245512

	exonic
	KIAA0922
	synonymous SNV
	NM_001131007:c.G1098A:p.V366V
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr4
	154506024
	154506024
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	206
	0
	0%
	G
	87
	4
	4.40%
	R
	Somatic
	0.0084128

	UTR5
	RPS6KC1
	　
	　
	624;Name=lod=457
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr1
	213224744
	213224744
	A
	G
	het
	.
	.
	.
	41
	0
	0%
	A
	38
	5
	11.63%
	R
	Somatic
	0.0311803

	exonic
	RYR2
	synonymous SNV
	NM_001035:c.G8742A:p.T2914T
	549;Name=lod=227
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr1
	237838058
	237838058
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	75
	0
	0%
	G
	26
	3
	10.34%
	R
	Somatic
	0.0200655

	exonic
	FMN2
	synonymous SNV
	NM_020066:c.T2967G:p.P989P
	　
	0.9
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr1
	240371079
	240371079
	T
	G
	het
	.
	.
	.
	53
	1
	1.85%
	T
	51
	7
	12.07%
	K
	Somatic
	0.0381778

	intronic
	SDCCAG8
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr1
	243480241
	243480241
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	49
	0
	0%
	C
	23
	3
	11.54%
	Y
	Somatic
	0.0385043

	intronic
	C1orf150
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr1
	247729224
	247729224
	A
	T
	het
	.
	.
	.
	42
	0
	0%
	A
	33
	4
	10.81%
	W
	Somatic
	0.0439567

	exonic
	MUC16
	nonsynonymous SNV
	NM_024690:c.G37541C:p.S12514T
	　
	　
	0.64
	0.64
	0.64
	rs12981679
	　
	　
	　
	　
	　
	chr19
	9019605
	9019605
	C
	G
	het
	.
	.
	.
	151
	0
	0%
	C
	88
	4
	4.35%
	S
	Somatic
	0.0197157

	splicing
	IAH1(NM_001039613:exon4:c.445+2T>A)
	　
	　
	389;Name=lod=51
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr2
	9621578
	9621578
	T
	A
	het
	.
	.
	.
	45
	0
	0%
	T
	33
	4
	10.81%
	W
	Somatic
	0.0377603

	intronic
	ADAM17
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr2
	9658381
	9658381
	G
	T
	het
	.
	.
	.
	36
	0
	0%
	G
	8
	3
	27.27%
	K
	Somatic
	0.0101758

	exonic
	MSGN1
	nonsynonymous SNV
	NM_001105569:c.A436C:p.T146P
	521;Name=lod=175
	　
	　
	　
	　
	　
	0.02
	0.997
	0.999115
	0.99162
	0.99997
	chr2
	17998221
	17998221
	A
	C
	het
	.
	.
	.
	60
	1
	1.64%
	A
	99
	11
	10%
	M
	Somatic
	0.0335794

	exonic
	OTOF
	nonsynonymous SNV
	NM_194322:c.A2779C:p.T927P
	574;Name=lod=286
	　
	　
	　
	　
	　
	0.02
	0.008
	0.845129
	0.593252
	0.999487
	chr2
	26687848
	26687848
	T
	G
	het
	.
	.
	.
	52
	1
	1.89%
	T
	100
	16
	13.79%
	K
	Somatic
	0.0111792

	exonic
	ALK
	synonymous SNV
	NM_004304:c.A3606G:p.G1202G
	546;Name=lod=220
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr2
	29443611
	29443611
	T
	C
	het
	lung
	carcinoma
	adenocarcinoma
	27
	0
	0%
	T
	72
	11
	13.25%
	Y
	Somatic
	0.0378612

	exonic
	USP34
	nonsynonymous SNV
	NM_014709:c.G2815A:p.D939N
	670;Name=lod=707
	　
	　
	　
	　
	　
	0.1
	0.912
	0.999145
	0.9962
	1
	chr2
	61561036
	61561036
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	85
	0
	0%
	C
	23
	3
	11.54%
	Y
	Somatic
	0.0117215

	exonic
	EPAS1
	stopgain SNV
	NM_001430:c.G358T:p.G120X
	567;Name=lod=268
	　
	　
	　
	　
	　
	0
	0.735508
	0.999684
	1
	1
	chr2
	46583430
	46583430
	G
	T
	het
	.
	.
	.
	116
	0
	0%
	G
	88
	4
	4.35%
	K
	Somatic
	0.0368814

	intergenic
	MIR4436A(dist=45230),NONE(dist=NONE)
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr2
	89157198
	89157198
	T
	C
	het
	.
	.
	.
	76
	1
	1.30%
	T
	15
	17
	53.12%
	Y
	Somatic
	2.64E-10

	exonic
	GPAT2
	nonsynonymous SNV
	NM_207328:c.C2074T:p.R692C
	502;Name=lod=146
	　
	　
	　
	　
	rs76099874
	0.01
	0.192
	0.999539
	0.082535
	0.990256
	chr2
	96688929
	96688929
	G
	A
	het
	large_intestine
	carcinoma
	adenocarcinoma
	36
	0
	0%
	G
	39
	11
	22%
	R
	Somatic
	0.0015269

	exonic
	C2orf29
	nonsynonymous SNV
	NM_017546:c.A409C:p.T137P
	767;Name=lod=1746
	　
	　
	　
	　
	　
	0.12
	0.486
	0.875557
	0.998279
	1
	chr2
	101869835
	101869835
	A
	C
	het
	.
	.
	.
	29
	0
	0%
	A
	26
	7
	21.21%
	M
	Somatic
	0.0086866

	exonic
	PAX8
	nonsynonymous SNV
	NM_003466:c.A665C:p.H222P
	596;Name=lod=353
	　
	　
	　
	　
	　
	0.01
	0.822
	0.996251
	0.600313
	0.999305
	chr2
	113999240
	113999240
	T
	G
	het
	.
	.
	.
	32
	0
	0%
	T
	115
	13
	10.16%
	K
	Somatic
	0.0482968

	exonic
	GLI2
	synonymous SNV
	NM_005270:c.C3693G:p.G1231G
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr2
	121747183
	121747183
	C
	G
	het
	.
	.
	.
	55
	0
	0%
	C
	36
	4
	10%
	S
	Somatic
	0.028707

	intronic
	ERCC3
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr2
	128051611
	128051611
	T
	G
	het
	.
	.
	.
	28
	0
	0%
	T
	20
	4
	16.67%
	K
	Somatic
	0.0392502

	intergenic
	LOC401010(dist=16752),TUBA3D(dist=14361)
	　
	　
	　
	0.98
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr2
	132219219
	132219219
	G
	T
	het
	.
	.
	.
	38
	0
	0%
	G
	14
	3
	17.65%
	K
	Somatic
	0.0259196

	intergenic
	LOC401010(dist=16763),TUBA3D(dist=14350)
	　
	　
	　
	0.98
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr2
	132219230
	132219230
	G
	C
	het
	.
	.
	.
	42
	0
	0%
	G
	13
	3
	18.75%
	S
	Somatic
	0.0181488

	exonic
	C2orf27B
	nonsynonymous SNV
	NM_214461:c.C406T:p.H136Y
	　
	0.99
	　
	　
	　
	rs11489970
	0
	0.967
	0.914696
	5.02E-04
	0.855768
	chr2
	132552960
	132552960
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	51
	1
	1.92%
	G
	68
	9
	11.69%
	R
	Somatic
	0.0385743

	exonic
	C2orf27B
	nonsynonymous SNV
	NM_214461:c.T287G:p.V96G
	　
	0.99
	　
	　
	　
	　
	0
	0.693
	0.04305
	0.002702
	0.603471
	chr2
	132553079
	132553079
	A
	C
	het
	.
	.
	.
	30
	0
	0%
	A
	40
	6
	13.04%
	M
	Somatic
	0.0428454

	ncRNA_exonic
	MIR663B
	　
	　
	　
	0.91
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr2
	133014587
	133014587
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	55
	1
	1.79%
	C
	47
	8
	14.55%
	Y
	Somatic
	0.0147519

	ncRNA_exonic
	MIR663B
	　
	　
	　
	0.91
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr2
	133014617
	133014617
	A
	G
	het
	.
	.
	.
	47
	0
	0%
	A
	30
	5
	14.29%
	R
	Somatic
	0.0118977

	intronic
	EPC2
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr2
	149522513
	149522513
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	53
	0
	0%
	C
	13
	2
	13.33%
	Y
	Somatic
	0.0460931

	exonic
	KIF5C
	synonymous SNV
	NM_004522:c.C1251T:p.Y417Y
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr2
	149829983
	149829983
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	48
	0
	0%
	C
	22
	3
	12%
	Y
	Somatic
	0.0369799

	exonic
	CCDC148
	nonsynonymous SNV
	NM_138803:c.C1169T:p.A390V
	532;Name=lod=193
	　
	　
	　
	　
	　
	0.1
	0.001
	0.961188
	0.76857
	0.932338
	chr2
	159107366
	159107366
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	87
	1
	1.14%
	G
	25
	3
	10.71%
	R
	Somatic
	0.0431218

	exonic
	DYNC1I2
	synonymous SNV
	NM_001378:c.T1329C:p.D443D
	721;Name=lod=1131
	　
	　
	　
	　
	rs62184168
	　
	　
	　
	　
	　
	chr2
	172585298
	172585298
	T
	C
	het
	lung
	carcinoma
	adenocarcinoma
	71
	0
	0%
	T
	27
	4
	12.90%
	Y
	Somatic
	0.0074043

	intronic
	RAPGEF4
	　
	　
	300;Name=lod=22
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr2
	173782729
	173782729
	A
	G
	het
	.
	.
	.
	50
	0
	0%
	A
	12
	2
	14.29%
	R
	Somatic
	0.0451389

	exonic
	TTN
	nonsynonymous SNV
	NM_003319:c.G25495A:p.A8499T
	624;Name=lod=460
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr2
	179472920
	179472920
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	56
	0
	0%
	C
	18
	3
	14.29%
	Y
	Somatic
	0.0181818

	exonic
	BMPR2
	nonsynonymous SNV
	NM_001204:c.C2439A:p.N813K
	737;Name=lod=1316
	　
	　
	　
	　
	　
	0.08
	0.009
	0.768277
	0.007279
	0.993096
	chr2
	203420827
	203420827
	C
	A
	het
	.
	.
	.
	76
	1
	1.30%
	C
	36
	4
	10%
	M
	Somatic
	0.0459269

	intronic
	IKZF2
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr2
	213872837
	213872837
	A
	T
	het
	.
	.
	.
	25
	0
	0%
	A
	6
	3
	33.33%
	W
	Somatic
	0.0140374

	intronic
	MREG
	　
	　
	595;Name=lod=348
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr2
	216811839
	216811839
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	51
	0
	0%
	G
	13
	2
	13.33%
	R
	Somatic
	0.048951

	exonic
	C20orf72
	synonymous SNV
	NM_052865:c.T846C:p.D282D
	525;Name=lod=181
	　
	0.27
	0.27
	0.27
	rs28455091
	　
	　
	　
	　
	　
	chr20
	17968923
	17968923
	T
	C
	het
	.
	.
	.
	131
	0
	0%
	T
	88
	4
	4.35%
	Y
	Somatic
	0.0278605

	intronic
	CHRND
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr2
	233390990
	233390990
	A
	C
	het
	.
	.
	.
	28
	0
	0%
	A
	36
	9
	20%
	M
	Somatic
	0.009128

	exonic
	RNPEPL1
	nonsynonymous SNV
	NM_018226:c.A740C:p.H247P
	522;Name=lod=177
	　
	　
	　
	　
	　
	0.21
	0.903
	0.036222
	0.012474
	0.986807
	chr2
	241512597
	241512597
	A
	C
	het
	.
	.
	.
	36
	0
	0%
	A
	19
	3
	13.64%
	M
	Somatic
	0.0499093

	intronic
	AGXT
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr2
	241817607
	241817607
	A
	C
	het
	.
	.
	.
	37
	0
	0%
	A
	59
	7
	10.61%
	M
	Somatic
	0.039306

	exonic
	C2orf85
	nonsynonymous SNV
	NM_173821:c.C560T:p.P187L
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	0.13
	0.001
	0.002642
	0.004216
	0.564312
	chr2
	242814267
	242814267
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	55
	0
	0%
	C
	22
	3
	12%
	Y
	Somatic
	0.0279942

	exonic
	MFAP3L
	nonsynonymous SNV
	NM_001009554:c.C418G:p.L140V
	446;Name=lod=87
	　
	　
	　
	　
	　
	0
	0.98
	0.999513
	0.863601
	1
	chr4
	170913032
	170913032
	G
	C
	het
	.
	.
	.
	118
	0
	0%
	G
	154
	7
	4.35%
	S
	Somatic
	0.0201406

	intergenic
	LRRC3B(dist=432741),NEK10(dist=72091)
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr3
	27185006
	27185006
	C
	A
	het
	.
	.
	.
	64
	0
	0%
	C
	16
	2
	11.11%
	M
	Somatic
	0.0460705

	intronic
	EOMES
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr3
	27760397
	27760397
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	84
	0
	0%
	C
	27
	3
	10%
	Y
	Somatic
	0.016884

	intronic
	SACM1L
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr3
	45764919
	45764919
	A
	T
	het
	.
	.
	.
	70
	0
	0%
	A
	14
	2
	12.50%
	W
	Somatic
	0.0328317

	exonic
	NBEAL2
	nonsynonymous SNV
	NM_015175:c.A6529C:p.T2177P
	627;Name=lod=471
	　
	　
	　
	　
	　
	0
	　
	　
	　
	　
	chr3
	47046780
	47046780
	A
	C
	het
	.
	.
	.
	57
	1
	1.72%
	A
	46
	6
	11.54%
	M
	Somatic
	0.0413106

	exonic
	CELSR3
	nonsynonymous SNV
	NM_001407:c.A5770C:p.T1924P
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	0.14
	0.555628
	0.900695
	0.730844
	0.946448
	chr3
	48689463
	48689463
	T
	G
	het
	.
	.
	.
	45
	0
	0%
	T
	47
	8
	14.55%
	K
	Somatic
	0.006543

	splicing
	WDR6(NM_018031:exon1:c.190+2T>G)
	　
	　
	539;Name=lod=207
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr3
	49044966
	49044966
	T
	G
	het
	.
	.
	.
	31
	0
	0%
	T
	53
	7
	11.67%
	K
	Somatic
	0.0477153

	exonic
	HMGCS2
	nonsynonymous SNV
	NM_001166107:c.G695A:p.R232H
	397;Name=lod=55
	　
	　
	　
	　
	　
	0.53
	0.979
	0.91047
	0.985278
	0.999855
	chr1
	120301770
	120301770
	C
	T
	het
	lung
	carcinoma
	small_cell_carcinoma
	208
	0
	0%
	C
	89
	4
	4.30%
	Y
	Somatic
	0.0087092

	intronic
	MAPKAPK3
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr3
	50683232
	50683232
	A
	C
	het
	.
	.
	.
	56
	1
	1.75%
	A
	47
	9
	16.07%
	M
	Somatic
	0.0075286

	exonic
	ERC2
	stopgain SNV
	NM_015576:c.T1991A:p.L664X
	654;Name=lod=608
	　
	　
	　
	　
	　
	0.03
	　
	　
	　
	　
	chr3
	56041279
	56041279
	A
	T
	het
	.
	.
	.
	71
	0
	0%
	A
	12
	2
	14.29%
	W
	Somatic
	0.0254902

	exonic
	ERC2
	nonsynonymous SNV
	NM_015576:c.T1990A:p.L664I
	654;Name=lod=608
	　
	　
	　
	　
	　
	0.17
	　
	　
	　
	　
	chr3
	56041280
	56041280
	A
	T
	het
	.
	.
	.
	71
	0
	0%
	A
	12
	2
	14.29%
	W
	Somatic
	0.0254902

	exonic
	GXYLT2
	nonsynonymous SNV
	NM_001080393:c.T754G:p.Y252D
	574;Name=lod=286
	　
	　
	　
	　
	　
	0
	　
	　
	　
	　
	chr3
	73004402
	73004402
	T
	G
	het
	.
	.
	.
	67
	1
	1.47%
	T
	48
	7
	12.73%
	K
	Somatic
	0.0145811

	intronic
	CNTN3
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr3
	74385822
	74385822
	C
	A
	het
	.
	.
	.
	58
	0
	0%
	C
	11
	2
	15.38%
	M
	Somatic
	0.0313883

	exonic
	GBE1
	synonymous SNV
	NM_000158:c.G1080A:p.T360T
	648;Name=lod=573
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr3
	81643087
	81643087
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	46
	0
	0%
	C
	8
	2
	20%
	Y
	Somatic
	0.0292208

	exonic
	LSAMP
	synonymous SNV
	NM_002338:c.G930A:p.S310S
	657;Name=lod=626
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr3
	115529251
	115529251
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	42
	0
	0%
	C
	9
	2
	18.18%
	Y
	Somatic
	0.0399129

	splicing
	TMEM39A(NM_018266:exon5:c.337-1G>T)
	　
	　
	638;Name=lod=521
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr3
	119171378
	119171378
	C
	A
	het
	.
	.
	.
	80
	0
	0%
	C
	18
	2
	10%
	M
	Somatic
	0.0383838

	intronic
	C3orf25
	　
	　
	　
	　
	0.4
	0.4
	0.4
	rs6764765
	　
	　
	　
	　
	　
	chr3
	129120743
	129120743
	A
	G
	het
	.
	.
	.
	14
	0
	0%
	A
	26
	20
	43.48%
	R
	Somatic
	0.0013379

	intronic
	XRN1
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr3
	142094597
	142094597
	C
	A
	het
	.
	.
	.
	65
	0
	0%
	C
	27
	3
	10%
	M
	Somatic
	0.0293321

	UTR5
	PLSCR4
	　
	　
	333;Name=lod=30
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr3
	145939860
	145939860
	T
	G
	het
	.
	.
	.
	73
	0
	0%
	T
	15
	2
	11.76%
	K
	Somatic
	0.0339576

	intronic
	ARHGEF26
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr3
	153867264
	153867264
	G
	T
	het
	.
	.
	.
	74
	0
	0%
	G
	18
	2
	10%
	K
	Somatic
	0.0434683

	intronic
	IQCJ-SCHIP1,SCHIP1
	　
	　
	716;Name=lod=1080
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr3
	159482217
	159482217
	A
	C
	het
	.
	.
	.
	34
	0
	0%
	A
	23
	4
	14.81%
	M
	Somatic
	0.03363

	exonic
	MACF1
	nonsynonymous SNV
	NM_012090:c.G13934A:p.G4645D
	500;Name=lod=143
	　
	　
	　
	　
	　
	0.02
	0.721622
	0.999825
	0.752176
	0.999998
	chr1
	39914288
	39914288
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	119
	0
	0%
	G
	67
	3
	4.29%
	R
	Somatic
	0.0494305

	intronic
	SI
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr3
	164737354
	164737354
	A
	T
	het
	.
	.
	.
	99
	0
	0%
	A
	17
	2
	10.53%
	W
	Somatic
	0.0247718

	exonic
	TNIK
	synonymous SNV
	NM_001161561:c.G1452A:p.V484V
	676;Name=lod=746
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr3
	170856049
	170856049
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	55
	0
	0%
	C
	24
	3
	11.11%
	Y
	Somatic
	0.0330285

	splicing
	TNIK(NM_015028:exon9:c.640-1G>C,NM_001161566:exon9:c.640-1G>C,NM_001161561:exon9:c.640-1G>C,NM_001161565:exon9:c.640-1G>C,NM_001161560:exon9:c.640-1G>C,NM_001161562:exon9:c.640-1G>C,NM_001161563:exon9:c.640-1G>C,NM_001161564:exon9:c.640-1G>C)
	　
	　
	494;Name=lod=136
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr3
	170895170
	170895170
	C
	G
	het
	.
	.
	.
	41
	0
	0%
	C
	10
	2
	16.67%
	S
	Somatic
	0.0478955

	exonic
	KLHL6
	synonymous SNV
	NM_130446:c.A1356C:p.A452A
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr3
	183210490
	183210490
	T
	G
	het
	.
	.
	.
	50
	1
	1.96%
	T
	58
	8
	12.12%
	K
	Somatic
	0.0399492

	exonic
	GP5
	nonsynonymous SNV
	NM_004488:c.A898C:p.T300P
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	0.02
	0.998
	0.99448
	0.840589
	0.999199
	chr3
	194118114
	194118114
	T
	G
	het
	.
	.
	.
	33
	0
	0%
	T
	37
	5
	11.90%
	K
	Somatic
	0.0492873

	exonic
	MUC4
	nonsynonymous SNV
	NM_018406:c.G2857C:p.E953Q
	　
	　
	0.76
	0.76
	0.76
	rs13095016
	0.33
	　
	　
	　
	　
	chr3
	195515594
	195515594
	C
	G
	het
	.
	.
	.
	17
	0
	0%
	C
	27
	15
	35.71%
	S
	Somatic
	0.0024733

	exonic
	PIGZ
	nonsynonymous SNV
	NM_025163:c.G442C:p.A148P
	381;Name=lod=47
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	0.285
	0.97872
	0.597699
	0.966747
	chr3
	196675326
	196675326
	C
	G
	het
	.
	.
	.
	42
	0
	0%
	C
	56
	8
	12.50%
	S
	Somatic
	0.0146766

	intronic
	GRK4
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr4
	2988911
	2988911
	A
	G
	het
	.
	.
	.
	46
	0
	0%
	A
	24
	4
	14.29%
	R
	Somatic
	0.0177947

	intronic
	GRK4
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr4
	2988919
	2988919
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	48
	0
	0%
	C
	23
	3
	11.54%
	Y
	Somatic
	0.0401086

	intronic
	PPP2R2C
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr4
	6349531
	6349531
	T
	C
	het
	.
	.
	.
	20
	0
	0%
	T
	14
	4
	22.22%
	Y
	Somatic
	0.041455

	exonic
	CPZ
	nonsynonymous SNV
	NM_003652:c.C974G:p.A325G
	361;Name=lod=39
	　
	　
	　
	　
	　
	0.38
	0.849
	0.992921
	0.129628
	0.99655
	chr4
	8608564
	8608564
	C
	G
	het
	.
	.
	.
	40
	0
	0%
	C
	58
	8
	12.12%
	S
	Somatic
	0.019045

	intergenic
	DEFB131(dist=45245),MIR548I2(dist=60304)
	　
	　
	596;Name=lod=353
	0.95
	　
	　
	　
	rs75869556
	0.03
	　
	　
	　
	　
	chr4
	9497485
	9497485
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	19
	0
	0%
	G
	28
	7
	20%
	R
	Somatic
	0.0379701

	exonic
	DRD5
	nonsynonymous SNV
	NM_000798:c.C222G:p.N74K
	633;Name=lod=499
	0.95
	　
	　
	　
	　
	1
	0
	0.900924
	1.20E-05
	0.999996
	chr4
	9783875
	9783875
	C
	G
	het
	.
	.
	.
	60
	1
	1.64%
	C
	46
	6
	11.54%
	S
	Somatic
	0.03562

	intronic
	TBC1D19
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr4
	26737061
	26737061
	A
	T
	het
	.
	.
	.
	50
	1
	1.96%
	A
	13
	3
	18.75%
	W
	Somatic
	0.0396357

	intronic
	SPATA18
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr4
	52928353
	52928353
	T
	G
	het
	.
	.
	.
	97
	0
	0%
	T
	34
	5
	12.82%
	K
	Somatic
	0.0015996

	intronic
	CENPC1
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr4
	68374834
	68374834
	C
	A
	het
	.
	.
	.
	71
	0
	0%
	C
	16
	2
	11.11%
	M
	Somatic
	0.0390705

	exonic
	UGT2A2
	nonsynonymous SNV
	NM_001105677:c.C554T:p.A185V
	395;Name=lod=54
	　
	　
	　
	　
	　
	0
	　
	　
	　
	　
	chr4
	70504805
	70504805
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	96
	0
	0%
	G
	24
	3
	11.11%
	R
	Somatic
	0.0096656

	exonic
	AFM
	synonymous SNV
	NM_001133:c.T1629A:p.L543L
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr4
	74365927
	74365927
	T
	A
	het
	.
	.
	.
	78
	0
	0%
	T
	18
	2
	10%
	W
	Somatic
	0.0399748

	intronic
	RASSF6
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr4
	74464452
	74464452
	A
	T
	het
	.
	.
	.
	18
	0
	0%
	A
	9
	4
	30.77%
	W
	Somatic
	0.0227237

	exonic
	SHROOM3
	nonsynonymous SNV
	NM_020859:c.G2721C:p.R907S
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	0.04
	0.994
	0.98594
	0.737035
	0.946713
	chr4
	77662047
	77662047
	G
	C
	het
	.
	.
	.
	53
	0
	0%
	G
	12
	2
	14.29%
	S
	Somatic
	0.0411578

	exonic
	BMP2K
	nonsynonymous SNV
	NM_198892:c.T1975C:p.S659P
	679;Name=lod=767
	　
	　
	　
	　
	　
	0.06
	　
	　
	　
	　
	chr4
	79808351
	79808351
	T
	C
	het
	.
	.
	.
	50
	0
	0%
	T
	24
	3
	11.11%
	Y
	Somatic
	0.0399863

	exonic
	PTPN13
	nonsynonymous SNV
	NM_006264:c.G1903A:p.V635M
	647;Name=lod=570
	　
	　
	　
	　
	　
	0
	　
	　
	　
	　
	chr4
	87655500
	87655500
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	51
	0
	0%
	G
	11
	2
	15.38%
	R
	Somatic
	0.0386905

	intronic
	AP1AR
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr4
	113178908
	113178908
	T
	C
	het
	.
	.
	.
	51
	0
	0%
	T
	13
	2
	13.33%
	Y
	Somatic
	0.048951

	exonic
	BCAM
	nonsynonymous SNV
	NM_001013257:c.C100T:p.R34C
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	0.02
	0.631
	0.99586
	0.007048
	0.863336
	chr19
	45314499
	45314499
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	98
	0
	0%
	C
	135
	6
	4.26%
	Y
	Somatic
	0.0403257

	exonic
	FAT4
	synonymous SNV
	NM_024582:c.T2769G:p.G923G
	469;Name=lod=107
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr4
	126240335
	126240335
	T
	G
	het
	.
	.
	.
	131
	1
	0.76%
	T
	39
	5
	11.36%
	K
	Somatic
	0.0039714

	exonic
	LRBA
	synonymous SNV
	NM_001199282:c.T60G:p.G20G
	522;Name=lod=177
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr4
	151935735
	151935735
	A
	C
	het
	.
	.
	.
	34
	0
	0%
	A
	25
	7
	21.88%
	M
	Somatic
	0.0043219

	exonic
	LRBA
	synonymous SNV
	NM_001199282:c.A57G:p.G19G
	522;Name=lod=177
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr4
	151935738
	151935738
	T
	C
	het
	.
	.
	.
	35
	0
	0%
	T
	29
	5
	14.71%
	Y
	Somatic
	0.0247591

	exonic
	DDX60L
	nonsynonymous SNV
	NM_001012967:c.A4462G:p.N1488D
	　
	　
	0.43
	0.43
	0.43
	rs13110927
	0.74
	　
	　
	　
	　
	chr4
	169299528
	169299528
	T
	C
	het
	.
	.
	.
	32
	0
	0%
	T
	10
	3
	23.08%
	Y
	Somatic
	0.020155

	exonic
	SH3RF1
	nonsynonymous SNV
	NM_020870:c.T1090G:p.L364V
	573;Name=lod=284
	　
	　
	　
	　
	　
	0.07
	0.251
	0.979584
	0.999957
	1
	chr4
	170051286
	170051286
	A
	C
	het
	.
	.
	.
	40
	0
	0%
	A
	16
	4
	20%
	M
	Somatic
	0.0099357

	intronic
	SORBS2
	　
	　
	295;Name=lod=21
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr4
	186556453
	186556453
	C
	A
	het
	.
	.
	.
	50
	0
	0%
	C
	27
	3
	10%
	M
	Somatic
	0.0494158

	exonic
	FAT1
	nonsynonymous SNV
	NM_005245:c.G9597C:p.L3199F
	340;Name=lod=32
	　
	　
	　
	　
	　
	0.01
	　
	　
	　
	　
	chr4
	187532796
	187532796
	C
	G
	het
	.
	.
	.
	52
	0
	0%
	C
	10
	2
	16.67%
	S
	Somatic
	0.0327381

	exonic
	CD86
	nonsynonymous SNV
	NM_001206924:c.G592A:p.A198T
	　
	　
	0.33
	0.33
	0.33
	rs1129055
	0.21
	0
	0.990001
	0.004923
	0.58267
	chr3
	121838319
	121838319
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	181
	0
	0%
	G
	90
	4
	4.26%
	R
	Somatic
	0.0130805

	exonic
	DUX2
	synonymous SNV
	NM_012147:c.G957C:p.R319R
	462;Name=lod=101
	1
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr4
	190996453
	190996453
	G
	C
	het
	.
	.
	.
	23
	0
	0%
	G
	18
	4
	18.18%
	S
	Somatic
	0.0490956

	exonic
	DUX2,DUX4L4
	synonymous SNV
	NM_001177376:c.A759C:p.A253A
	519;Name=lod=171
	1
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr4
	191012735
	191012735
	A
	C
	het
	.
	.
	.
	67
	1
	1.47%
	A
	23
	4
	14.81%
	M
	Somatic
	0.0219903

	splicing
	FYB(NM_001465:exon15:c.2072-2A>G,NM_001243093:exon15:c.2102-2A>G,NM_199335:exon14:c.1934-2A>G)
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr5
	39122506
	39122506
	T
	C
	het
	.
	.
	.
	52
	0
	0%
	T
	13
	2
	13.33%
	Y
	Somatic
	0.0474898

	intronic
	PAIP1
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr5
	43536871
	43536871
	T
	C
	het
	.
	.
	.
	56
	0
	0%
	T
	11
	2
	15.38%
	Y
	Somatic
	0.0332481

	intronic
	ITGA2
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr5
	52358795
	52358795
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	47
	0
	0%
	C
	12
	2
	14.29%
	Y
	Somatic
	0.0497268

	intronic
	ITGA2
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr5
	52358800
	52358800
	G
	T
	het
	.
	.
	.
	44
	0
	0%
	G
	9
	2
	18.18%
	K
	Somatic
	0.037037

	exonic
	OTP
	nonsynonymous SNV
	NM_032109:c.A182G:p.E61G
	578;Name=lod=298
	　
	　
	　
	　
	　
	0.14
	0.004
	0.998193
	0.883679
	0.999953
	chr5
	76932911
	76932911
	T
	C
	het
	.
	.
	.
	91
	0
	0%
	T
	24
	3
	11.11%
	Y
	Somatic
	0.0109585

	intronic
	PCSK1
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr5
	95768514
	95768514
	T
	C
	het
	.
	.
	.
	60
	0
	0%
	T
	43
	5
	10.42%
	Y
	Somatic
	0.0153612

	exonic
	SHROOM1
	nonsynonymous SNV
	NM_133456:c.T1370G:p.V457G
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	0
	0.847
	0.974592
	0.924898
	0.234664
	chr5
	132159983
	132159983
	A
	C
	het
	.
	.
	.
	40
	0
	0%
	A
	42
	5
	10.64%
	M
	Somatic
	0.0415141

	intronic
	PLAC8L1
	　
	　
	　
	　
	0.16
	0.16
	0.16
	rs12187128
	　
	　
	　
	　
	　
	chr5
	145483713
	145483713
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	61
	0
	0%
	C
	24
	3
	11.11%
	Y
	Somatic
	0.0266549

	exonic
	NUP153
	nonsynonymous SNV
	NM_005124:c.A3604C:p.T1202P
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	0.1
	0.024
	0.158114
	0.044121
	0.33031
	chr6
	17626336
	17626336
	T
	G
	het
	.
	.
	.
	101
	2
	1.94%
	T
	38
	5
	11.63%
	K
	Somatic
	0.0235787

	intronic
	C6orf62
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr6
	24714693
	24714693
	A
	G
	het
	.
	.
	.
	84
	1
	1.18%
	A
	43
	5
	10.42%
	R
	Somatic
	0.0230169

	exonic
	ZNF184
	nonsynonymous SNV
	NM_007149:c.G1514A:p.S505N
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	0.96
	0
	0.036055
	0.005342
	0.891949
	chr6
	27419824
	27419824
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	270
	4
	1.46%
	C
	76
	10
	11.63%
	Y
	Somatic
	1.65E-04

	exonic
	OR2J3
	synonymous SNV
	NM_001005216:c.G126T:p.L42L
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr6
	29079793
	29079793
	G
	T
	het
	.
	.
	.
	52
	0
	0%
	G
	13
	2
	13.33%
	K
	Somatic
	0.0474898

	exonic
	OR12D3
	nonsynonymous SNV
	NM_030959:c.A826T:p.M276L
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	0.31
	0.112
	0.137395
	0.135916
	0.644487
	chr6
	29342239
	29342239
	T
	A
	het
	.
	.
	.
	39
	0
	0%
	T
	9
	2
	18.18%
	W
	Somatic
	0.044898

	exonic
	CFB
	nonsynonymous SNV
	NM_001710:c.G2123A:p.R708K
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	0.41
	0.001
	0.145536
	0.213962
	0.943233
	chr6
	31919365
	31919365
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	46
	0
	0%
	G
	22
	3
	12%
	R
	Somatic
	0.0402414

	intronic
	RPS18
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr6
	33240398
	33240398
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	53
	0
	0%
	C
	25
	3
	10.71%
	Y
	Somatic
	0.0383966

	intronic
	CPNE5
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr6
	36733076
	36733076
	A
	C
	het
	.
	.
	.
	43
	0
	0%
	A
	44
	5
	10.20%
	M
	Somatic
	0.0387758

	exonic
	FGD2
	nonsynonymous SNV
	NM_173558:c.T908G:p.V303G
	480;Name=lod=119
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	0.996
	0.996344
	0.790076
	0.999615
	chr6
	36982693
	36982693
	T
	G
	het
	.
	.
	.
	54
	1
	1.82%
	T
	124
	14
	10.14%
	K
	Somatic
	0.0396672

	intronic
	MRPS10
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr6
	42185475
	42185475
	T
	G
	het
	.
	.
	.
	25
	0
	0%
	T
	56
	9
	13.85%
	K
	Somatic
	0.0452625

	intronic
	CDC5L
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr6
	44413383
	44413383
	G
	T
	het
	.
	.
	.
	119
	0
	0%
	G
	18
	2
	10%
	K
	Somatic
	0.0198102

	intronic
	CRISP2
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr6
	49667510
	49667510
	T
	A
	het
	.
	.
	.
	73
	0
	0%
	T
	10
	2
	16.67%
	W
	Somatic
	0.0184874

	exonic
	DST
	nonsynonymous SNV
	NM_015548:c.A5398G:p.S1800G
	539;Name=lod=207
	　
	　
	　
	　
	　
	0.09
	　
	　
	　
	　
	chr6
	56437832
	56437832
	T
	C
	het
	.
	.
	.
	49
	0
	0%
	T
	9
	2
	18.18%
	Y
	Somatic
	0.0310734

	intronic
	DST
	　
	　
	387;Name=lod=50
	　
	　
	　
	　
	　
	0.71
	　
	　
	　
	　
	chr6
	56467691
	56467691
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	88
	0
	0%
	C
	18
	2
	10%
	Y
	Somatic
	0.0328834

	intronic
	DST
	　
	　
	317;Name=lod=26
	　
	　
	　
	　
	　
	0.1
	　
	　
	　
	　
	chr6
	56469027
	56469027
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	79
	0
	0%
	C
	26
	3
	10.34%
	Y
	Somatic
	0.0178981

	intronic
	ZNF451
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr6
	57006068
	57006068
	T
	C
	het
	.
	.
	.
	78
	0
	0%
	T
	9
	2
	18.18%
	Y
	Somatic
	0.0140449

	intronic
	COL9A1
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr6
	70966452
	70966452
	T
	G
	het
	.
	.
	.
	48
	0
	0%
	T
	25
	3
	10.71%
	K
	Somatic
	0.0466003

	intronic
	CYB5R4
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr6
	84645899
	84645899
	G
	T
	het
	.
	.
	.
	44
	0
	0%
	G
	11
	2
	15.38%
	K
	Somatic
	0.0488722

	intronic
	MDN1
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr6
	90497536
	90497536
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	81
	0
	0%
	G
	27
	3
	10%
	R
	Somatic
	0.0183035

	intronic
	PPIL6
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr6
	109721417
	109721417
	A
	G
	het
	.
	.
	.
	55
	0
	0%
	A
	12
	2
	14.29%
	R
	Somatic
	0.0387894

	exonic
	TRDN
	nonsynonymous SNV
	NM_006073:c.G288T:p.M96I
	589;Name=lod=329
	　
	　
	　
	　
	　
	0.03
	　
	　
	　
	　
	chr6
	123869702
	123869702
	C
	A
	het
	.
	.
	.
	44
	0
	0%
	C
	8
	2
	20%
	M
	Somatic
	0.0314465

	intronic
	HINT3
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr6
	126296171
	126296171
	T
	A
	het
	.
	.
	.
	62
	0
	0%
	T
	13
	2
	13.33%
	W
	Somatic
	0.0358852

	intronic
	EPB41L2
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr6
	131199419
	131199419
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	52
	0
	0%
	G
	12
	2
	14.29%
	R
	Somatic
	0.0424242

	exonic
	OLIG3
	nonsynonymous SNV
	NM_175747:c.A545C:p.H182P
	571;Name=lod=278
	　
	　
	　
	　
	　
	0.16
	0.704
	0.997901
	0.995905
	1
	chr6
	137814763
	137814763
	T
	G
	het
	.
	.
	.
	46
	0
	0%
	T
	32
	4
	11.11%
	K
	Somatic
	0.0336781

	exonic
	SIAE
	nonsynonymous SNV
	NM_170601:c.A212G:p.K71R
	358;Name=lod=38
	　
	0.1
	0.1
	0.1
	rs12282107
	0.07
	0.018
	0.974357
	0.635199
	0.998055
	chr11
	124539273
	124539273
	T
	C
	het
	.
	.
	.
	134
	0
	0%
	T
	113
	5
	4.24%
	Y
	Somatic
	0.0215012

	exonic
	SYNJ2
	nonsynonymous SNV
	NM_001178088:c.A1678C:p.T560P
	529;Name=lod=189
	　
	　
	　
	　
	　
	0.01
	0.059
	0.998282
	0.259544
	0.999992
	chr6
	158497754
	158497754
	A
	C
	het
	.
	.
	.
	56
	1
	1.75%
	A
	103
	17
	14.17%
	M
	Somatic
	0.0064156

	exonic
	LFNG
	synonymous SNV
	NM_001166355:c.G168A:p.E56E
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr7
	2552911
	2552911
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	58
	1
	1.69%
	G
	69
	8
	10.39%
	R
	Somatic
	0.0419124

	intronic
	SLC29A4
	　
	　
	　
	0.95
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr7
	5336543
	5336543
	C
	A
	het
	.
	.
	.
	20
	0
	0%
	C
	9
	4
	30.77%
	M
	Somatic
	0.0174731

	exonic
	CYP2C18
	nonsynonymous SNV
	NM_000772:c.G511T:p.G171C
	470;Name=lod=108
	　
	　
	　
	　
	　
	0
	0.561896
	0.922559
	0.071761
	0.992853
	chr10
	96454703
	96454703
	G
	T
	het
	.
	.
	.
	145
	0
	0%
	G
	91
	4
	4.21%
	K
	Somatic
	0.023615

	exonic
	IPO5
	synonymous SNV
	NM_002271:c.C2185T:p.L729L
	544;Name=lod=216
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr13
	98664575
	98664575
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	172
	0
	0%
	C
	91
	4
	4.21%
	Y
	Somatic
	0.0153773

	UTR3
	ZNF12
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr7
	6730448
	6730448
	A
	T
	het
	.
	.
	.
	60
	0
	0%
	A
	12
	2
	14.29%
	W
	Somatic
	0.0336912

	UTR3
	ZNF12
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr7
	6730458
	6730458
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	72
	0
	0%
	G
	12
	2
	14.29%
	R
	Somatic
	0.0248974

	UTR3
	ZNF12
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr7
	6730464
	6730464
	A
	C
	het
	.
	.
	.
	79
	0
	0%
	A
	16
	2
	11.11%
	M
	Somatic
	0.0328608

	UTR3
	ZNF12
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr7
	6730466
	6730466
	A
	G
	het
	.
	.
	.
	82
	0
	0%
	A
	17
	2
	10.53%
	R
	Somatic
	0.0338614

	exonic
	BCL10
	synonymous SNV
	NM_003921:c.G486A:p.T162T
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr1
	85733526
	85733526
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	202
	0
	0%
	C
	138
	6
	4.17%
	Y
	Somatic
	0.0048845

	exonic
	YES1
	stopgain SNV
	NM_005433:c.C832T:p.R278X
	650;Name=lod=582
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	0.715559
	0.87839
	1
	0.999999
	chr18
	743308
	743308
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	148
	0
	0%
	G
	115
	5
	4.17%
	R
	Somatic
	0.0171742

	intronic
	SNX13
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr7
	17843008
	17843008
	T
	A
	het
	.
	.
	.
	57
	0
	0%
	T
	13
	2
	13.33%
	W
	Somatic
	0.0410798

	intronic
	DFNA5
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr7
	24756790
	24756790
	A
	G
	het
	.
	.
	.
	20
	0
	0%
	A
	34
	8
	19.05%
	R
	Somatic
	0.0349088

	intronic
	HOXA2
	　
	　
	389;Name=lod=51
	　
	　
	　
	　
	rs73683593
	　
	　
	　
	　
	　
	chr7
	27141651
	27141651
	T
	C
	het
	.
	.
	.
	34
	0
	0%
	T
	28
	4
	12.50%
	Y
	Somatic
	0.0498945

	exonic
	ABCA13
	nonsynonymous SNV
	NM_152701:c.A10191C:p.K3397N
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	0.03
	　
	　
	　
	　
	chr7
	48378039
	48378039
	A
	C
	het
	prostate
	carcinoma
	NS
	40
	0
	0%
	A
	10
	3
	23.08%
	M
	Somatic
	0.0122087

	intronic
	PSPH
	　
	　
	　
	　
	0.23
	0.23
	0.23
	rs77534057
	　
	　
	　
	　
	　
	chr7
	56087465
	56087465
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	19
	0
	0%
	G
	57
	13
	18.57%
	R
	Somatic
	0.0337593

	intronic
	PSPH
	　
	　
	　
	　
	0.23
	0.23
	0.23
	rs77874436
	　
	　
	　
	　
	　
	chr7
	56087474
	56087474
	A
	G
	het
	.
	.
	.
	20
	0
	0%
	A
	51
	11
	17.74%
	R
	Somatic
	0.0362985

	intergenic
	LOC100130849(dist=58420),MIR4283-1(dist=15233)
	　
	　
	　
	0.99
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr7
	57008259
	57008259
	G
	C
	het
	.
	.
	.
	35
	0
	0%
	G
	32
	5
	13.51%
	S
	Somatic
	0.0311543

	exonic
	ZNF107
	nonsynonymous SNV
	NM_001013746:c.A1118G:p.E373G
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	0.15
	0.021
	0.086491
	0
	0.587292
	chr7
	64167800
	64167800
	A
	G
	het
	.
	.
	.
	383
	7
	1.79%
	A
	125
	19
	13.19%
	R
	Somatic
	6.39E-07

	exonic
	ZNF107
	synonymous SNV
	NM_001013746:c.C1596T:p.A532A
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr7
	64168278
	64168278
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	317
	5
	1.55%
	C
	87
	10
	10.31%
	Y
	Somatic
	3.13E-04

	exonic
	VKORC1L1
	nonsynonymous SNV
	NM_173517:c.T40G:p.W14G
	710;Name=lod=1020
	0.97
	　
	　
	　
	　
	0
	0.999
	0.976987
	0.006204
	1
	chr7
	65338398
	65338398
	T
	G
	het
	.
	.
	.
	32
	0
	0%
	T
	29
	5
	14.71%
	K
	Somatic
	0.0311355

	exonic
	POR
	nonsynonymous SNV
	NM_000941:c.A1337C:p.H446P
	632;Name=lod=494
	　
	　
	　
	　
	　
	0
	0.999
	0.998077
	0.999998
	1
	chr7
	75614464
	75614464
	A
	C
	het
	.
	.
	.
	70
	1
	1.41%
	A
	33
	4
	10.81%
	M
	Somatic
	0.0459777

	intergenic
	LOC100132832(dist=6108),CCDC146(dist=63471)
	　
	　
	　
	0.98
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr7
	76688463
	76688463
	A
	G
	het
	.
	.
	.
	50
	0
	0%
	A
	70
	8
	10.26%
	R
	Somatic
	0.0163998

	intergenic
	LOC100132832(dist=6201),CCDC146(dist=63378)
	　
	　
	　
	0.98
	　
	　
	　
	　
	0.01
	　
	　
	　
	　
	chr7
	76688556
	76688556
	T
	C
	het
	.
	.
	.
	57
	0
	0%
	T
	159
	19
	10.67%
	Y
	Somatic
	0.0039799

	exonic
	FZD1
	synonymous SNV
	NM_003505:c.C762T:p.G254G
	506;Name=lod=152
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr7
	90894957
	90894957
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	44
	0
	0%
	C
	11
	2
	15.38%
	Y
	Somatic
	0.0488722

	intronic
	ASB4
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr7
	95125052
	95125052
	T
	C
	het
	.
	.
	.
	29
	0
	0%
	T
	21
	4
	16%
	Y
	Somatic
	0.0399999

	exonic
	FBXL6
	synonymous SNV
	NM_012162:c.C1053T:p.P351P
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr8
	145580132
	145580132
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	141
	0
	0%
	G
	139
	6
	4.14%
	R
	Somatic
	0.0161224

	exonic
	MUC17
	nonsynonymous SNV
	NM_001040105:c.G11375T:p.S3792I
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	0.889
	0.962678
	0.001669
	0.86979
	chr7
	100686072
	100686072
	G
	T
	het
	.
	.
	.
	129
	2
	1.53%
	G
	47
	6
	11.32%
	K
	Somatic
	0.0077547

	intronic
	POLR2J
	　
	　
	　
	0.99
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr7
	102119224
	102119224
	A
	C
	het
	.
	.
	.
	59
	1
	1.67%
	A
	82
	20
	19.61%
	M
	Somatic
	4.19E-04

	intronic
	NAMPT
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr7
	105912524
	105912524
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	26
	0
	0%
	G
	17
	4
	19.05%
	R
	Somatic
	0.0335548

	splicing
	DOCK4(NM_014705:exon18:c.1744+1G>T)
	　
	　
	692;Name=lod=862
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr7
	111517085
	111517085
	C
	A
	het
	.
	.
	.
	70
	0
	0%
	C
	17
	2
	10.53%
	M
	Somatic
	0.043667

	intronic
	IQUB
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr7
	123143456
	123143456
	A
	G
	het
	.
	.
	.
	69
	0
	0%
	A
	17
	2
	10.53%
	R
	Somatic
	0.0446708

	intronic
	FLNC
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr7
	128482767
	128482767
	A
	G
	het
	.
	.
	.
	23
	0
	0%
	A
	11
	4
	26.67%
	R
	Somatic
	0.0184922

	intronic
	AKR1D1
	　
	　
	　
	　
	0.72
	0.72
	0.72
	rs2120846
	　
	　
	　
	　
	　
	chr7
	137773291
	137773291
	T
	G
	het
	.
	.
	.
	46
	0
	0%
	T
	30
	4
	11.76%
	K
	Somatic
	0.0293226

	intronic
	TRIM24
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr7
	138189190
	138189190
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	32
	0
	0%
	C
	21
	7
	25%
	Y
	Somatic
	0.0030658

	intergenic
	LOC730441(dist=392142),MTRNR2L6(dist=9921)
	　
	　
	　
	0.94
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr7
	142364210
	142364210
	A
	C
	het
	.
	.
	.
	32
	0
	0%
	A
	13
	3
	18.75%
	M
	Somatic
	0.0323774

	exonic
	CLCN1
	nonsynonymous SNV
	NM_000083:c.G152C:p.G51A
	　
	　
	　
	　
	　
	rs75643846
	0.13
	0.001
	0.988519
	0.016364
	0.650654
	chr7
	143013457
	143013457
	G
	C
	het
	.
	.
	.
	80
	0
	0%
	G
	255
	90
	26.09%
	S
	Somatic
	5.23E-10

	intronic
	CNTNAP2
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr7
	148106459
	148106459
	A
	T
	het
	.
	.
	.
	63
	1
	1.56%
	A
	43
	6
	12.24%
	W
	Somatic
	0.0253976

	intronic
	ESYT2
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr7
	158586300
	158586300
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	56
	0
	0%
	C
	18
	3
	14.29%
	Y
	Somatic
	0.0181818

	exonic
	ZNF596
	nonsynonymous SNV
	NM_001042415:c.T929A:p.L310H
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	0.1
	0
	0.130308
	5.32E-04
	0.600628
	chr8
	195776
	195776
	T
	A
	het
	.
	.
	.
	125
	2
	1.57%
	T
	36
	4
	10%
	W
	Somatic
	0.0297549

	exonic
	ZNF596
	synonymous SNV
	NM_001042415:c.G942A:p.K314K
	366;Name=lod=41
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr8
	195789
	195789
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	118
	2
	1.67%
	G
	33
	4
	10.81%
	R
	Somatic
	0.0278655

	exonic
	SGK223
	nonsynonymous SNV
	NM_001080826:c.T1083G:p.S361R
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	0.08
	0.443808
	0.005212
	0.018933
	0.984108
	chr8
	8234836
	8234836
	A
	C
	het
	.
	.
	.
	68
	1
	1.45%
	A
	44
	5
	10.20%
	M
	Somatic
	0.0441737

	intronic
	LPL
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr8
	19822769
	19822769
	G
	T
	het
	.
	.
	.
	73
	0
	0%
	G
	31
	4
	11.43%
	K
	Somatic
	0.0097703

	exonic
	RRS1
	nonsynonymous SNV
	NM_015169:c.C424G:p.R142G
	674;Name=lod=731
	　
	　
	　
	　
	　
	0.36
	0.998
	0.998789
	0.999458
	1
	chr8
	67341790
	67341790
	C
	G
	het
	.
	.
	.
	38
	0
	0%
	C
	38
	5
	11.63%
	S
	Somatic
	0.0375698

	exonic
	MYBL1
	nonsynonymous SNV
	NM_001080416:c.G557A:p.R186K
	714;Name=lod=1065
	　
	　
	　
	　
	　
	0
	　
	　
	　
	　
	chr8
	67507948
	67507948
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	38
	0
	0%
	C
	9
	2
	18.18%
	Y
	Somatic
	0.0467687

	intronic
	PREX2
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr8
	68992850
	68992850
	T
	C
	het
	.
	.
	.
	77
	0
	0%
	T
	16
	2
	11.11%
	Y
	Somatic
	0.0342665

	splicing
	CNBD1(NM_173538:exon4:c.431+1G>A)
	　
	　
	366;Name=lod=41
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr8
	87951983
	87951983
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	61
	0
	0%
	G
	13
	2
	13.33%
	R
	Somatic
	0.0368421

	intronic
	KIAA1429
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr8
	95547006
	95547006
	T
	A
	het
	.
	.
	.
	21
	0
	0%
	T
	19
	5
	20.83%
	W
	Somatic
	0.0347892

	exonic
	RGS22
	synonymous SNV
	NM_015668:c.T2211A:p.I737I
	560;Name=lod=252
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr8
	101020753
	101020753
	A
	T
	het
	.
	.
	.
	101
	2
	1.94%
	A
	40
	5
	11.11%
	W
	Somatic
	0.0273274

	splicing
	PKHD1L1(NM_177531:exon76:c.12331-2A>G)
	　
	　
	515;Name=lod=165
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr8
	110535460
	110535460
	A
	G
	het
	.
	.
	.
	109
	1
	0.91%
	A
	21
	3
	12.50%
	R
	Somatic
	0.0181661

	exonic;splicing
	RAD21;RAD21
	nonsynonymous SNV
	NM_006265:c.T815G:p.M272R
	564;Name=lod=262
	　
	　
	　
	　
	　
	0.29
	0.60236
	0.974533
	0.977151
	0.999035
	chr8
	117868527
	117868527
	A
	C
	het
	.
	.
	.
	109
	2
	1.80%
	A
	46
	6
	11.54%
	M
	Somatic
	0.0134767

	intronic
	EFR3A
	　
	　
	559;Name=lod=250
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr8
	132962209
	132962209
	T
	A
	het
	.
	.
	.
	58
	0
	0%
	T
	15
	2
	11.76%
	W
	Somatic
	0.049009

	exonic
	EFR3A
	nonsynonymous SNV
	NM_015137:c.A484G:p.T162A
	622;Name=lod=450
	　
	　
	　
	　
	　
	0.28
	　
	　
	　
	　
	chr8
	132962333
	132962333
	A
	G
	het
	.
	.
	.
	50
	0
	0%
	A
	11
	2
	15.38%
	R
	Somatic
	0.0399386

	intronic
	PTK2
	　
	　
	336;Name=lod=31
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr8
	141780915
	141780915
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	25
	0
	0%
	G
	9
	3
	25%
	R
	Somatic
	0.028314

	exonic
	EPPK1
	nonsynonymous SNV
	NM_031308:c.A3332C:p.H1111P
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr8
	144944090
	144944090
	T
	G
	het
	.
	.
	.
	30
	0
	0%
	T
	30
	6
	16.67%
	K
	Somatic
	0.0214376

	exonic
	PLEC
	nonsynonymous SNV
	NM_201378:c.T3434G:p.V1145G
	459;Name=lod=98
	　
	　
	　
	　
	　
	0
	0.782024
	0.998441
	0.978278
	0.989262
	chr8
	145001858
	145001858
	A
	C
	het
	.
	.
	.
	27
	0
	0%
	A
	12
	4
	25%
	M
	Somatic
	0.0147476

	intronic
	PLEC
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr8
	145012298
	145012298
	A
	G
	het
	.
	.
	.
	30
	0
	0%
	A
	23
	4
	14.81%
	R
	Somatic
	0.0444293

	exonic
	SPATC1
	nonsynonymous SNV
	NM_198572:c.T1337G:p.V446G
	536;Name=lod=201
	　
	　
	　
	　
	　
	0
	0.986
	0.993114
	0.369269
	0.99823
	chr8
	145096163
	145096163
	T
	G
	het
	.
	.
	.
	58
	1
	1.69%
	T
	52
	9
	14.75%
	K
	Somatic
	0.0095921

	exonic
	OPLAH
	nonsynonymous SNV
	NM_017570:c.A1787C:p.H596P
	467;Name=lod=105
	　
	　
	　
	　
	　
	0.27
	　
	　
	　
	　
	chr8
	145111578
	145111578
	T
	G
	het
	.
	.
	.
	53
	1
	1.85%
	T
	63
	9
	12.50%
	K
	Somatic
	0.0266396

	intronic
	CPSF1
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr8
	145626507
	145626507
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	48
	0
	0%
	G
	21
	3
	12.50%
	R
	Somatic
	0.033937

	exonic
	AQP7
	nonsynonymous SNV
	NM_001170:c.T343C:p.Y115H
	259;Name=lod=15
	0.97
	0.19
	0.19
	0.19
	rs74668961
	0.02
	0.012
	0.998419
	0.999905
	1
	chr9
	33386465
	33386465
	A
	G
	het
	.
	.
	.
	11
	0
	0%
	A
	29
	11
	27.50%
	R
	Somatic
	0.0485407

	exonic
	CA9
	nonsynonymous SNV
	NM_001216:c.A543C:p.E181D
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	0.02
	0.033
	0.123018
	0.881512
	0.868791
	chr9
	35675867
	35675867
	A
	C
	het
	.
	.
	.
	37
	0
	0%
	A
	35
	5
	12.50%
	M
	Somatic
	0.0333037

	exonic
	FAM75A4,FAM75A5,FAM75A7
	nonsynonymous SNV
	NM_001113541:c.G3602A:p.S1201N
	　
	1
	　
	　
	　
	　
	0.04
	　
	　
	　
	　
	chr9
	41321702
	41321702
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	46
	0
	0%
	C
	16
	3
	15.79%
	Y
	Somatic
	0.0221841

	ncRNA_exonic
	LOC653501
	　
	　
	　
	1
	　
	　
	　
	rs35662082
	0.18
	　
	　
	　
	　
	chr9
	41592344
	41592344
	A
	G
	het
	.
	.
	.
	75
	1
	1.32%
	A
	29
	4
	12.12%
	R
	Somatic
	0.0286511

	intronic
	CNTNAP3B
	　
	　
	　
	1
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr9
	43915911
	43915911
	G
	T
	het
	.
	.
	.
	67
	0
	0%
	G
	15
	2
	11.76%
	K
	Somatic
	0.0390132

	exonic
	CTSK
	nonsynonymous SNV
	NM_000396:c.G470A:p.G157D
	584;Name=lod=315
	　
	　
	　
	　
	　
	0
	0.954
	0.998844
	0.999997
	1
	chr1
	150776645
	150776645
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	141
	0
	0%
	C
	93
	4
	4.12%
	Y
	Somatic
	0.0265821

	exonic
	UBQLN1
	stopgain SNV
	NM_013438:c.A184T:p.K62X
	694;Name=lod=885
	　
	　
	　
	　
	　
	0
	0.735243
	0.998073
	1
	1
	chr9
	86301067
	86301067
	T
	A
	het
	.
	.
	.
	52
	0
	0%
	T
	13
	2
	13.33%
	W
	Somatic
	0.0474898

	intronic
	NTRK2
	　
	　
	676;Name=lod=742
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr9
	87342549
	87342549
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	78
	0
	0%
	C
	18
	2
	10%
	Y
	Somatic
	0.0399748

	exonic;splicing
	AGTPBP1;AGTPBP1
	synonymous SNV
	NM_015239:c.T291G:p.G97G
	456;Name=lod=95
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr9
	88292496
	88292496
	A
	C
	het
	.
	.
	.
	77
	1
	1.28%
	A
	36
	4
	10%
	M
	Somatic
	0.0445032

	intronic
	SPTLC1
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr9
	94809889
	94809889
	A
	C
	het
	.
	.
	.
	90
	0
	0%
	A
	32
	4
	11.11%
	M
	Somatic
	0.0058851

	exonic;splicing
	ABCA1;ABCA1
	stopgain SNV
	NM_005502:c.A5383T:p.K1795X
	665;Name=lod=671
	　
	　
	　
	　
	　
	0.29
	0.735272
	0.99825
	1
	1
	chr9
	107556791
	107556791
	T
	A
	het
	.
	.
	.
	39
	0
	0%
	T
	22
	6
	21.43%
	W
	Somatic
	0.0037751

	intronic
	CTNNAL1
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr9
	111735131
	111735131
	G
	T
	het
	.
	.
	.
	40
	0
	0%
	G
	27
	4
	12.90%
	K
	Somatic
	0.0323836

	exonic
	SVEP1
	synonymous SNV
	NM_153366:c.T7626G:p.G2542G
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr9
	113170254
	113170254
	A
	C
	het
	.
	.
	.
	67
	1
	1.47%
	A
	40
	5
	11.11%
	M
	Somatic
	0.0361063

	exonic
	KIAA0368
	nonsynonymous SNV
	NM_001080398:c.A197G:p.E66G
	538;Name=lod=204
	　
	　
	　
	　
	　
	0.25
	　
	　
	　
	　
	chr9
	114246716
	114246716
	T
	C
	het
	.
	.
	.
	50
	0
	0%
	T
	23
	4
	14.81%
	Y
	Somatic
	0.0129685

	intronic
	ASTN2
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr9
	119903798
	119903798
	A
	C
	het
	.
	.
	.
	54
	1
	1.82%
	A
	36
	5
	12.20%
	M
	Somatic
	0.0493106

	exonic
	MEGF9
	nonsynonymous SNV
	NM_001080497:c.A439C:p.T147P
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	0
	　
	　
	　
	　
	chr9
	123476198
	123476198
	T
	G
	het
	.
	.
	.
	55
	1
	1.79%
	T
	33
	5
	13.16%
	K
	Somatic
	0.037913

	intronic
	DBH
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr9
	136516721
	136516721
	T
	G
	het
	.
	.
	.
	50
	1
	1.96%
	T
	77
	10
	11.49%
	K
	Somatic
	0.0403374

	splicing
	BRD3(NM_007371:exon9:c.1407+2T>G)
	　
	　
	492;Name=lod=133
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr9
	136906880
	136906880
	A
	C
	het
	.
	.
	.
	27
	0
	0%
	A
	32
	6
	15.79%
	M
	Somatic
	0.0334227

	exonic
	FBXW5
	nonsynonymous SNV
	NM_018998:c.C545A:p.S182Y
	374;Name=lod=44
	　
	　
	　
	　
	　
	0.03
	0.984
	0.998134
	0.945676
	0.999973
	chr9
	139837129
	139837129
	G
	T
	het
	.
	.
	.
	66
	0
	0%
	G
	14
	2
	12.50%
	K
	Somatic
	0.0361337

	exonic;splicing
	FBXW5;FBXW5
	nonsynonymous SNV
	NM_018998:c.A527C:p.D176A
	385;Name=lod=49
	　
	　
	　
	　
	　
	0.02
	0.952
	0.994884
	0.992393
	0.999985
	chr9
	139837147
	139837147
	T
	G
	het
	.
	.
	.
	70
	0
	0%
	T
	15
	2
	11.76%
	K
	Somatic
	0.0363539

	exonic
	DPP7
	synonymous SNV
	NM_013379:c.G912A:p.T304T
	　
	　
	　
	　
	　
	rs151014148
	　
	　
	　
	　
	　
	chr9
	140007216
	140007216
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	29
	0
	0%
	C
	21
	4
	16%
	Y
	Somatic
	0.0399999

	intronic
	CACNA1B
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr9
	140941531
	140941531
	A
	G
	het
	.
	.
	.
	17
	0
	0%
	A
	15
	5
	25%
	R
	Somatic
	0.035568

	exonic
	TUBB8
	synonymous SNV
	NM_177987:c.C751A:p.R251R
	849;Name=lod=3750
	0.97
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr10
	93581
	93581
	G
	T
	het
	.
	.
	.
	60
	1
	1.64%
	G
	66
	9
	12%
	K
	Somatic
	0.0199739

	exonic
	FBXO18
	nonsynonymous SNV
	NM_178150:c.T2470G:p.Y824D
	512;Name=lod=160
	　
	　
	　
	　
	　
	0
	0.999
	0.998591
	0.996321
	1
	chr10
	5966345
	5966345
	T
	G
	het
	.
	.
	.
	58
	1
	1.69%
	T
	61
	7
	10.29%
	K
	Somatic
	0.0481884

	exonic
	CACNB2
	synonymous SNV
	NM_001167945:c.A39T:p.S13S
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr10
	18439814
	18439814
	A
	T
	het
	.
	.
	.
	49
	0
	0%
	A
	12
	2
	14.29%
	W
	Somatic
	0.046595

	exonic
	ABI1
	synonymous SNV
	NM_001178125:c.T660A:p.P220P
	399;Name=lod=56
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr10
	27040681
	27040681
	A
	T
	het
	.
	.
	.
	84
	1
	1.18%
	A
	38
	7
	15.56%
	W
	Somatic
	0.0025076

	exonic
	ABI1
	synonymous SNV
	NM_001178125:c.G651A:p.P217P
	517;Name=lod=169
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr10
	27040690
	27040690
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	74
	0
	0%
	C
	35
	4
	10.26%
	Y
	Somatic
	0.0127744

	exonic
	PLA2G4A
	synonymous SNV
	NM_024420:c.C2109T:p.N703N
	539;Name=lod=206
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr1
	186948595
	186948595
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	213
	0
	0%
	C
	93
	4
	4.12%
	Y
	Somatic
	0.0091809

	exonic
	ZNF33B
	nonsynonymous SNV
	NM_006955:c.T1475C:p.I492T
	440;Name=lod=82
	0.93
	　
	　
	　
	　
	1
	0.067
	0.991816
	0.005892
	0.67976
	chr10
	43088923
	43088923
	A
	G
	het
	.
	.
	.
	240
	3
	1.23%
	A
	97
	12
	11.01%
	R
	Somatic
	9.12E-05

	intronic
	BMS1
	　
	　
	　
	0.96
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr10
	43318525
	43318525
	T
	C
	het
	.
	.
	.
	227
	4
	1.73%
	T
	105
	13
	11.02%
	Y
	Somatic
	2.88E-04

	exonic
	PNPLA1
	nonsynonymous SNV
	NM_001145716:c.T1306C:p.S436P
	　
	　
	0.64
	0.64
	0.64
	rs4713956
	　
	0
	0.205575
	4.60E-05
	0.414396
	chr6
	36275458
	36275458
	T
	C
	het
	.
	.
	.
	181
	0
	0%
	T
	140
	6
	4.11%
	Y
	Somatic
	0.0074761

	exonic
	SACS
	nonsynonymous SNV
	NM_014363:c.C2231T:p.A744V
	624;Name=lod=459
	　
	　
	　
	　
	　
	0.05
	0
	0.995387
	0.972569
	0.999997
	chr13
	23915784
	23915784
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	158
	0
	0%
	G
	71
	3
	4.05%
	R
	Somatic
	0.0315544

	intronic
	AGAP8,PARG
	　
	　
	483;Name=lod=123
	1
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr10
	51240690
	51240690
	C
	G
	het
	.
	.
	.
	42
	0
	0%
	C
	42
	5
	10.64%
	S
	Somatic
	0.0369556

	intronic
	CDH23
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr10
	73405767
	73405767
	T
	G
	het
	.
	.
	.
	25
	0
	0%
	T
	48
	8
	14.29%
	K
	Somatic
	0.0441638

	intronic
	LIPJ
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr10
	90356738
	90356738
	G
	C
	het
	.
	.
	.
	65
	0
	0%
	G
	12
	2
	14.29%
	S
	Somatic
	0.0295359

	intronic
	KIF20B
	　
	　
	　
	　
	0.37
	0.37
	0.37
	rs3758389
	　
	　
	　
	　
	　
	chr10
	91532432
	91532432
	A
	T
	het
	.
	.
	.
	68
	0
	0%
	A
	18
	2
	10%
	W
	Somatic
	0.0496343

	exonic
	LRRC8E
	nonsynonymous SNV
	NM_025061:c.C1753T:p.R585W
	538;Name=lod=204
	　
	　
	　
	　
	　
	0.01
	0.936
	0.99821
	0.258574
	0.998961
	chr19
	7965160
	7965160
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	116
	0
	0%
	C
	95
	4
	4.04%
	Y
	Somatic
	0.0434847

	exonic
	CNNM1
	nonsynonymous SNV
	NM_020348:c.A247C:p.T83P
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	0.17
	　
	　
	　
	　
	chr10
	101089391
	101089391
	A
	C
	het
	.
	.
	.
	35
	0
	0%
	A
	21
	4
	16%
	M
	Somatic
	0.0259415

	exonic
	TNPO3
	nonsynonymous SNV
	NM_001191028:c.C2068T:p.R690W
	532;Name=lod=193
	　
	　
	　
	　
	　
	0
	0.985
	0.798177
	0.999833
	0.999974
	chr7
	128614935
	128614935
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	113
	0
	0%
	G
	97
	4
	3.96%
	R
	Somatic
	0.0480586

	exonic
	DNMBP
	synonymous SNV
	NM_015221:c.A1905C:p.P635P
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr10
	101715326
	101715326
	T
	G
	het
	.
	.
	.
	32
	0
	0%
	T
	119
	16
	11.85%
	K
	Somatic
	0.0276917

	exonic
	PSD
	nonsynonymous SNV
	NM_002779:c.T2537G:p.V846G
	527;Name=lod=184
	　
	　
	　
	　
	　
	0
	0.969
	0.975791
	0.955939
	0.999958
	chr10
	104164673
	104164673
	A
	C
	het
	.
	.
	.
	30
	0
	0%
	A
	46
	10
	17.86%
	M
	Somatic
	0.0100559

	exonic
	EMX2
	nonsynonymous SNV
	NM_001165924:c.A230C:p.H77P
	781;Name=lod=1985
	　
	　
	　
	　
	　
	0.11
	0.999
	0.984189
	0.754868
	1
	chr10
	119303008
	119303008
	A
	C
	het
	.
	.
	.
	44
	0
	0%
	A
	19
	3
	13.64%
	M
	Somatic
	0.0336538

	exonic
	TACC2
	nonsynonymous SNV
	NM_006997:c.G310A:p.E104K
	525;Name=lod=182
	　
	　
	　
	　
	　
	0
	0.98
	0.999606
	0.969841
	0.999085
	chr10
	123970016
	123970016
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	34
	0
	0%
	G
	45
	6
	11.76%
	R
	Somatic
	0.0411783

	exonic
	C10orf88
	nonsynonymous SNV
	NM_024942:c.T391A:p.Y131N
	363;Name=lod=40
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	0.999
	0.997008
	0.767446
	0.956018
	chr10
	124711520
	124711520
	A
	T
	het
	.
	.
	.
	42
	0
	0%
	A
	10
	2
	16.67%
	W
	Somatic
	0.0461216

	exonic
	C1orf112
	nonsynonymous SNV
	NM_018186:c.C799T:p.L267F
	463;Name=lod=102
	　
	　
	　
	　
	　
	0
	0.687
	0.979818
	0.978338
	0.999978
	chr1
	169792564
	169792564
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	208
	0
	0%
	C
	98
	4
	3.92%
	Y
	Somatic
	0.0112602

	intronic
	ADAM12
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr10
	127789601
	127789601
	A
	C
	het
	.
	.
	.
	51
	0
	0%
	A
	39
	5
	11.36%
	M
	Somatic
	0.0187435

	exonic
	LTBP3
	synonymous SNV
	NM_001130144:c.G612A:p.Q204Q
	516;Name=lod=166
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr11
	65321571
	65321571
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	122
	0
	0%
	C
	98
	4
	3.92%
	Y
	Somatic
	0.0416158

	intronic
	DUX2,DUX4L3,DUX4L5,DUX4L6,DUX4L7
	　
	　
	　
	1
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr10
	135488245
	135488245
	A
	C
	het
	.
	.
	.
	68
	0
	0%
	A
	18
	2
	10%
	M
	Somatic
	0.0496343

	exonic
	ZNF778
	nonsynonymous SNV
	NM_182531:c.G1659T:p.Q553H
	422;Name=lod=69
	　
	0.74
	0.74
	0.74
	rs9921361
	0.03
	　
	　
	　
	　
	chr16
	89294439
	89294439
	G
	T
	het
	.
	.
	.
	182
	0
	0%
	G
	98
	4
	3.92%
	K
	Somatic
	0.0160139

	intronic
	B4GALNT4
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr11
	379857
	379857
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	49
	0
	0%
	C
	30
	4
	11.76%
	Y
	Somatic
	0.025237

	exonic
	ROCK2
	nonsynonymous SNV
	NM_004850:c.C1835T:p.A612V
	708;Name=lod=1003
	　
	　
	　
	　
	　
	0.05
	0.001
	0.998958
	0.509688
	0.999811
	chr2
	11355067
	11355067
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	179
	0
	0%
	G
	123
	5
	3.91%
	R
	Somatic
	0.0120293

	intergenic
	MUC2(dist=51072),MUC5B(dist=88806)
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr11
	1155489
	1155489
	C
	G
	het
	.
	.
	.
	29
	0
	0%
	C
	13
	3
	18.75%
	S
	Somatic
	0.0394644

	intronic
	LMO1
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr11
	8284852
	8284852
	T
	G
	het
	.
	.
	.
	27
	0
	0%
	T
	18
	5
	21.74%
	K
	Somatic
	0.0158815

	intronic
	PLEKHA7
	　
	　
	667;Name=lod=683
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr11
	16996317
	16996317
	T
	A
	het
	.
	.
	.
	47
	0
	0%
	T
	8
	2
	20%
	W
	Somatic
	0.0281955

	exonic
	USH1C
	nonsynonymous SNV
	NM_153676:c.A1807C:p.I603L
	490;Name=lod=131
	　
	　
	　
	　
	　
	0.68
	0.001
	0.99831
	1.12E-04
	0.829323
	chr11
	17531109
	17531109
	T
	G
	het
	.
	.
	.
	17
	0
	0%
	T
	40
	10
	20%
	K
	Somatic
	0.0414214

	UTR3
	LRRC4C
	　
	　
	721;Name=lod=1131
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr11
	40135867
	40135867
	T
	C
	het
	.
	.
	.
	101
	0
	0%
	T
	18
	3
	14.29%
	Y
	Somatic
	0.0045048

	UTR3
	LRRC4C
	　
	　
	721;Name=lod=1131
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr11
	40135870
	40135870
	T
	A
	het
	.
	.
	.
	113
	0
	0%
	T
	17
	4
	19.05%
	W
	Somatic
	4.66E-04

	exonic
	OR4S1
	synonymous SNV
	NM_001004725:c.G924A:p.E308E
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr11
	48328698
	48328698
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	76
	0
	0%
	G
	25
	3
	10.71%
	R
	Somatic
	0.0179897

	intronic
	MS4A13
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr11
	60285734
	60285734
	C
	A
	het
	.
	.
	.
	59
	0
	0%
	C
	11
	2
	15.38%
	M
	Somatic
	0.0305164

	exonic
	AHNAK
	nonsynonymous SNV
	NM_001620:c.A13456G:p.S4486G
	352;Name=lod=36
	　
	　
	　
	　
	　
	1
	0
	0.908173
	1.00E-05
	0.823627
	chr11
	62288433
	62288433
	T
	C
	het
	.
	.
	.
	310
	3
	0.96%
	T
	94
	11
	10.48%
	Y
	Somatic
	2.97E-05

	exonic
	PPP2R5B
	nonsynonymous SNV
	NM_006244:c.A28C:p.T10P
	671;Name=lod=710
	　
	　
	　
	　
	　
	0.06
	0.038
	0.995269
	0.048996
	0.507563
	chr11
	64693234
	64693234
	A
	C
	het
	.
	.
	.
	32
	0
	0%
	A
	22
	5
	18.52%
	M
	Somatic
	0.0161254

	UTR5
	LRFN4
	　
	　
	401;Name=lod=57
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr11
	66625174
	66625174
	A
	C
	het
	.
	.
	.
	28
	0
	0%
	A
	11
	4
	26.67%
	M
	Somatic
	0.0110607

	intronic
	PITPNM1
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr11
	67263094
	67263094
	T
	G
	het
	.
	.
	.
	23
	0
	0%
	T
	13
	4
	23.53%
	K
	Somatic
	0.0260422

	exonic
	AMOTL1
	nonsynonymous SNV
	NM_130847:c.A1183C:p.T395P
	511;Name=lod=159
	　
	　
	　
	　
	　
	0.18
	　
	　
	　
	　
	chr11
	94554757
	94554757
	A
	C
	het
	.
	.
	.
	64
	1
	1.54%
	A
	38
	5
	11.63%
	M
	Somatic
	0.0358837

	intronic
	MTMR2
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr11
	95583953
	95583953
	C
	A
	het
	.
	.
	.
	87
	0
	0%
	C
	14
	2
	12.50%
	M
	Somatic
	0.0228441

	intronic
	DYNC2H1
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr11
	103112211
	103112211
	A
	C
	het
	.
	.
	.
	72
	0
	0%
	A
	16
	2
	11.11%
	M
	Somatic
	0.0382022

	exonic
	OLFML2A
	nonsynonymous SNV
	NM_182487:c.C1672T:p.L558F
	409;Name=lod=61
	　
	　
	　
	　
	　
	0
	0.993
	0.999319
	0.99884
	1
	chr9
	127572404
	127572404
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	115
	0
	0%
	C
	99
	4
	3.88%
	Y
	Somatic
	0.0483004

	intronic
	SCN4B
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr11
	118011841
	118011841
	T
	G
	het
	.
	.
	.
	61
	1
	1.61%
	T
	93
	14
	13.08%
	K
	Somatic
	0.0078505

	exonic
	BCL9L
	synonymous SNV
	NM_182557:c.A1329C:p.P443P
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr11
	118773123
	118773123
	T
	G
	het
	.
	.
	.
	65
	1
	1.52%
	T
	49
	6
	10.91%
	K
	Somatic
	0.0335166

	intronic
	STT3A
	　
	　
	696;Name=lod=899
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr11
	125472846
	125472846
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	81
	0
	0%
	G
	18
	2
	10%
	R
	Somatic
	0.0376238

	ncRNA_intronic
	LOC100288778
	　
	　
	　
	0.98
	　
	　
	　
	rs2981830
	　
	　
	　
	　
	　
	chr12
	88403
	88403
	T
	C
	het
	.
	.
	.
	58
	1
	1.69%
	T
	63
	9
	12.50%
	Y
	Somatic
	0.0192702

	ncRNA_exonic
	LOC100288778
	　
	　
	381;Name=lod=47
	0.98
	　
	　
	　
	　
	0.36
	　
	　
	　
	　
	chr12
	90810
	90810
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	27
	0
	0%
	G
	30
	11
	26.83%
	R
	Somatic
	0.0020609

	intronic
	DYRK4
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr12
	4700490
	4700490
	T
	G
	het
	.
	.
	.
	49
	1
	2%
	T
	45
	7
	13.46%
	K
	Somatic
	0.0339349

	exonic
	USP5
	nonsynonymous SNV
	NM_001098536:c.A754C:p.T252P
	493;Name=lod=135
	　
	　
	　
	　
	　
	0
	0.961
	0.997906
	0.999995
	1
	chr12
	6966040
	6966040
	A
	C
	het
	.
	.
	.
	24
	0
	0%
	A
	59
	12
	16.90%
	M
	Somatic
	0.0234231

	exonic
	PER3
	synonymous SNV
	NM_016831:c.G3450A:p.G1150G
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr1
	7897137
	7897137
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	120
	0
	0%
	G
	100
	4
	3.85%
	R
	Somatic
	0.0450292

	intergenic
	SLC2A14(dist=25585),SLC2A3(dist=20744)
	　
	　
	　
	0.94
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr12
	8051080
	8051080
	G
	C
	het
	.
	.
	.
	34
	0
	0%
	G
	25
	6
	19.35%
	S
	Somatic
	0.0089139

	intronic
	PZP
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr12
	9334757
	9334757
	A
	C
	het
	.
	.
	.
	35
	0
	0%
	A
	12
	3
	20%
	M
	Somatic
	0.0232143

	intronic
	PZP
	　
	　
	　
	　
	0.07
	0.07
	0.07
	rs12814448
	　
	　
	　
	　
	　
	chr12
	9334761
	9334761
	A
	T
	het
	.
	.
	.
	30
	0
	0%
	A
	6
	7
	53.85%
	W
	Somatic
	5.33E-05

	ncRNA_exonic
	LOC642846
	　
	　
	　
	0.99
	　
	　
	　
	rs2536755
	0.29
	　
	　
	　
	　
	chr12
	9447492
	9447492
	T
	C
	het
	.
	.
	.
	21
	0
	0%
	T
	36
	22
	37.93%
	Y
	Somatic
	2.86E-04

	ncRNA_intronic
	DDX12P
	　
	　
	　
	0.99
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr12
	9580493
	9580493
	G
	C
	het
	.
	.
	.
	28
	0
	0%
	G
	13
	4
	23.53%
	S
	Somatic
	0.0159737

	intronic
	GSG1
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr12
	13248457
	13248457
	T
	G
	het
	.
	.
	.
	50
	1
	1.96%
	T
	54
	8
	12.90%
	K
	Somatic
	0.0322816

	intronic
	PYROXD1
	　
	　
	　
	　
	0.38
	0.38
	0.38
	rs1963817
	　
	　
	　
	　
	　
	chr12
	21598264
	21598264
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	59
	0
	0%
	C
	20
	3
	13.04%
	Y
	Somatic
	0.0199977

	intronic
	GOLT1B
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr12
	21661283
	21661283
	A
	G
	het
	.
	.
	.
	61
	0
	0%
	A
	14
	2
	12.50%
	R
	Somatic
	0.0410116

	intronic
	ABCC9
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr12
	22063269
	22063269
	T
	A
	het
	.
	.
	.
	105
	1
	0.94%
	T
	36
	4
	10%
	W
	Somatic
	0.0200548

	intronic
	FGD4
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr12
	32735435
	32735435
	A
	C
	het
	.
	.
	.
	62
	1
	1.59%
	A
	25
	4
	13.79%
	M
	Somatic
	0.0328419

	intronic
	GXYLT1
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr12
	42499920
	42499920
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	47
	0
	0%
	G
	7
	3
	30%
	R
	Somatic
	0.0041012

	intronic
	NELL2
	　
	　
	　
	　
	0.19
	0.19
	0.19
	rs2290353
	　
	　
	　
	　
	　
	chr12
	45059237
	45059237
	T
	G
	het
	.
	.
	.
	46
	0
	0%
	T
	11
	3
	21.43%
	K
	Somatic
	0.0106371

	intronic
	CACNB3
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr12
	49217068
	49217068
	T
	G
	het
	.
	.
	.
	41
	0
	0%
	T
	51
	11
	17.74%
	K
	Somatic
	0.0025483

	UTR3
	ARF3
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr12
	49332706
	49332706
	T
	G
	het
	.
	.
	.
	23
	0
	0%
	T
	37
	7
	15.91%
	K
	Somatic
	0.0440644

	intronic
	NACA
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr12
	57112284
	57112284
	T
	G
	het
	.
	.
	.
	44
	0
	0%
	T
	47
	6
	11.32%
	K
	Somatic
	0.0232323

	exonic
	OTOGL
	synonymous SNV
	NM_173591:c.C6063T:p.S2021S
	534;Name=lod=198
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr12
	80752098
	80752098
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	49
	0
	0%
	C
	12
	2
	14.29%
	Y
	Somatic
	0.046595

	intronic
	POC1B
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr12
	89853406
	89853406
	C
	A
	het
	.
	.
	.
	35
	0
	0%
	C
	40
	7
	14.89%
	M
	Somatic
	0.0165427

	intronic
	NEDD1
	　
	　
	446;Name=lod=87
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr12
	97339432
	97339432
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	59
	0
	0%
	C
	20
	3
	13.04%
	Y
	Somatic
	0.0199977

	intronic
	NOS1
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr12
	117696190
	117696190
	T
	G
	het
	.
	.
	.
	32
	0
	0%
	T
	35
	5
	12.50%
	K
	Somatic
	0.047029

	intronic
	ZCCHC8
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr12
	122974017
	122974017
	C
	A
	het
	.
	.
	.
	55
	0
	0%
	C
	29
	4
	12.12%
	M
	Somatic
	0.017548

	intronic
	PSPC1
	　
	　
	673;Name=lod=724
	0.93
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr13
	20325613
	20325613
	T
	G
	het
	.
	.
	.
	51
	0
	0%
	T
	13
	2
	13.33%
	K
	Somatic
	0.048951

	exonic
	RNF17
	nonsynonymous SNV
	NM_001184993:c.G3754A:p.A1252T
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	0.59
	0
	0.820125
	1.88E-04
	0.913675
	chr13
	25433294
	25433294
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	108
	0
	0%
	G
	27
	3
	10%
	R
	Somatic
	0.0094741

	exonic
	SLC30A7
	nonsynonymous SNV
	NM_001144884:c.G199A:p.D67N
	698;Name=lod=912
	　
	　
	　
	　
	　
	0
	0.998
	0.999675
	0.999985
	1
	chr1
	101372424
	101372424
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	192
	0
	0%
	G
	102
	4
	3.77%
	R
	Somatic
	0.0154269

	intronic
	MTIF3
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr13
	28011447
	28011447
	T
	A
	het
	.
	.
	.
	49
	0
	0%
	T
	20
	3
	13.04%
	W
	Somatic
	0.0296948

	intronic
	KATNAL1
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr13
	30829758
	30829758
	A
	C
	het
	.
	.
	.
	76
	0
	0%
	A
	15
	2
	11.76%
	M
	Somatic
	0.0317906

	intronic
	USPL1
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr13
	31195845
	31195845
	T
	A
	het
	.
	.
	.
	59
	0
	0%
	T
	12
	2
	14.29%
	W
	Somatic
	0.0346271

	exonic
	KL
	nonsynonymous SNV
	NM_004795:c.A280C:p.T94P
	660;Name=lod=641
	　
	　
	　
	　
	　
	0.02
	0.994
	0.994679
	0.814584
	0.99929
	chr13
	33590858
	33590858
	A
	C
	het
	.
	.
	.
	57
	0
	0%
	A
	34
	4
	10.53%
	M
	Somatic
	0.0231864

	intronic
	KPNA3
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr13
	50299649
	50299649
	C
	A
	het
	.
	.
	.
	51
	0
	0%
	C
	17
	5
	22.73%
	M
	Somatic
	0.0017532

	intronic
	DIAPH3
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr13
	60557857
	60557857
	G
	T
	het
	.
	.
	.
	86
	0
	0%
	G
	13
	2
	13.33%
	K
	Somatic
	0.0207921

	splicing
	DIAPH3(NM_001042517:exon5:c.495+1G>T)
	　
	　
	695;Name=lod=892
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr13
	60667761
	60667761
	C
	A
	het
	.
	.
	.
	158
	0
	0%
	C
	16
	2
	11.11%
	M
	Somatic
	0.0099351

	intronic
	TGDS
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr13
	95227111
	95227111
	T
	A
	het
	.
	.
	.
	72
	0
	0%
	T
	24
	3
	11.11%
	W
	Somatic
	0.0186485

	intronic
	NALCN
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	0.01
	　
	　
	　
	　
	chr13
	101769334
	101769334
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	68
	0
	0%
	G
	15
	2
	11.76%
	R
	Somatic
	0.0380952

	exonic
	RPGRIP1
	nonsynonymous SNV
	NM_020366:c.T1396C:p.S466P
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	0.23
	　
	　
	　
	　
	chr14
	21788265
	21788265
	T
	C
	het
	.
	.
	.
	58
	0
	0%
	T
	49
	6
	10.91%
	Y
	Somatic
	0.011474

	intergenic
	OR4E2(dist=457260),DAD1(dist=442309)
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	0
	　
	　
	　
	　
	chr14
	22591498
	22591498
	C
	A
	het
	.
	.
	.
	73
	0
	0%
	C
	15
	2
	11.76%
	M
	Somatic
	0.0339576

	intronic
	RCOR3
	　
	　
	　
	　
	0.46
	0.46
	0.46
	rs3767377
	　
	　
	　
	　
	　
	chr1
	211452678
	211452678
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	145
	0
	0%
	G
	102
	4
	3.77%
	R
	Somatic
	0.0307681

	exonic
	ACIN1
	synonymous SNV
	NM_001164816:c.A1179C:p.P393P
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr14
	23530745
	23530745
	T
	G
	het
	.
	.
	.
	64
	1
	1.54%
	T
	60
	7
	10.45%
	K
	Somatic
	0.0342397

	exonic
	SOX1
	synonymous SNV
	NM_005986:c.G192A:p.G64G
	845;Name=lod=3606
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr13
	112722164
	112722164
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	192
	0
	0%
	G
	128
	5
	3.76%
	R
	Somatic
	0.0109708

	intronic
	TGM1
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr14
	24729124
	24729124
	A
	C
	het
	.
	.
	.
	35
	0
	0%
	A
	67
	9
	11.84%
	M
	Somatic
	0.0281943

	exonic
	LTB4R2
	nonsynonymous SNV
	NM_001164692:c.C145T:p.R49W
	440;Name=lod=82
	　
	　
	　
	　
	　
	0
	0.998
	0.974298
	0.487438
	0.893157
	chr14
	24780015
	24780015
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	69
	0
	0%
	C
	27
	3
	10%
	Y
	Somatic
	0.0258848

	exonic
	INSM2
	nonsynonymous SNV
	NM_032594:c.C1517G:p.A506G
	259;Name=lod=15
	　
	　
	　
	　
	　
	0.03
	0.003
	0.998571
	0.201517
	0.996692
	chr14
	36004975
	36004975
	C
	G
	het
	.
	.
	.
	114
	2
	1.72%
	C
	46
	7
	13.21%
	S
	Somatic
	0.0045502

	intronic
	PYGL
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr14
	51375697
	51375697
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	72
	0
	0%
	G
	16
	2
	11.11%
	R
	Somatic
	0.0382022

	intronic
	SLC35F4
	　
	　
	　
	　
	0.23
	0.23
	0.23
	rs17724076
	　
	　
	　
	　
	　
	chr14
	58060862
	58060862
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	47
	0
	0%
	G
	21
	4
	16%
	R
	Somatic
	0.012296

	exonic
	SIX6
	nonsynonymous SNV
	NM_007374:c.A533C:p.N178T
	690;Name=lod=849
	　
	　
	　
	　
	rs78978726
	0.02
	0.214
	0.999183
	0.999988
	1
	chr14
	60976649
	60976649
	A
	C
	het
	.
	.
	.
	40
	0
	0%
	A
	33
	5
	13.16%
	M
	Somatic
	0.0237762

	exonic
	SIX4
	nonsynonymous SNV
	NM_017420:c.G187T:p.A63S
	304;Name=lod=23
	　
	　
	　
	　
	　
	0.24
	0
	0.032581
	0
	0.331152
	chr14
	61190606
	61190606
	C
	A
	het
	.
	.
	.
	70
	0
	0%
	C
	14
	2
	12.50%
	M
	Somatic
	0.0328317

	intronic
	SYNE2
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr14
	64634388
	64634388
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	66
	0
	0%
	C
	24
	3
	11.11%
	Y
	Somatic
	0.0225406

	UTR3
	SPTB
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr14
	65216006
	65216006
	G
	C
	het
	.
	.
	.
	24
	0
	0%
	G
	10
	5
	33.33%
	S
	Somatic
	0.0052157

	intronic
	MAX
	　
	　
	676;Name=lod=742
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr14
	65568308
	65568308
	A
	G
	het
	.
	.
	.
	42
	0
	0%
	A
	10
	2
	16.67%
	R
	Somatic
	0.0461216

	intronic
	SIPA1L1
	　
	　
	243;Name=lod=13
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr14
	72125041
	72125041
	T
	A
	het
	.
	.
	.
	91
	0
	0%
	T
	26
	3
	10.34%
	W
	Somatic
	0.013011

	intronic
	CCDC88C
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr14
	91766430
	91766430
	A
	C
	het
	.
	.
	.
	29
	0
	0%
	A
	18
	4
	18.18%
	M
	Somatic
	0.0292717

	intronic
	CATSPERB
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr14
	92126120
	92126120
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	72
	1
	1.37%
	C
	29
	4
	12.12%
	Y
	Somatic
	0.0318183

	upstream;downstream
	SNORD114-4;SNORD114-3
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr14
	101420666
	101420666
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	72
	0
	0%
	C
	18
	2
	10%
	Y
	Somatic
	0.0453894

	exonic
	CYFIP2
	nonsynonymous SNV
	NM_001037332:c.C3656T:p.A1219V
	633;Name=lod=499
	　
	　
	　
	　
	　
	0.15
	　
	　
	　
	　
	chr5
	156819902
	156819902
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	161
	0
	0%
	C
	129
	5
	3.73%
	Y
	Somatic
	0.0185538

	exonic
	AHNAK2
	nonsynonymous SNV
	NM_138420:c.G17093A:p.R5698Q
	385;Name=lod=49
	　
	　
	　
	　
	　
	0
	　
	　
	　
	　
	chr14
	105404695
	105404695
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	53
	0
	0%
	C
	26
	3
	10.34%
	Y
	Somatic
	0.0412602

	exonic
	MTA1
	nonsynonymous SNV
	NM_004689:c.A1631C:p.H544P
	460;Name=lod=99
	　
	　
	　
	　
	　
	0.14
	0.979
	0.997494
	0.929241
	0.99999
	chr14
	105932769
	105932769
	A
	C
	het
	.
	.
	.
	17
	0
	0%
	A
	11
	4
	26.67%
	M
	Somatic
	0.0379588

	exonic
	C14orf80
	nonsynonymous SNV
	NM_001134876:c.A1028G:p.D343G
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	0.69
	　
	　
	　
	　
	chr14
	105965129
	105965129
	A
	G
	het
	.
	.
	.
	34
	0
	0%
	A
	15
	3
	16.67%
	R
	Somatic
	0.0369231

	exonic
	C15orf23
	nonsynonymous SNV
	NM_001142761:c.T26C:p.L9P
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	0.34
	0
	0.003656
	0.001488
	0.009296
	chr15
	40675062
	40675062
	T
	C
	het
	.
	.
	.
	43
	0
	0%
	T
	41
	5
	10.87%
	Y
	Somatic
	0.0330241

	exonic
	SPG11
	nonsynonymous SNV
	NM_001160227:c.G6611C:p.G2204A
	　
	　
	　
	　
	　
	rs79186522
	0.34
	0.006
	0.95023
	0.07104
	0.92384
	chr15
	44858101
	44858101
	C
	G
	het
	.
	.
	.
	32
	0
	0%
	C
	18
	4
	18.18%
	S
	Somatic
	0.0231304

	exonic
	CD276
	nonsynonymous SNV
	NM_001024736:c.G1048A:p.A350T
	540;Name=lod=209
	　
	　
	　
	　
	　
	0.02
	0.985
	0.998798
	0.962077
	1
	chr15
	73996314
	73996314
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	55
	0
	0%
	G
	26
	4
	13.33%
	R
	Somatic
	0.0135348

	intergenic
	LOC727849(dist=7500),RPS17L(dist=15309)
	　
	　
	　
	1
	　
	　
	　
	rs1267670
	0.18
	　
	　
	　
	　
	chr15
	82805852
	82805852
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	24
	0
	0%
	C
	23
	7
	23.33%
	Y
	Somatic
	0.0114952

	intronic
	AP3B2
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr15
	83330685
	83330685
	T
	G
	het
	.
	.
	.
	29
	0
	0%
	T
	30
	7
	18.92%
	K
	Somatic
	0.0132198

	UTR3
	TCP1
	　
	　
	　
	　
	0.63
	0.63
	0.63
	rs15982
	　
	　
	　
	　
	　
	chr6
	160199687
	160199687
	T
	C
	het
	.
	.
	.
	213
	0
	0%
	T
	129
	5
	3.73%
	Y
	Somatic
	0.0081972

	ncRNA_intronic
	GOLGA6L5
	　
	　
	　
	0.98
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr15
	85057542
	85057542
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	38
	0
	0%
	C
	40
	7
	14.89%
	Y
	Somatic
	0.0127418

	intronic
	WDR90
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr16
	711279
	711279
	A
	C
	het
	.
	.
	.
	46
	0
	0%
	A
	20
	3
	13.04%
	M
	Somatic
	0.0338016

	exonic
	FLYWCH1
	nonsynonymous SNV
	NM_020912:c.A1319G:p.E440G
	469;Name=lod=107
	　
	　
	　
	　
	　
	0.02
	　
	　
	　
	　
	chr16
	2983789
	2983789
	A
	G
	het
	.
	.
	.
	29
	0
	0%
	A
	25
	5
	16.67%
	R
	Somatic
	0.0284648

	intronic
	RBFOX1
	　
	　
	660;Name=lod=639
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr16
	7721510
	7721510
	A
	G
	het
	.
	.
	.
	83
	0
	0%
	A
	25
	3
	10.71%
	R
	Somatic
	0.0147691

	exonic
	CLEC16A
	nonsynonymous SNV
	NM_001243403:c.C619T:p.H207Y
	583;Name=lod=311
	　
	　
	　
	　
	　
	0.07
	　
	　
	　
	　
	chr16
	11066815
	11066815
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	65
	0
	0%
	C
	27
	4
	12.90%
	Y
	Somatic
	0.0094718

	ncRNA_intronic
	PKD1P1
	　
	　
	　
	0.99
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr16
	16411944
	16411944
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	23
	0
	0%
	C
	10
	4
	28.57%
	Y
	Somatic
	0.0151563

	exonic
	SMG1
	nonsynonymous SNV
	NM_015092:c.G783T:p.E261D
	747;Name=lod=1451
	0.97
	　
	　
	　
	　
	0.54
	　
	　
	　
	　
	chr16
	18900733
	18900733
	C
	A
	het
	.
	.
	.
	43
	0
	0%
	C
	9
	2
	18.18%
	M
	Somatic
	0.0384347

	exonic
	TNRC6A
	nonsynonymous SNV
	NM_014494:c.T2410G:p.W804G
	587;Name=lod=325
	　
	　
	　
	　
	　
	0
	0.999
	0.998193
	0.791295
	1
	chr16
	24802373
	24802373
	T
	G
	het
	.
	.
	.
	55
	1
	1.79%
	T
	26
	5
	16.13%
	K
	Somatic
	0.0203003

	exonic
	RABEP2
	nonsynonymous SNV
	NM_024816:c.T1406G:p.V469G
	519;Name=lod=171
	　
	　
	　
	　
	　
	0.01
	0
	0.961188
	0.391206
	0.810164
	chr16
	28917357
	28917357
	A
	C
	het
	.
	.
	.
	36
	0
	0%
	A
	12
	3
	20%
	M
	Somatic
	0.0218487

	exonic
	FUS
	nonsynonymous SNV
	NM_001170634:c.A1565G:p.E522G
	505;Name=lod=150
	　
	　
	　
	　
	　
	0.13
	0.831
	0.996674
	0.176814
	0.999867
	chr16
	31202746
	31202746
	A
	G
	het
	.
	.
	.
	78
	0
	0%
	A
	29
	4
	12.12%
	R
	Somatic
	0.0068325

	exonic
	ARMC5
	nonsynonymous SNV
	NM_001105247:c.T1799G:p.V600G
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	0.02
	0.881
	0.997447
	0.372135
	0.982127
	chr16
	31476143
	31476143
	T
	G
	het
	.
	.
	.
	26
	0
	0%
	T
	19
	4
	17.39%
	K
	Somatic
	0.0417933

	exonic
	RGS7
	nonsynonymous SNV
	NM_002924:c.G314A:p.G105D
	648;Name=lod=572
	　
	　
	　
	　
	　
	0.01
	0.251
	0.998784
	0.999576
	1
	chr1
	241099919
	241099919
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	203
	0
	0%
	C
	105
	4
	3.67%
	Y
	Somatic
	0.014365

	exonic
	VPS4A
	nonsynonymous SNV
	NM_013245:c.T626G:p.V209G
	623;Name=lod=452
	　
	　
	　
	　
	　
	0
	　
	　
	　
	　
	chr16
	69354049
	69354049
	T
	G
	het
	.
	.
	.
	47
	0
	0%
	T
	43
	5
	10.42%
	K
	Somatic
	0.0295528

	ncRNA_exonic
	PDXDC2P
	　
	　
	493;Name=lod=134
	0.98
	　
	　
	　
	rs71242416
	　
	　
	　
	　
	　
	chr16
	70048023
	70048023
	T
	C
	het
	.
	.
	.
	49
	0
	0%
	T
	27
	4
	12.90%
	Y
	Somatic
	0.0198947

	intronic
	CLEC18C
	　
	　
	　
	0.99
	　
	　
	　
	rs2650540
	　
	　
	　
	　
	　
	chr16
	70208347
	70208347
	T
	C
	het
	.
	.
	.
	52
	1
	1.89%
	T
	39
	6
	13.33%
	Y
	Somatic
	0.0344841

	exonic
	STARD13
	synonymous SNV
	NM_001243466:c.G1161A:p.V387V
	577;Name=lod=296
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr13
	33703629
	33703629
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	187
	0
	0%
	C
	105
	4
	3.67%
	Y
	Somatic
	0.0177505

	exonic
	STEAP4
	nonsynonymous SNV
	NM_024636:c.C709T:p.R237C
	284;Name=lod=19
	　
	　
	　
	　
	　
	0
	0.963
	0.993705
	0.988447
	0.999943
	chr7
	87912231
	87912231
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	205
	0
	0%
	G
	105
	4
	3.67%
	R
	Somatic
	0.0140007

	exonic
	ZNF19
	synonymous SNV
	NM_006961:c.G663A:p.E221E
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr16
	71509787
	71509787
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	110
	1
	0.90%
	C
	36
	4
	10%
	Y
	Somatic
	0.0176548

	exonic
	ZFHX3
	nonsynonymous SNV
	NM_001164766:c.T4771C:p.S1591P
	540;Name=lod=209
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	0.722404
	0.998588
	0.957652
	0.997898
	chr16
	72829068
	72829068
	A
	G
	het
	.
	.
	.
	65
	1
	1.52%
	A
	94
	11
	10.48%
	R
	Somatic
	0.0209219

	exonic
	ZC3H18
	nonsynonymous SNV
	NM_144604:c.T128G:p.V43G
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	0.19
	0.505941
	0.163294
	0.336344
	0.947904
	chr16
	88643659
	88643659
	T
	G
	het
	.
	.
	.
	36
	0
	0%
	T
	61
	10
	14.08%
	K
	Somatic
	0.0131409

	exonic
	ZNF778
	synonymous SNV
	NM_182531:c.C1935T:p.Y645Y
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr16
	89294715
	89294715
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	82
	0
	0%
	C
	45
	5
	10%
	Y
	Somatic
	0.0068498

	exonic
	ZNF778
	nonsynonymous SNV
	NM_182531:c.T1937A:p.I646K
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	0.4
	　
	　
	　
	　
	chr16
	89294717
	89294717
	T
	A
	het
	.
	.
	.
	77
	1
	1.28%
	T
	45
	6
	11.76%
	W
	Somatic
	0.0152128

	exonic
	NXN
	nonsynonymous SNV
	NM_001205319:c.T563G:p.V188G
	599;Name=lod=361
	　
	　
	　
	　
	　
	0
	0.002
	0.998185
	0.999975
	0.999897
	chr17
	708421
	708421
	A
	C
	het
	.
	.
	.
	24
	0
	0%
	A
	35
	7
	16.67%
	M
	Somatic
	0.0346414

	intronic
	SLC13A5
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr17
	6596495
	6596495
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	22
	0
	0%
	G
	35
	7
	16.67%
	R
	Somatic
	0.0434282

	exonic
	IGSF1
	nonsynonymous SNV
	NM_001170962:c.C1009T:p.P337S
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	0.18
	0.87
	0.121891
	0.067538
	0.300335
	chrX
	130416628
	130416628
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	142
	0
	0%
	G
	105
	4
	3.67%
	R
	Somatic
	0.0344568

	intronic
	ARHGEF15
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr17
	8215973
	8215973
	T
	G
	het
	.
	.
	.
	25
	0
	0%
	T
	39
	7
	15.22%
	K
	Somatic
	0.0402474

	exonic
	MYH3
	nonsynonymous SNV
	NM_002470:c.T4009C:p.S1337P
	531;Name=lod=192
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	0.157
	0.923269
	0.089836
	0.839345
	chr17
	10538847
	10538847
	A
	G
	het
	.
	.
	.
	89
	1
	1.11%
	A
	220
	32
	12.70%
	R
	Somatic
	3.36E-04

	exonic
	RNF19B
	nonsynonymous SNV
	NM_001127361:c.G950T:p.C317F
	645;Name=lod=555
	　
	　
	　
	　
	　
	0
	1
	0.999294
	0.999185
	1
	chr1
	33413856
	33413856
	C
	A
	het
	.
	.
	.
	153
	0
	0%
	C
	106
	4
	3.64%
	M
	Somatic
	0.0296316

	intronic
	SMCR8
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr17
	18221479
	18221479
	T
	G
	het
	.
	.
	.
	67
	1
	1.47%
	T
	71
	8
	10.13%
	K
	Somatic
	0.0287745

	exonic
	PPFIBP1
	nonsynonymous SNV
	NM_001198915:c.G418A:p.G140R
	475;Name=lod=114
	0.93
	　
	　
	　
	　
	0.03
	0.289
	0.990251
	0.182481
	0.997509
	chr12
	27809636
	27809636
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	190
	0
	0%
	G
	106
	4
	3.64%
	R
	Somatic
	0.0174527

	intronic
	RAB11FIP4
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr17
	29858586
	29858586
	A
	C
	het
	.
	.
	.
	46
	0
	0%
	A
	75
	10
	11.76%
	M
	Somatic
	0.0108494

	ncRNA_exonic
	MIR193A
	　
	　
	550;Name=lod=230
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr17
	29887039
	29887039
	T
	G
	het
	.
	.
	.
	35
	0
	0%
	T
	26
	4
	13.33%
	K
	Somatic
	0.0404777

	splicing
	KATNAL1(NM_032116:exon11:c.1148-1G>A,NM_001014380:exon11:c.1148-1G>A)
	　
	　
	535;Name=lod=200
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr13
	30784580
	30784580
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	213
	0
	0%
	C
	106
	4
	3.64%
	Y
	Somatic
	0.0129692

	intronic
	SLFN13
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr17
	33770993
	33770993
	G
	T
	het
	.
	.
	.
	68
	0
	0%
	G
	17
	2
	10.53%
	K
	Somatic
	0.0457097

	intronic
	COL4A5
	　
	　
	　
	　
	0.14
	0.14
	0.14
	rs1006269
	　
	　
	　
	　
	　
	chrX
	107865895
	107865895
	A
	G
	het
	.
	.
	.
	194
	0
	0%
	A
	133
	5
	3.62%
	R
	Somatic
	0.0118858

	intronic
	TMEM101
	　
	　
	259;Name=lod=15
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr17
	42090542
	42090542
	A
	C
	het
	.
	.
	.
	24
	0
	0%
	A
	35
	7
	16.67%
	M
	Somatic
	0.0346414

	exonic
	CDC27
	synonymous SNV
	NM_001114091:c.T165C:p.Y55Y
	690;Name=lod=850
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr17
	45249369
	45249369
	A
	G
	het
	.
	.
	.
	79
	1
	1.25%
	A
	34
	5
	12.82%
	R
	Somatic
	0.0142137

	intronic
	ABI3
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr17
	47299857
	47299857
	T
	G
	het
	.
	.
	.
	37
	0
	0%
	T
	51
	6
	10.53%
	K
	Somatic
	0.0445683

	exonic
	SPATA20
	nonsynonymous SNV
	NM_022827:c.A373C:p.T125P
	596;Name=lod=351
	　
	　
	　
	　
	　
	0
	0.854
	0.945428
	0.945314
	0.999996
	chr17
	48626182
	48626182
	A
	C
	het
	large_intestine
	carcinoma
	adenocarcinoma
	51
	1
	1.92%
	A
	48
	9
	15.79%
	M
	Somatic
	0.0119857

	intronic
	PPM1E
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr17
	57032949
	57032949
	G
	C
	het
	.
	.
	.
	67
	0
	0%
	G
	13
	2
	13.33%
	S
	Somatic
	0.031617

	intronic
	ABCA6
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr17
	67099146
	67099146
	T
	A
	het
	.
	.
	.
	48
	0
	0%
	T
	12
	3
	20%
	W
	Somatic
	0.0114578

	exonic
	CDC42EP4
	nonsynonymous SNV
	NM_012121:c.T856G:p.W286G
	358;Name=lod=38
	　
	　
	　
	　
	　
	0
	0.999
	0.997076
	0.172726
	0.157181
	chr17
	71281784
	71281784
	A
	C
	het
	.
	.
	.
	61
	1
	1.61%
	A
	14
	3
	17.65%
	M
	Somatic
	0.0296439

	intronic
	EVPL
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr17
	74014975
	74014975
	T
	G
	het
	.
	.
	.
	31
	0
	0%
	T
	19
	4
	17.39%
	K
	Somatic
	0.0279999

	exonic
	ARL16
	nonsynonymous SNV
	NM_001040025:c.T164G:p.L55R
	265;Name=lod=16
	　
	　
	　
	　
	rs79986591
	0
	　
	　
	　
	　
	chr17
	79650594
	79650594
	A
	C
	het
	.
	.
	.
	23
	0
	0%
	A
	13
	4
	23.53%
	M
	Somatic
	0.0260422

	intronic
	ASPSCR1
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr17
	79975011
	79975011
	T
	G
	het
	.
	.
	.
	45
	0
	0%
	T
	19
	3
	13.64%
	K
	Somatic
	0.032147

	exonic
	PQLC1
	nonsynonymous SNV
	NM_001146343:c.T89G:p.V30G
	507;Name=lod=153
	　
	　
	　
	　
	　
	0
	0.995
	0.996952
	0.999037
	0.999997
	chr18
	77710838
	77710838
	A
	C
	het
	.
	.
	.
	32
	0
	0%
	A
	34
	5
	12.82%
	M
	Somatic
	0.0442213

	intronic
	CDC34
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr19
	537198
	537198
	A
	C
	het
	.
	.
	.
	34
	0
	0%
	A
	31
	7
	18.42%
	M
	Somatic
	0.0085671

	intronic
	ADAMTSL5
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	rs56891350
	　
	　
	　
	　
	　
	chr19
	1510333
	1510333
	T
	G
	het
	.
	.
	.
	32
	0
	0%
	T
	45
	6
	11.76%
	K
	Somatic
	0.0477139

	exonic
	FAM108A1
	nonsynonymous SNV
	NM_001130111:c.T821G:p.V274G
	572;Name=lod=281
	0.99
	　
	　
	　
	　
	0
	0.992
	0.997015
	0.999825
	1
	chr19
	1877311
	1877311
	A
	C
	het
	.
	.
	.
	82
	0
	0%
	A
	36
	6
	14.29%
	M
	Somatic
	0.0011747

	exonic
	CSNK1G2
	nonsynonymous SNV
	NM_001319:c.T1039C:p.S347P
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	0.07
	0
	0.001409
	0.829661
	0.54599
	chr19
	1979787
	1979787
	T
	C
	het
	.
	.
	.
	38
	0
	0%
	T
	30
	4
	11.76%
	Y
	Somatic
	0.0450782

	intronic
	DOT1L
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr19
	2214036
	2214036
	T
	G
	het
	.
	.
	.
	41
	0
	0%
	T
	16
	3
	15.79%
	K
	Somatic
	0.0283168

	splicing
	RANBP3(NM_003624:exon2:c.22+2T>G,NM_007320:exon2:c.22+2T>G,NM_007322:exon2:c.22+2T>G)
	　
	　
	586;Name=lod=322
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr19
	5978070
	5978070
	A
	C
	het
	.
	.
	.
	37
	0
	0%
	A
	42
	6
	12.50%
	M
	Somatic
	0.0280586

	intronic
	TRIP10
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr19
	6739846
	6739846
	A
	C
	het
	.
	.
	.
	37
	0
	0%
	A
	38
	5
	11.63%
	M
	Somatic
	0.0400415

	exonic
	MUC16
	synonymous SNV
	NM_024690:c.A6867C:p.T2289T
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr19
	9084948
	9084948
	T
	G
	het
	.
	.
	.
	70
	1
	1.41%
	T
	22
	4
	15.38%
	K
	Somatic
	0.0174911

	exonic
	KCNH8
	nonsynonymous SNV
	NM_144633:c.A2678G:p.Q893R
	484;Name=lod=124
	　
	0.05
	0.05
	0.05
	rs33915638
	0.19
	0.006
	0.998806
	5.50E-04
	0.936403
	chr3
	19574945
	19574945
	A
	G
	het
	.
	.
	.
	130
	0
	0%
	A
	107
	4
	3.60%
	R
	Somatic
	0.0436881

	exonic
	CHIA
	nonsynonymous SNV
	NM_021797:c.G580A:p.A194T
	514;Name=lod=164
	　
	　
	　
	　
	　
	0
	0.995
	0.999321
	0.931563
	0.997196
	chr1
	111861289
	111861289
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	150
	0
	0%
	G
	108
	4
	3.57%
	R
	Somatic
	0.0323702

	intronic
	KRI1
	　
	　
	　
	　
	0.06
	0.06
	0.06
	rs148315651
	　
	　
	　
	　
	　
	chr19
	10665932
	10665932
	T
	C
	het
	.
	.
	.
	79
	0
	0%
	T
	41
	44
	51.76%
	Y
	Somatic
	1.71E-16

	intronic
	KRI1
	　
	　
	　
	　
	0.06
	0.06
	0.06
	rs117140161
	　
	　
	　
	　
	　
	chr19
	10665933
	10665933
	G
	C
	het
	.
	.
	.
	79
	0
	0%
	G
	43
	43
	50%
	S
	Somatic
	7.30E-16

	intronic
	KRI1
	　
	　
	　
	　
	0.04
	0.04
	0.04
	rs114840087
	　
	　
	　
	　
	　
	chr19
	10665938
	10665938
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	79
	0
	0%
	C
	47
	39
	45.35%
	Y
	Somatic
	4.10E-14

	exonic
	INTS2
	nonsynonymous SNV
	NM_020748:c.C296T:p.A99V
	590;Name=lod=334
	　
	　
	　
	　
	　
	1
	　
	　
	　
	　
	chr17
	60003734
	60003734
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	162
	0
	0%
	G
	109
	4
	3.54%
	R
	Somatic
	0.0276183

	exonic
	CPZ
	synonymous SNV
	NM_003652:c.C204T:p.Y68Y
	536;Name=lod=202
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr4
	8602965
	8602965
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	130
	0
	0%
	C
	111
	4
	3.48%
	Y
	Somatic
	0.0471978

	exonic
	MCM4
	nonsynonymous SNV
	NM_005914:c.G2336A:p.G779D
	477;Name=lod=116
	　
	　
	　
	　
	　
	0
	0.995
	0.992789
	0.999994
	1
	chr8
	48887493
	48887493
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	157
	0
	0%
	G
	111
	4
	3.48%
	R
	Somatic
	0.0309917

	exonic
	ZBTB20
	nonsynonymous SNV
	NM_001164342:c.A758T:p.Q253L
	533;Name=lod=195
	　
	　
	　
	　
	　
	0
	0.982
	0.998613
	0.999232
	1
	chr3
	114070167
	114070167
	T
	A
	het
	.
	.
	.
	182
	0
	0%
	T
	112
	4
	3.45%
	W
	Somatic
	0.0222358

	exonic
	SERPINA9
	synonymous SNV
	NM_175739:c.C1197T:p.G399G
	　
	　
	0.65
	0.65
	0.65
	rs2224418
	　
	　
	　
	　
	　
	chr14
	94929541
	94929541
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	189
	0
	0%
	G
	113
	4
	3.42%
	R
	Somatic
	0.0206971

	intronic
	DAPK2
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr15
	64231391
	64231391
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	148
	0
	0%
	C
	141
	5
	3.42%
	Y
	Somatic
	0.0291621

	exonic
	CDKL3
	nonsynonymous SNV
	NM_001113575:c.A1673T:p.K558M
	580;Name=lod=304
	　
	　
	　
	　
	　
	0
	　
	　
	　
	　
	chr5
	133638327
	133638327
	T
	A
	het
	.
	.
	.
	93
	0
	0%
	T
	57
	2
	3.39%
	W
	Somatic
	0.1490938

	UTR3
	ZBTB48
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	rs1042775
	　
	　
	　
	　
	　
	chr1
	6649279
	6649279
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	136
	0
	0%
	C
	115
	4
	3.36%
	Y
	Somatic
	0.0461507

	exonic
	ZNF44
	synonymous SNV
	NM_016264:c.A1847G:p.X616X
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr19
	12383223
	12383223
	T
	C
	het
	.
	.
	.
	73
	0
	0%
	T
	38
	5
	11.63%
	Y
	Somatic
	0.0060016

	exonic
	ZNF44
	synonymous SNV
	NM_016264:c.G1572A:p.R524R
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr19
	12383498
	12383498
	C
	T
	het
	lung
	carcinoma
	squamous_cell_carcinoma
	93
	0
	0%
	C
	31
	4
	11.43%
	Y
	Somatic
	0.0049081

	intronic
	ZNF709
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr19
	12595392
	12595392
	T
	G
	het
	.
	.
	.
	30
	0
	0%
	T
	15
	3
	16.67%
	K
	Somatic
	0.0471785

	intronic
	ADAMTS9
	　
	　
	　
	　
	0.02
	0.02
	0.02
	rs74534712
	　
	　
	　
	　
	　
	chr3
	64527501
	64527501
	T
	C
	het
	.
	.
	.
	204
	0
	0%
	T
	116
	4
	3.33%
	Y
	Somatic
	0.0182258

	exonic
	UNC13A
	nonsynonymous SNV
	NM_001080421:c.T3476G:p.V1159G
	601;Name=lod=368
	　
	　
	　
	　
	　
	0
	　
	　
	　
	　
	chr19
	17741512
	17741512
	A
	C
	het
	.
	.
	.
	51
	1
	1.92%
	A
	121
	18
	12.95%
	M
	Somatic
	0.0152096

	exonic
	ELL
	nonsynonymous SNV
	NM_006532:c.A1459C:p.T487P
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	0.07
	0
	0.767207
	4.65E-04
	0.448256
	chr19
	18561293
	18561293
	T
	G
	het
	.
	.
	.
	45
	0
	0%
	T
	30
	4
	11.76%
	K
	Somatic
	0.0308659

	exonic
	TMEM161A
	nonsynonymous SNV
	NM_017814:c.T986G:p.V329G
	606;Name=lod=388
	　
	　
	　
	　
	　
	0
	0.963
	0.962849
	0.898651
	0.999813
	chr19
	19231904
	19231904
	A
	C
	het
	.
	.
	.
	48
	0
	0%
	A
	33
	4
	10.81%
	M
	Somatic
	0.0326183

	exonic
	RFX6
	synonymous SNV
	NM_173560:c.C2139A:p.S713S
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr6
	117248443
	117248443
	C
	A
	het
	.
	.
	.
	172
	0
	0%
	C
	118
	4
	3.28%
	M
	Somatic
	0.0287993

	ncRNA_intronic
	CHKB-CPT1B
	　
	　
	　
	　
	0.36
	0.36
	0.36
	rs140514
	　
	　
	　
	　
	　
	chr22
	51018579
	51018579
	A
	G
	het
	.
	.
	.
	208
	0
	0%
	A
	149
	5
	3.25%
	R
	Somatic
	0.0134162

	exonic
	ZNF257
	nonsynonymous SNV
	NM_033468:c.G830T:p.R277I
	385;Name=lod=49
	　
	　
	　
	　
	　
	0.24
	　
	　
	　
	　
	chr19
	22271382
	22271382
	G
	T
	het
	large_intestine
	carcinoma
	adenocarcinoma
	260
	4
	1.52%
	G
	56
	7
	11.11%
	K
	Somatic
	0.0012633

	UTR3
	ZNF99
	　
	　
	　
	0.91
	　
	　
	　
	　
	0.39
	　
	　
	　
	　
	chr19
	22939306
	22939306
	A
	C
	het
	.
	.
	.
	389
	7
	1.77%
	A
	104
	12
	10.34%
	M
	Somatic
	1.31E-04

	exonic
	SCPEP1
	nonsynonymous SNV
	NM_021626:c.G700A:p.A234T
	361;Name=lod=39
	　
	　
	　
	　
	　
	0.01
	0.121
	0.999678
	0.999869
	1
	chr17
	55072910
	55072910
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	151
	0
	0%
	G
	121
	4
	3.20%
	R
	Somatic
	0.0409677

	exonic
	GPI
	nonsynonymous SNV
	NM_000175:c.A59C:p.H20P
	　
	　
	　
	　
	　
	rs137853586
	0.28
	0
	0.972269
	0.993293
	0.99979
	chr19
	34856230
	34856230
	A
	C
	het
	.
	.
	.
	63
	1
	1.56%
	A
	61
	7
	10.29%
	M
	Somatic
	0.0377082

	UTR5
	ZNF302
	　
	　
	　
	0.9
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr19
	35169703
	35169703
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	60
	0
	0%
	C
	29
	4
	12.12%
	Y
	Somatic
	0.014015

	intronic
	ZNF302
	　
	　
	　
	0.9
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr19
	35169772
	35169772
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	56
	0
	0%
	G
	19
	3
	13.64%
	R
	Somatic
	0.0202429

	exonic
	ZNF599
	synonymous SNV
	NM_001007248:c.G1290A:p.K430K
	440;Name=lod=82
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr19
	35250416
	35250416
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	162
	1
	0.61%
	C
	44
	6
	12%
	Y
	Somatic
	7.53E-04

	exonic
	ZNF30
	nonsynonymous SNV
	NM_001099437:c.C761T:p.T254I
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	1
	　
	　
	　
	　
	chr19
	35434628
	35434628
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	93
	0
	0%
	C
	19
	4
	17.39%
	Y
	Somatic
	0.0012367

	exonic
	ZNF30
	synonymous SNV
	NM_001099437:c.C765T:p.H255H
	383;Name=lod=48
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr19
	35434632
	35434632
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	94
	0
	0%
	C
	20
	4
	16.67%
	Y
	Somatic
	0.0013847

	exonic
	ZNF30
	synonymous SNV
	NM_001099437:c.A774G:p.E258E
	383;Name=lod=48
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr19
	35434641
	35434641
	A
	G
	het
	.
	.
	.
	95
	0
	0%
	A
	22
	5
	18.52%
	R
	Somatic
	3.89E-04

	exonic
	ZNF30
	nonsynonymous SNV
	NM_001099437:c.G785A:p.G262E
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	1
	　
	　
	　
	　
	chr19
	35434652
	35434652
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	94
	1
	1.05%
	G
	25
	3
	10.71%
	R
	Somatic
	0.0365358

	exonic
	ZNF30
	nonsynonymous SNV
	NM_001099437:c.G790A:p.E264K
	251;Name=lod=14
	　
	　
	　
	　
	　
	1
	　
	　
	　
	　
	chr19
	35434657
	35434657
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	95
	1
	1.04%
	G
	24
	4
	14.29%
	R
	Somatic
	0.0091667

	exonic
	ZNF30
	synonymous SNV
	NM_001099437:c.G1197A:p.K399K
	336;Name=lod=31
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr19
	35435064
	35435064
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	128
	2
	1.54%
	G
	43
	7
	14%
	R
	Somatic
	0.0020395

	exonic
	ARHGAP33
	nonsynonymous SNV
	NM_001172630:c.A2894C:p.H965P
	483;Name=lod=122
	　
	　
	　
	　
	　
	0
	0.999
	0.997807
	0.265195
	0.980374
	chr19
	36278853
	36278853
	A
	C
	het
	.
	.
	.
	27
	0
	0%
	A
	13
	3
	18.75%
	M
	Somatic
	0.0453772

	exonic
	ZCRB1
	synonymous SNV
	NM_033114:c.C300T:p.N100N
	671;Name=lod=714
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr12
	42711175
	42711175
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	85
	0
	0%
	G
	61
	2
	3.17%
	R
	Somatic
	0.1795367

	exonic
	SLC35A3
	nonsynonymous SNV
	NM_012243:c.C506T:p.A169V
	391;Name=lod=52
	　
	　
	　
	　
	　
	0.14
	0
	0.978424
	0.974782
	0.999993
	chr1
	100476961
	100476961
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	183
	0
	0%
	C
	123
	4
	3.15%
	Y
	Somatic
	0.027384

	intronic
	CAMK2G
	　
	　
	576;Name=lod=291
	　
	0.17
	0.17
	0.17
	rs2242255
	　
	　
	　
	　
	　
	chr10
	75597289
	75597289
	T
	A
	het
	.
	.
	.
	195
	0
	0%
	T
	155
	5
	3.12%
	W
	Somatic
	0.0179615

	exonic
	RUFY3
	synonymous SNV
	NM_001037442:c.C1854T:p.S618S
	329;Name=lod=29
	0.91
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr4
	71672367
	71672367
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	207
	0
	0%
	C
	124
	4
	3.12%
	Y
	Somatic
	0.0206976

	exonic
	ZNF781
	nonsynonymous SNV
	NM_152605:c.G689A:p.S230N
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	0.38
	0.0064
	0.057144
	3.97E-04
	0.597643
	chr19
	38160361
	38160361
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	260
	4
	1.52%
	C
	69
	9
	11.54%
	Y
	Somatic
	3.60E-04

	splicing
	PQLC3(NM_152391:exon6:c.517+1G>A)
	　
	　
	329;Name=lod=29
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr2
	11315136
	11315136
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	164
	0
	0%
	G
	125
	4
	3.10%
	R
	Somatic
	0.0365959

	intronic
	C5orf41
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr5
	172550218
	172550218
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	162
	0
	0%
	C
	127
	4
	3.05%
	Y
	Somatic
	0.0389469

	intronic
	RYR1
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr19
	38934187
	38934187
	T
	C
	het
	.
	.
	.
	36
	0
	0%
	T
	25
	4
	13.79%
	Y
	Somatic
	0.0350806

	exonic
	LRFN1
	nonsynonymous SNV
	NM_020862:c.G1792A:p.A598T
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	0.83
	　
	　
	　
	　
	chr19
	39798797
	39798797
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	41
	0
	0%
	C
	9
	2
	18.18%
	Y
	Somatic
	0.0414781

	exonic
	HNRNPUL1
	nonsynonymous SNV
	NM_007040:c.G206A:p.G69D
	707;Name=lod=1000
	　
	　
	　
	　
	　
	0.33
	0.001
	0.998234
	0.316871
	0.844315
	chr19
	41770614
	41770614
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	43
	0
	0%
	G
	36
	4
	10%
	R
	Somatic
	0.0497328

	intronic
	RABAC1
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr19
	42463111
	42463111
	T
	G
	het
	.
	.
	.
	24
	0
	0%
	T
	9
	3
	25%
	K
	Somatic
	0.0308123

	exonic
	ZNF404
	nonsynonymous SNV
	NM_001033719:c.A1162G:p.T388A
	340;Name=lod=32
	　
	　
	　
	　
	　
	1
	　
	　
	　
	　
	chr19
	44377195
	44377195
	T
	C
	het
	.
	.
	.
	110
	1
	0.90%
	T
	14
	2
	12.50%
	Y
	Somatic
	0.0416348

	exonic
	ZNF404
	synonymous SNV
	NM_001033719:c.G1161A:p.K387K
	340;Name=lod=32
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr19
	44377196
	44377196
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	111
	1
	0.89%
	C
	15
	2
	11.76%
	Y
	Somatic
	0.0455274

	exonic
	ZNF226
	synonymous SNV
	NM_001032372:c.G2007A:p.K669K
	431;Name=lod=75
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr19
	44681422
	44681422
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	278
	3
	1.07%
	G
	116
	15
	11.45%
	R
	Somatic
	6.03E-06

	exonic
	ZNF180
	nonsynonymous SNV
	NM_013256:c.T1457C:p.I486T
	488;Name=lod=128
	　
	　
	　
	　
	　
	0.41
	0.008
	0.997832
	0.587258
	0.999664
	chr19
	44981241
	44981241
	A
	G
	het
	.
	.
	.
	375
	4
	1.06%
	A
	118
	15
	11.28%
	R
	Somatic
	1.27E-06

	exonic
	CCDC8
	nonsynonymous SNV
	NM_032040:c.T662G:p.V221G
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	0
	0.007
	0.068229
	0.320583
	0.092325
	chr19
	46915406
	46915406
	A
	C
	het
	.
	.
	.
	54
	0
	0%
	A
	18
	3
	14.29%
	M
	Somatic
	0.0196964

	intronic
	FAM83E
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr19
	49113109
	49113109
	T
	G
	het
	.
	.
	.
	54
	1
	1.82%
	T
	56
	9
	13.85%
	K
	Somatic
	0.0166901

	exonic
	RCN3
	nonsynonymous SNV
	NM_020650:c.A964C:p.T322P
	401;Name=lod=57
	　
	　
	　
	　
	　
	0.01
	0.679
	0.997096
	0.938289
	1
	chr19
	50046447
	50046447
	A
	C
	het
	.
	.
	.
	47
	0
	0%
	A
	43
	6
	12.24%
	M
	Somatic
	0.0150842

	exonic
	PNKP
	nonsynonymous SNV
	NM_007254:c.C56G:p.A19G
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	0.58
	0.003
	0.99238
	1.36E-04
	0.558954
	chr19
	50370406
	50370406
	G
	C
	het
	.
	.
	.
	50
	0
	0%
	G
	36
	5
	12.20%
	S
	Somatic
	0.0161145

	exonic
	TBC1D17
	nonsynonymous SNV
	NM_001168222:c.T269G:p.L90R
	516;Name=lod=167
	　
	　
	　
	　
	　
	0
	0.967
	0.965249
	0.498055
	0.999999
	chr19
	50384573
	50384573
	T
	G
	het
	.
	.
	.
	49
	1
	2%
	T
	51
	10
	16.39%
	K
	Somatic
	0.0104111

	intronic
	TBC1D17
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr19
	50385981
	50385981
	A
	C
	het
	.
	.
	.
	32
	0
	0%
	A
	15
	3
	16.67%
	M
	Somatic
	0.0416327

	intronic
	SHANK1
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr19
	51165962
	51165962
	T
	G
	het
	.
	.
	.
	22
	0
	0%
	T
	14
	4
	22.22%
	K
	Somatic
	0.0334829

	exonic
	ACPT
	nonsynonymous SNV
	NM_033068:c.A871C:p.T291P
	533;Name=lod=196
	　
	　
	　
	　
	　
	0
	0.998
	0.997488
	0.996739
	1
	chr19
	51297723
	51297723
	A
	C
	het
	.
	.
	.
	59
	1
	1.67%
	A
	107
	13
	10.83%
	M
	Somatic
	0.0231483

	exonic
	MANSC1
	synonymous SNV
	NM_018050:c.C288T:p.Y96Y
	496;Name=lod=138
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr12
	12491430
	12491430
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	180
	0
	0%
	G
	128
	4
	3.03%
	R
	Somatic
	0.0311992

	exonic
	GNA14
	synonymous SNV
	NM_004297:c.G789A:p.S263S
	626;Name=lod=465
	　
	0.09
	0.09
	0.09
	rs1801259
	　
	　
	　
	　
	　
	chr9
	80040566
	80040566
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	173
	0
	0%
	C
	128
	4
	3.03%
	Y
	Somatic
	0.0341787

	exonic
	ABCC9
	nonsynonymous SNV
	NM_005691:c.G1988A:p.R663H
	243;Name=lod=13
	　
	　
	　
	　
	rs141999048
	0.53
	0.802
	0.976124
	0.998238
	0.9981
	chr12
	22035731
	22035731
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	199
	0
	0%
	C
	130
	4
	2.99%
	Y
	Somatic
	0.0255198

	exonic
	INPP5F
	nonsynonymous SNV
	NM_014937:c.C1727G:p.S576C
	729;Name=lod=1218
	　
	　
	　
	　
	　
	0.03
	0.985
	0.998639
	0.999381
	0.999936
	chr10
	121571308
	121571308
	C
	G
	het
	.
	.
	.
	189
	0
	0%
	C
	131
	4
	2.96%
	S
	Somatic
	0.02936

	splicing
	MYO3A(NM_017433:exon3:c.168+1G>A)
	　
	　
	409;Name=lod=61
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr10
	26241208
	26241208
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	174
	0
	0%
	G
	66
	2
	2.94%
	R
	Somatic
	0.078118

	exonic
	ZNF432
	nonsynonymous SNV
	NM_014650:c.C1373T:p.T458I
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	0.5
	0
	0.077263
	0.109577
	0.612293
	chr19
	52537559
	52537559
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	225
	3
	1.32%
	G
	61
	8
	11.59%
	R
	Somatic
	5.42E-04

	exonic
	ZNF880
	nonsynonymous SNV
	NM_001145434:c.G770A:p.R257Q
	　
	　
	　
	　
	　
	rs78052167
	0.56
	　
	　
	　
	　
	chr19
	52887603
	52887603
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	150
	2
	1.32%
	G
	37
	6
	13.95%
	R
	Somatic
	0.0016731

	ncRNA_exonic
	ZNF137P
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr19
	53100038
	53100038
	A
	G
	het
	.
	.
	.
	95
	1
	1.04%
	A
	28
	4
	12.50%
	R
	Somatic
	0.0138095

	exonic
	TERT
	synonymous SNV
	NM_001193376:c.C3033T:p.C1011C
	366;Name=lod=41
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr5
	1254556
	1254556
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	168
	0
	0%
	G
	132
	4
	2.94%
	R
	Somatic
	0.0390786

	exonic
	ARHGAP10
	synonymous SNV
	NM_024605:c.C216T:p.I72I
	454;Name=lod=93
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr4
	148743939
	148743939
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	184
	0
	0%
	C
	133
	4
	2.92%
	Y
	Somatic
	0.0323463

	exonic
	ZNF665
	nonsynonymous SNV
	NM_024733:c.T1181C:p.I394T
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	0.44
	　
	　
	　
	　
	chr19
	53668562
	53668562
	A
	G
	het
	.
	.
	.
	220
	3
	1.35%
	A
	72
	8
	10%
	R
	Somatic
	0.0014313

	exonic
	CNOT3
	nonsynonymous SNV
	NM_014516:c.A968C:p.Y323S
	545;Name=lod=218
	　
	　
	　
	　
	　
	0.61
	0.981
	0.994139
	0.179749
	0.770304
	chr19
	54651956
	54651956
	A
	C
	het
	.
	.
	.
	30
	0
	0%
	A
	17
	5
	22.73%
	M
	Somatic
	0.0101325

	exonic
	DDX43
	stopgain SNV
	NM_018665:c.G549A:p.W183X
	251;Name=lod=14
	　
	　
	　
	　
	　
	0.37
	0.735462
	0.999528
	1
	0.999884
	chr6
	74111694
	74111694
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	190
	0
	0%
	G
	133
	4
	2.92%
	R
	Somatic
	0.0300265

	exonic
	ZNF784
	nonsynonymous SNV
	NM_203374:c.T950G:p.V317G
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	0
	0.137
	0.820539
	0.030738
	0.569584
	chr19
	56133139
	56133139
	A
	C
	het
	.
	.
	.
	43
	0
	0%
	A
	45
	6
	11.76%
	M
	Somatic
	0.0221188

	exonic
	PEG3
	synonymous SNV
	NM_001146186:c.T1887C:p.C629C
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr19
	57327923
	57327923
	A
	G
	het
	.
	.
	.
	137
	2
	1.44%
	A
	36
	4
	10%
	R
	Somatic
	0.0231512

	exonic
	PEG3
	synonymous SNV
	NM_001146186:c.A1884G:p.E628E
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr19
	57327926
	57327926
	T
	C
	het
	.
	.
	.
	133
	2
	1.48%
	T
	35
	4
	10.26%
	Y
	Somatic
	0.023351

	exonic
	PEG3
	nonsynonymous SNV
	NM_001146186:c.A1876T:p.M626L
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	1
	0.24
	0.057408
	0
	0.217261
	chr19
	57327934
	57327934
	T
	A
	het
	.
	.
	.
	131
	2
	1.50%
	T
	34
	4
	10.53%
	W
	Somatic
	0.0225771

	exonic
	PEG3
	nonsynonymous SNV
	NM_001146186:c.G1872C:p.E624D
	317;Name=lod=26
	　
	　
	　
	　
	　
	0.32
	0.009
	0.206524
	0.394308
	0.974092
	chr19
	57327938
	57327938
	C
	G
	het
	.
	.
	.
	124
	2
	1.59%
	C
	29
	6
	17.14%
	S
	Somatic
	0.0014551

	exonic
	PEG3
	synonymous SNV
	NM_001146186:c.T1866C:p.G622G
	　
	　
	　
	　
	　
	rs145787021
	　
	　
	　
	　
	　
	chr19
	57327944
	57327944
	A
	G
	het
	.
	.
	.
	108
	2
	1.82%
	A
	27
	7
	20.59%
	R
	Somatic
	6.03E-04

	exonic
	PEG3
	nonsynonymous SNV
	NM_001146186:c.G1860A:p.M620I
	　
	　
	0.001
	0.001
	0.001
	rs150420781
	0.18
	0.998
	0.928884
	0.600941
	0.98493
	chr19
	57327950
	57327950
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	105
	2
	1.87%
	C
	23
	7
	23.33%
	Y
	Somatic
	3.40E-04

	exonic
	PEG3
	nonsynonymous SNV
	NM_001146186:c.T1849C:p.F617L
	　
	　
	　
	　
	　
	rs141082433
	0.59
	0.012
	0.161053
	0.177939
	0.806409
	chr19
	57327961
	57327961
	A
	G
	het
	.
	.
	.
	111
	2
	1.77%
	A
	15
	6
	28.57%
	R
	Somatic
	1.71E-04

	exonic
	PEG3
	nonsynonymous SNV
	NM_001146186:c.A1844G:p.N615S
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	0.32
	0.01
	2.07E-04
	0
	0.445633
	chr19
	57327966
	57327966
	T
	C
	het
	.
	.
	.
	116
	2
	1.69%
	T
	17
	6
	26.09%
	Y
	Somatic
	2.29E-04

	exonic
	PEG3
	nonsynonymous SNV
	NM_001146186:c.C1840T:p.L614F
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	0.36
	0
	0.790603
	0.181829
	0.398241
	chr19
	57327970
	57327970
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	116
	2
	1.69%
	G
	17
	6
	26.09%
	R
	Somatic
	2.29E-04

	exonic
	PEG3
	nonsynonymous SNV
	NM_001146186:c.G1837A:p.A613T
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	1
	0
	2.00E-05
	0
	0.098337
	chr19
	57327973
	57327973
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	110
	2
	1.79%
	C
	17
	6
	26.09%
	Y
	Somatic
	2.96E-04

	exonic
	PEG3
	synonymous SNV
	NM_001146186:c.A1836C:p.P612P
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr19
	57327974
	57327974
	T
	G
	het
	.
	.
	.
	109
	2
	1.80%
	T
	17
	6
	26.09%
	K
	Somatic
	3.09E-04

	exonic
	PEG3
	synonymous SNV
	NM_001146186:c.C1830T:p.P610P
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr19
	57327980
	57327980
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	117
	1
	0.85%
	G
	17
	5
	22.73%
	R
	Somatic
	3.39E-04

	exonic
	PEG3
	nonsynonymous SNV
	NM_001146186:c.G1826T:p.R609M
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	0.14
	0
	0.798641
	0.400447
	0.849832
	chr19
	57327984
	57327984
	C
	A
	het
	.
	.
	.
	111
	1
	0.89%
	C
	19
	4
	17.39%
	M
	Somatic
	0.0029576

	exonic
	PEG3
	synonymous SNV
	NM_001146186:c.T1824C:p.F608F
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr19
	57327986
	57327986
	A
	G
	het
	.
	.
	.
	110
	0
	0%
	A
	18
	4
	18.18%
	R
	Somatic
	6.05E-04

	exonic
	PEG3
	nonsynonymous SNV
	NM_001146186:c.A1819G:p.T607A
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	1
	0
	0.099076
	0
	0.068804
	chr19
	57327991
	57327991
	T
	C
	het
	.
	.
	.
	112
	0
	0%
	T
	20
	3
	13.04%
	Y
	Somatic
	0.0044165

	intergenic
	SSX1(dist=34256),SSX3(dist=44728)
	　
	　
	　
	0.96
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chrX
	48161135
	48161135
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	213
	0
	0%
	G
	135
	4
	2.88%
	R
	Somatic
	0.0236815

	exonic
	FAM117B
	nonsynonymous SNV
	NM_173511:c.C1465T:p.H489Y
	696;Name=lod=897
	　
	　
	　
	　
	　
	0.28
	0.998
	0.998974
	0.828377
	1
	chr2
	203630182
	203630182
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	174
	0
	0%
	C
	136
	4
	2.86%
	Y
	Somatic
	0.0385792

	exonic
	ZNF460
	synonymous SNV
	NM_006635:c.G915A:p.K305K
	　
	　
	0.16
	0.16
	0.16
	rs2041110
	　
	　
	　
	　
	　
	chr19
	57802824
	57802824
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	176
	0
	0%
	G
	138
	4
	2.82%
	R
	Somatic
	0.0388299

	intronic
	HSP90AB1
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr6
	44219690
	44219690
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	206
	0
	0%
	C
	138
	4
	2.82%
	Y
	Somatic
	0.02703

	intronic
	PARD3
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr10
	34985354
	34985354
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	181
	0
	0%
	G
	140
	4
	2.78%
	R
	Somatic
	0.037646

	exonic
	C12orf66
	nonsynonymous SNV
	NM_152440:c.C929G:p.A310G
	558;Name=lod=248
	　
	　
	　
	　
	　
	0.01
	0.993
	0.9998
	0.999436
	1
	chr12
	64588031
	64588031
	G
	C
	het
	.
	.
	.
	184
	0
	0%
	G
	142
	4
	2.74%
	S
	Somatic
	0.0374359

	exonic
	SIN3A
	nonsynonymous SNV
	NM_001145357:c.G2758A:p.E920K
	731;Name=lod=1242
	　
	　
	　
	　
	　
	0.04
	0.827
	0.998891
	0.999683
	1
	chr15
	75684676
	75684676
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	180
	0
	0%
	C
	142
	4
	2.74%
	Y
	Somatic
	0.0393161

	intronic
	HGS
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr17
	79658637
	79658637
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	181
	0
	0%
	G
	142
	4
	2.74%
	R
	Somatic
	0.0388352

	intronic
	PKNOX1
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr21
	44430155
	44430155
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	93
	0
	0%
	C
	77
	2
	2.53%
	Y
	Somatic
	0.2095063

	exonic
	ZNF256
	synonymous SNV
	NM_005773:c.C1119T:p.H373H
	243;Name=lod=13
	　
	　
	　
	　
	rs145193105
	　
	　
	　
	　
	　
	chr19
	58453057
	58453057
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	237
	4
	1.66%
	G
	96
	12
	11.11%
	R
	Somatic
	2.66E-04

	exonic
	SULF1
	synonymous SNV
	NM_001128204:c.C567T:p.D189D
	707;Name=lod=1000
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr8
	70501209
	70501209
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	167
	0
	0%
	C
	157
	4
	2.48%
	Y
	Somatic
	0.0569479

	exonic
	ZNF132
	synonymous SNV
	NM_003433:c.T1479G:p.G493G
	300;Name=lod=22
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr19
	58945332
	58945332
	A
	C
	het
	.
	.
	.
	107
	1
	0.93%
	A
	26
	4
	13.33%
	M
	Somatic
	0.0080035

	exonic
	ZNF132
	nonsynonymous SNV
	NM_003433:c.T1473A:p.D491E
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	1
	0.003
	0.004236
	3.26E-04
	0.59621
	chr19
	58945338
	58945338
	A
	T
	het
	.
	.
	.
	110
	1
	0.90%
	A
	32
	4
	11.11%
	W
	Somatic
	0.0129499

	exonic
	ZNF132
	synonymous SNV
	NM_003433:c.A1464G:p.E488E
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr19
	58945347
	58945347
	T
	C
	het
	.
	.
	.
	112
	0
	0%
	T
	35
	6
	14.63%
	Y
	Somatic
	2.79E-04

	exonic
	SNPH
	nonsynonymous SNV
	NM_014723:c.A1210T:p.M404L
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	0.33
	0.047
	0.119666
	1.30E-05
	0.857431
	chr20
	1286423
	1286423
	A
	T
	het
	.
	.
	.
	38
	0
	0%
	A
	9
	2
	18.18%
	W
	Somatic
	0.0467687

	intronic
	ZNF343
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr20
	2474151
	2474151
	T
	A
	het
	.
	.
	.
	103
	2
	1.90%
	T
	45
	6
	11.76%
	W
	Somatic
	0.0153308

	intronic
	MKKS
	　
	　
	317;Name=lod=26
	　
	0.21
	0.21
	0.21
	rs764266
	　
	　
	　
	　
	　
	chr20
	10389480
	10389480
	T
	A
	het
	.
	.
	.
	36
	0
	0%
	T
	18
	3
	14.29%
	W
	Somatic
	0.0454545

	exonic
	RALGAPA2
	synonymous SNV
	NM_020343:c.C261T:p.F87F
	610;Name=lod=400
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr20
	20656889
	20656889
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	79
	1
	1.25%
	G
	23
	3
	11.54%
	R
	Somatic
	0.04488

	intronic
	NINL
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr20
	25471930
	25471930
	T
	G
	het
	.
	.
	.
	54
	1
	1.82%
	T
	33
	5
	13.16%
	K
	Somatic
	0.0398395

	exonic
	NCOA6
	nonsynonymous SNV
	NM_001242539:c.A2803C:p.T935P
	483;Name=lod=122
	　
	　
	　
	　
	　
	0.18
	0
	0.916829
	8.26E-04
	0.957151
	chr20
	33334722
	33334722
	T
	G
	het
	.
	.
	.
	49
	0
	0%
	T
	12
	2
	14.29%
	K
	Somatic
	0.046595

	exonic
	RBL1
	nonsynonymous SNV
	NM_002895:c.G1961T:p.G654V
	629;Name=lod=482
	　
	　
	　
	　
	　
	0
	0.933
	0.999111
	0.99988
	1
	chr20
	35663854
	35663854
	C
	A
	het
	.
	.
	.
	76
	0
	0%
	C
	18
	2
	10%
	M
	Somatic
	0.0416667

	exonic
	MATN4
	nonsynonymous SNV
	NM_003833:c.G624T:p.Q208H
	489;Name=lod=129
	　
	　
	　
	　
	　
	0.03
	0.003
	0.9985
	0.984288
	0.992135
	chr20
	43932887
	43932887
	C
	A
	het
	.
	.
	.
	193
	0
	0%
	C
	163
	4
	2.40%
	M
	Somatic
	0.0454155

	intronic
	HNF4A
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr20
	43048528
	43048528
	A
	C
	het
	.
	.
	.
	62
	1
	1.59%
	A
	74
	9
	10.84%
	M
	Somatic
	0.0261491

	exonic
	LAMA5
	nonsynonymous SNV
	NM_005560:c.T695G:p.V232G
	494;Name=lod=136
	　
	　
	　
	　
	　
	0
	0.998
	0.994618
	0.998461
	1
	chr20
	60927128
	60927128
	A
	C
	het
	.
	.
	.
	69
	0
	0%
	A
	44
	6
	12%
	M
	Somatic
	0.0045793

	intronic
	UCKL1
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr20
	62571418
	62571418
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	28
	0
	0%
	G
	28
	5
	15.15%
	R
	Somatic
	0.0398941

	UTR3
	ZNF512B
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr20
	62591221
	62591221
	C
	G
	het
	.
	.
	.
	61
	1
	1.61%
	C
	34
	6
	15%
	S
	Somatic
	0.0138963

	intronic
	GRIK1
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr21
	30910220
	30910220
	A
	G
	het
	.
	.
	.
	46
	0
	0%
	A
	8
	2
	20%
	R
	Somatic
	0.0292208

	exonic
	ITSN1
	stopgain SNV
	NM_001001132:c.C1747T:p.R583X
	525;Name=lod=182
	　
	　
	　
	　
	　
	0.75
	0.637848
	0.981846
	0.680489
	0.999908
	chr21
	35154360
	35154360
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	164
	0
	0%
	C
	136
	3
	2.16%
	Y
	Somatic
	0.095411

	exonic
	IL17RA
	nonsynonymous SNV
	NM_014339:c.A2310C:p.R770S
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	0.01
	0.991
	0.010279
	0.263706
	0.232909
	chr22
	17590419
	17590419
	A
	C
	het
	.
	.
	.
	25
	0
	0%
	A
	19
	4
	17.39%
	M
	Somatic
	0.0455083

	ncRNA_intronic
	BCRP3,POM121L10P
	　
	　
	　
	0.98
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr22
	25044113
	25044113
	T
	G
	het
	.
	.
	.
	53
	1
	1.85%
	T
	78
	15
	16.13%
	K
	Somatic
	0.0047195

	intronic
	SEC14L3
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr22
	30867850
	30867850
	T
	C
	het
	.
	.
	.
	58
	0
	0%
	T
	98
	11
	10.09%
	Y
	Somatic
	0.0076103

	intronic
	LIMK2
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	0.03
	　
	　
	　
	　
	chr22
	31654428
	31654428
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	48
	0
	0%
	C
	12
	2
	14.29%
	Y
	Somatic
	0.0481227

	intronic
	BPIFC
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr22
	32843356
	32843356
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	61
	1
	1.61%
	C
	25
	5
	16.67%
	Y
	Somatic
	0.0132233

	exonic
	MCM5
	nonsynonymous SNV
	NM_006739:c.A496C:p.T166P
	591;Name=lod=335
	　
	　
	　
	　
	　
	0
	0.958
	0.996627
	0.999996
	1
	chr22
	35802618
	35802618
	A
	C
	het
	.
	.
	.
	48
	0
	0%
	A
	58
	9
	13.43%
	M
	Somatic
	0.0060803

	intronic
	CACNG2
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr22
	37098383
	37098383
	A
	G
	het
	.
	.
	.
	70
	1
	1.41%
	A
	41
	5
	10.87%
	R
	Somatic
	0.0341126

	exonic
	MKL1
	nonsynonymous SNV
	NM_020831:c.C1250G:p.T417R
	321;Name=lod=27
	　
	　
	　
	　
	　
	0
	0.147
	0.999396
	0.969096
	0.975517
	chr22
	40815192
	40815192
	G
	C
	het
	.
	.
	.
	41
	0
	0%
	G
	10
	2
	16.67%
	S
	Somatic
	0.0478955

	exonic
	CCDC134
	nonsynonymous SNV
	NM_024821:c.A134G:p.E45G
	561;Name=lod=255
	　
	　
	　
	　
	　
	0.01
	0.735
	0.980682
	0.893768
	0.999997
	chr22
	42205913
	42205913
	A
	G
	het
	.
	.
	.
	29
	0
	0%
	A
	69
	10
	12.66%
	R
	Somatic
	0.037205

	exonic
	RRP7A
	nonsynonymous SNV
	NM_015703:c.G628A:p.G210S
	549;Name=lod=228
	0.97
	　
	　
	　
	rs3752506
	0.48
	0.014
	0.898849
	0.998614
	0.987614
	chr22
	42910241
	42910241
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	51
	0
	0%
	C
	42
	6
	12.50%
	Y
	Somatic
	0.0109515

	exonic
	SELO
	nonsynonymous SNV
	NM_031454:c.T1629G:p.S543R
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	0.01
	0.799
	0.183641
	0.996753
	0.996059
	chr22
	50655246
	50655246
	T
	G
	het
	.
	.
	.
	38
	0
	0%
	T
	29
	4
	12.12%
	K
	Somatic
	0.0421146

	intronic
	PLXNB2
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr22
	50719151
	50719151
	G
	C
	het
	.
	.
	.
	21
	0
	0%
	G
	10
	4
	28.57%
	S
	Somatic
	0.0191176

	exonic
	VTCN1
	nonsynonymous SNV
	NM_024626:c.G58T:p.A20S
	532;Name=lod=194
	　
	　
	　
	　
	　
	0
	0.036
	0.998511
	0.018706
	0.999965
	chr1
	117712768
	117712768
	C
	A
	het
	.
	.
	.
	201
	0
	0%
	C
	143
	2
	1.38%
	M
	Somatic
	0.1749183

	exonic
	ACR
	nonsynonymous SNV
	NM_001097:c.T791G:p.V264G
	　
	0.98
	　
	　
	　
	　
	0.3
	0.996
	0.942856
	0.463668
	0.831165
	chr22
	51183160
	51183160
	T
	G
	het
	.
	.
	.
	33
	0
	0%
	T
	55
	7
	11.29%
	K
	Somatic
	0.0445061

	exonic
	PLCXD1
	nonsynonymous SNV
	NM_018390:c.A425G:p.E142G
	325;Name=lod=28
	1
	　
	　
	　
	　
	0.01
	　
	　
	　
	　
	chrX
	208197
	208197
	A
	G
	het
	.
	.
	.
	46
	0
	0%
	A
	70
	8
	10.26%
	R
	Somatic
	0.0212979

	exonic
	CSF2RA
	nonsynonymous SNV
	NM_172249:c.T670C:p.S224P
	　
	1
	　
	　
	　
	　
	0.05
	　
	　
	　
	　
	chrX
	1424362
	1424362
	T
	C
	het
	.
	.
	.
	29
	0
	0%
	T
	89
	12
	11.88%
	Y
	Somatic
	0.0413623

	exonic
	ARHGAP6
	synonymous SNV
	NM_006125:c.T591G:p.G197G
	527;Name=lod=184
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chrX
	11272825
	11272825
	A
	C
	het
	.
	.
	.
	24
	0
	0%
	A
	36
	7
	16.28%
	M
	Somatic
	0.0370542

	exonic
	MAGEB18
	synonymous SNV
	NM_173699:c.A171C:p.T57T
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chrX
	26157273
	26157273
	A
	C
	het
	.
	.
	.
	42
	0
	0%
	A
	49
	6
	10.91%
	M
	Somatic
	0.0293367

	intronic
	DMD
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chrX
	32632599
	32632599
	C
	A
	het
	.
	.
	.
	55
	0
	0%
	C
	13
	2
	13.33%
	M
	Somatic
	0.0434783

	exonic
	ZNF674
	nonsynonymous SNV
	NM_001039891:c.G1583A:p.S528N
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	0.38
	　
	　
	　
	　
	chrX
	46359441
	46359441
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	111
	2
	1.77%
	C
	45
	6
	11.76%
	Y
	Somatic
	0.0117006

	exonic
	ZNF674
	synonymous SNV
	NM_001039891:c.C1575T:p.Y525Y
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chrX
	46359449
	46359449
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	112
	2
	1.75%
	G
	45
	6
	11.76%
	R
	Somatic
	0.0113208

	exonic
	ZNF674
	synonymous SNV
	NM_001039891:c.T1572C:p.P524P
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chrX
	46359452
	46359452
	A
	G
	het
	.
	.
	.
	117
	2
	1.68%
	A
	45
	5
	10%
	R
	Somatic
	0.0244864

	intronic
	PHF16
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chrX
	46915444
	46915444
	C
	A
	het
	.
	.
	.
	62
	0
	0%
	C
	27
	3
	10%
	M
	Somatic
	0.03233

	exonic
	ZNF157
	synonymous SNV
	NM_003446:c.A1065G:p.E355E
	425;Name=lod=71
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chrX
	47272537
	47272537
	A
	G
	het
	.
	.
	.
	58
	0
	0%
	A
	24
	3
	11.11%
	R
	Somatic
	0.0296143

	exonic
	ZNF157
	synonymous SNV
	NM_003446:c.G1068A:p.K356K
	425;Name=lod=71
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chrX
	47272540
	47272540
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	58
	1
	1.69%
	G
	24
	4
	14.29%
	R
	Somatic
	0.0353535

	exonic
	ZNF157
	synonymous SNV
	NM_003446:c.T1074C:p.Y358Y
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chrX
	47272546
	47272546
	T
	C
	het
	.
	.
	.
	59
	0
	0%
	T
	22
	3
	12%
	Y
	Somatic
	0.0241384

	exonic
	ZNF157
	nonsynonymous SNV
	NM_003446:c.C1075G:p.Q359E
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	1
	0.004
	0.828616
	0.001294
	0.822088
	chrX
	47272547
	47272547
	C
	G
	het
	.
	.
	.
	59
	1
	1.67%
	C
	21
	4
	16%
	S
	Somatic
	0.0247589

	exonic
	ZNF157
	synonymous SNV
	NM_003446:c.A1086G:p.E362E
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chrX
	47272558
	47272558
	A
	G
	het
	.
	.
	.
	67
	0
	0%
	A
	26
	3
	10.34%
	R
	Somatic
	0.0255739

	intronic
	DGKK
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chrX
	50165431
	50165431
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	84
	0
	0%
	C
	27
	3
	10%
	Y
	Somatic
	0.016884

	intronic
	FAM120C
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chrX
	54186063
	54186063
	A
	G
	het
	.
	.
	.
	50
	0
	0%
	A
	34
	4
	10.53%
	R
	Somatic
	0.0316546

	exonic
	POU3F4
	nonsynonymous SNV
	NM_000307:c.A329C:p.H110P
	589;Name=lod=330
	　
	　
	　
	　
	　
	0.05
	0.228
	0.99823
	0.980569
	0.999688
	chrX
	82763661
	82763661
	A
	C
	het
	.
	.
	.
	43
	0
	0%
	A
	49
	6
	10.91%
	M
	Somatic
	0.0275405

	exonic
	RPS6KA6
	nonsynonymous SNV
	NM_014496:c.C1624A:p.R542S
	701;Name=lod=942
	　
	　
	　
	　
	　
	0
	1
	0.987324
	0.999998
	1
	chrX
	83357197
	83357197
	G
	T
	het
	.
	.
	.
	76
	0
	0%
	G
	17
	2
	10.53%
	K
	Somatic
	0.0382979

	intronic
	DIAPH2
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chrX
	96638889
	96638889
	A
	C
	het
	.
	.
	.
	92
	1
	1.08%
	A
	43
	6
	12.24%
	M
	Somatic
	0.0069748

	UTR3
	6-Sep
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chrX
	118750554
	118750554
	A
	T
	het
	.
	.
	.
	33
	0
	0%
	A
	19
	5
	20.83%
	W
	Somatic
	0.0101512

	exonic
	SOX3
	synonymous SNV
	NM_005634:c.A84C:p.L28L
	343;Name=lod=33
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chrX
	139587142
	139587142
	T
	G
	het
	.
	.
	.
	47
	0
	0%
	T
	45
	5
	10%
	K
	Somatic
	0.0328765

	exonic
	PLXNB3
	nonsynonymous SNV
	NM_005393:c.T452G:p.V151G
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	0.02
	0.8
	0.995057
	0.553822
	0.797002
	chrX
	153032734
	153032734
	T
	G
	het
	.
	.
	.
	18
	0
	0%
	T
	16
	5
	23.81%
	K
	Somatic
	0.035343

	
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	






	Table S8: The somatic SNV of skin tumor tissue.
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　

	Func
	Gene
	ExonicFunc
	AAChange
	Conserved
	SegDup
	1000G_ALL
	1000G_ALL
	1000G_ALL
	dbSNP137
	SIFT
	PolyPhen2
	LJB_PhyloP
	LJB_MutationTaster
	LJB_LRT
	Chr
	Start
	End
	Ref
	Obs
	Genotype
	Cosmic
	　
	　
	normal_reads1
	normal_reads2
	normal_var_freq
	normal_gt
	tumor_reads1
	tumor_reads2
	tumor_var_freq
	tumor_gt
	somatic_status
	somatic_p_value

	exonic
	GABRD
	nonsynonymous SNV
	NM_000815:c.G1241A:p.G414D
	235;Name=lod=12
	　
	　
	　
	　
	　
	0.41
	0.472
	0.998314
	0.948997
	0.024083
	chr1
	1961603
	1961603
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	317
	0
	0%
	G
	405
	5
	1.22%
	R
	Somatic
	0.0564419

	intronic
	TP73
	　
	　
	614;Name=lod=416
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr1
	3624098
	3624098
	C
	A
	het
	.
	.
	.
	454
	0
	0%
	C
	329
	4
	1.20%
	M
	Somatic
	0.0317206

	intronic
	PHF13
	　
	　
	　
	　
	0.23
	0.23
	0.23
	rs2072948
	　
	　
	　
	　
	　
	chr1
	6679848
	6679848
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	135
	0
	0%
	C
	218
	10
	4.39%
	Y
	Somatic
	0.0088647

	exonic
	CAMTA1
	nonsynonymous SNV
	NM_015215:c.G2056A:p.A686T
	235;Name=lod=12
	　
	　
	　
	　
	　
	0.05
	0.711
	0.960008
	0.784241
	0.992724
	chr1
	7724663
	7724663
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	231
	0
	0%
	G
	205
	5
	2.38%
	R
	Somatic
	0.0238756

	intronic
	RERE
	　
	　
	　
	0.96
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr1
	8716006
	8716006
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	227
	0
	0%
	C
	128
	4
	3.03%
	Y
	Somatic
	0.0177534

	intergenic
	TMEM121(dist=211283),KIAA0125(dist=176016)
	　
	　
	366;Name=lod=41
	0.96
	　
	　
	　
	rs1051611
	　
	　
	　
	　
	　
	chr14
	106207822
	106207822
	A
	G
	het
	.
	.
	.
	184
	3
	1.60%
	A
	102
	99
	49.25%
	R
	Somatic
	3.58E-31

	intergenic
	MIR3675(dist=6016),ESPNP(dist=3874)
	　
	　
	559;Name=lod=249
	0.94
	　
	　
	　
	rs1765548
	　
	　
	　
	　
	　
	chr1
	17013839
	17013839
	G
	C
	het
	.
	.
	.
	309
	0
	0%
	G
	225
	6
	2.60%
	S
	Somatic
	0.0059018

	exonic
	UBR4
	nonsynonymous SNV
	NM_020765:c.C7750T:p.R2584C
	638;Name=lod=520
	　
	　
	　
	　
	　
	0
	0.999
	0.999721
	0.368452
	1
	chr1
	19473374
	19473374
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	409
	1
	0.24%
	G
	401
	7
	1.72%
	R
	Somatic
	0.0339624

	intronic
	UBR4
	　
	　
	　
	　
	0.006
	0.006
	0.006
	rs34127769
	　
	　
	　
	　
	　
	chr1
	19494487
	19494487
	A
	G
	het
	.
	.
	.
	244
	0
	0%
	A
	113
	5
	4.24%
	R
	Somatic
	0.0034724

	exonic
	ZBTB40
	nonsynonymous SNV
	NM_014870:c.C2896T:p.R966W
	570;Name=lod=276
	　
	　
	　
	　
	　
	0
	1
	0.99887
	0.782335
	0.999944
	chr1
	22846616
	22846616
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	377
	0
	0%
	C
	290
	5
	1.69%
	Y
	Somatic
	0.0159935

	intronic
	KRI1
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr19
	10665950
	10665950
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	75
	0
	0%
	C
	63
	28
	30.77%
	Y
	Somatic
	5.24E-09

	intronic
	MYOM3
	　
	　
	　
	　
	0.24
	0.24
	0.24
	rs7542151
	　
	　
	　
	　
	　
	chr1
	24394424
	24394424
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	332
	0
	0%
	G
	228
	7
	2.98%
	R
	Somatic
	0.0019924

	exonic
	MYOM3
	nonsynonymous SNV
	NM_152372:c.T3197C:p.I1066T
	548;Name=lod=226
	　
	0.15
	0.15
	0.15
	rs12145360
	0.18
	0.004
	0.997315
	0.375526
	0.998554
	chr1
	24394811
	24394811
	A
	G
	het
	.
	.
	.
	565
	1
	0.18%
	A
	292
	7
	2.34%
	R
	Somatic
	0.0031622

	intronic
	IQCC
	　
	　
	　
	　
	0.14
	0.14
	0.14
	rs56663136
	　
	　
	　
	　
	　
	chr1
	32672784
	32672784
	G
	C
	het
	.
	.
	.
	218
	1
	0.46%
	G
	208
	8
	3.70%
	S
	Somatic
	0.0176482

	exonic
	KRI1
	nonsynonymous SNV
	NM_023008:c.A1697G:p.Y566C
	583;Name=lod=311
	　
	　
	　
	　
	　
	0.04
	0.992
	0.996689
	0.999621
	0.999995
	chr19
	10665964
	10665964
	T
	C
	het
	.
	.
	.
	70
	0
	0%
	T
	63
	22
	25.88%
	Y
	Somatic
	4.41E-07

	exonic
	ZMYM1
	synonymous SNV
	NM_024772:c.C1953A:p.I651I
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr1
	35579384
	35579384
	C
	A
	het
	.
	.
	.
	232
	0
	0%
	C
	97
	4
	3.96%
	M
	Somatic
	0.0081144

	exonic
	THRAP3
	synonymous SNV
	NM_005119:c.C501T:p.S167S
	685;Name=lod=811
	0.94
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr1
	36752332
	36752332
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	641
	0
	0%
	C
	429
	5
	1.15%
	Y
	Somatic
	0.0105782

	intronic
	MRPS15
	　
	　
	343;Name=lod=33
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr1
	36929742
	36929742
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	618
	0
	0%
	C
	526
	4
	0.75%
	Y
	Somatic
	0.0451524

	exonic
	GJA9
	synonymous SNV
	NM_030772:c.T1164C:p.R388R
	　
	　
	0.06
	0.06
	0.06
	rs16825625
	　
	　
	　
	　
	　
	chr1
	39340607
	39340607
	A
	G
	het
	.
	.
	.
	218
	0
	0%
	A
	108
	5
	4.42%
	R
	Somatic
	0.00437

	exonic
	MACF1
	synonymous SNV
	NM_012090:c.C1164T:p.G388G
	668;Name=lod=693
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr1
	39750772
	39750772
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	291
	1
	0.34%
	C
	180
	6
	3.23%
	Y
	Somatic
	0.01556

	exonic;splicing
	SCMH1;SCMH1
	synonymous SNV
	NM_001172222:c.G474A:p.K158K
	686;Name=lod=822
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr1
	41540891
	41540891
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	253
	0
	0%
	C
	211
	5
	2.31%
	Y
	Somatic
	0.0202044

	exonic
	TIE1
	synonymous SNV
	NM_005424:c.G2685A:p.G895G
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr1
	43783299
	43783299
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	269
	0
	0%
	G
	245
	5
	2%
	R
	Somatic
	0.0253968

	intronic
	ATP6V0B
	　
	　
	　
	　
	0.09
	0.09
	0.09
	rs2286243
	　
	　
	　
	　
	　
	chr1
	44441533
	44441533
	A
	G
	het
	.
	.
	.
	263
	0
	0%
	A
	127
	6
	4.51%
	R
	Somatic
	0.0013298

	UTR5
	KIF2C
	　
	　
	　
	　
	0.27
	0.27
	0.27
	rs3820586
	　
	　
	　
	　
	　
	chr1
	45205598
	45205598
	T
	C
	het
	.
	.
	.
	570
	0
	0%
	T
	781
	6
	0.76%
	Y
	Somatic
	0.0377467

	exonic
	LRRC41
	nonsynonymous SNV
	NM_006369:c.C2027T:p.T676I
	627;Name=lod=472
	　
	　
	　
	　
	　
	0
	0.889
	0.9849
	0.509063
	0.999659
	chr1
	46745280
	46745280
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	251
	0
	0%
	G
	227
	4
	1.73%
	R
	Somatic
	0.0520405

	exonic
	KRI1
	nonsynonymous SNV
	NM_023008:c.T1696C:p.Y566H
	583;Name=lod=311
	　
	　
	　
	　
	　
	0.35
	0.103
	0.997842
	0.990452
	0.999995
	chr19
	10665965
	10665965
	A
	G
	het
	.
	.
	.
	70
	0
	0%
	A
	65
	22
	25.29%
	R
	Somatic
	5.86E-07

	exonic
	KRI1
	nonsynonymous SNV
	NM_023008:c.G1691A:p.C564Y
	583;Name=lod=311
	　
	　
	　
	　
	　
	0.01
	0.998
	0.998116
	0.991164
	1
	chr19
	10665970
	10665970
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	70
	0
	0%
	C
	68
	14
	17.07%
	Y
	Somatic
	1.01E-04

	exonic
	USP24
	nonsynonymous SNV
	NM_015306:c.G1373A:p.R458H
	682;Name=lod=787
	　
	　
	　
	　
	　
	0.01
	　
	　
	　
	　
	chr1
	55622694
	55622694
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	420
	0
	0%
	C
	204
	2
	0.97%
	Y
	Somatic
	0.1079361

	exonic
	MYSM1
	synonymous SNV
	NM_001085487:c.G180A:p.E60E
	631;Name=lod=488
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr1
	59158571
	59158571
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	409
	0
	0%
	C
	110
	4
	3.51%
	Y
	Somatic
	0.0021653

	exonic
	EFCAB7
	nonsynonymous SNV
	NM_032437:c.G1124A:p.R375K
	566;Name=lod=266
	　
	0.13
	0.13
	0.13
	rs2273367
	0.16
	0.091
	0.969523
	0.929572
	0.999978
	chr1
	64021096
	64021096
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	218
	0
	0%
	G
	84
	4
	4.55%
	R
	Somatic
	0.00651

	exonic
	UBE2U
	nonsynonymous SNV
	NM_152489:c.G76A:p.A26T
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	0.13
	0.056
	0.999481
	0.501916
	0.999954
	chr1
	64671331
	64671331
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	190
	0
	0%
	G
	33
	4
	10.81%
	R
	Somatic
	6.13E-04

	exonic
	TCTEX1D1
	nonsynonymous SNV
	NM_152665:c.C427A:p.L143I
	512;Name=lod=161
	　
	0.21
	0.21
	0.21
	rs2133173
	　
	0.001
	0.753413
	2.12E-04
	0.861526
	chr1
	67243024
	67243024
	C
	A
	het
	.
	.
	.
	440
	1
	0.23%
	C
	151
	7
	4.43%
	M
	Somatic
	5.00E-04

	exonic
	KRI1
	nonsynonymous SNV
	NM_023008:c.T1690C:p.C564R
	583;Name=lod=311
	　
	　
	　
	　
	　
	0.01
	1
	0.997842
	0.98552
	1
	chr19
	10665971
	10665971
	A
	G
	het
	.
	.
	.
	70
	0
	0%
	A
	70
	14
	16.67%
	R
	Somatic
	1.21E-04

	intronic
	PARD3
	　
	　
	　
	　
	0.56
	0.56
	0.56
	rs10740890
	　
	　
	　
	　
	　
	chr10
	34666864
	34666864
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	208
	1
	0.48%
	C
	91
	18
	16.51%
	Y
	Somatic
	2.13E-08

	exonic
	TYW3
	nonsynonymous SNV
	NM_001162916:c.A262G:p.M88V
	361;Name=lod=39
	　
	0.3
	0.3
	0.3
	rs1133891
	1
	0
	0.994286
	8.50E-05
	0.999998
	chr1
	75214441
	75214441
	A
	G
	het
	.
	.
	.
	151
	0
	0%
	A
	38
	6
	13.64%
	R
	Somatic
	9.99E-05

	exonic
	ZNHIT6
	nonsynonymous SNV
	NM_017953:c.A1352G:p.D451G
	313;Name=lod=25
	　
	　
	　
	　
	　
	0.05
	0.995
	0.976505
	0.837012
	0.999958
	chr1
	86123550
	86123550
	T
	C
	het
	.
	.
	.
	401
	0
	0%
	T
	152
	4
	2.56%
	Y
	Somatic
	0.0059832

	exonic
	COL24A1
	synonymous SNV
	NM_152890:c.G2649C:p.P883P
	425;Name=lod=71
	　
	0.71
	0.71
	0.71
	rs1502657
	　
	　
	　
	　
	　
	chr1
	86375654
	86375654
	C
	G
	het
	.
	.
	.
	561
	0
	0%
	C
	152
	12
	7.32%
	S
	Somatic
	1.30E-08

	exonic
	CLCA1
	synonymous SNV
	NM_001285:c.T2436C:p.T812T
	　
	　
	0.34
	0.34
	0.34
	rs1882753
	　
	　
	　
	　
	　
	chr1
	86965419
	86965419
	T
	C
	het
	.
	.
	.
	317
	0
	0%
	T
	94
	4
	4.08%
	Y
	Somatic
	0.0029655

	exonic
	PKN2
	nonsynonymous SNV
	NM_006256:c.G2617A:p.E873K
	671;Name=lod=710
	　
	　
	　
	　
	　
	0
	0.985
	0.999584
	0.989209
	0.99985
	chr1
	89298481
	89298481
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	495
	0
	0%
	G
	177
	2
	1.12%
	R
	Somatic
	0.0702422

	exonic
	CCBL2
	synonymous SNV
	NM_001008662:c.C633T:p.S211S
	607;Name=lod=389
	　
	0.4
	0.4
	0.4
	rs3738055
	　
	　
	　
	　
	　
	chr1
	89426902
	89426902
	G
	A
	het
	stomach
	carcinoma
	adenocarcinoma
	296
	0
	0%
	G
	117
	10
	7.87%
	R
	Somatic
	4.61E-06

	exonic
	DCP1B
	nonsynonymous SNV
	NM_152640:c.T29G:p.V10G
	663;Name=lod=661
	　
	　
	　
	　
	　
	0.44
	0.184681
	0.897442
	0.006733
	0.436509
	chr12
	2113569
	2113569
	A
	C
	het
	.
	.
	.
	71
	1
	1.39%
	A
	64
	12
	15.79%
	M
	Somatic
	0.0015639

	intronic
	GBP1
	　
	　
	　
	0.93
	0.37
	0.37
	0.37
	rs6701673
	　
	　
	　
	　
	　
	chr1
	89525812
	89525812
	C
	G
	het
	.
	.
	.
	296
	0
	0%
	C
	150
	6
	3.85%
	S
	Somatic
	0.0015854

	ncRNA_exonic
	GBP1P1
	　
	　
	　
	0.93
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr1
	89889846
	89889846
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	841
	1
	0.12%
	G
	270
	4
	1.46%
	R
	Somatic
	0.0143981

	exonic
	ZNF644
	nonsynonymous SNV
	NM_201269:c.G664A:p.V222I
	801;Name=lod=2396
	　
	0.001
	0.001
	0.001
	rs41286765
	0.01
	0.013
	0.99929
	0.058294
	0.99969
	chr1
	91406247
	91406247
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	570
	1
	0.18%
	C
	215
	4
	1.83%
	Y
	Somatic
	0.0226113

	exonic
	ABCA4
	nonsynonymous SNV
	NM_000350:c.A1268G:p.H423R
	467;Name=lod=105
	　
	0.21
	0.21
	0.21
	rs3112831
	0.08
	0
	0.980413
	1.00E-06
	1
	chr1
	94544234
	94544234
	T
	C
	het
	.
	.
	.
	343
	0
	0%
	T
	157
	7
	4.27%
	Y
	Somatic
	3.39E-04

	intronic
	HIAT1
	　
	　
	　
	　
	0.06
	0.06
	0.06
	rs2271082
	　
	　
	　
	　
	　
	chr1
	100546245
	100546245
	A
	G
	het
	.
	.
	.
	234
	0
	0%
	A
	119
	5
	4.03%
	R
	Somatic
	0.0047252

	exonic
	FNDC7
	nonsynonymous SNV
	NM_001144937:c.G1934A:p.R645Q
	510;Name=lod=157
	　
	　
	　
	　
	　
	0.04
	　
	　
	　
	　
	chr1
	109275948
	109275948
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	219
	1
	0.45%
	G
	134
	5
	3.60%
	R
	Somatic
	0.0341762

	exonic
	CELSR2
	nonsynonymous SNV
	NM_001408:c.C6571T:p.R2191C
	397;Name=lod=55
	　
	　
	　
	　
	　
	0.01
	1
	0.887288
	0.999066
	0.993901
	chr1
	109811570
	109811570
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	213
	0
	0%
	C
	261
	6
	2.25%
	Y
	Somatic
	0.0288853

	intergenic
	TMEM121(dist=212024),KIAA0125(dist=175275)
	　
	　
	　
	0.96
	　
	　
	　
	rs112918753
	　
	　
	　
	　
	　
	chr14
	106208563
	106208563
	A
	G
	het
	.
	.
	.
	105
	0
	0%
	A
	87
	16
	15.53%
	R
	Somatic
	6.92E-06

	intronic
	OVGP1
	　
	　
	　
	　
	0.15
	0.15
	0.15
	rs1419092
	　
	　
	　
	　
	　
	chr1
	111962209
	111962209
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	507
	0
	0%
	G
	215
	4
	1.83%
	R
	Somatic
	0.008122

	exonic
	PTPN22
	nonsynonymous SNV
	NM_001193431:c.G856A:p.V286I
	512;Name=lod=161
	　
	　
	　
	　
	　
	0.36
	0.207
	0.999014
	0.991345
	0.999904
	chr1
	114391221
	114391221
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	339
	0
	0%
	C
	164
	2
	1.20%
	Y
	Somatic
	0.1076143

	exonic
	TRIM33
	nonsynonymous SNV
	NM_015906:c.G2594A:p.R865Q
	493;Name=lod=134
	　
	　
	　
	　
	　
	0.33
	0.585
	0.998584
	0.959954
	0.999437
	chr1
	114948206
	114948206
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	313
	1
	0.32%
	C
	118
	4
	3.28%
	Y
	Somatic
	0.0231105

	exonic
	ATP1A1
	nonsynonymous SNV
	NM_000701:c.G1423A:p.A475T
	　
	　
	　
	　
	　
	rs148719009
	0.15
	0
	0.007998
	0.002961
	0.396849
	chr1
	116935566
	116935566
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	349
	0
	0%
	G
	259
	5
	1.89%
	R
	Somatic
	0.0144969

	exonic
	TTF2
	nonsynonymous SNV
	NM_003594:c.A499G:p.K167E
	　
	　
	0.49
	0.49
	0.49
	rs998532
	0.26
	0.012
	0.829404
	0.887461
	0.990754
	chr1
	117617705
	117617705
	A
	G
	het
	.
	.
	.
	279
	0
	0%
	A
	93
	6
	6.06%
	R
	Somatic
	2.88E-04

	exonic
	UGDH
	synonymous SNV
	NM_001184700:c.T627C:p.C209C
	653;Name=lod=600
	　
	0.29
	0.29
	0.29
	rs1129052
	　
	　
	　
	　
	　
	chr4
	39510264
	39510264
	A
	G
	het
	.
	.
	.
	93
	0
	0%
	A
	55
	10
	15.38%
	R
	Somatic
	8.96E-05

	intronic
	DNAH7
	　
	　
	　
	　
	0.49
	0.49
	0.49
	rs7567285
	　
	　
	　
	　
	　
	chr2
	196663997
	196663997
	T
	C
	het
	.
	.
	.
	152
	0
	0%
	T
	58
	10
	14.71%
	Y
	Somatic
	4.89E-06

	exonic
	HAO2
	synonymous SNV
	NM_016527:c.T16C:p.L6L
	462;Name=lod=101
	　
	0.37
	0.37
	0.37
	rs2275607
	　
	　
	　
	　
	　
	chr1
	119923724
	119923724
	T
	C
	het
	.
	.
	.
	409
	0
	0%
	T
	197
	7
	3.43%
	Y
	Somatic
	4.22E-04

	exonic
	CHD1L
	synonymous SNV
	NM_004284:c.G558A:p.L186L
	560;Name=lod=252
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr1
	146731554
	146731554
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	492
	1
	0.20%
	G
	168
	4
	2.33%
	R
	Somatic
	0.0173679

	exonic
	NBPF14
	nonsynonymous SNV
	NM_015383:c.G1879A:p.E627K
	　
	0.98
	　
	　
	　
	　
	0.03
	0.488404
	0.821774
	0.001897
	0.807268
	chr1
	148009428
	148009428
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	1482
	1
	0.07%
	C
	728
	4
	0.55%
	Y
	Somatic
	0.0436874

	exonic
	HORMAD1
	nonsynonymous SNV
	NM_001199829:c.C779T:p.T260I
	　
	　
	0.36
	0.36
	0.36
	rs1336900
	0.64
	0
	0.228544
	0.423464
	0.941879
	chr1
	150679033
	150679033
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	322
	0
	0%
	G
	100
	5
	4.76%
	R
	Somatic
	8.36E-04

	exonic
	CTSS
	nonsynonymous SNV
	NM_004079:c.C337T:p.R113W
	　
	　
	0.34
	0.34
	0.34
	rs2230061
	0.1
	0
	0.249442
	2.00E-06
	1.10E-05
	chr1
	150727539
	150727539
	G
	A
	het
	stomach
	carcinoma
	adenocarcinoma
	255
	0
	0%
	G
	192
	10
	4.95%
	R
	Somatic
	2.51E-04

	exonic
	RTP1
	synonymous SNV
	NM_153708:c.G438T:p.L146L
	594;Name=lod=345
	　
	　
	　
	　
	rs61732384
	　
	　
	　
	　
	　
	chr3
	186917504
	186917504
	G
	T
	het
	.
	.
	.
	159
	1
	0.62%
	G
	83
	14
	14.43%
	K
	Somatic
	6.51E-06

	exonic
	CERS2
	synonymous SNV
	NM_022075:c.G504A:p.E168E
	572;Name=lod=281
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr1
	150940155
	150940155
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	408
	1
	0.24%
	C
	208
	4
	1.89%
	Y
	Somatic
	0.0486741

	exonic
	CERS2
	nonsynonymous SNV
	NM_022075:c.G457A:p.V153I
	610;Name=lod=400
	　
	　
	　
	　
	rs149315209
	0.18
	0.653
	0.998626
	0
	0.999968
	chr1
	150940307
	150940307
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	210
	0
	0%
	C
	177
	4
	2.21%
	Y
	Somatic
	0.0451026

	exonic
	THEM5
	synonymous SNV
	NM_182578:c.C51A:p.G17G
	　
	　
	0.64
	0.64
	0.64
	rs7556386
	　
	　
	　
	　
	　
	chr1
	151825991
	151825991
	G
	T
	het
	.
	.
	.
	124
	0
	0%
	G
	220
	7
	3.08%
	K
	Somatic
	0.0457731

	exonic
	RPTN
	synonymous SNV
	NM_001122965:c.G2277A:p.R759R
	272;Name=lod=17
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr1
	152127298
	152127298
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	699
	1
	0.14%
	C
	408
	8
	1.92%
	Y
	Somatic
	0.0021627

	exonic
	FLG
	nonsynonymous SNV
	NM_002016:c.G2263A:p.E755K
	　
	0.93
	0.24
	0.24
	0.24
	rs74129461
	0.05
	0.484226
	0.863237
	0.001066
	0.819065
	chr1
	152285099
	152285099
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	568
	1
	0.18%
	C
	621
	8
	1.27%
	Y
	Somatic
	0.027279

	exonic
	FLG
	nonsynonymous SNV
	NM_002016:c.G1330A:p.G444R
	　
	0.93
	0.21
	0.21
	0.21
	rs11588170
	0.23
	0.968
	0.014621
	0.024029
	0.647824
	chr1
	152286032
	152286032
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	378
	0
	0%
	C
	594
	10
	1.66%
	Y
	Somatic
	0.0075282

	exonic
	PI4K2B
	synonymous SNV
	NM_018323:c.C321T:p.A107A
	493;Name=lod=134
	　
	0.79
	0.79
	0.79
	rs313567
	　
	　
	　
	　
	　
	chr4
	25253995
	25253995
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	148
	0
	0%
	C
	101
	17
	14.41%
	Y
	Somatic
	5.01E-07

	exonic
	FLG2
	synonymous SNV
	NM_001014342:c.C4530T:p.H1510H
	　
	　
	0.28
	0.28
	0.28
	rs12022217
	　
	　
	　
	　
	　
	chr1
	152325732
	152325732
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	619
	1
	0.16%
	G
	369
	14
	3.66%
	R
	Somatic
	1.18E-05

	exonic
	FLG2
	nonsynonymous SNV
	NM_001014342:c.G3419A:p.G1140D
	　
	　
	0.08
	0.08
	0.08
	rs78399057
	0.32
	0.257223
	0.142223
	0.08196
	0.630378
	chr1
	152326843
	152326843
	C
	T
	het
	stomach
	carcinoma
	adenocarcinoma
	496
	1
	0.20%
	C
	302
	10
	3.21%
	Y
	Somatic
	4.80E-04

	exonic
	FLG2
	nonsynonymous SNV
	NM_001014342:c.C121T:p.L41F
	473;Name=lod=112
	　
	0.32
	0.32
	0.32
	rs3818831
	1
	0.409812
	0.978769
	3.40E-05
	0.853339
	chr1
	152331240
	152331240
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	403
	0
	0%
	G
	135
	4
	2.88%
	R
	Somatic
	0.0041877

	exonic
	SLC27A3
	nonsynonymous SNV
	NM_024330:c.G1807A:p.A603T
	522;Name=lod=177
	　
	　
	　
	　
	　
	0
	0.712
	0.999662
	0.141345
	0.999996
	chr1
	153751609
	153751609
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	280
	0
	0%
	G
	395
	6
	1.50%
	R
	Somatic
	0.0410445

	intronic
	KRI1
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr19
	10665945
	10665945
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	76
	0
	0%
	C
	72
	12
	14.29%
	Y
	Somatic
	2.93E-04

	exonic
	ADAR
	nonsynonymous SNV
	NM_001025107:c.A266G:p.K89R
	　
	　
	0.59
	0.59
	0.59
	rs2229857
	0.47
	0.002
	0.211334
	0.002445
	0.0101
	chr1
	154573967
	154573967
	T
	C
	het
	.
	.
	.
	264
	0
	0%
	T
	166
	19
	10.27%
	Y
	Somatic
	2.73E-08

	intronic
	PYGO2
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr1
	154933405
	154933405
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	543
	1
	0.18%
	C
	269
	4
	1.47%
	Y
	Somatic
	0.0451654

	exonic
	RUSC1
	nonsynonymous SNV
	NM_001105203:c.G892A:p.G298R
	566;Name=lod=265
	　
	　
	　
	　
	　
	0
	0.966
	0.998541
	0.10634
	0.998533
	chr1
	155292456
	155292456
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	410
	0
	0%
	G
	290
	5
	1.69%
	R
	Somatic
	0.0125759

	exonic
	HDGF
	synonymous SNV
	NM_001126050:c.G459A:p.G153G
	524;Name=lod=180
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr1
	156714033
	156714033
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	475
	0
	0%
	C
	441
	6
	1.34%
	Y
	Somatic
	0.0127616

	intronic
	KIRREL
	　
	　
	　
	　
	0.36
	0.36
	0.36
	rs6427419
	　
	　
	　
	　
	　
	chr1
	158058109
	158058109
	C
	A
	het
	.
	.
	.
	215
	1
	0.46%
	C
	158
	7
	4.24%
	M
	Somatic
	0.0133858

	intergenic
	LOC646268(dist=36102),CD1D(dist=3205)
	　
	　
	563;Name=lod=260
	　
	0.15
	0.15
	0.15
	rs3021476
	　
	　
	　
	　
	　
	chr1
	158146532
	158146532
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	466
	0
	0%
	C
	333
	8
	2.35%
	Y
	Somatic
	9.69E-04

	intronic
	PLXNB2
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr22
	50721745
	50721745
	T
	G
	het
	.
	.
	.
	109
	2
	1.80%
	T
	94
	15
	13.76%
	K
	Somatic
	6.98E-04

	intronic
	OFD1
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	rs3815049
	　
	　
	　
	　
	　
	chrX
	13771576
	13771576
	A
	G
	het
	.
	.
	.
	128
	0
	0%
	A
	57
	9
	13.64%
	R
	Somatic
	4.17E-05

	exonic
	OR10K2
	synonymous SNV
	NM_001004476:c.C156T:p.D52D
	　
	　
	0.3
	0.3
	0.3
	rs34616883
	　
	　
	　
	　
	　
	chr1
	158390501
	158390501
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	223
	0
	0%
	G
	111
	7
	5.93%
	R
	Somatic
	5.27E-04

	exonic
	OR10R2
	nonsynonymous SNV
	NM_001004472:c.G571A:p.A191T
	　
	　
	0.19
	0.19
	0.19
	rs3820678
	0.09
	0.022
	0.929536
	0.009295
	0.817141
	chr1
	158450238
	158450238
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	329
	0
	0%
	G
	122
	4
	3.17%
	R
	Somatic
	0.0056794

	exonic
	OR10R2
	nonsynonymous SNV
	NM_001004472:c.A647G:p.E216G
	　
	　
	0.52
	0.52
	0.52
	rs6679056
	0.05
	0.102
	0.99691
	0.014282
	0.840776
	chr1
	158450314
	158450314
	A
	G
	het
	.
	.
	.
	398
	0
	0%
	A
	149
	7
	4.49%
	R
	Somatic
	1.27E-04

	exonic
	OR10R2
	nonsynonymous SNV
	NM_001004472:c.C715T:p.L239F
	　
	　
	0.44
	0.44
	0.44
	rs1418843
	0.91
	0.004
	0.048637
	0.014493
	0.573863
	chr1
	158450382
	158450382
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	246
	1
	0.40%
	C
	78
	5
	6.02%
	Y
	Somatic
	0.0044054

	exonic
	OR10X1
	stopgain SNV
	NM_001004477:c.G198A:p.W66X
	　
	　
	0.53
	0.53
	0.53
	rs863362
	0.03
	0.734679
	0.998948
	1
	0.995983
	chr1
	158549492
	158549492
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	241
	0
	0%
	C
	90
	10
	10%
	Y
	Somatic
	3.38E-06

	exonic
	OR10X1
	nonsynonymous SNV
	NM_001004477:c.T179C:p.I60T
	　
	　
	0.54
	0.54
	0.54
	rs863363
	0.45
	0
	0.902058
	1.39E-04
	0.489189
	chr1
	158549511
	158549511
	A
	G
	het
	.
	.
	.
	282
	0
	0%
	A
	100
	11
	9.91%
	R
	Somatic
	6.30E-07

	intronic
	SGPL1
	　
	　
	　
	　
	0.72
	0.72
	0.72
	rs923177
	　
	　
	　
	　
	　
	chr10
	72636450
	72636450
	T
	G
	het
	.
	.
	.
	167
	0
	0%
	T
	64
	10
	13.51%
	K
	Somatic
	4.77E-06

	exonic
	NRD1
	synonymous SNV
	NM_001101662:c.C2427T:p.P809P
	　
	　
	0.5
	0.5
	0.5
	rs8375
	　
	　
	　
	　
	　
	chr1
	52266242
	52266242
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	155
	0
	0%
	G
	111
	17
	13.28%
	R
	Somatic
	7.45E-07

	exonic
	POLR3B
	synonymous SNV
	NM_001160708:c.T1881C:p.Y627Y
	581;Name=lod=307
	　
	0.29
	0.29
	0.29
	rs10861607
	　
	　
	　
	　
	　
	chr12
	106838340
	106838340
	T
	C
	het
	.
	.
	.
	133
	0
	0%
	T
	72
	11
	13.25%
	Y
	Somatic
	1.75E-05

	intronic
	SPTA1
	　
	　
	　
	　
	0.21
	0.21
	0.21
	rs2246434
	　
	　
	　
	　
	　
	chr1
	158618455
	158618455
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	145
	0
	0%
	G
	94
	14
	12.96%
	R
	Somatic
	3.99E-06

	exonic
	DUSP27
	nonsynonymous SNV
	NM_001080426:c.C3371A:p.T1124N
	　
	　
	0.41
	0.41
	0.41
	rs2281959
	0
	0.97
	0.782244
	0.205023
	0.969148
	chr1
	167097739
	167097739
	C
	A
	het
	.
	.
	.
	61
	0
	0%
	C
	67
	9
	11.84%
	M
	Somatic
	0.0039769

	exonic
	PPPDE1
	nonsynonymous SNV
	NM_016076:c.C8G:p.A3G
	519;Name=lod=172
	　
	　
	　
	　
	　
	0.01
	0.257
	0.913907
	0.934116
	0.955094
	chr1
	244816623
	244816623
	C
	G
	het
	.
	.
	.
	78
	1
	1.27%
	C
	68
	10
	12.82%
	S
	Somatic
	0.004286

	exonic
	SELE
	nonsynonymous SNV
	NM_000450:c.C1402T:p.H468Y
	　
	　
	0.12
	0.12
	0.12
	rs5368
	0.02
	0.167
	0.999666
	0.105578
	0.855515
	chr1
	169696946
	169696946
	G
	A
	het
	stomach
	carcinoma
	adenocarcinoma
	231
	0
	0%
	G
	123
	4
	3.15%
	R
	Somatic
	0.0153559

	intronic
	SELE
	　
	　
	　
	　
	0.38
	0.38
	0.38
	rs932307
	　
	　
	　
	　
	　
	chr1
	169702705
	169702705
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	242
	0
	0%
	G
	108
	8
	6.90%
	R
	Somatic
	1.03E-04

	exonic
	PRRX1
	nonsynonymous SNV
	NM_022716:c.G650A:p.G217D
	731;Name=lod=1243
	　
	　
	　
	　
	rs138423181
	0.03
	0.979
	0.999825
	0.999358
	1
	chr1
	170705239
	170705239
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	325
	1
	0.31%
	G
	205
	6
	2.84%
	R
	Somatic
	0.016499

	intronic
	C1orf129
	　
	　
	　
	　
	0.2
	0.2
	0.2
	rs4656817
	　
	　
	　
	　
	　
	chr1
	170916646
	170916646
	G
	T
	het
	.
	.
	.
	220
	0
	0%
	G
	93
	6
	6.06%
	K
	Somatic
	8.03E-04

	intronic
	FMO4
	　
	　
	　
	　
	0.04
	0.04
	0.04
	rs45452395
	　
	　
	　
	　
	　
	chr1
	171293464
	171293464
	T
	C
	het
	.
	.
	.
	384
	1
	0.26%
	T
	193
	4
	2.03%
	Y
	Somatic
	0.0471358

	intronic
	FMO4
	　
	　
	　
	　
	0.03
	0.03
	0.03
	rs45560645
	　
	　
	　
	　
	　
	chr1
	171293470
	171293470
	T
	C
	het
	.
	.
	.
	356
	1
	0.28%
	T
	174
	4
	2.25%
	Y
	Somatic
	0.0441926

	intronic
	COPA
	　
	　
	　
	　
	0.46
	0.46
	0.46
	rs3789042
	　
	　
	　
	　
	　
	chr1
	160265515
	160265515
	T
	C
	het
	.
	.
	.
	176
	0
	0%
	T
	62
	9
	12.68%
	Y
	Somatic
	9.15E-06

	exonic
	FAM5B
	nonsynonymous SNV
	NM_021165:c.G1112A:p.R371H
	506;Name=lod=152
	　
	　
	　
	　
	　
	0.02
	0.999
	0.999511
	0.999936
	1
	chr1
	177247798
	177247798
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	370
	0
	0%
	G
	440
	6
	1.35%
	R
	Somatic
	0.0262544

	exonic
	SOAT1
	nonsynonymous SNV
	NM_003101:c.A1577G:p.Q526R
	584;Name=lod=316
	　
	0.11
	0.11
	0.11
	rs13306731
	1
	0.015
	0.998356
	0.306571
	0.999735
	chr1
	179320578
	179320578
	A
	G
	het
	.
	.
	.
	278
	0
	0%
	A
	134
	9
	6.29%
	R
	Somatic
	5.07E-05

	intronic
	AXDND1
	　
	　
	　
	　
	0.13
	0.13
	0.13
	rs12405133
	　
	　
	　
	　
	　
	chr1
	179364372
	179364372
	G
	C
	het
	.
	.
	.
	270
	0
	0%
	G
	98
	4
	3.92%
	S
	Somatic
	0.0054127

	exonic
	ZNF17
	nonsynonymous SNV
	NM_006959:c.G992A:p.G331E
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	1
	0.003
	0.115337
	0.029005
	0.630749
	chr19
	57931852
	57931852
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	185
	3
	1.60%
	G
	69
	10
	12.66%
	R
	Somatic
	4.16E-04

	exonic
	OR13F1
	nonsynonymous SNV
	NM_001004485:c.T809C:p.I270T
	363;Name=lod=40
	　
	0.22
	0.22
	0.22
	rs7847413
	0.8
	0.093
	0.96666
	0.072749
	0.990702
	chr9
	107267352
	107267352
	T
	C
	het
	.
	.
	.
	157
	0
	0%
	T
	56
	8
	12.50%
	Y
	Somatic
	3.57E-05

	exonic
	SUPT16H
	synonymous SNV
	NM_007192:c.A1566G:p.P522P
	676;Name=lod=746
	　
	0.81
	0.81
	0.81
	rs10138699
	　
	　
	　
	　
	　
	chr14
	21831052
	21831052
	T
	C
	het
	.
	.
	.
	203
	1
	0.49%
	T
	63
	9
	12.50%
	Y
	Somatic
	2.99E-05

	exonic
	HMCN1
	nonsynonymous SNV
	NM_031935:c.C7867T:p.R2623C
	317;Name=lod=26
	　
	　
	　
	　
	　
	0.02
	0.999
	0.971753
	0.999746
	0.999998
	chr1
	186037127
	186037127
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	247
	0
	0%
	C
	107
	4
	3.60%
	Y
	Somatic
	0.0088989

	exonic
	HMCN1
	synonymous SNV
	NM_031935:c.C13968T:p.S4656S
	　
	　
	0.03
	0.03
	0.03
	rs3737942
	　
	　
	　
	　
	　
	chr1
	186113348
	186113348
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	343
	0
	0%
	C
	178
	8
	4.30%
	Y
	Somatic
	2.11E-04

	exonic
	ASPM
	synonymous SNV
	NM_001206846:c.G234A:p.K78K
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr1
	197115334
	197115334
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	412
	0
	0%
	C
	349
	5
	1.41%
	Y
	Somatic
	0.0207603

	exonic
	LHX9
	synonymous SNV
	NM_020204:c.T741C:p.N247N
	479;Name=lod=118
	　
	0.23
	0.23
	0.23
	rs12046958
	　
	　
	　
	　
	　
	chr1
	197896728
	197896728
	T
	C
	het
	stomach
	carcinoma
	adenocarcinoma
	672
	0
	0%
	T
	570
	15
	2.56%
	Y
	Somatic
	9.44E-06

	exonic
	RNPEP
	nonsynonymous SNV
	NM_020216:c.G1735A:p.V579I
	　
	　
	0.3
	0.3
	0.3
	rs3820439
	0.35
	0.003
	0.946915
	0.813403
	0.996229
	chr1
	201973565
	201973565
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	258
	0
	0%
	G
	276
	6
	2.13%
	R
	Somatic
	0.019769

	intronic
	PIK3C2B
	　
	　
	　
	　
	0.04
	0.04
	0.04
	rs2271423
	　
	　
	　
	　
	　
	chr1
	204402898
	204402898
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	379
	0
	0%
	C
	280
	8
	2.78%
	Y
	Somatic
	0.0011425

	exonic
	RBAK
	synonymous SNV
	NM_021163:c.G1290A:p.Q430Q
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr7
	5104377
	5104377
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	181
	2
	1.09%
	G
	85
	12
	12.37%
	R
	Somatic
	8.50E-05

	intronic
	CNTN2
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr1
	205038947
	205038947
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	402
	0
	0%
	C
	424
	6
	1.40%
	Y
	Somatic
	0.0187371

	exonic
	ZNF514
	synonymous SNV
	NM_032788:c.T1029C:p.P343P
	507;Name=lod=154
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr2
	95815201
	95815201
	A
	G
	het
	.
	.
	.
	174
	3
	1.69%
	A
	86
	12
	12.24%
	R
	Somatic
	4.10E-04

	exonic
	OR10J5
	synonymous SNV
	NM_001004469:c.G501A:p.P167P
	　
	　
	0.57
	0.57
	0.57
	rs4656837
	　
	　
	　
	　
	　
	chr1
	159505297
	159505297
	C
	T
	het
	stomach
	carcinoma
	adenocarcinoma
	180
	0
	0%
	C
	102
	14
	12.07%
	Y
	Somatic
	1.22E-06

	exonic
	PLXNA2
	nonsynonymous SNV
	NM_025179:c.C4604T:p.A1535V
	522;Name=lod=177
	　
	　
	　
	　
	　
	0.01
	0.985
	0.999644
	0.999486
	1
	chr1
	208212226
	208212226
	G
	A
	het
	endometrium
	carcinoma
	endometrioid_carcinoma
	215
	0
	0%
	G
	199
	5
	2.45%
	R
	Somatic
	0.0266708

	intronic
	ATP11C
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	rs77038954
	　
	　
	　
	　
	　
	chrX
	138882180
	138882180
	C
	A
	het
	.
	.
	.
	177
	0
	0%
	C
	81
	11
	11.96%
	M
	Somatic
	4.95E-06

	exonic
	PTPN14
	synonymous SNV
	NM_005401:c.G1314A:p.S438S
	　
	　
	　
	　
	　
	rs192277867
	　
	　
	　
	　
	　
	chr1
	214557884
	214557884
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	343
	0
	0%
	C
	535
	7
	1.29%
	Y
	Somatic
	0.0318294

	exonic
	CENPF
	nonsynonymous SNV
	NM_016343:c.A6032C:p.E2011A
	　
	　
	0.09
	0.09
	0.09
	rs3790647
	　
	0.774
	0.940575
	0.01959
	0.55271
	chr1
	214818945
	214818945
	A
	C
	het
	.
	.
	.
	277
	1
	0.36%
	A
	130
	4
	2.99%
	M
	Somatic
	0.0404333

	exonic
	RAB3GAP2
	nonsynonymous SNV
	NM_012414:c.C3779T:p.A1260V
	444;Name=lod=85
	　
	　
	　
	　
	　
	0.01
	0.063
	0.133036
	0.921132
	0.999938
	chr1
	220326615
	220326615
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	259
	1
	0.38%
	G
	122
	5
	3.94%
	R
	Somatic
	0.0158813

	exonic
	ZNF454
	nonsynonymous SNV
	NM_001178089:c.T826G:p.L276V
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	0.18
	0
	0.211334
	0.002365
	0.495686
	chr5
	178392231
	178392231
	T
	G
	het
	.
	.
	.
	199
	3
	1.49%
	T
	59
	8
	11.94%
	K
	Somatic
	8.97E-04

	intronic
	MIA3
	　
	　
	　
	　
	0.5
	0.5
	0.5
	rs2291832
	　
	　
	　
	　
	　
	chr1
	222826481
	222826481
	G
	A
	het
	stomach
	carcinoma
	adenocarcinoma
	239
	0
	0%
	G
	70
	5
	6.67%
	R
	Somatic
	7.01E-04

	exonic
	TTC13
	synonymous SNV
	NM_001122835:c.A2340T:p.V780V
	448;Name=lod=88
	　
	0.52
	0.52
	0.52
	rs3811502
	　
	　
	　
	　
	　
	chr1
	231042732
	231042732
	T
	A
	het
	.
	.
	.
	109
	0
	0%
	T
	33
	6
	15.38%
	W
	Somatic
	2.48E-04

	intronic
	SIPA1L2
	　
	　
	　
	　
	0.09
	0.09
	0.09
	rs17177525
	　
	　
	　
	　
	　
	chr1
	232538234
	232538234
	T
	G
	het
	.
	.
	.
	96
	0
	0%
	T
	42
	6
	12.50%
	K
	Somatic
	0.0011012

	exonic
	SIPA1L2
	nonsynonymous SNV
	NM_020808:c.G1261A:p.D421N
	409;Name=lod=61
	　
	　
	　
	　
	　
	0.07
	0.024
	0.999204
	0.540533
	1
	chr1
	232649825
	232649825
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	267
	0
	0%
	C
	235
	4
	1.67%
	Y
	Somatic
	0.0491128

	exonic
	ARID4B
	synonymous SNV
	NM_001206794:c.T1503C:p.D501D
	　
	　
	0.42
	0.42
	0.42
	rs4659654
	　
	　
	　
	　
	　
	chr1
	235383188
	235383188
	A
	G
	het
	.
	.
	.
	215
	0
	0%
	A
	73
	5
	6.41%
	R
	Somatic
	0.0012141

	exonic
	RYR2
	synonymous SNV
	NM_001035:c.C14310T:p.T4770T
	417;Name=lod=66
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr1
	237972212
	237972212
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	459
	0
	0%
	C
	189
	4
	2.07%
	Y
	Somatic
	0.0075103

	exonic
	GIGYF2
	nonsynonymous SNV
	NM_001103148:c.C2425A:p.Q809K
	592;Name=lod=340
	　
	　
	　
	　
	　
	0.04
	0.519483
	0.997949
	0.110003
	0.999099
	chr2
	233684609
	233684609
	C
	A
	het
	.
	.
	.
	83
	1
	1.19%
	C
	74
	10
	11.90%
	M
	Somatic
	0.004643

	exonic
	CHML
	synonymous SNV
	NM_001821:c.G438A:p.S146S
	　
	　
	0.24
	0.24
	0.24
	rs3737604
	　
	　
	　
	　
	　
	chr1
	241798631
	241798631
	C
	T
	het
	stomach
	carcinoma
	adenocarcinoma
	618
	1
	0.16%
	C
	167
	11
	6.18%
	Y
	Somatic
	5.21E-07

	exonic
	PLD5
	stopgain SNV
	NM_001195812:c.C511T:p.R171X
	538;Name=lod=205
	　
	　
	　
	　
	　
	1
	0.735481
	0.999518
	1
	1
	chr1
	242271077
	242271077
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	218
	0
	0%
	G
	99
	4
	3.88%
	R
	Somatic
	0.0101832

	exonic
	C1orf101
	nonsynonymous SNV
	NM_001130957:c.C137T:p.T46I
	395;Name=lod=54
	　
	　
	　
	　
	　
	0.01
	0.941
	0.976774
	0.004186
	0.981879
	chr1
	244640865
	244640865
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	360
	1
	0.28%
	C
	170
	4
	2.30%
	Y
	Somatic
	0.0406498

	exonic
	KRI1
	nonsynonymous SNV
	NM_023008:c.A1687G:p.T563A
	583;Name=lod=311
	　
	　
	　
	　
	　
	0.79
	0.244
	0.996689
	0.874312
	1
	chr19
	10665974
	10665974
	T
	C
	het
	.
	.
	.
	73
	0
	0%
	T
	74
	10
	11.90%
	Y
	Somatic
	0.0014754

	exonic
	OR2G2
	nonsynonymous SNV
	NM_001001915:c.T500C:p.L167P
	329;Name=lod=29
	　
	0.33
	0.33
	0.33
	rs10925085
	0
	0.849
	0.861334
	0.009702
	0.995661
	chr1
	247752161
	247752161
	T
	C
	het
	.
	.
	.
	236
	1
	0.42%
	T
	290
	8
	2.68%
	Y
	Somatic
	0.0408438

	exonic
	OR2L2
	nonsynonymous SNV
	NM_001004686:c.G775C:p.V259L
	　
	　
	0.37
	0.37
	0.37
	rs6658141
	1
	0
	0.098848
	4.10E-05
	0.986695
	chr1
	248202344
	248202344
	G
	C
	het
	.
	.
	.
	232
	1
	0.43%
	G
	87
	7
	7.45%
	S
	Somatic
	8.39E-04

	exonic
	OR2L3
	nonsynonymous SNV
	NM_001004687:c.T116C:p.I39T
	　
	　
	0.19
	0.19
	0.19
	rs6666048
	0.64
	0
	0.82901
	0.109981
	0.817376
	chr1
	248224099
	248224099
	T
	C
	het
	.
	.
	.
	658
	0
	0%
	T
	211
	14
	6.22%
	Y
	Somatic
	3.57E-09

	exonic
	OR2L3
	nonsynonymous SNV
	NM_001004687:c.C233T:p.P78L
	278;Name=lod=18
	　
	0.2
	0.2
	0.2
	rs6658227
	0
	0.987
	0.986542
	0.144314
	0.996398
	chr1
	248224216
	248224216
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	646
	0
	0%
	C
	231
	17
	6.85%
	Y
	Somatic
	2.27E-10

	ncRNA_exonic
	OR2M1P
	　
	　
	　
	　
	0.16
	0.16
	0.16
	rs6587423
	　
	　
	　
	　
	　
	chr1
	248285487
	248285487
	A
	G
	het
	.
	.
	.
	362
	1
	0.28%
	A
	223
	9
	3.88%
	R
	Somatic
	0.001244

	exonic
	PGBD2
	synonymous SNV
	NM_170725:c.T567C:p.S189S
	422;Name=lod=69
	　
	0.04
	0.04
	0.04
	rs34013644
	　
	　
	　
	　
	　
	chr1
	249211350
	249211350
	T
	C
	het
	.
	.
	.
	273
	1
	0.36%
	T
	145
	5
	3.33%
	Y
	Somatic
	0.0226493

	exonic
	AKR1C3
	nonsynonymous SNV
	NM_003739:c.C15G:p.H5Q
	　
	　
	0.56
	0.56
	0.56
	rs12529
	0.34
	0.087038
	0.021133
	0.002855
	9.20E-05
	chr10
	5136651
	5136651
	C
	G
	het
	.
	.
	.
	352
	1
	0.28%
	C
	179
	11
	5.79%
	S
	Somatic
	6.59E-05

	UTR5
	AGAP9
	　
	　
	　
	1
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr10
	47213520
	47213520
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	79
	1
	1.25%
	G
	89
	12
	11.88%
	R
	Somatic
	0.0044784

	intronic
	HELB
	　
	　
	　
	　
	0.65
	0.65
	0.65
	rs1971302
	　
	　
	　
	　
	　
	chr12
	66698954
	66698954
	C
	G
	het
	.
	.
	.
	119
	0
	0%
	C
	52
	7
	11.86%
	S
	Somatic
	3.42E-04

	exonic
	CUBN
	synonymous SNV
	NM_001081:c.T9030C:p.A3010A
	　
	　
	0.2
	0.2
	0.2
	rs1801241
	　
	　
	　
	　
	　
	chr10
	16918972
	16918972
	A
	G
	het
	stomach
	carcinoma
	adenocarcinoma
	136
	0
	0%
	A
	178
	6
	3.26%
	R
	Somatic
	0.0348915

	exonic
	STAM
	nonsynonymous SNV
	NM_003473:c.G1571A:p.S524N
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	0.42
	0
	0.990754
	0.045174
	0.993454
	chr10
	17756727
	17756727
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	184
	0
	0%
	G
	173
	9
	4.95%
	R
	Somatic
	0.0016792

	exonic
	ZNF454
	synonymous SNV
	NM_001178089:c.A834G:p.G278G
	422;Name=lod=69
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr5
	178392239
	178392239
	A
	G
	het
	.
	.
	.
	201
	2
	0.99%
	A
	52
	7
	11.86%
	R
	Somatic
	5.35E-04

	exonic
	UBAP2
	synonymous SNV
	NM_018449:c.T588C:p.P196P
	496;Name=lod=138
	　
	0.3
	0.3
	0.3
	rs3739690
	　
	　
	　
	　
	　
	chr9
	33971740
	33971740
	A
	G
	het
	.
	.
	.
	115
	0
	0%
	A
	67
	9
	11.84%
	R
	Somatic
	1.85E-04

	intronic
	PTF1A
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr10
	23482624
	23482624
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	593
	0
	0%
	C
	275
	4
	1.43%
	Y
	Somatic
	0.0103268

	exonic
	KIAA1217
	synonymous SNV
	NM_001098501:c.A1155G:p.A385A
	　
	　
	0.07
	0.07
	0.07
	rs3748215
	　
	　
	　
	　
	　
	chr10
	24762465
	24762465
	A
	G
	het
	.
	.
	.
	176
	0
	0%
	A
	213
	8
	3.62%
	R
	Somatic
	0.0087093

	exonic
	GIGYF2
	synonymous SNV
	NM_001103148:c.A2421G:p.R807R
	592;Name=lod=340
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr2
	233684605
	233684605
	A
	G
	het
	.
	.
	.
	84
	1
	1.18%
	A
	67
	9
	11.84%
	R
	Somatic
	0.0053881

	exonic
	ARMC4
	synonymous SNV
	NM_018076:c.G360A:p.K120K
	393;Name=lod=53
	0.93
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr10
	28276337
	28276337
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	91
	0
	0%
	C
	40
	4
	9.09%
	Y
	Somatic
	0.0102586

	exonic
	WAC
	nonsynonymous SNV
	NM_100486:c.C962T:p.A321V
	691;Name=lod=857
	　
	　
	　
	　
	　
	0.01
	0.778
	0.999047
	0.999105
	0.999995
	chr10
	28899733
	28899733
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	257
	1
	0.39%
	C
	128
	4
	3.03%
	Y
	Somatic
	0.0467639

	UTR3
	KIAA1462
	　
	　
	　
	　
	0.26
	0.26
	0.26
	rs2478839
	　
	　
	　
	　
	　
	chr10
	30306804
	30306804
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	68
	1
	1.45%
	G
	22
	4
	15.38%
	R
	Somatic
	0.0189389

	exonic
	ADAM12
	synonymous SNV
	NM_003474:c.A2484C:p.A828A
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr10
	127724769
	127724769
	T
	G
	het
	.
	.
	.
	68
	1
	1.45%
	T
	165
	22
	11.76%
	K
	Somatic
	0.005231

	exonic
	ZNF167
	nonsynonymous SNV
	NM_018651:c.T1289A:p.L430H
	321;Name=lod=27
	　
	　
	　
	　
	　
	0.01
	0.957
	0.789637
	0.220203
	0.819132
	chr3
	44611891
	44611891
	T
	A
	het
	.
	.
	.
	146
	2
	1.35%
	T
	53
	7
	11.67%
	W
	Somatic
	0.0027268

	exonic
	ZNF167
	synonymous SNV
	NM_018651:c.C1290G:p.L430L
	321;Name=lod=27
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr3
	44611892
	44611892
	C
	G
	het
	.
	.
	.
	144
	2
	1.37%
	C
	53
	7
	11.67%
	S
	Somatic
	0.002903

	exonic
	ZNF555
	synonymous SNV
	NM_001172775:c.G1122A:p.K374K
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr19
	2853188
	2853188
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	158
	3
	1.86%
	G
	53
	7
	11.67%
	R
	Somatic
	0.0048008

	intergenic
	ANUBL1(dist=47180),FAM21C(dist=7217)
	　
	　
	　
	0.98
	0.55
	0.55
	0.55
	rs2442927
	　
	　
	　
	　
	　
	chr10
	46215431
	46215431
	A
	G
	het
	.
	.
	.
	337
	1
	0.30%
	A
	314
	17
	5.14%
	R
	Somatic
	5.06E-05

	exonic
	C10orf71
	nonsynonymous SNV
	NM_001135196:c.C1998G:p.H666Q
	　
	　
	0.1
	0.1
	0.1
	rs10857469
	0.42
	　
	　
	　
	　
	chr10
	50532588
	50532588
	C
	G
	het
	.
	.
	.
	66
	0
	0%
	C
	50
	5
	9.09%
	S
	Somatic
	0.0174994

	intronic
	DKK1
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr10
	54076306
	54076306
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	247
	0
	0%
	C
	110
	4
	3.51%
	Y
	Somatic
	0.0095882

	exonic
	MBL2
	synonymous SNV
	NM_000242:c.C627T:p.N209N
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr10
	54528017
	54528017
	G
	A
	het
	prostate
	carcinoma
	NS
	620
	0
	0%
	G
	301
	6
	1.95%
	R
	Somatic
	0.0012766

	exonic
	SLC16A9
	nonsynonymous SNV
	NM_194298:c.C773A:p.T258K
	　
	　
	0.27
	0.27
	0.27
	rs2242206
	0.44
	0.067
	0.917212
	0.00359
	0.104516
	chr10
	61414011
	61414011
	G
	T
	het
	.
	.
	.
	349
	0
	0%
	G
	181
	3
	1.63%
	K
	Somatic
	0.0407012

	exonic
	ZNF365
	nonsynonymous SNV
	NM_014951:c.C563T:p.A188V
	498;Name=lod=141
	　
	　
	　
	　
	　
	0.09
	0.061
	0.998764
	0.044089
	0.90582
	chr10
	64136515
	64136515
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	375
	0
	0%
	C
	340
	6
	1.73%
	Y
	Somatic
	0.0119392

	exonic
	WDR35
	synonymous SNV
	NM_020779:c.A2496G:p.E832E
	　
	　
	0.5
	0.5
	0.5
	rs6741091
	　
	　
	　
	　
	　
	chr2
	20135283
	20135283
	T
	C
	het
	.
	.
	.
	206
	2
	0.96%
	T
	76
	10
	11.63%
	Y
	Somatic
	1.17E-04

	exonic
	HJURP
	nonsynonymous SNV
	NM_018410:c.G226A:p.E76K
	　
	　
	0.35
	0.35
	0.35
	rs2286430
	0.22
	0.003
	0.033417
	0
	0.218762
	chr2
	234761225
	234761225
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	105
	0
	0%
	C
	54
	7
	11.48%
	Y
	Somatic
	7.20E-04

	exonic
	LRRC3B
	synonymous SNV
	NM_052953:c.A330T:p.G110G
	435;Name=lod=78
	　
	0.12
	0.12
	0.12
	rs35497952
	　
	　
	　
	　
	　
	chr3
	26751493
	26751493
	A
	T
	het
	.
	.
	.
	131
	0
	0%
	A
	54
	7
	11.48%
	W
	Somatic
	2.55E-04

	exonic
	ZNF546
	synonymous SNV
	NM_178544:c.C1827T:p.Y609Y
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	0.77
	　
	　
	　
	　
	chr19
	40521004
	40521004
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	156
	2
	1.27%
	C
	54
	7
	11.48%
	Y
	Somatic
	0.0021801

	exonic
	LIPF
	nonsynonymous SNV
	NM_001198828:c.C491T:p.A164V
	376;Name=lod=45
	　
	　
	　
	　
	　
	0.04
	0.211
	0.998419
	0.920673
	0.998919
	chr10
	90431643
	90431643
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	418
	0
	0%
	C
	175
	6
	3.31%
	Y
	Somatic
	7.18E-04

	exonic;splicing
	LIPF;LIPF
	nonsynonymous SNV
	NM_001198828:c.T571A:p.F191I
	　
	　
	0.11
	0.11
	0.11
	rs6586145
	0.35
	0
	8.60E-05
	4.90E-05
	0.038244
	chr10
	90433345
	90433345
	T
	A
	het
	.
	.
	.
	332
	0
	0%
	T
	148
	5
	3.27%
	W
	Somatic
	0.0029858

	exonic
	ANKRD22
	synonymous SNV
	NM_144590:c.C315T:p.F105F
	467;Name=lod=105
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr10
	90588322
	90588322
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	450
	0
	0%
	G
	190
	4
	2.06%
	R
	Somatic
	0.0080576

	exonic
	MECP2
	nonsynonymous SNV
	NM_001110792:c.T1193C:p.L398P
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	0.12
	0.438236
	0.906681
	0.418532
	0.662056
	chrX
	153296122
	153296122
	A
	G
	het
	.
	.
	.
	98
	1
	1.01%
	A
	54
	7
	11.48%
	R
	Somatic
	0.0051739

	exonic
	KIF20B
	nonsynonymous SNV
	NM_016195:c.G3736A:p.A1246T
	605;Name=lod=384
	　
	　
	　
	　
	　
	0.28
	0.14
	0.897913
	0.456015
	0.83146
	chr10
	91498794
	91498794
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	217
	0
	0%
	G
	96
	4
	4%
	R
	Somatic
	0.0094983

	exonic
	CUTA
	synonymous SNV
	NM_001014433:c.C33G:p.G11G
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr6
	33385930
	33385930
	G
	C
	het
	.
	.
	.
	84
	1
	1.18%
	G
	85
	11
	11.46%
	S
	Somatic
	0.0045668

	exonic
	RBAK
	nonsynonymous SNV
	NM_021163:c.G1295A:p.S432N
	374;Name=lod=44
	　
	　
	　
	　
	　
	1
	0.004
	0.999302
	0.061633
	0.999992
	chr7
	5104382
	5104382
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	178
	2
	1.11%
	G
	85
	11
	11.46%
	R
	Somatic
	2.36E-04

	exonic
	NOC3L
	nonsynonymous SNV
	NM_022451:c.C581T:p.P194L
	243;Name=lod=13
	　
	0.17
	0.17
	0.17
	rs12572897
	0.21
	0.183
	0.993705
	0.991715
	0.999708
	chr10
	96114835
	96114835
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	268
	0
	0%
	G
	111
	11
	9.02%
	R
	Somatic
	2.03E-06

	UTR3
	CYP2C8
	　
	　
	　
	　
	0.28
	0.28
	0.28
	rs1058932
	　
	　
	　
	　
	　
	chr10
	96796861
	96796861
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	96
	1
	1.03%
	G
	33
	5
	13.16%
	R
	Somatic
	0.0068491

	intronic
	CUTC
	　
	　
	584;Name=lod=314
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr10
	101499462
	101499462
	T
	A
	het
	.
	.
	.
	239
	0
	0%
	T
	85
	4
	4.49%
	W
	Somatic
	0.0051567

	exonic
	CNNM2
	nonsynonymous SNV
	NM_017649:c.C509T:p.S170L
	702;Name=lod=947
	　
	　
	　
	　
	　
	0
	0.979
	0.95793
	0.988731
	1
	chr10
	104678746
	104678746
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	1107
	0
	0%
	C
	717
	5
	0.69%
	Y
	Somatic
	0.0095053

	exonic
	ZNF699
	synonymous SNV
	NM_198535:c.A1668G:p.E556E
	436;Name=lod=79
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr19
	9406412
	9406412
	T
	C
	het
	.
	.
	.
	206
	4
	1.90%
	T
	78
	10
	11.36%
	Y
	Somatic
	0.0011159

	exonic
	SH3PXD2A
	synonymous SNV
	NM_014631:c.G2316A:p.S772S
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr10
	105362575
	105362575
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	393
	0
	0%
	C
	329
	5
	1.50%
	Y
	Somatic
	0.0201365

	exonic
	SH3PXD2A
	synonymous SNV
	NM_014631:c.C1974T:p.S658S
	391;Name=lod=52
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr10
	105362917
	105362917
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	403
	0
	0%
	G
	257
	3
	1.15%
	R
	Somatic
	0.0598852

	exonic
	ZNF502
	nonsynonymous SNV
	NM_001134441:c.A1474G:p.K492E
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	0.35
	0.006
	0.998129
	0.04965
	0.853361
	chr3
	44763783
	44763783
	A
	G
	het
	.
	.
	.
	164
	2
	1.20%
	A
	55
	7
	11.29%
	R
	Somatic
	0.0018711

	intronic
	MAPK8IP3
	　
	　
	505;Name=lod=150
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr16
	1808098
	1808098
	A
	C
	het
	.
	.
	.
	98
	1
	1.01%
	A
	55
	7
	11.29%
	M
	Somatic
	0.0055491

	exonic
	SMC3
	nonsynonymous SNV
	NM_005445:c.G2636A:p.R879Q
	669;Name=lod=698
	　
	　
	　
	　
	　
	0.32
	0.718
	0.999464
	0.994053
	1
	chr10
	112360880
	112360880
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	458
	0
	0%
	G
	165
	4
	2.37%
	R
	Somatic
	0.0051418

	exonic
	ZNF81
	nonsynonymous SNV
	NM_007137:c.A1465C:p.K489Q
	600;Name=lod=365
	　
	　
	　
	　
	　
	1
	0.547
	0.998164
	0.001326
	0.994629
	chrX
	47775510
	47775510
	A
	C
	het
	.
	.
	.
	160
	2
	1.23%
	A
	55
	7
	11.29%
	M
	Somatic
	0.0020998

	exonic
	C10orf88
	nonsynonymous SNV
	NM_024942:c.G881A:p.C294Y
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	0.107
	0.947281
	0.136998
	0.238573
	chr10
	124697443
	124697443
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	287
	0
	0%
	C
	99
	2
	1.98%
	Y
	Somatic
	0.0672634

	exonic
	HMX2
	synonymous SNV
	NM_005519:c.C195T:p.C65C
	527;Name=lod=184
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr10
	124908089
	124908089
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	58
	0
	0%
	C
	45
	4
	8.16%
	Y
	Somatic
	0.0410564

	exonic
	FAM196A
	nonsynonymous SNV
	NM_001039762:c.C1051T:p.P351S
	456;Name=lod=95
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	0.996
	0.999517
	0.790813
	1
	chr10
	128973609
	128973609
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	466
	0
	0%
	G
	352
	5
	1.40%
	R
	Somatic
	0.0151151

	exonic
	OR10X1
	synonymous SNV
	NM_001004477:c.G270A:p.T90T
	　
	　
	0.55
	0.55
	0.55
	rs863361
	　
	　
	　
	　
	　
	chr1
	158549420
	158549420
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	149
	0
	0%
	C
	63
	8
	11.27%
	Y
	Somatic
	8.89E-05

	exonic
	MKI67
	nonsynonymous SNV
	NM_001145966:c.T5222C:p.I1741T
	　
	　
	0.14
	0.14
	0.14
	rs11016073
	0.03
	0.163
	0.002691
	0.062558
	2.00E-06
	chr10
	129903802
	129903802
	A
	G
	het
	.
	.
	.
	485
	0
	0%
	A
	296
	18
	5.73%
	R
	Somatic
	3.69E-08

	exonic
	MKI67
	synonymous SNV
	NM_001145966:c.G4464A:p.T1488T
	　
	　
	0.3
	0.3
	0.3
	rs2853346
	　
	　
	　
	　
	　
	chr10
	129904560
	129904560
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	338
	0
	0%
	C
	166
	7
	4.05%
	Y
	Somatic
	4.70E-04

	exonic
	MKI67
	nonsynonymous SNV
	NM_001145966:c.A811C:p.I271L
	　
	　
	0.09
	0.09
	0.09
	rs997983
	0.23
	0.182
	0.001675
	0.037266
	0.709159
	chr10
	129910475
	129910475
	T
	G
	het
	large_intestine
	carcinoma
	adenocarcinoma
	216
	0
	0%
	T
	93
	4
	4.12%
	K
	Somatic
	0.0088323

	exonic
	INPP5A
	nonsynonymous SNV
	NM_005539:c.C239T:p.A80V
	495;Name=lod=137
	　
	　
	　
	　
	　
	0.05
	0.06
	0.997667
	0.218705
	0.999988
	chr10
	134463942
	134463942
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	602
	1
	0.17%
	C
	332
	7
	2.06%
	Y
	Somatic
	0.0041416

	UTR3
	KRTAP5-3
	　
	　
	　
	0.92
	0.76
	0.76
	0.76
	rs1989592
	　
	　
	　
	　
	　
	chr11
	1628844
	1628844
	A
	G
	het
	.
	.
	.
	220
	0
	0%
	A
	202
	6
	2.88%
	R
	Somatic
	0.0126883

	exonic
	MRPL39
	synonymous SNV
	NM_017446:c.A840G:p.V280V
	576;Name=lod=292
	　
	0.74
	0.74
	0.74
	rs1057885
	　
	　
	　
	　
	　
	chr21
	26965205
	26965205
	T
	C
	het
	.
	.
	.
	162
	0
	0%
	T
	79
	10
	11.24%
	Y
	Somatic
	2.23E-05

	exonic
	RBAK
	synonymous SNV
	NM_021163:c.G1299A:p.E433E
	374;Name=lod=44
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr7
	5104386
	5104386
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	184
	1
	0.54%
	G
	87
	11
	11.22%
	R
	Somatic
	4.95E-05

	intronic
	VTCN1
	　
	　
	　
	　
	0.68
	0.68
	0.68
	rs6657810
	　
	　
	　
	　
	　
	chr1
	117715026
	117715026
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	185
	0
	0%
	C
	127
	16
	11.19%
	Y
	Somatic
	1.03E-06

	exonic
	KLHL31
	synonymous SNV
	NM_001003760:c.C214T:p.L72L
	603;Name=lod=377
	　
	0.46
	0.46
	0.46
	rs12210809
	　
	　
	　
	　
	　
	chr6
	53519857
	53519857
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	200
	0
	0%
	G
	64
	8
	11.11%
	R
	Somatic
	1.79E-05

	intergenic
	OR52E2(dist=61886),OR52A5(dist=10179)
	　
	　
	304;Name=lod=23
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr11
	5142743
	5142743
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	427
	0
	0%
	G
	231
	4
	1.70%
	R
	Somatic
	0.0156185

	exonic
	CAPZA2
	synonymous SNV
	NM_006136:c.C99T:p.F33F
	599;Name=lod=361
	　
	0.31
	0.31
	0.31
	rs4808
	0.04
	　
	　
	　
	　
	chr7
	116528240
	116528240
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	112
	0
	0%
	C
	80
	10
	11.11%
	Y
	Somatic
	2.30E-04

	intronic
	CNNM3
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr2
	97492734
	97492734
	T
	G
	het
	.
	.
	.
	65
	1
	1.52%
	T
	88
	11
	11.11%
	K
	Somatic
	0.0163786

	exonic
	OR51B6
	nonsynonymous SNV
	NM_001004750:c.T574C:p.F192L
	441;Name=lod=83
	　
	0.16
	0.16
	0.16
	rs5006883
	0.19
	0.413
	0.99759
	0.031722
	0.999985
	chr11
	5373311
	5373311
	T
	C
	het
	.
	.
	.
	244
	1
	0.41%
	T
	117
	5
	4.10%
	Y
	Somatic
	0.0168336

	exonic
	OR51B6
	synonymous SNV
	NM_001004750:c.A597G:p.V199V
	　
	　
	0.22
	0.22
	0.22
	rs5006882
	　
	　
	　
	　
	　
	chr11
	5373334
	5373334
	A
	G
	het
	.
	.
	.
	276
	0
	0%
	A
	115
	5
	4.17%
	R
	Somatic
	0.0024087

	exonic
	OR51M1
	nonsynonymous SNV
	NM_001004756:c.T306G:p.H102Q
	　
	　
	0.69
	0.69
	0.69
	rs1498467
	0.11
	　
	　
	　
	　
	chr11
	5410934
	5410934
	T
	G
	het
	.
	.
	.
	371
	0
	0%
	T
	178
	13
	6.81%
	K
	Somatic
	6.11E-07

	intronic
	RBMS3
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	rs2371695
	　
	　
	　
	　
	　
	chr3
	29529907
	29529907
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	161
	0
	0%
	G
	56
	7
	11.11%
	R
	Somatic
	1.08E-04

	exonic
	OR52W1
	nonsynonymous SNV
	NM_001005178:c.T761A:p.L254Q
	516;Name=lod=167
	　
	0.59
	0.59
	0.59
	rs11040799
	0.01
	0.903
	0.996888
	0.858531
	0.995519
	chr11
	6221214
	6221214
	T
	A
	het
	.
	.
	.
	387
	0
	0%
	T
	296
	12
	3.90%
	W
	Somatic
	5.08E-05

	exonic
	TRIM3
	nonsynonymous SNV
	NM_001248007:c.G1031A:p.R344Q
	607;Name=lod=391
	　
	　
	　
	　
	　
	0.01
	0.521
	0.980726
	0.413631
	1
	chr11
	6477568
	6477568
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	271
	1
	0.37%
	C
	298
	7
	2.30%
	Y
	Somatic
	0.0484331

	exonic
	POT1
	nonsynonymous SNV
	NM_001042594:c.T194G:p.V65G
	409;Name=lod=61
	　
	　
	　
	　
	　
	0.05
	0.048
	0.999002
	0.968493
	0.999999
	chr7
	124499126
	124499126
	A
	C
	het
	.
	.
	.
	130
	2
	1.52%
	A
	56
	7
	11.11%
	M
	Somatic
	0.0057096

	exonic
	OR10A6
	synonymous SNV
	NM_001004461:c.T186C:p.F62F
	419;Name=lod=67
	　
	0.31
	0.31
	0.31
	rs12272735
	　
	　
	　
	　
	　
	chr11
	7950024
	7950024
	A
	G
	het
	.
	.
	.
	353
	0
	0%
	A
	132
	4
	2.94%
	R
	Somatic
	0.0057934

	exonic
	RIC3
	synonymous SNV
	NM_001206671:c.C354A:p.L118L
	534;Name=lod=197
	　
	0.33
	0.33
	0.33
	rs10839976
	　
	　
	　
	　
	　
	chr11
	8159892
	8159892
	G
	T
	het
	.
	.
	.
	322
	0
	0%
	G
	138
	7
	4.83%
	K
	Somatic
	2.51E-04

	exonic
	ZNF25
	synonymous SNV
	NM_145011:c.C1000A:p.R334R
	493;Name=lod=135
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr10
	38241426
	38241426
	G
	T
	het
	.
	.
	.
	201
	4
	1.95%
	G
	64
	8
	11.11%
	K
	Somatic
	0.0029516

	ncRNA_exonic
	SNORD97
	　
	　
	　
	　
	0.43
	0.43
	0.43
	rs10840492
	　
	　
	　
	　
	　
	chr11
	10823079
	10823079
	T
	C
	het
	.
	.
	.
	240
	1
	0.41%
	T
	71
	4
	5.33%
	Y
	Somatic
	0.0121947

	intronic
	EIF4G2
	　
	　
	　
	　
	0.45
	0.45
	0.45
	rs2270620
	　
	　
	　
	　
	　
	chr11
	10824731
	10824731
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	60
	0
	0%
	C
	26
	2
	7.14%
	Y
	Somatic
	0.0987461

	exonic
	USP47
	synonymous SNV
	NM_017944:c.T3715C:p.L1239L
	638;Name=lod=523
	　
	0.12
	0.12
	0.12
	rs2307073
	　
	　
	　
	　
	　
	chr11
	11977573
	11977573
	T
	C
	het
	.
	.
	.
	304
	0
	0%
	T
	121
	5
	3.97%
	Y
	Somatic
	0.0020406

	exonic
	MICALCL
	nonsynonymous SNV
	NM_032867:c.A937G:p.S313G
	　
	　
	0.49
	0.49
	0.49
	rs1493954
	0.09
	0.182
	0.998185
	0.129399
	0.997083
	chr11
	12315915
	12315915
	A
	G
	het
	.
	.
	.
	209
	1
	0.48%
	A
	342
	11
	3.12%
	R
	Somatic
	0.0287743

	intronic
	SOX6
	　
	　
	371;Name=lod=43
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr11
	16071247
	16071247
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	426
	0
	0%
	G
	170
	4
	2.30%
	R
	Somatic
	0.0069003

	exonic
	PIK3C2A
	synonymous SNV
	NM_002645:c.C2784T:p.Y928Y
	660;Name=lod=641
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr11
	17141395
	17141395
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	314
	0
	0%
	G
	156
	4
	2.50%
	R
	Somatic
	0.0126611

	exonic
	USH1C
	synonymous SNV
	NM_005709:c.A1188G:p.P396P
	　
	　
	0.49
	0.49
	0.49
	rs2240487
	　
	　
	　
	　
	　
	chr11
	17542439
	17542439
	T
	C
	het
	.
	.
	.
	302
	1
	0.33%
	T
	252
	18
	6.67%
	Y
	Somatic
	1.04E-05

	intronic
	USH1C
	　
	　
	　
	　
	0.43
	0.43
	0.43
	rs2240488
	　
	　
	　
	　
	　
	chr11
	17542872
	17542872
	G
	C
	het
	.
	.
	.
	269
	1
	0.37%
	G
	321
	12
	3.60%
	S
	Somatic
	0.0047643

	exonic
	SPTY2D1
	synonymous SNV
	NM_194285:c.G1014A:p.E338E
	381;Name=lod=47
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr11
	18636807
	18636807
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	245
	0
	0%
	C
	254
	5
	1.93%
	Y
	Somatic
	0.035166

	splicing
	CCDC73(NM_001008391:exon3:c.135+1G>A)
	　
	　
	575;Name=lod=289
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr11
	32781654
	32781654
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	383
	0
	0%
	C
	119
	5
	4.03%
	Y
	Somatic
	8.23E-04

	exonic
	QSER1
	nonsynonymous SNV
	NM_001076786:c.G3385A:p.E1129K
	570;Name=lod=277
	　
	　
	　
	　
	　
	0
	0.952
	0.999617
	0.029385
	1
	chr11
	32956576
	32956576
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	432
	0
	0%
	G
	237
	3
	1.25%
	R
	Somatic
	0.0451876

	exonic
	C11orf41
	synonymous SNV
	NM_012194:c.A4414C:p.R1472R
	634;Name=lod=504
	　
	0.76
	0.76
	0.76
	rs768474
	　
	　
	　
	　
	　
	chr11
	33640104
	33640104
	A
	C
	het
	.
	.
	.
	46
	0
	0%
	A
	66
	7
	9.59%
	M
	Somatic
	0.0290864

	splicing
	EXT2(NM_207122:exon10:c.1662+1G>A,NM_001178083:exon11:c.1692+1G>A,NM_000401:exon10:c.1761+1G>A)
	　
	　
	436;Name=lod=79
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr11
	44228510
	44228510
	G
	A
	het
	lung
	carcinoma
	adenocarcinoma
	280
	0
	0%
	G
	112
	4
	3.45%
	R
	Somatic
	0.0070951

	intronic
	CRY2
	　
	　
	　
	　
	0.77
	0.77
	0.77
	rs2292913
	　
	　
	　
	　
	　
	chr11
	45877529
	45877529
	A
	G
	het
	.
	.
	.
	242
	0
	0%
	A
	248
	7
	2.75%
	R
	Somatic
	0.0089876

	exonic
	CHRM4
	nonsynonymous SNV
	NM_000741:c.C1081T:p.P361S
	284;Name=lod=19
	　
	　
	　
	　
	　
	0.26
	　
	　
	　
	　
	chr11
	46407027
	46407027
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	573
	1
	0.17%
	G
	514
	7
	1.34%
	R
	Somatic
	0.025362

	intergenic
	TMEM121(dist=212026),KIAA0125(dist=175273)
	　
	　
	　
	0.96
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr14
	106208565
	106208565
	G
	C
	het
	.
	.
	.
	108
	0
	0%
	G
	89
	11
	11%
	S
	Somatic
	2.35E-04

	exonic
	ANAPC1
	nonsynonymous SNV
	NM_022662:c.C1085T:p.S362F
	567;Name=lod=269
	0.98
	　
	　
	　
	　
	0.21
	0.813
	0.999528
	0.910166
	0.960026
	chr2
	112620143
	112620143
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	65
	1
	1.52%
	G
	65
	8
	10.96%
	R
	Somatic
	0.0240207

	exonic
	OR5T2
	nonsynonymous SNV
	NM_001004746:c.C712G:p.L238V
	　
	　
	0.09
	0.09
	0.09
	rs12221615
	0.17
	0.004
	0.841886
	0.022638
	0.980589
	chr11
	55999950
	55999950
	G
	C
	het
	stomach
	carcinoma
	adenocarcinoma
	433
	0
	0%
	G
	161
	8
	4.73%
	S
	Somatic
	3.42E-05

	exonic
	OR8K3
	synonymous SNV
	NM_001005202:c.C456T:p.C152C
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr11
	56086238
	56086238
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	232
	0
	0%
	C
	82
	5
	5.75%
	Y
	Somatic
	0.0013852

	exonic
	CTNND1
	nonsynonymous SNV
	NM_001085469:c.G921T:p.K307N
	492;Name=lod=133
	　
	　
	　
	　
	　
	0.05
	　
	　
	　
	　
	chr11
	57569472
	57569472
	G
	T
	het
	.
	.
	.
	240
	0
	0%
	G
	185
	3
	1.60%
	K
	Somatic
	0.0839907

	exonic
	MLL3
	stopgain SNV
	NM_170606:c.G3168A:p.W1056X
	567;Name=lod=268
	0.97
	　
	　
	　
	rs75704258
	0.01
	0.735287
	0.998601
	1
	0.999756
	chr7
	151921255
	151921255
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	108
	2
	1.82%
	C
	65
	8
	10.96%
	Y
	Somatic
	0.010167

	exonic
	RBAK
	nonsynonymous SNV
	NM_021163:c.G1703A:p.G568E
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	1
	0.001
	0.987441
	0.440057
	0.999945
	chr7
	5104790
	5104790
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	163
	3
	1.81%
	G
	57
	7
	10.94%
	R
	Somatic
	0.0056659

	exonic
	PATL1
	nonsynonymous SNV
	NM_152716:c.C1108A:p.Q370K
	612;Name=lod=411
	　
	　
	　
	　
	　
	0.56
	　
	　
	　
	　
	chr11
	59421469
	59421469
	G
	T
	het
	.
	.
	.
	214
	0
	0%
	G
	128
	4
	3.03%
	K
	Somatic
	0.0205888

	exonic
	MS4A6E
	nonsynonymous SNV
	NM_139249:c.A28G:p.T10A
	　
	0.93
	0.24
	0.24
	0.24
	rs2304934
	0
	0.385
	0.141896
	0.071462
	0.595942
	chr11
	60102396
	60102396
	A
	G
	het
	.
	.
	.
	291
	1
	0.34%
	A
	136
	4
	2.86%
	R
	Somatic
	0.0399434

	exonic
	MS4A6E
	synonymous SNV
	NM_139249:c.T300C:p.Y100Y
	　
	　
	0.06
	0.06
	0.06
	rs2289613
	　
	　
	　
	　
	　
	chr11
	60105366
	60105366
	T
	C
	het
	stomach
	carcinoma
	adenocarcinoma
	235
	0
	0%
	T
	101
	5
	4.72%
	Y
	Somatic
	0.0027164

	exonic
	ASRGL1
	synonymous SNV
	NM_001083926:c.C495T:p.N165N
	　
	　
	0.04
	0.04
	0.04
	rs3741244
	　
	　
	　
	　
	　
	chr11
	62156608
	62156608
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	236
	0
	0%
	C
	195
	6
	2.99%
	Y
	Somatic
	0.0090897

	exonic
	AHNAK
	synonymous SNV
	NM_001620:c.G8067A:p.K2689K
	　
	　
	0.1
	0.1
	0.1
	rs12366127
	　
	　
	　
	　
	　
	chr11
	62293822
	62293822
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	473
	1
	0.21%
	C
	148
	5
	3.27%
	Y
	Somatic
	0.0039588

	exonic
	AHNAK
	synonymous SNV
	NM_001620:c.C7941T:p.S2647S
	537;Name=lod=203
	　
	0.42
	0.42
	0.42
	rs486903
	　
	　
	　
	　
	　
	chr11
	62293948
	62293948
	G
	A
	het
	stomach
	carcinoma
	adenocarcinoma
	583
	1
	0.17%
	G
	336
	5
	1.47%
	R
	Somatic
	0.0278944

	exonic
	SLC22A25
	nonsynonymous SNV
	NM_199352:c.A1456G:p.M486V
	　
	　
	0.51
	0.51
	0.51
	rs6591771
	0.32
	0.044
	4.00E-05
	6.00E-06
	0.767383
	chr11
	62931484
	62931484
	T
	C
	het
	.
	.
	.
	456
	0
	0%
	T
	201
	10
	4.74%
	Y
	Somatic
	8.65E-06

	exonic
	SLC22A25
	nonsynonymous SNV
	NM_199352:c.G899C:p.R300T
	251;Name=lod=14
	　
	0.4
	0.4
	0.4
	rs11231397
	0.03
	0.967
	0.034196
	0.00609
	0.970073
	chr11
	62951221
	62951221
	C
	G
	het
	.
	.
	.
	430
	0
	0%
	C
	175
	6
	3.31%
	S
	Somatic
	6.37E-04

	ncRNA_intronic
	LOC100506776
	　
	　
	　
	0.94
	0.69
	0.69
	0.69
	rs2735118
	1
	　
	　
	　
	　
	chr7
	38402496
	38402496
	A
	G
	het
	.
	.
	.
	117
	1
	0.85%
	A
	98
	12
	10.91%
	R
	Somatic
	8.66E-04

	exonic
	SLC22A11
	nonsynonymous SNV
	NM_018484:c.C1138T:p.L380F
	366;Name=lod=41
	　
	　
	　
	　
	　
	0.17
	0.051
	0.810779
	0.023302
	0.999948
	chr11
	64335150
	64335150
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	299
	0
	0%
	C
	204
	4
	1.92%
	Y
	Somatic
	0.0278467

	intergenic
	MIR4436A(dist=214993),NONE(dist=NONE)
	　
	　
	284;Name=lod=19
	0.99
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr2
	89326961
	89326961
	T
	C
	het
	.
	.
	.
	209
	1
	0.48%
	T
	139
	17
	10.90%
	Y
	Somatic
	3.35E-06

	exonic
	GAL3ST3
	nonsynonymous SNV
	NM_033036:c.G383A:p.S128N
	711;Name=lod=1034
	　
	　
	　
	　
	　
	1
	0.239
	0.997482
	0.127841
	0.999995
	chr11
	65810891
	65810891
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	63
	0
	0%
	C
	35
	4
	10.26%
	Y
	Somatic
	0.0193551

	exonic
	RBM14
	nonsynonymous SNV
	NM_006328:c.G1255A:p.A419T
	662;Name=lod=652
	　
	　
	　
	　
	　
	0.01
	0.705824
	0.999638
	0.707358
	0.999938
	chr11
	66392602
	66392602
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	286
	1
	0.35%
	G
	185
	5
	2.63%
	R
	Somatic
	0.0392354

	exonic
	ZNF778
	nonsynonymous SNV
	NM_182531:c.T1601C:p.I534T
	420;Name=lod=68
	　
	0.74
	0.74
	0.74
	rs28415940
	0.23
	　
	　
	　
	　
	chr16
	89294381
	89294381
	T
	C
	het
	.
	.
	.
	179
	1
	0.56%
	T
	82
	10
	10.87%
	Y
	Somatic
	1.10E-04

	UTR5
	KRTAP5-10
	　
	　
	440;Name=lod=82
	0.94
	0.62
	0.62
	0.62
	rs36164574
	　
	　
	　
	　
	　
	chr11
	71276632
	71276632
	T
	C
	het
	.
	.
	.
	421
	0
	0%
	T
	383
	10
	2.54%
	Y
	Somatic
	6.48E-04

	intronic
	CLPB
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr11
	72145092
	72145092
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	291
	0
	0%
	C
	353
	5
	1.40%
	Y
	Somatic
	0.0504332

	exonic
	C2CD3
	nonsynonymous SNV
	NM_015531:c.G2990A:p.R997Q
	304;Name=lod=23
	　
	0.21
	0.21
	0.21
	rs11235995
	1
	0.001
	0.972205
	0.001866
	0.999676
	chr11
	73806443
	73806443
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	221
	0
	0%
	C
	105
	5
	4.55%
	Y
	Somatic
	0.0038104

	exonic
	C2CD3
	nonsynonymous SNV
	NM_015531:c.C2318G:p.P773R
	　
	　
	0.02
	0.02
	0.02
	rs34050666
	0.03
	0.777
	0.999617
	0.128032
	0.815562
	chr11
	73814438
	73814438
	G
	C
	het
	.
	.
	.
	222
	0
	0%
	G
	94
	4
	4.08%
	S
	Somatic
	0.0084249

	intronic
	PAK1
	　
	　
	　
	　
	0.21
	0.21
	0.21
	rs2725832
	　
	　
	　
	　
	　
	chr11
	77051683
	77051683
	G
	C
	het
	.
	.
	.
	385
	0
	0%
	G
	232
	9
	3.73%
	S
	Somatic
	1.69E-04

	intronic
	PAK1
	　
	　
	　
	　
	0.69
	0.69
	0.69
	rs562939
	　
	　
	　
	　
	　
	chr11
	77090211
	77090211
	T
	C
	het
	.
	.
	.
	251
	0
	0%
	T
	132
	10
	7.04%
	Y
	Somatic
	3.08E-05

	exonic
	KDM5A
	nonsynonymous SNV
	NM_001042603:c.T2594C:p.M865T
	585;Name=lod=319
	　
	0.34
	0.34
	0.34
	rs11062385
	0.51
	0.002
	0.964846
	0.253654
	0.999119
	chr12
	427575
	427575
	A
	G
	het
	.
	.
	.
	185
	0
	0%
	A
	74
	9
	10.84%
	R
	Somatic
	1.92E-05

	intronic
	NARS2
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr11
	78285335
	78285335
	G
	T
	het
	.
	.
	.
	482
	0
	0%
	G
	218
	5
	2.24%
	K
	Somatic
	0.00307

	exonic
	SYTL2
	synonymous SNV
	NM_206927:c.G1770A:p.P590P
	　
	　
	0.63
	0.63
	0.63
	rs550404
	　
	　
	　
	　
	　
	chr11
	85435730
	85435730
	C
	T
	het
	prostate
	carcinoma
	adenocarcinoma
	169
	0
	0%
	C
	43
	5
	10.42%
	Y
	Somatic
	4.47E-04

	exonic
	SYTL2
	nonsynonymous SNV
	NM_206927:c.C632G:p.A211G
	　
	　
	0.54
	0.54
	0.54
	rs597480
	0.08
	0.151
	0.971883
	0.045094
	0.997728
	chr11
	85436868
	85436868
	G
	C
	het
	.
	.
	.
	362
	0
	0%
	G
	152
	4
	2.56%
	S
	Somatic
	0.0080056

	exonic
	PSG4
	synonymous SNV
	NM_002780:c.G516A:p.A172A
	　
	0.95
	0.38
	0.38
	0.38
	rs9789333
	　
	　
	　
	　
	　
	chr19
	43702342
	43702342
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	187
	2
	1.06%
	C
	165
	20
	10.81%
	Y
	Somatic
	3.17E-05

	exonic
	FAT3
	nonsynonymous SNV
	NM_001008781:c.A11434G:p.S3812G
	243;Name=lod=13
	　
	0.8
	0.8
	0.8
	rs4753069
	1
	　
	　
	　
	　
	chr11
	92590448
	92590448
	A
	G
	het
	.
	.
	.
	130
	0
	0%
	A
	231
	9
	3.75%
	R
	Somatic
	0.0192638

	exonic
	A2M
	nonsynonymous SNV
	NM_000014:c.G2245T:p.A749S
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	1
	　
	　
	　
	　
	chr12
	9244021
	9244021
	C
	A
	het
	.
	.
	.
	104
	2
	1.89%
	C
	66
	8
	10.81%
	M
	Somatic
	0.012625

	exonic
	BIRC3
	nonsynonymous SNV
	NM_001165:c.G902A:p.C301Y
	579;Name=lod=302
	　
	　
	　
	　
	　
	0.07
	1
	0.994752
	0.999998
	1
	chr11
	102196245
	102196245
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	484
	0
	0%
	G
	237
	4
	1.66%
	R
	Somatic
	0.0120075

	intronic
	MMP27
	　
	　
	　
	　
	0.2
	0.2
	0.2
	rs3809017
	　
	　
	　
	　
	　
	chr11
	102573451
	102573451
	T
	C
	het
	.
	.
	.
	290
	0
	0%
	T
	84
	6
	6.67%
	Y
	Somatic
	1.55E-04

	intronic
	E2F7
	　
	　
	　
	　
	0.29
	0.29
	0.29
	rs10862960
	　
	　
	　
	　
	　
	chr12
	77424135
	77424135
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	129
	0
	0%
	C
	58
	7
	10.77%
	Y
	Somatic
	3.79E-04

	exonic
	CASP5
	nonsynonymous SNV
	NM_001136109:c.A142G:p.T48A
	　
	　
	0.43
	0.43
	0.43
	rs507879
	1
	0
	0.892113
	0
	0.855405
	chr11
	104877927
	104877927
	T
	C
	het
	.
	.
	.
	286
	1
	0.35%
	T
	69
	6
	8%
	Y
	Somatic
	3.92E-04

	exonic
	ATM
	synonymous SNV
	NM_000051:c.G8622A:p.Q2874Q
	635;Name=lod=510
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr11
	108218043
	108218043
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	261
	0
	0%
	G
	112
	4
	3.45%
	R
	Somatic
	0.0086438

	exonic
	PSMD13
	synonymous SNV
	NM_175932:c.T252C:p.H84H
	505;Name=lod=150
	　
	0.81
	0.81
	0.81
	rs1128322
	0.83
	　
	　
	　
	　
	chr11
	244197
	244197
	T
	C
	het
	.
	.
	.
	129
	0
	0%
	T
	58
	7
	10.77%
	Y
	Somatic
	3.79E-04

	exonic
	LAYN
	nonsynonymous SNV
	NM_178834:c.C677T:p.A226V
	410;Name=lod=62
	　
	　
	　
	　
	　
	0.02
	0.937
	0.937487
	0.649085
	0.44024
	chr11
	111428284
	111428284
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	627
	0
	0%
	C
	266
	5
	1.85%
	Y
	Somatic
	0.0024389

	exonic
	MAST2
	nonsynonymous SNV
	NM_015112:c.A4438C:p.T1480P
	472;Name=lod=110
	　
	　
	　
	　
	　
	0.01
	0.194
	0.911495
	0.002586
	0.997782
	chr1
	46500779
	46500779
	A
	C
	het
	.
	.
	.
	75
	0
	0%
	A
	75
	9
	10.71%
	M
	Somatic
	0.0025902

	exonic
	TEX12
	synonymous SNV
	NM_031275:c.A36G:p.R12R
	403;Name=lod=58
	　
	0.14
	0.14
	0.14
	rs360712
	　
	　
	　
	　
	　
	chr11
	112040027
	112040027
	A
	G
	het
	.
	.
	.
	354
	0
	0%
	A
	218
	4
	1.80%
	R
	Somatic
	0.0216998

	intronic
	TTC12
	　
	　
	　
	　
	0.62
	0.62
	0.62
	rs2303380
	　
	　
	　
	　
	　
	chr11
	113200709
	113200709
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	229
	1
	0.43%
	G
	133
	11
	7.64%
	R
	Somatic
	1.72E-04

	intronic
	TTC12
	　
	　
	　
	　
	0.27
	0.27
	0.27
	rs6589372
	　
	　
	　
	　
	　
	chr11
	113212553
	113212553
	T
	C
	het
	.
	.
	.
	180
	0
	0%
	T
	191
	17
	8.17%
	Y
	Somatic
	1.82E-05

	exonic
	HTR3B
	nonsynonymous SNV
	NM_006028:c.A386C:p.Y129S
	343;Name=lod=33
	　
	0.34
	0.34
	0.34
	rs1176744
	1
	0
	0.918723
	1.30E-05
	0.99986
	chr11
	113803028
	113803028
	A
	C
	het
	.
	.
	.
	252
	1
	0.40%
	A
	123
	8
	6.11%
	M
	Somatic
	0.0010134

	exonic
	CDC5L
	synonymous SNV
	NM_001253:c.C708T:p.D236D
	727;Name=lod=1200
	　
	0.26
	0.26
	0.26
	rs6934058
	　
	　
	　
	　
	　
	chr6
	44371714
	44371714
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	175
	0
	0%
	C
	75
	9
	10.71%
	Y
	Somatic
	2.93E-05

	splicing
	LETM1(NM_012318:exon13:c.1931+2T>G)
	　
	　
	358;Name=lod=38
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr4
	1818452
	1818452
	A
	C
	het
	.
	.
	.
	71
	0
	0%
	A
	117
	14
	10.69%
	M
	Somatic
	0.0017965

	intronic
	TBCEL
	　
	　
	　
	　
	0.22
	0.22
	0.22
	rs3758891
	　
	　
	　
	　
	　
	chr11
	120929197
	120929197
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	306
	0
	0%
	G
	112
	6
	5.08%
	R
	Somatic
	4.23E-04

	intronic
	UBASH3B
	　
	　
	　
	　
	0.02
	0.02
	0.02
	rs76261237
	　
	　
	　
	　
	　
	chr11
	122653713
	122653713
	C
	G
	het
	.
	.
	.
	340
	1
	0.29%
	C
	195
	6
	2.99%
	S
	Somatic
	0.0119487

	exonic
	UBASH3B
	synonymous SNV
	NM_032873:c.C1737A:p.S579S
	456;Name=lod=95
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr11
	122678809
	122678809
	C
	A
	het
	lung
	carcinoma
	squamous_cell_carcinoma
	687
	0
	0%
	C
	396
	4
	1%
	M
	Somatic
	0.018163

	intergenic
	USP17(dist=8889),USP17(dist=17993)
	　
	　
	571;Name=lod=278
	0.99
	　
	　
	　
	　
	0
	　
	　
	　
	　
	chr4
	9227612
	9227612
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	140
	0
	0%
	C
	92
	11
	10.68%
	Y
	Somatic
	5.74E-05

	intronic
	CLMP
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	rs73610557
	　
	　
	　
	　
	　
	chr11
	122945367
	122945367
	C
	G
	het
	.
	.
	.
	387
	1
	0.26%
	C
	272
	6
	2.16%
	S
	Somatic
	0.0231995

	exonic
	OR8G1
	synonymous SNV
	NM_001002905:c.T399C:p.S133S
	　
	　
	0.26
	0.26
	0.26
	rs12099154
	　
	　
	　
	　
	　
	chr11
	124120821
	124120821
	T
	C
	het
	.
	.
	.
	286
	1
	0.35%
	T
	121
	7
	5.47%
	Y
	Somatic
	0.0014007

	exonic
	STK40
	synonymous SNV
	NM_032017:c.C258G:p.G86G
	592;Name=lod=341
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr1
	36823924
	36823924
	G
	C
	het
	.
	.
	.
	69
	1
	1.43%
	G
	67
	8
	10.67%
	S
	Somatic
	0.0215565

	exonic
	ZNF239
	nonsynonymous SNV
	NM_001099283:c.C515G:p.A172G
	　
	　
	0.52
	0.52
	0.52
	rs2230660
	0.08
	0.481
	0.798641
	0.00436
	0.802469
	chr10
	44053013
	44053013
	G
	C
	het
	.
	.
	.
	199
	0
	0%
	G
	143
	17
	10.62%
	S
	Somatic
	6.58E-07

	intronic
	DCPS
	　
	　
	　
	　
	0.21
	0.21
	0.21
	rs651983
	　
	　
	　
	　
	　
	chr11
	126201238
	126201238
	G
	T
	het
	.
	.
	.
	155
	1
	0.64%
	G
	215
	17
	7.33%
	K
	Somatic
	0.0010181

	intronic
	DCPS
	　
	　
	　
	　
	0.22
	0.22
	0.22
	rs651922
	　
	　
	　
	　
	　
	chr11
	126201290
	126201290
	A
	G
	het
	.
	.
	.
	181
	0
	0%
	A
	284
	15
	5.02%
	R
	Somatic
	7.20E-04

	exonic
	NFRKB
	synonymous SNV
	NM_006165:c.T813C:p.T271T
	　
	　
	0.78
	0.78
	0.78
	rs1131972
	　
	　
	　
	　
	　
	chr11
	129754644
	129754644
	A
	G
	het
	.
	.
	.
	226
	0
	0%
	A
	328
	11
	3.24%
	R
	Somatic
	0.0033963

	exonic
	GLB1L2
	synonymous SNV
	NM_138342:c.C642T:p.Y214Y
	　
	　
	0.12
	0.12
	0.12
	rs3802928
	　
	　
	　
	　
	　
	chr11
	134226278
	134226278
	C
	T
	het
	stomach
	carcinoma
	adenocarcinoma
	282
	1
	0.35%
	C
	96
	6
	5.88%
	Y
	Somatic
	0.0016966

	exonic
	GNB3
	synonymous SNV
	NM_002075:c.C825T:p.S275S
	　
	　
	0.49
	0.49
	0.49
	rs5443
	　
	　
	　
	　
	　
	chr12
	6954875
	6954875
	C
	T
	het
	stomach
	carcinoma
	adenocarcinoma
	302
	1
	0.33%
	C
	514
	11
	2.10%
	Y
	Somatic
	0.0325396

	exonic
	USP5
	synonymous SNV
	NM_001098536:c.A318G:p.G106G
	　
	　
	0.51
	0.51
	0.51
	rs2226955
	　
	　
	　
	　
	　
	chr12
	6965194
	6965194
	A
	G
	het
	.
	.
	.
	190
	1
	0.52%
	A
	238
	14
	5.56%
	R
	Somatic
	0.0022893

	intronic
	TPI1
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr12
	6978367
	6978367
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	453
	0
	0%
	G
	406
	4
	0.98%
	R
	Somatic
	0.0505524

	intronic
	LRRC23
	　
	　
	　
	　
	0.35
	0.35
	0.35
	rs3741921
	　
	　
	　
	　
	　
	chr12
	7016449
	7016449
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	181
	0
	0%
	C
	183
	7
	3.68%
	Y
	Somatic
	0.0087464

	exonic
	LRRC23
	nonsynonymous SNV
	NM_006992:c.A827G:p.E276G
	　
	　
	0.48
	0.48
	0.48
	rs710415
	0.16
	0.435179
	0.869992
	1.83E-04
	0.821788
	chr12
	7023123
	7023123
	A
	G
	het
	.
	.
	.
	257
	0
	0%
	A
	234
	8
	3.31%
	R
	Somatic
	0.0028803

	exonic
	TNRC18
	nonsynonymous SNV
	NM_001080495:c.C2104G:p.P702A
	391;Name=lod=52
	　
	　
	　
	　
	　
	0.25
	　
	　
	　
	　
	chr7
	5427351
	5427351
	G
	C
	het
	.
	.
	.
	109
	1
	0.91%
	G
	118
	14
	10.61%
	S
	Somatic
	0.0011493

	exonic
	SERPINA7
	nonsynonymous SNV
	NM_000354:c.G909T:p.L303F
	　
	　
	0.14
	0.14
	0.14
	rs1804495
	0.03
	0.461
	0.89036
	0.652712
	0.771306
	chrX
	105278361
	105278361
	C
	A
	het
	.
	.
	.
	143
	0
	0%
	C
	76
	9
	10.59%
	M
	Somatic
	1.05E-04

	ncRNA_exonic
	FAM86FP
	　
	　
	　
	0.96
	0.45
	0.45
	0.45
	rs10841037
	　
	　
	　
	　
	　
	chr12
	8386878
	8386878
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	169
	0
	0%
	C
	233
	6
	2.51%
	Y
	Somatic
	0.0393547

	exonic
	SEL1L3
	synonymous SNV
	NM_015187:c.A2958G:p.G986G
	473;Name=lod=112
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr4
	25760688
	25760688
	T
	C
	het
	.
	.
	.
	173
	3
	1.70%
	T
	119
	14
	10.53%
	Y
	Somatic
	8.19E-04

	exonic
	FAM181A
	synonymous SNV
	NM_001207071:c.A87C:p.A29A
	462;Name=lod=101
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr14
	94394718
	94394718
	A
	C
	het
	.
	.
	.
	71
	1
	1.39%
	A
	68
	8
	10.53%
	M
	Somatic
	0.0204761

	exonic
	TAS2R30
	nonsynonymous SNV
	NM_001097643:c.G268A:p.V90I
	　
	0.9
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr12
	11286576
	11286576
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	348
	1
	0.29%
	C
	140
	4
	2.78%
	Y
	Somatic
	0.0272345

	intronic
	DDX47
	　
	　
	　
	　
	0.21
	0.21
	0.21
	rs12306594
	　
	　
	　
	　
	　
	chr12
	12980326
	12980326
	T
	A
	het
	.
	.
	.
	230
	1
	0.43%
	T
	120
	11
	8.40%
	W
	Somatic
	8.70E-05

	exonic
	USP17
	nonsynonymous SNV
	NM_001105662:c.C991T:p.H331Y
	493;Name=lod=135
	0.99
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr4
	9246595
	9246595
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	137
	0
	0%
	C
	94
	11
	10.48%
	Y
	Somatic
	7.51E-05

	exonic
	GIGYF2
	synonymous SNV
	NM_001103148:c.A2430G:p.Q810Q
	592;Name=lod=340
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr2
	233684614
	233684614
	A
	G
	het
	.
	.
	.
	93
	1
	1.06%
	A
	77
	9
	10.47%
	R
	Somatic
	0.0061308

	intronic
	AFF1
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr4
	87957988
	87957988
	A
	C
	het
	.
	.
	.
	71
	1
	1.39%
	A
	60
	7
	10.45%
	M
	Somatic
	0.0245592

	exonic
	ZNF548
	nonsynonymous SNV
	NM_152909:c.G217A:p.A73T
	　
	　
	0.91
	0.91
	0.91
	rs4801478
	1
	　
	　
	　
	　
	chr19
	57909872
	57909872
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	197
	0
	0%
	G
	86
	10
	10.42%
	R
	Somatic
	1.03E-05

	intronic
	PLEKHA5
	　
	　
	　
	　
	0.75
	0.75
	0.75
	rs6486942
	　
	　
	　
	　
	　
	chr12
	19406863
	19406863
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	230
	1
	0.43%
	C
	88
	4
	4.35%
	Y
	Somatic
	0.0244584

	exonic
	FLCN
	nonsynonymous SNV
	NM_144606:c.T884G:p.V295G
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	0.27
	0.321093
	0.852779
	1.10E-05
	0.819012
	chr17
	17124838
	17124838
	A
	C
	het
	.
	.
	.
	69
	1
	1.43%
	A
	138
	16
	10.39%
	M
	Somatic
	0.0122841

	intronic
	GYS2
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr12
	21693335
	21693335
	C
	A
	het
	.
	.
	.
	465
	1
	0.21%
	C
	208
	4
	1.89%
	M
	Somatic
	0.0352977

	exonic
	ARHGAP6
	synonymous SNV
	NM_006125:c.A546C:p.P182P
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chrX
	11682403
	11682403
	T
	G
	het
	.
	.
	.
	73
	0
	0%
	T
	69
	8
	10.39%
	K
	Somatic
	0.0040025

	exonic
	ITPR2
	synonymous SNV
	NM_002223:c.C3150T:p.D1050D
	496;Name=lod=138
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr12
	26775311
	26775311
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	91
	1
	1.09%
	G
	32
	4
	11.11%
	R
	Somatic
	0.0219085

	intronic
	ITPR2
	　
	　
	505;Name=lod=151
	　
	0.2
	0.2
	0.2
	rs7314747
	　
	　
	　
	　
	　
	chr12
	26943170
	26943170
	A
	T
	het
	.
	.
	.
	116
	0
	0%
	A
	40
	4
	9.09%
	W
	Somatic
	0.0051627

	exonic
	C12orf11
	stopgain SNV
	NM_018164:c.G1791A:p.W597X
	468;Name=lod=106
	　
	　
	　
	　
	　
	0.18
	0.732571
	0.982013
	1
	0.999826
	chr12
	27066404
	27066404
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	377
	0
	0%
	C
	150
	5
	3.23%
	Y
	Somatic
	0.0020044

	exonic
	PPFIBP1
	nonsynonymous SNV
	NM_001198915:c.G2387A:p.R796H
	378;Name=lod=46
	　
	0.01
	0.01
	0.01
	rs61757741
	0.21
	0.003
	0.899082
	0.865677
	0.967304
	chr12
	27844824
	27844824
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	303
	1
	0.33%
	G
	169
	8
	4.52%
	R
	Somatic
	0.0018648

	intronic
	FAR2
	　
	　
	　
	0.9
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr12
	29469769
	29469769
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	248
	0
	0%
	C
	97
	4
	3.96%
	Y
	Somatic
	0.00672

	intronic
	ZMYM1
	　
	　
	　
	　
	0.58
	0.58
	0.58
	rs6658571
	　
	　
	　
	　
	　
	chr1
	35563206
	35563206
	C
	G
	het
	.
	.
	.
	117
	0
	0%
	C
	52
	6
	10.34%
	S
	Somatic
	0.0011064

	exonic
	C12orf35
	nonsynonymous SNV
	NM_018169:c.C1384T:p.P462S
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	0.08
	0.005
	0.103985
	0.002161
	0.248023
	chr12
	32135273
	32135273
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	297
	0
	0%
	C
	140
	5
	3.45%
	Y
	Somatic
	0.0036251

	ncRNA_intronic
	LOC100506776
	　
	　
	　
	0.94
	0.67
	0.67
	0.67
	rs2011898
	　
	　
	　
	　
	　
	chr7
	38402781
	38402781
	A
	G
	het
	.
	.
	.
	141
	0
	0%
	A
	104
	12
	10.34%
	R
	Somatic
	5.15E-05

	exonic
	CPNE8
	stopgain SNV
	NM_153634:c.C556T:p.R186X
	655;Name=lod=610
	　
	　
	　
	　
	　
	1
	0.735441
	0.999274
	1
	1
	chr12
	39161456
	39161456
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	253
	1
	0.39%
	G
	80
	4
	4.76%
	R
	Somatic
	0.0145987

	intronic
	KIF21A
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr12
	39726357
	39726357
	C
	A
	het
	.
	.
	.
	156
	0
	0%
	C
	50
	4
	7.41%
	M
	Somatic
	0.0040165

	exonic
	DBX2
	synonymous SNV
	NM_001004329:c.G801A:p.R267R
	　
	　
	0.006
	0.006
	0.006
	rs117073125
	　
	　
	　
	　
	　
	chr12
	45410288
	45410288
	C
	T
	het
	stomach
	carcinoma
	adenocarcinoma
	223
	0
	0%
	C
	120
	4
	3.23%
	Y
	Somatic
	0.0158012

	exonic
	ARID2
	nonsynonymous SNV
	NM_152641:c.T102A:p.F34L
	726;Name=lod=1192
	　
	　
	　
	　
	　
	0.07
	0.993
	0.960008
	0.888483
	0.99978
	chr12
	46123836
	46123836
	T
	A
	het
	.
	.
	.
	120
	0
	0%
	T
	49
	4
	7.55%
	W
	Somatic
	0.0081246

	exonic
	ARID2
	nonsynonymous SNV
	NM_152641:c.G4300T:p.A1434S
	803;Name=lod=2452
	　
	0.01
	0.01
	0.01
	rs150136669
	0
	0.813
	0.247155
	0.919633
	0.993914
	chr12
	46246206
	46246206
	G
	T
	het
	.
	.
	.
	289
	0
	0%
	G
	148
	7
	4.52%
	K
	Somatic
	5.78E-04

	exonic
	SMCR7L
	nonsynonymous SNV
	NM_019008:c.G827T:p.W276L
	578;Name=lod=299
	　
	　
	　
	　
	　
	0
	0.999
	0.999799
	0.998847
	1
	chr22
	39909763
	39909763
	G
	T
	het
	.
	.
	.
	71
	1
	1.39%
	G
	52
	6
	10.34%
	K
	Somatic
	0.0304333

	exonic
	OR10AD1
	nonsynonymous SNV
	NM_001004134:c.T835C:p.Y279H
	385;Name=lod=49
	　
	0.2
	0.2
	0.2
	rs11168459
	0
	0.865
	0.982503
	0.072112
	0.998405
	chr12
	48596241
	48596241
	A
	G
	het
	stomach
	carcinoma
	adenocarcinoma
	60
	1
	1.64%
	A
	44
	8
	15.38%
	R
	Somatic
	0.0083054

	intergenic
	LOC650623(dist=17178),LOC642361(dist=119830)
	　
	　
	　
	0.99
	　
	　
	　
	　
	1
	　
	　
	　
	　
	chr10
	81465828
	81465828
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	96
	1
	1.03%
	C
	87
	10
	10.31%
	Y
	Somatic
	0.0047986

	exonic
	BCDIN3D
	nonsynonymous SNV
	NM_181708:c.T864A:p.S288R
	289;Name=lod=20
	　
	0.25
	0.25
	0.25
	rs11169172
	0.75
	0
	0.896015
	2.06E-04
	0.998419
	chr12
	50232169
	50232169
	A
	T
	het
	stomach
	carcinoma
	adenocarcinoma
	238
	0
	0%
	A
	103
	17
	14.17%
	W
	Somatic
	3.81E-09

	exonic
	ZNF551
	synonymous SNV
	NM_138347:c.T1611C:p.H537H
	358;Name=lod=38
	　
	　
	　
	　
	　
	0.18
	　
	　
	　
	　
	chr19
	58199302
	58199302
	T
	C
	het
	.
	.
	.
	197
	2
	1.01%
	T
	87
	10
	10.31%
	Y
	Somatic
	3.56E-04

	intronic
	KRT84
	　
	　
	　
	　
	0.29
	0.29
	0.29
	rs883712
	　
	　
	　
	　
	　
	chr12
	52774993
	52774993
	C
	G
	het
	.
	.
	.
	153
	0
	0%
	C
	178
	9
	4.81%
	S
	Somatic
	0.0042144

	exonic
	KRT84
	synonymous SNV
	NM_033045:c.T423C:p.T141T
	507;Name=lod=154
	　
	0.31
	0.31
	0.31
	rs1791631
	　
	　
	　
	　
	　
	chr12
	52778947
	52778947
	A
	G
	het
	.
	.
	.
	245
	1
	0.41%
	A
	226
	8
	3.42%
	R
	Somatic
	0.0154946

	exonic
	KRT74
	nonsynonymous SNV
	NM_175053:c.A813C:p.E271D
	540;Name=lod=209
	　
	0.8
	0.8
	0.8
	rs670741
	0.11
	0
	0.761785
	0
	0.998931
	chr12
	52965173
	52965173
	T
	G
	het
	.
	.
	.
	62
	0
	0%
	T
	95
	8
	7.77%
	K
	Somatic
	0.0207316

	intronic
	JMJD8
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr16
	733111
	733111
	A
	C
	het
	.
	.
	.
	124
	2
	1.59%
	A
	132
	15
	10.20%
	M
	Somatic
	0.0024135

	exonic
	KRT77
	nonsynonymous SNV
	NM_175078:c.G658T:p.G220C
	　
	　
	0.36
	0.36
	0.36
	rs1567759
	0.04
	0.721
	0.123871
	0.038257
	0.634863
	chr12
	53091566
	53091566
	C
	A
	het
	.
	.
	.
	303
	0
	0%
	C
	627
	8
	1.26%
	M
	Somatic
	0.043485

	exonic
	ORC5
	synonymous SNV
	NM_002553:c.A393G:p.R131R
	495;Name=lod=137
	　
	0.01
	0.01
	0.01
	rs2307407
	　
	　
	　
	　
	　
	chr7
	103838221
	103838221
	T
	C
	het
	.
	.
	.
	116
	1
	0.85%
	T
	53
	6
	10.17%
	Y
	Somatic
	0.0061023

	exonic
	OR6C74
	nonsynonymous SNV
	NM_001005490:c.A224G:p.Y75C
	　
	　
	0.22
	0.22
	0.22
	rs4388990
	1
	0
	0.799567
	6.11E-04
	0.999988
	chr12
	55641295
	55641295
	A
	G
	het
	.
	.
	.
	375
	0
	0%
	A
	146
	4
	2.67%
	R
	Somatic
	0.0064743

	intronic
	TIMELESS
	　
	　
	　
	　
	0.34
	0.34
	0.34
	rs2291738
	　
	　
	　
	　
	　
	chr12
	56815281
	56815281
	T
	C
	het
	.
	.
	.
	172
	0
	0%
	T
	173
	6
	3.35%
	Y
	Somatic
	0.0168718

	exonic
	GPR182
	synonymous SNV
	NM_007264:c.G840A:p.L280L
	363;Name=lod=40
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr12
	57389833
	57389833
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	250
	0
	0%
	G
	200
	4
	1.96%
	R
	Somatic
	0.0401056

	exonic
	IRAK3
	nonsynonymous SNV
	NM_001142523:c.G623A:p.G208D
	336;Name=lod=31
	　
	　
	　
	　
	　
	0.92
	0.009
	0.994441
	7.00E-05
	0.996656
	chr12
	66622069
	66622069
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	221
	0
	0%
	G
	128
	4
	3.03%
	R
	Somatic
	0.018997

	ncRNA_intronic
	FAM66D
	　
	　
	450;Name=lod=90
	0.99
	0.27
	0.27
	0.27
	rs12056796
	　
	　
	　
	　
	　
	chr8
	11986849
	11986849
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	67
	0
	0%
	C
	53
	6
	10.17%
	Y
	Somatic
	0.0091484

	exonic
	CPSF6
	synonymous SNV
	NM_007007:c.G354A:p.R118R
	678;Name=lod=759
	　
	0.45
	0.45
	0.45
	rs2305641
	　
	　
	　
	　
	　
	chr12
	69646914
	69646914
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	155
	0
	0%
	G
	37
	5
	11.90%
	R
	Somatic
	3.62E-04

	exonic
	CPSF6
	nonsynonymous SNV
	NM_007007:c.C1064T:p.P355L
	514;Name=lod=163
	　
	　
	　
	　
	　
	0.61
	0.694241
	0.998938
	0.999904
	1
	chr12
	69652739
	69652739
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	211
	0
	0%
	C
	262
	7
	2.60%
	Y
	Somatic
	0.0167681

	exonic
	MIA3
	synonymous SNV
	NM_198551:c.T2241G:p.P747P
	　
	　
	0.54
	0.54
	0.54
	rs3748626
	　
	　
	　
	　
	　
	chr1
	222802803
	222802803
	T
	G
	het
	stomach
	carcinoma
	adenocarcinoma
	143
	1
	0.69%
	T
	62
	7
	10.14%
	K
	Somatic
	0.0017798

	intronic
	TSPAN8
	　
	　
	　
	　
	0.34
	0.34
	0.34
	rs1798093
	　
	　
	　
	　
	　
	chr12
	71531889
	71531889
	T
	C
	het
	.
	.
	.
	358
	0
	0%
	T
	114
	6
	5%
	Y
	Somatic
	2.28E-04

	exonic
	ZNF286A
	nonsynonymous SNV
	NM_001130842:c.C1466G:p.T489S
	495;Name=lod=137
	0.98
	0.01
	0.01
	0.01
	rs149365202
	0.02
	0.543
	0.997352
	0.039665
	0.999681
	chr17
	15620504
	15620504
	C
	G
	het
	.
	.
	.
	129
	2
	1.53%
	C
	62
	7
	10.14%
	S
	Somatic
	0.0087957

	exonic
	NAV3
	nonsynonymous SNV
	NM_014903:c.G58A:p.V20M
	701;Name=lod=944
	　
	0.03
	0.03
	0.03
	rs61754235
	0
	0.651
	0.792523
	0.618962
	0.895107
	chr12
	78225299
	78225299
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	397
	0
	0%
	G
	149
	9
	5.70%
	R
	Somatic
	1.04E-05

	exonic
	NAV3
	synonymous SNV
	NM_014903:c.C285T:p.G95G
	646;Name=lod=563
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr12
	78334140
	78334140
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	404
	1
	0.25%
	C
	175
	4
	2.23%
	Y
	Somatic
	0.0327019

	exonic
	NAV3
	synonymous SNV
	NM_014903:c.A339G:p.L113L
	646;Name=lod=563
	　
	0.09
	0.09
	0.09
	rs1382639
	　
	　
	　
	　
	　
	chr12
	78334194
	78334194
	A
	G
	het
	.
	.
	.
	304
	1
	0.33%
	A
	127
	10
	7.30%
	R
	Somatic
	5.22E-05

	exonic
	ZNF568
	synonymous SNV
	NM_001204837:c.T1395C:p.P465P
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr19
	37441642
	37441642
	T
	C
	het
	.
	.
	.
	209
	4
	1.88%
	T
	71
	8
	10.13%
	Y
	Somatic
	0.0039758

	exonic
	SYT1
	synonymous SNV
	NM_001135806:c.C75T:p.N25N
	525;Name=lod=181
	　
	0.66
	0.66
	0.66
	rs2037743
	　
	　
	　
	　
	　
	chr12
	79611374
	79611374
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	125
	0
	0%
	C
	246
	11
	4.28%
	Y
	Somatic
	0.0118972

	exonic
	PAWR
	synonymous SNV
	NM_002583:c.T597A:p.I199I
	423;Name=lod=70
	　
	0.37
	0.37
	0.37
	rs78187003
	　
	　
	　
	　
	　
	chr12
	80014907
	80014907
	A
	T
	het
	.
	.
	.
	350
	0
	0%
	A
	178
	17
	8.72%
	W
	Somatic
	1.62E-08

	exonic
	GPSM1
	synonymous SNV
	NM_001145639:c.A327C:p.P109P
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr9
	139252498
	139252498
	A
	C
	het
	.
	.
	.
	93
	1
	1.06%
	A
	98
	11
	10.09%
	M
	Somatic
	0.0053412

	exonic
	ATP2B1
	nonsynonymous SNV
	NM_001682:c.G3610A:p.A1204T
	848;Name=lod=3738
	　
	　
	　
	　
	　
	0.02
	0.001
	0.998792
	0.874059
	0.999969
	chr12
	89984814
	89984814
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	294
	0
	0%
	C
	182
	4
	2.15%
	Y
	Somatic
	0.0221019

	exonic
	TMCC3
	synonymous SNV
	NM_020698:c.A234G:p.V78V
	　
	　
	0.3
	0.3
	0.3
	rs3747551
	　
	　
	　
	　
	　
	chr12
	94976159
	94976159
	T
	C
	het
	.
	.
	.
	250
	0
	0%
	T
	179
	11
	5.79%
	Y
	Somatic
	8.22E-05

	exonic
	CASP9
	synonymous SNV
	NM_001229:c.T408C:p.F136F
	　
	　
	0.61
	0.61
	0.61
	rs1820204
	　
	　
	　
	　
	　
	chr1
	15844615
	15844615
	A
	G
	het
	stomach
	carcinoma
	adenocarcinoma
	111
	0
	0%
	A
	90
	10
	10%
	R
	Somatic
	4.46E-04

	exonic
	LRRC7
	synonymous SNV
	NM_020794:c.G36A:p.V12V
	737;Name=lod=1320
	　
	0.06
	0.06
	0.06
	rs1340770
	　
	　
	　
	　
	　
	chr1
	70225923
	70225923
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	129
	0
	0%
	G
	54
	6
	10%
	R
	Somatic
	8.57E-04

	exonic
	GNPTAB
	synonymous SNV
	NM_024312:c.G2574A:p.E858E
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr12
	102158121
	102158121
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	566
	0
	0%
	C
	207
	4
	1.90%
	Y
	Somatic
	0.0053258

	exonic
	NT5DC3
	synonymous SNV
	NM_001031701:c.C966T:p.F322F
	558;Name=lod=247
	　
	0.11
	0.11
	0.11
	rs61748068
	　
	　
	　
	　
	　
	chr12
	104186995
	104186995
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	319
	0
	0%
	G
	161
	5
	3.01%
	R
	Somatic
	0.0045124

	exonic
	ALDH1L2
	synonymous SNV
	NM_001034173:c.A2013T:p.G671G
	450;Name=lod=90
	　
	0.25
	0.25
	0.25
	rs4964317
	　
	　
	　
	　
	　
	chr12
	105433523
	105433523
	T
	A
	het
	.
	.
	.
	179
	1
	0.56%
	T
	166
	12
	6.74%
	W
	Somatic
	0.0013635

	exonic
	ALDH1L2
	synonymous SNV
	NM_001034173:c.G1869A:p.T623T
	　
	　
	0.26
	0.26
	0.26
	rs11112330
	　
	　
	　
	　
	　
	chr12
	105434467
	105434467
	C
	T
	het
	stomach
	carcinoma
	adenocarcinoma
	403
	1
	0.25%
	C
	223
	11
	4.70%
	Y
	Somatic
	1.12E-04

	exonic
	CKAP4
	nonsynonymous SNV
	NM_006825:c.T857C:p.L286S
	265;Name=lod=16
	　
	　
	　
	　
	　
	0
	0.482
	0.99896
	0.483167
	0.970224
	chr12
	106633754
	106633754
	A
	G
	het
	.
	.
	.
	307
	0
	0%
	A
	205
	2
	0.97%
	R
	Somatic
	0.1617175

	exonic
	SMARCA5
	synonymous SNV
	NM_003601:c.C406T:p.L136L
	728;Name=lod=1209
	　
	0.53
	0.53
	0.53
	rs11541117
	　
	　
	　
	　
	　
	chr4
	144442735
	144442735
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	137
	0
	0%
	C
	54
	6
	10%
	Y
	Somatic
	6.66E-04

	exonic
	POLR3B
	synonymous SNV
	NM_001160708:c.T3222C:p.N1074N
	527;Name=lod=184
	　
	0.31
	0.31
	0.31
	rs13561
	　
	　
	　
	　
	　
	chr12
	106903321
	106903321
	T
	C
	het
	.
	.
	.
	89
	0
	0%
	T
	49
	5
	9.26%
	Y
	Somatic
	0.0068113

	intronic
	SART3
	　
	　
	　
	　
	0.04
	0.04
	0.04
	rs58100842
	　
	　
	　
	　
	　
	chr12
	108930284
	108930284
	A
	T
	het
	.
	.
	.
	521
	0
	0%
	A
	249
	8
	3.11%
	W
	Somatic
	1.32E-04

	exonic
	PMP2
	synonymous SNV
	NM_002677:c.A186G:p.E62E
	625;Name=lod=462
	　
	0.36
	0.36
	0.36
	rs2229015
	　
	　
	　
	　
	　
	chr8
	82357112
	82357112
	T
	C
	het
	.
	.
	.
	175
	0
	0%
	T
	54
	6
	10%
	Y
	Somatic
	2.28E-04

	exonic
	MYO1H
	nonsynonymous SNV
	NM_001101421:c.C111A:p.S37R
	500;Name=lod=143
	　
	0.14
	0.14
	0.14
	rs11611277
	1
	　
	　
	　
	　
	chr12
	109826634
	109826634
	C
	A
	het
	.
	.
	.
	439
	2
	0.45%
	C
	574
	14
	2.38%
	M
	Somatic
	0.0099476

	exonic
	NOS1
	synonymous SNV
	NM_001204213:c.T1194C:p.I398I
	583;Name=lod=311
	　
	0.79
	0.79
	0.79
	rs2293054
	　
	　
	　
	　
	　
	chr12
	117701714
	117701714
	A
	G
	het
	.
	.
	.
	84
	0
	0%
	A
	239
	14
	5.53%
	R
	Somatic
	0.0164693

	exonic
	DAAM1
	synonymous SNV
	NM_014992:c.A1389G:p.Q463Q
	555;Name=lod=240
	　
	0.66
	0.66
	0.66
	rs941884
	　
	　
	　
	　
	　
	chr14
	59797235
	59797235
	A
	G
	het
	.
	.
	.
	150
	0
	0%
	A
	54
	6
	10%
	R
	Somatic
	4.52E-04

	exonic
	WDR66
	nonsynonymous SNV
	NM_001178003:c.C1948T:p.L650F
	　
	　
	0.27
	0.27
	0.27
	rs17852561
	0.69
	0.412484
	0.910676
	0.01341
	0.807129
	chr12
	122396395
	122396395
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	558
	1
	0.18%
	C
	283
	16
	5.35%
	Y
	Somatic
	4.21E-07

	exonic
	B3GNT4
	nonsynonymous SNV
	NM_030765:c.T247A:p.S83T
	　
	　
	0.04
	0.04
	0.04
	rs1001178
	0.57
	0
	0.983671
	2.00E-06
	0.873412
	chr12
	122691045
	122691045
	T
	A
	het
	.
	.
	.
	375
	0
	0%
	T
	356
	9
	2.47%
	W
	Somatic
	0.0016428

	exonic
	TCTN2
	synonymous SNV
	NM_001143850:c.T1125C:p.P375P
	　
	　
	0.44
	0.44
	0.44
	rs7966867
	　
	　
	　
	　
	　
	chr12
	124179417
	124179417
	T
	C
	het
	.
	.
	.
	85
	0
	0%
	T
	38
	6
	13.64%
	Y
	Somatic
	0.001241

	exonic
	DNAH10
	nonsynonymous SNV
	NM_207437:c.T4891G:p.L1631V
	　
	　
	0.84
	0.84
	0.84
	rs4930729
	1
	　
	　
	　
	　
	chr12
	124325977
	124325977
	T
	G
	het
	.
	.
	.
	174
	1
	0.57%
	T
	310
	21
	6.34%
	K
	Somatic
	9.20E-04

	ncRNA_intronic
	LOC100506713
	　
	　
	　
	　
	0.79
	0.79
	0.79
	rs312470
	　
	　
	　
	　
	　
	chr17
	6902179
	6902179
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	81
	0
	0%
	G
	54
	6
	10%
	R
	Somatic
	0.0051092

	exonic
	GLT1D1
	synonymous SNV
	NM_144669:c.G108A:p.K36K
	395;Name=lod=54
	　
	0.3
	0.3
	0.3
	rs482401
	　
	　
	　
	　
	　
	chr12
	129360498
	129360498
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	227
	0
	0%
	G
	185
	10
	5.13%
	R
	Somatic
	3.91E-04

	exonic
	SACS
	synonymous SNV
	NM_014363:c.C4188T:p.H1396H
	616;Name=lod=427
	　
	0.06
	0.06
	0.06
	rs61754477
	　
	　
	　
	　
	　
	chr13
	23913827
	23913827
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	270
	0
	0%
	G
	86
	5
	5.49%
	R
	Somatic
	9.36E-04

	exonic
	PARP4
	nonsynonymous SNV
	NM_006437:c.G3838C:p.G1280R
	　
	0.94
	0.38
	0.38
	0.38
	rs13428
	0.34
	0.026
	0.046555
	0.524057
	0.188933
	chr13
	25009441
	25009441
	C
	G
	het
	stomach
	carcinoma
	adenocarcinoma
	224
	0
	0%
	C
	101
	9
	8.18%
	S
	Somatic
	3.63E-05

	exonic
	PARP4
	nonsynonymous SNV
	NM_006437:c.G3794C:p.G1265A
	　
	0.94
	0.38
	0.38
	0.38
	rs1050110
	1
	0.01
	0.017257
	3.30E-05
	0.002472
	chr13
	25009485
	25009485
	C
	G
	het
	.
	.
	.
	245
	1
	0.41%
	C
	92
	6
	6.12%
	S
	Somatic
	0.0025646

	exonic
	ZNF699
	nonsynonymous SNV
	NM_198535:c.T1418A:p.I473K
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	1
	0.46421
	0.083555
	1
	0.315478
	chr19
	9406662
	9406662
	A
	T
	het
	.
	.
	.
	154
	1
	0.65%
	A
	54
	6
	10%
	W
	Somatic
	0.0021339

	exonic
	ZNF699
	nonsynonymous SNV
	NM_198535:c.A1414G:p.K472E
	278;Name=lod=18
	　
	　
	　
	　
	　
	1
	0.407317
	0.815086
	0.003593
	0.985959
	chr19
	9406666
	9406666
	T
	C
	het
	.
	.
	.
	152
	1
	0.65%
	T
	54
	6
	10%
	Y
	Somatic
	0.0022522

	exonic
	AASDH
	synonymous SNV
	NM_181806:c.C1554T:p.D518D
	　
	　
	0.6
	0.6
	0.6
	rs6554348
	　
	　
	　
	　
	　
	chr4
	57219592
	57219592
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	177
	0
	0%
	G
	73
	8
	9.88%
	R
	Somatic
	7.37E-05

	exonic
	ATP12A
	synonymous SNV
	NM_001185085:c.C1293A:p.V431V
	　
	　
	0.21
	0.21
	0.21
	rs963984
	　
	　
	　
	　
	　
	chr13
	25266932
	25266932
	C
	A
	het
	.
	.
	.
	402
	1
	0.25%
	C
	333
	18
	5.13%
	M
	Somatic
	9.01E-06

	intronic
	TP53INP1
	　
	　
	　
	　
	0.67
	0.67
	0.67
	rs2956210
	　
	　
	　
	　
	　
	chr8
	95952477
	95952477
	A
	G
	het
	.
	.
	.
	106
	0
	0%
	A
	56
	6
	9.68%
	R
	Somatic
	0.0021547

	exonic
	BRCA2
	nonsynonymous SNV
	NM_000059:c.A1114C:p.N372H
	　
	　
	0.23
	0.23
	0.23
	rs144848
	0.08
	0.227098
	0.211334
	0.004948
	0.26946
	chr13
	32906729
	32906729
	A
	C
	het
	stomach
	carcinoma
	adenocarcinoma
	683
	0
	0%
	A
	292
	8
	2.67%
	M
	Somatic
	7.05E-05

	exonic
	KL
	nonsynonymous SNV
	NM_004795:c.G1015A:p.E339K
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	0.15
	0.001
	0.994364
	0.934723
	0.975954
	chr13
	33628099
	33628099
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	494
	1
	0.20%
	G
	143
	5
	3.38%
	R
	Somatic
	0.0029904

	exonic
	STARD13
	synonymous SNV
	NM_001243466:c.A1902C:p.S634S
	643;Name=lod=548
	　
	0.21
	0.21
	0.21
	rs1980781
	　
	　
	　
	　
	　
	chr13
	33700374
	33700374
	T
	G
	het
	.
	.
	.
	270
	0
	0%
	T
	151
	5
	3.21%
	K
	Somatic
	0.0063197

	intergenic
	LINC00221(dist=127038),NONE(dist=NONE)
	　
	　
	　
	　
	0.43
	0.43
	0.43
	rs2516904
	0.19
	　
	　
	　
	　
	chr14
	107078567
	107078567
	T
	C
	het
	.
	.
	.
	147
	0
	0%
	T
	113
	12
	9.60%
	Y
	Somatic
	6.58E-05

	exonic
	CLC
	synonymous SNV
	NM_001828:c.T240C:p.N80N
	　
	　
	0.62
	0.62
	0.62
	rs384138
	　
	　
	　
	　
	　
	chr19
	40224986
	40224986
	A
	G
	het
	prostate
	carcinoma
	adenocarcinoma
	179
	0
	0%
	A
	151
	16
	9.58%
	R
	Somatic
	5.87E-06

	intronic
	FAM134B
	　
	　
	　
	　
	0.51
	0.51
	0.51
	rs332811
	　
	　
	　
	　
	　
	chr5
	16508674
	16508674
	A
	G
	het
	.
	.
	.
	103
	0
	0%
	A
	57
	6
	9.52%
	R
	Somatic
	0.0025617

	exonic
	KIAA0564
	nonsynonymous SNV
	NM_015058:c.C5555A:p.P1852H
	546;Name=lod=220
	　
	　
	　
	　
	　
	0
	0.954
	0.999711
	0.999945
	0.999987
	chr13
	42144658
	42144658
	G
	T
	het
	.
	.
	.
	258
	0
	0%
	G
	117
	4
	3.31%
	K
	Somatic
	0.01004

	exonic
	DGKH
	nonsynonymous SNV
	NM_001204505:c.G1570A:p.E524K
	371;Name=lod=43
	　
	　
	　
	　
	　
	0.69
	0.035
	0.999649
	0.991142
	0.91646
	chr13
	42764604
	42764604
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	277
	0
	0%
	G
	121
	3
	2.42%
	R
	Somatic
	0.0290743

	intronic
	C13orf30
	　
	　
	265;Name=lod=16
	　
	0.18
	0.18
	0.18
	rs1324422
	　
	　
	　
	　
	　
	chr13
	43358176
	43358176
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	149
	0
	0%
	G
	51
	4
	7.27%
	R
	Somatic
	0.0048681

	exonic
	ENOX1
	synonymous SNV
	NM_001127615:c.C1900T:p.L634L
	580;Name=lod=303
	　
	0.77
	0.77
	0.77
	rs703207
	　
	　
	　
	　
	　
	chr13
	43788158
	43788158
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	191
	0
	0%
	G
	167
	5
	2.91%
	R
	Somatic
	0.0231553

	intronic
	RCBTB2
	　
	　
	534;Name=lod=197
	　
	0.03
	0.03
	0.03
	rs2274400
	　
	　
	　
	　
	　
	chr13
	49096022
	49096022
	T
	C
	het
	.
	.
	.
	390
	0
	0%
	T
	162
	4
	2.41%
	Y
	Somatic
	0.007745

	exonic
	INTS6
	nonsynonymous SNV
	NM_001039938:c.C49T:p.R17C
	712;Name=lod=1042
	　
	　
	　
	　
	　
	0
	1
	0.984079
	0.999546
	1
	chr13
	52026613
	52026613
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	279
	0
	0%
	G
	245
	5
	2%
	R
	Somatic
	0.0230769

	exonic
	LMO7
	nonsynonymous SNV
	NM_005358:c.G4006A:p.D1336N
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	0.04
	0.424115
	0.914499
	0.042254
	0.651481
	chr13
	76430723
	76430723
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	269
	0
	0%
	G
	114
	5
	4.20%
	R
	Somatic
	0.0025577

	exonic;splicing
	SCEL;SCEL
	nonsynonymous SNV
	NM_003843:c.G1097A:p.R366K
	385;Name=lod=49
	　
	0.22
	0.22
	0.22
	rs2274016
	0.02
	0.935
	0.999825
	0.767988
	0.999893
	chr13
	78178550
	78178550
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	599
	1
	0.17%
	G
	161
	7
	4.17%
	R
	Somatic
	1.41E-04

	intergenic
	SLITRK5(dist=1683072),MIR622(dist=868494)
	　
	　
	783;Name=lod=2019
	0.94
	0.76
	0.76
	0.76
	rs9560297
	　
	　
	　
	　
	　
	chr13
	90014942
	90014942
	T
	C
	het
	.
	.
	.
	196
	1
	0.51%
	T
	41
	5
	10.87%
	Y
	Somatic
	0.0010398

	exonic
	DCT
	nonsynonymous SNV
	NM_001129889:c.G326A:p.C109Y
	521;Name=lod=174
	　
	　
	　
	　
	　
	0
	0.999
	0.998789
	0.999986
	1
	chr13
	95121269
	95121269
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	403
	0
	0%
	C
	337
	4
	1.17%
	Y
	Somatic
	0.0437085

	intronic
	DZIP1
	　
	　
	　
	　
	0.27
	0.27
	0.27
	rs17268561
	　
	　
	　
	　
	　
	chr13
	96270202
	96270202
	A
	T
	het
	.
	.
	.
	330
	0
	0%
	A
	245
	9
	3.54%
	W
	Somatic
	5.13E-04

	exonic
	UGGT2
	synonymous SNV
	NM_020121:c.T4074C:p.T1358T
	471;Name=lod=109
	　
	0.34
	0.34
	0.34
	rs11070154
	　
	　
	　
	　
	　
	chr13
	96506664
	96506664
	A
	G
	het
	prostate
	carcinoma
	adenocarcinoma
	219
	0
	0%
	A
	59
	5
	7.81%
	R
	Somatic
	5.22E-04

	intronic
	UGGT2
	　
	　
	537;Name=lod=203
	　
	0.34
	0.34
	0.34
	rs9556512
	　
	　
	　
	　
	　
	chr13
	96599433
	96599433
	A
	C
	het
	.
	.
	.
	345
	0
	0%
	A
	132
	7
	5.04%
	M
	Somatic
	1.44E-04

	intronic
	UGGT2
	　
	　
	　
	　
	0.38
	0.38
	0.38
	rs9556513
	　
	　
	　
	　
	　
	chr13
	96599445
	96599445
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	325
	0
	0%
	C
	112
	6
	5.08%
	Y
	Somatic
	3.25E-04

	ncRNA_intronic
	MIR548AN
	　
	　
	　
	　
	0.19
	0.19
	0.19
	rs7318947
	　
	　
	　
	　
	　
	chr13
	100020212
	100020212
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	98
	1
	1.01%
	G
	38
	4
	9.52%
	R
	Somatic
	0.0276009

	intronic
	NALCN
	　
	　
	　
	　
	0.55
	0.55
	0.55
	rs9300647
	　
	　
	　
	　
	　
	chr13
	101755480
	101755480
	G
	T
	het
	.
	.
	.
	386
	0
	0%
	G
	121
	6
	4.72%
	K
	Somatic
	2.10E-04

	exonic
	BIVM,BIVM-ERCC5
	synonymous SNV
	NM_001204425:c.G465A:p.S155S
	435;Name=lod=78
	　
	　
	　
	　
	rs148446668
	　
	　
	　
	　
	　
	chr13
	103460082
	103460082
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	137
	1
	0.72%
	G
	46
	4
	8%
	R
	Somatic
	0.018276

	exonic
	SLC10A2
	synonymous SNV
	NM_000452:c.C561T:p.P187P
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr13
	103704994
	103704994
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	226
	0
	0%
	G
	117
	4
	3.31%
	R
	Somatic
	0.0143091

	exonic
	ARGLU1
	nonsynonymous SNV
	NM_018011:c.G398A:p.R133K
	830;Name=lod=3137
	　
	　
	　
	　
	　
	0
	0.25
	0.998663
	0.995769
	0.999999
	chr13
	107211955
	107211955
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	654
	0
	0%
	C
	218
	4
	1.80%
	Y
	Somatic
	0.0040418

	intronic
	SPEF2
	　
	　
	　
	　
	0.31
	0.31
	0.31
	rs36093359
	　
	　
	　
	　
	　
	chr5
	35807070
	35807070
	T
	C
	het
	.
	.
	.
	187
	0
	0%
	T
	57
	6
	9.52%
	Y
	Somatic
	2.13E-04

	exonic
	DCUN1D2
	synonymous SNV
	NM_001014283:c.G408A:p.K136K
	543;Name=lod=215
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr13
	114128551
	114128551
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	266
	0
	0%
	C
	231
	4
	1.70%
	Y
	Somatic
	0.0477518

	exonic
	OR4N2
	nonsynonymous SNV
	NM_001004723:c.G403C:p.V135L
	　
	0.95
	0.18
	0.18
	0.18
	rs17114261
	0.05
	0.012
	0.85712
	0.013891
	0.995578
	chr14
	20296010
	20296010
	G
	C
	het
	.
	.
	.
	520
	0
	0%
	G
	348
	5
	1.42%
	S
	Somatic
	0.0106275

	exonic
	OR4L1
	synonymous SNV
	NM_001004717:c.C840G:p.P280P
	　
	　
	0.39
	0.39
	0.39
	rs1959628
	　
	　
	　
	　
	　
	chr14
	20529043
	20529043
	C
	G
	het
	.
	.
	.
	323
	0
	0%
	C
	78
	10
	11.36%
	S
	Somatic
	1.33E-07

	exonic
	VCAN
	nonsynonymous SNV
	NM_001164097:c.A1586G:p.K529R
	　
	　
	0.48
	0.48
	0.48
	rs309559
	0.09
	0
	0.937487
	1.80E-05
	0.944681
	chr5
	82833369
	82833369
	A
	G
	het
	.
	.
	.
	150
	0
	0%
	A
	57
	6
	9.52%
	R
	Somatic
	5.62E-04

	exonic
	SUPT16H
	synonymous SNV
	NM_007192:c.G1932C:p.G644G
	620;Name=lod=441
	　
	0.89
	0.89
	0.89
	rs3762158
	　
	　
	　
	　
	　
	chr14
	21829129
	21829129
	C
	G
	het
	.
	.
	.
	170
	0
	0%
	C
	47
	5
	9.62%
	S
	Somatic
	6.05E-04

	exonic
	CHD8
	synonymous SNV
	NM_001170629:c.G3477A:p.V1159V
	694;Name=lod=881
	　
	0.93
	0.93
	0.93
	rs8022395
	　
	　
	　
	　
	　
	chr14
	21871653
	21871653
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	46
	0
	0%
	C
	31
	10
	24.39%
	Y
	Somatic
	2.80E-04

	intergenic
	OR4E2(dist=203155),DAD1(dist=696414)
	　
	　
	　
	　
	0.68
	0.68
	0.68
	rs876093
	0.15
	　
	　
	　
	　
	chr14
	22337393
	22337393
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	409
	1
	0.24%
	G
	123
	19
	13.38%
	R
	Somatic
	3.79E-11

	intergenic
	OR4E2(dist=222313),DAD1(dist=677256)
	　
	　
	　
	　
	0.57
	0.57
	0.57
	rs10483261
	1
	　
	　
	　
	　
	chr14
	22356551
	22356551
	T
	C
	het
	.
	.
	.
	282
	0
	0%
	T
	108
	8
	6.90%
	Y
	Somatic
	4.37E-05

	intergenic
	OR4E2(dist=868247),DAD1(dist=31322)
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr14
	23002485
	23002485
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	332
	1
	0.30%
	G
	135
	5
	3.57%
	R
	Somatic
	0.0098386

	exonic
	RRM1
	synonymous SNV
	NM_001033:c.A2223G:p.T741T
	639;Name=lod=525
	　
	0.36
	0.36
	0.36
	rs9937
	　
	　
	　
	　
	　
	chr11
	4159457
	4159457
	A
	G
	het
	.
	.
	.
	204
	0
	0%
	A
	77
	8
	9.41%
	R
	Somatic
	4.40E-05

	intronic
	IPO4
	　
	　
	　
	　
	0.33
	0.33
	0.33
	rs2295978
	　
	　
	　
	　
	　
	chr14
	24656251
	24656251
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	279
	0
	0%
	C
	251
	5
	1.95%
	Y
	Somatic
	0.0245757

	UTR3
	ALG8
	　
	　
	　
	　
	0.82
	0.82
	0.82
	rs1263505
	　
	　
	　
	　
	　
	chr11
	77811990
	77811990
	T
	C
	het
	.
	.
	.
	108
	0
	0%
	T
	58
	6
	9.38%
	Y
	Somatic
	0.002277

	upstream
	SDR39U1
	　
	　
	　
	　
	0.17
	0.17
	0.17
	rs17184766
	　
	　
	　
	　
	　
	chr14
	24912008
	24912008
	T
	C
	het
	.
	.
	.
	174
	0
	0%
	T
	204
	6
	2.86%
	Y
	Somatic
	0.0258868

	ncRNA_intronic
	MIR548AI
	　
	　
	　
	　
	0.39
	0.39
	0.39
	rs3783299
	　
	　
	　
	　
	　
	chr14
	30066976
	30066976
	A
	T
	het
	.
	.
	.
	85
	0
	0%
	A
	24
	5
	17.24%
	W
	Somatic
	8.09E-04

	ncRNA_intronic
	LOC100506071
	　
	　
	　
	　
	0.12
	0.12
	0.12
	rs28362773
	　
	　
	　
	　
	　
	chr14
	31354296
	31354296
	T
	G
	het
	.
	.
	.
	303
	1
	0.33%
	T
	103
	4
	3.74%
	K
	Somatic
	0.0175642

	exonic
	AKAP6
	synonymous SNV
	NM_004274:c.A5895C:p.P1965P
	405;Name=lod=59
	　
	0.26
	0.26
	0.26
	rs2239648
	　
	　
	　
	　
	　
	chr14
	33292914
	33292914
	A
	C
	het
	.
	.
	.
	272
	0
	0%
	A
	90
	6
	6.25%
	M
	Somatic
	2.80E-04

	exonic
	FSCB
	synonymous SNV
	NM_032135:c.G681A:p.P227P
	　
	　
	0.34
	0.34
	0.34
	rs3809430
	　
	　
	　
	　
	　
	chr14
	44975510
	44975510
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	271
	0
	0%
	C
	44
	5
	10.20%
	Y
	Somatic
	7.04E-05

	exonic
	FSCB
	synonymous SNV
	NM_032135:c.G18A:p.Q6Q
	428;Name=lod=73
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr14
	44976173
	44976173
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	387
	1
	0.26%
	C
	134
	4
	2.90%
	Y
	Somatic
	0.0182235

	exonic
	SOS2
	synonymous SNV
	NM_006939:c.C2232T:p.N744N
	742;Name=lod=1379
	　
	0.54
	0.54
	0.54
	rs2229869
	　
	　
	　
	　
	　
	chr14
	50616878
	50616878
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	261
	0
	0%
	G
	111
	7
	5.93%
	R
	Somatic
	2.50E-04

	exonic
	PYGL
	synonymous SNV
	NM_001163940:c.C1914T:p.T638T
	　
	　
	0.22
	0.22
	0.22
	rs15669
	　
	　
	　
	　
	　
	chr14
	51376774
	51376774
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	251
	0
	0%
	G
	97
	5
	4.90%
	R
	Somatic
	0.0018761

	intronic
	MRO
	　
	　
	　
	　
	0.43
	0.43
	0.43
	rs2586778
	　
	　
	　
	　
	　
	chr18
	48326378
	48326378
	G
	T
	het
	.
	.
	.
	120
	0
	0%
	G
	58
	6
	9.38%
	K
	Somatic
	0.0015104

	exonic
	HSPA2
	stopgain SNV
	NM_021979:c.G1749A:p.W583X
	696;Name=lod=896
	　
	　
	　
	　
	　
	0
	0.735453
	0.999389
	1
	0.999965
	chr14
	65009316
	65009316
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	269
	0
	0%
	G
	230
	4
	1.71%
	R
	Somatic
	0.0461947

	intronic
	SPTB
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr14
	65241832
	65241832
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	358
	0
	0%
	C
	248
	5
	1.98%
	Y
	Somatic
	0.011892

	exonic
	GRIN3A
	synonymous SNV
	NM_133445:c.T1660C:p.L554L
	　
	　
	0.26
	0.26
	0.26
	rs10512285
	　
	　
	　
	　
	　
	chr9
	104433034
	104433034
	A
	G
	het
	.
	.
	.
	160
	0
	0%
	A
	88
	9
	9.28%
	R
	Somatic
	1.22E-04

	exonic
	DCAF5
	nonsynonymous SNV
	NM_003861:c.C617T:p.A206V
	689;Name=lod=841
	　
	　
	　
	　
	　
	0
	0.98
	0.999729
	0.983735
	1
	chr14
	69583131
	69583131
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	308
	0
	0%
	G
	94
	5
	5.05%
	R
	Somatic
	7.88E-04

	intronic
	SYNE1
	　
	　
	　
	　
	0.52
	0.52
	0.52
	rs9371581
	　
	　
	　
	　
	　
	chr6
	152629586
	152629586
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	184
	0
	0%
	G
	128
	13
	9.22%
	R
	Somatic
	1.39E-05

	intronic
	SMOC1
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	rs116375526
	　
	　
	　
	　
	　
	chr14
	70478176
	70478176
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	60
	0
	0%
	C
	61
	5
	7.58%
	Y
	Somatic
	0.0365934

	intronic
	KALRN
	　
	　
	　
	　
	0.63
	0.63
	0.63
	rs333290
	　
	　
	　
	　
	　
	chr3
	124379748
	124379748
	G
	C
	het
	.
	.
	.
	135
	0
	0%
	G
	70
	7
	9.09%
	S
	Somatic
	6.96E-04

	exonic
	ADAM21
	nonsynonymous SNV
	NM_003813:c.G163A:p.A55T
	　
	0.94
	　
	　
	　
	　
	0.31
	0.002
	0.131513
	0.050756
	0.853185
	chr14
	70924379
	70924379
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	329
	0
	0%
	G
	205
	4
	1.91%
	R
	Somatic
	0.0223755

	exonic
	PTGR2
	synonymous SNV
	NM_001146154:c.C862T:p.L288L
	603;Name=lod=377
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr14
	74347918
	74347918
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	134
	0
	0%
	C
	30
	4
	11.76%
	Y
	Somatic
	0.0014484

	exonic
	FAM161B
	nonsynonymous SNV
	NM_152445:c.A1649G:p.K550R
	444;Name=lod=85
	　
	0.4
	0.4
	0.4
	rs28927675
	0.22
	0.246
	0.998419
	0.587826
	0.992014
	chr14
	74404756
	74404756
	T
	C
	het
	.
	.
	.
	267
	0
	0%
	T
	104
	5
	4.59%
	Y
	Somatic
	0.001916

	exonic
	WDR55
	synonymous SNV
	NM_017706:c.T393C:p.N131N
	395;Name=lod=54
	　
	0.48
	0.48
	0.48
	rs2251860
	　
	　
	　
	　
	　
	chr5
	140048209
	140048209
	T
	C
	het
	.
	.
	.
	118
	0
	0%
	T
	80
	8
	9.09%
	Y
	Somatic
	9.17E-04

	intronic
	PSMC1
	　
	　
	　
	　
	0.49
	0.49
	0.49
	rs8015510
	　
	　
	　
	　
	　
	chr14
	90729984
	90729984
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	116
	0
	0%
	C
	34
	5
	12.82%
	Y
	Somatic
	8.24E-04

	exonic
	SLC24A4
	synonymous SNV
	NM_153646:c.C1008T:p.P336P
	545;Name=lod=218
	　
	0.58
	0.58
	0.58
	rs7144273
	　
	　
	　
	　
	　
	chr14
	92920371
	92920371
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	57
	0
	0%
	C
	39
	5
	11.36%
	Y
	Somatic
	0.0137107

	exonic
	GOLGA5
	synonymous SNV
	NM_005113:c.A969G:p.E323E
	329;Name=lod=29
	　
	0.09
	0.09
	0.09
	rs17128583
	　
	　
	　
	　
	　
	chr14
	93275841
	93275841
	A
	G
	het
	.
	.
	.
	112
	0
	0%
	A
	47
	4
	7.84%
	R
	Somatic
	0.0088172

	intronic
	GPNMB
	　
	　
	　
	　
	0.34
	0.34
	0.34
	rs199348
	　
	　
	　
	　
	　
	chr7
	23293098
	23293098
	C
	A
	het
	.
	.
	.
	108
	0
	0%
	C
	60
	6
	9.09%
	M
	Somatic
	0.0025718

	exonic
	WDYHV1
	nonsynonymous SNV
	NM_018024:c.C400T:p.R134C
	459;Name=lod=98
	　
	0.37
	0.37
	0.37
	rs3824250
	0.12
	0.838
	0.998561
	0.989394
	0.999984
	chr8
	124449466
	124449466
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	141
	0
	0%
	C
	60
	6
	9.09%
	Y
	Somatic
	8.95E-04

	exonic
	SERPINA11
	nonsynonymous SNV
	NM_001080451:c.A689C:p.E230A
	　
	　
	0.26
	0.26
	0.26
	rs57740714
	0.14
	0.851
	0.044665
	0.292439
	0.462304
	chr14
	94912896
	94912896
	T
	G
	het
	.
	.
	.
	272
	0
	0%
	T
	111
	6
	5.13%
	K
	Somatic
	6.76E-04

	exonic
	PHC1
	nonsynonymous SNV
	NM_004426:c.A2077G:p.T693A
	　
	　
	0.34
	0.34
	0.34
	rs1049925
	0.26
	0.28222
	0.763968
	0.006818
	0.989302
	chr12
	9086898
	9086898
	A
	G
	het
	.
	.
	.
	149
	2
	1.32%
	A
	121
	12
	9.02%
	R
	Somatic
	0.0026718

	intronic
	RGS7
	　
	　
	676;Name=lod=745
	　
	0.43
	0.43
	0.43
	rs2275742
	　
	　
	　
	　
	　
	chr1
	240975213
	240975213
	T
	C
	het
	stomach
	carcinoma
	adenocarcinoma
	179
	0
	0%
	T
	61
	6
	8.96%
	Y
	Somatic
	3.45E-04

	ncRNA_exonic
	SNORD114-25
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr14
	101452443
	101452443
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	516
	0
	0%
	G
	140
	4
	2.78%
	R
	Somatic
	0.0021927

	intronic
	PHACTR2
	　
	　
	440;Name=lod=82
	　
	0.46
	0.46
	0.46
	rs9496767
	　
	　
	　
	　
	　
	chr6
	144086394
	144086394
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	152
	0
	0%
	G
	61
	6
	8.96%
	R
	Somatic
	6.98E-04

	splicing
	PPP2R5C(NM_001161725:exon5:c.498+1G>A,NM_001161726:exon5:c.570+1G>A,NM_002719:exon3:c.405+1G>A,NM_178587:exon3:c.405+1G>A,NM_178586:exon3:c.405+1G>A)
	　
	　
	621;Name=lod=447
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr14
	102348609
	102348609
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	72
	0
	0%
	G
	50
	4
	7.41%
	R
	Somatic
	0.0315963

	intronic
	ORC3
	　
	　
	　
	　
	0.35
	0.35
	0.35
	rs2307373
	　
	　
	　
	　
	　
	chr6
	88366708
	88366708
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	156
	0
	0%
	C
	72
	7
	8.86%
	Y
	Somatic
	4.04E-04

	exonic
	AHNAK2
	synonymous SNV
	NM_138420:c.C15846T:p.L5282L
	　
	　
	0.55
	0.55
	0.55
	rs28454709
	　
	　
	　
	　
	　
	chr14
	105405942
	105405942
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	137
	0
	0%
	G
	33
	4
	10.81%
	R
	Somatic
	0.0017903

	exonic
	AHNAK2
	nonsynonymous SNV
	NM_138420:c.T15550G:p.Y5184D
	　
	　
	0.58
	0.58
	0.58
	rs2819419
	1
	　
	　
	　
	　
	chr14
	105406238
	105406238
	A
	C
	het
	stomach
	carcinoma
	adenocarcinoma
	363
	1
	0.27%
	A
	310
	11
	3.43%
	M
	Somatic
	0.0015142

	exonic
	AHNAK2
	synonymous SNV
	NM_138420:c.A13473G:p.P4491P
	　
	0.91
	0.52
	0.52
	0.52
	rs28600075
	　
	　
	　
	　
	　
	chr14
	105408315
	105408315
	T
	C
	het
	.
	.
	.
	441
	1
	0.23%
	T
	332
	13
	3.77%
	Y
	Somatic
	1.63E-04

	exonic
	AHNAK2
	nonsynonymous SNV
	NM_138420:c.C12860T:p.A4287V
	　
	0.91
	　
	　
	　
	　
	0.1
	　
	　
	　
	　
	chr14
	105408928
	105408928
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	762
	1
	0.13%
	G
	524
	5
	0.95%
	R
	Somatic
	0.0451087

	exonic
	AHNAK2
	synonymous SNV
	NM_138420:c.G12837A:p.R4279R
	251;Name=lod=14
	0.91
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr14
	105408951
	105408951
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	760
	0
	0%
	C
	478
	4
	0.83%
	Y
	Somatic
	0.0225104

	exonic
	AHNAK2
	nonsynonymous SNV
	NM_138420:c.C12134T:p.A4045V
	　
	0.91
	　
	　
	　
	　
	0.97
	　
	　
	　
	　
	chr14
	105409654
	105409654
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	636
	0
	0%
	G
	304
	5
	1.62%
	R
	Somatic
	0.0036569

	exonic
	AHNAK2
	nonsynonymous SNV
	NM_138420:c.G10402A:p.A3468T
	　
	0.91
	　
	　
	　
	　
	0.18
	　
	　
	　
	　
	chr14
	105411386
	105411386
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	1000
	1
	0.10%
	C
	604
	7
	1.15%
	Y
	Somatic
	0.0059027

	exonic
	AHNAK2
	nonsynonymous SNV
	NM_138420:c.C9528G:p.D3176E
	　
	0.91
	0.23
	0.23
	0.23
	rs11160826
	0.9
	　
	　
	　
	　
	chr14
	105412260
	105412260
	G
	C
	het
	.
	.
	.
	727
	1
	0.14%
	G
	500
	10
	1.96%
	S
	Somatic
	9.26E-04

	exonic
	AHNAK2
	nonsynonymous SNV
	NM_138420:c.C7910T:p.A2637V
	　
	0.91
	　
	　
	　
	　
	0.06
	　
	　
	　
	　
	chr14
	105413878
	105413878
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	630
	0
	0%
	G
	543
	5
	0.91%
	R
	Somatic
	0.0215735

	exonic
	AHNAK2
	nonsynonymous SNV
	NM_138420:c.A7508C:p.E2503A
	　
	0.91
	0.79
	0.79
	0.79
	rs2819429
	0.58
	　
	　
	　
	　
	chr14
	105414280
	105414280
	T
	G
	het
	.
	.
	.
	952
	1
	0.10%
	T
	525
	15
	2.78%
	K
	Somatic
	2.23E-06

	exonic
	AHNAK2
	nonsynonymous SNV
	NM_138420:c.T6998C:p.L2333P
	　
	0.91
	0.56
	0.56
	0.56
	rs2582513
	0.42
	　
	　
	　
	　
	chr14
	105414790
	105414790
	A
	G
	het
	.
	.
	.
	747
	1
	0.13%
	A
	453
	11
	2.37%
	R
	Somatic
	1.89E-04

	exonic
	AHNAK2
	synonymous SNV
	NM_138420:c.G6978C:p.L2326L
	　
	0.91
	0.53
	0.53
	0.53
	rs10145032
	　
	　
	　
	　
	　
	chr14
	105414810
	105414810
	C
	G
	het
	.
	.
	.
	807
	1
	0.12%
	C
	496
	12
	2.36%
	S
	Somatic
	8.52E-05

	exonic
	AHNAK2
	synonymous SNV
	NM_138420:c.C6366T:p.D2122D
	　
	0.91
	0.26
	0.26
	0.26
	rs79003030
	　
	　
	　
	　
	　
	chr14
	105415422
	105415422
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	304
	1
	0.33%
	G
	112
	7
	5.88%
	R
	Somatic
	7.37E-04

	exonic
	AHNAK2
	nonsynonymous SNV
	NM_138420:c.T5558C:p.V1853A
	　
	0.91
	0.07
	0.07
	0.07
	rs11851005
	0.64
	　
	　
	　
	　
	chr14
	105416230
	105416230
	A
	G
	het
	.
	.
	.
	915
	2
	0.22%
	A
	598
	9
	1.48%
	R
	Somatic
	0.0055793

	exonic
	AHNAK2
	nonsynonymous SNV
	NM_138420:c.A2554G:p.M852V
	　
	0.91
	0.17
	0.17
	0.17
	rs74090129
	1
	　
	　
	　
	　
	chr14
	105419234
	105419234
	T
	C
	het
	.
	.
	.
	801
	0
	0%
	T
	539
	12
	2.18%
	Y
	Somatic
	1.95E-05

	exonic
	AHNAK2
	nonsynonymous SNV
	NM_138420:c.C2231T:p.P744L
	　
	0.91
	　
	　
	　
	rs78204285
	0.3
	　
	　
	　
	　
	chr14
	105419557
	105419557
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	383
	0
	0%
	G
	176
	5
	2.76%
	R
	Somatic
	0.0032773

	exonic
	C14orf79
	synonymous SNV
	NM_174891:c.C949T:p.L317L
	　
	　
	0.74
	0.74
	0.74
	rs894039
	　
	　
	　
	　
	　
	chr14
	105461067
	105461067
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	284
	0
	0%
	C
	112
	6
	5.08%
	Y
	Somatic
	5.84E-04

	intergenic
	ADAM6(dist=203403),LINC00226(dist=102508)
	　
	　
	　
	0.95
	0.12
	0.12
	0.12
	rs72695948
	　
	　
	　
	　
	　
	chr14
	106641761
	106641761
	A
	G
	het
	.
	.
	.
	328
	0
	0%
	A
	228
	8
	3.39%
	R
	Somatic
	8.76E-04

	intergenic
	LINC00226(dist=181362),LINC00221(dist=12127)
	　
	　
	　
	　
	0.09
	0.09
	0.09
	rs61999676
	0.39
	　
	　
	　
	　
	chr14
	106926328
	106926328
	A
	C
	het
	.
	.
	.
	580
	1
	0.17%
	A
	290
	8
	2.68%
	M
	Somatic
	0.0010384

	intergenic
	LINC00221(dist=61388),NONE(dist=NONE)
	　
	　
	　
	　
	0.35
	0.35
	0.35
	rs2073675
	　
	　
	　
	　
	　
	chr14
	107012917
	107012917
	T
	C
	het
	.
	.
	.
	183
	1
	0.54%
	T
	183
	7
	3.68%
	Y
	Somatic
	0.0372629

	intronic
	CCDC130
	　
	　
	　
	　
	0.36
	0.36
	0.36
	rs378189
	　
	　
	　
	　
	　
	chr19
	13865070
	13865070
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	68
	0
	0%
	C
	62
	6
	8.82%
	Y
	Somatic
	0.0139279

	intergenic
	LINC00221(dist=218476),NONE(dist=NONE)
	　
	　
	　
	　
	0.52
	0.52
	0.52
	rs1141720
	1
	　
	　
	　
	　
	chr14
	107170005
	107170005
	T
	C
	het
	.
	.
	.
	526
	0
	0%
	T
	290
	8
	2.68%
	Y
	Somatic
	2.75E-04

	exonic
	NDN
	nonsynonymous SNV
	NM_002487:c.G389A:p.G130D
	516;Name=lod=167
	0.89
	　
	　
	　
	　
	0.01
	0.895
	0.872365
	0.429151
	0.999402
	chr15
	23931976
	23931976
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	309
	0
	0%
	C
	242
	4
	1.63%
	Y
	Somatic
	0.0380742

	ncRNA_exonic
	SNORD116-11
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr15
	25321077
	25321077
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	216
	0
	0%
	G
	157
	2
	1.26%
	R
	Somatic
	0.179123

	ncRNA_exonic
	SNORD115-10,SNORD115-12,SNORD115-5,SNORD115-9
	　
	　
	　
	　
	0.16
	0.16
	0.16
	rs34859712
	　
	　
	　
	　
	　
	chr15
	25423956
	25423956
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	409
	1
	0.24%
	C
	347
	8
	2.25%
	Y
	Somatic
	0.0109887

	ncRNA_exonic
	SNORD115-11,SNORD115-29,SNORD115-36,SNORD115-43
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr15
	25494420
	25494420
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	463
	0
	0%
	G
	303
	58
	16.07%
	R
	Somatic
	1.00E-22

	intronic
	SERPINA11
	　
	　
	　
	　
	0.72
	0.72
	0.72
	rs10129672
	　
	　
	　
	　
	　
	chr14
	94914455
	94914455
	A
	T
	het
	.
	.
	.
	160
	0
	0%
	A
	83
	8
	8.79%
	W
	Somatic
	2.43E-04

	exonic
	TOPBP1
	synonymous SNV
	NM_007027:c.C4078T:p.L1360L
	573;Name=lod=283
	　
	0.71
	0.71
	0.71
	rs1444601
	　
	　
	　
	　
	　
	chr3
	133329943
	133329943
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	213
	0
	0%
	G
	83
	8
	8.79%
	R
	Somatic
	5.15E-05

	exonic
	FSIP1
	nonsynonymous SNV
	NM_152597:c.G1583C:p.G528A
	470;Name=lod=108
	　
	0.15
	0.15
	0.15
	rs16969386
	0.04
	0.239
	0.998943
	0.018681
	0.999078
	chr15
	39910052
	39910052
	C
	G
	het
	stomach
	carcinoma
	adenocarcinoma
	255
	0
	0%
	C
	100
	4
	3.85%
	S
	Somatic
	0.0067561

	exonic
	FAT2
	synonymous SNV
	NM_001447:c.T5544C:p.P1848P
	　
	　
	0.83
	0.83
	0.83
	rs3797875
	　
	　
	　
	　
	　
	chr5
	150925144
	150925144
	A
	G
	het
	.
	.
	.
	187
	0
	0%
	A
	83
	8
	8.79%
	R
	Somatic
	1.06E-04

	exonic
	DISP2
	nonsynonymous SNV
	NM_033510:c.C1388T:p.A463V
	423;Name=lod=70
	　
	　
	　
	　
	　
	0.05
	0
	0.998356
	6.80E-04
	0.994574
	chr15
	40659701
	40659701
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	388
	0
	0%
	C
	458
	6
	1.29%
	Y
	Somatic
	0.0257062

	ncRNA_exonic
	MIR618
	　
	　
	　
	　
	0.76
	0.76
	0.76
	rs2682818
	　
	　
	　
	　
	　
	chr12
	81329536
	81329536
	A
	C
	het
	.
	.
	.
	107
	0
	0%
	A
	52
	5
	8.77%
	M
	Somatic
	0.004504

	exonic
	FAT2
	nonsynonymous SNV
	NM_001447:c.C1720T:p.R574C
	265;Name=lod=16
	　
	0.42
	0.42
	0.42
	rs1432862
	0.02
	0.985
	0.987295
	0.012169
	0.724584
	chr5
	150946773
	150946773
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	186
	2
	1.06%
	G
	104
	10
	8.77%
	R
	Somatic
	0.0013737

	exonic
	MTIF2
	nonsynonymous SNV
	NM_002453:c.G1666A:p.V556I
	568;Name=lod=272
	　
	0.65
	0.65
	0.65
	rs11357
	1
	0
	0.998984
	0
	0.99984
	chr2
	55470115
	55470115
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	133
	0
	0%
	C
	73
	7
	8.75%
	Y
	Somatic
	8.89E-04

	exonic
	TRIM69
	nonsynonymous SNV
	NM_182985:c.G43A:p.D15N
	　
	　
	0.65
	0.65
	0.65
	rs2470911
	1
	0
	0.923622
	2.00E-05
	0.984881
	chr15
	45047134
	45047134
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	238
	0
	0%
	G
	136
	5
	3.55%
	R
	Somatic
	0.0068119

	exonic
	DNAH7
	synonymous SNV
	NM_018897:c.G1152A:p.T384T
	491;Name=lod=132
	　
	0.65
	0.65
	0.65
	rs6434811
	　
	　
	　
	　
	　
	chr2
	196866420
	196866420
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	148
	0
	0%
	C
	73
	7
	8.75%
	Y
	Somatic
	5.49E-04

	exonic
	TRAK1
	synonymous SNV
	NM_014965:c.C1575T:p.S525S
	433;Name=lod=77
	　
	0.47
	0.47
	0.47
	rs2290134
	　
	　
	　
	　
	　
	chr3
	42251263
	42251263
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	81
	0
	0%
	C
	115
	11
	8.73%
	Y
	Somatic
	0.0035541

	intronic
	SHC4
	　
	　
	596;Name=lod=351
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr15
	49160070
	49160070
	T
	A
	het
	.
	.
	.
	225
	0
	0%
	T
	78
	2
	2.50%
	W
	Somatic
	0.0681622

	exonic
	SECISBP2L
	synonymous SNV
	NM_001193489:c.G657A:p.Q219Q
	624;Name=lod=459
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr15
	49325169
	49325169
	C
	T
	het
	large_intestine
	carcinoma
	adenocarcinoma
	357
	0
	0%
	C
	194
	4
	2.02%
	Y
	Somatic
	0.0158838

	exonic
	DMXL2
	nonsynonymous SNV
	NM_001174117:c.G3265A:p.A1089T
	671;Name=lod=710
	　
	　
	　
	　
	　
	0.02
	0.573
	0.997968
	0.999677
	1
	chr15
	51780195
	51780195
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	502
	1
	0.20%
	C
	213
	4
	1.84%
	Y
	Somatic
	0.0308313

	intronic
	SPINLW1,SPINLW1-WFDC6
	　
	　
	　
	　
	0.67
	0.67
	0.67
	rs765156
	　
	　
	　
	　
	　
	chr20
	44174423
	44174423
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	153
	0
	0%
	G
	84
	8
	8.70%
	R
	Somatic
	3.24E-04

	intronic
	OFD1
	　
	　
	　
	　
	0.39
	0.39
	0.39
	rs6527959
	　
	　
	　
	　
	　
	chrX
	13779124
	13779124
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	124
	0
	0%
	G
	84
	8
	8.70%
	R
	Somatic
	9.03E-04

	exonic
	AADAC
	nonsynonymous SNV
	NM_001086:c.G841A:p.V281I
	446;Name=lod=87
	　
	0.72
	0.72
	0.72
	rs1803155
	0.06
	0.691779
	0.982177
	0.997918
	0.999999
	chr3
	151545601
	151545601
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	193
	0
	0%
	G
	74
	7
	8.64%
	R
	Somatic
	1.63E-04

	exonic
	PYGO1
	nonsynonymous SNV
	NM_015617:c.C1067T:p.A356V
	672;Name=lod=721
	　
	　
	　
	　
	　
	0
	0.747
	0.999602
	0.998044
	1
	chr15
	55838414
	55838414
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	340
	0
	0%
	G
	147
	4
	2.65%
	R
	Somatic
	0.0086998

	exonic
	RFX7
	nonsynonymous SNV
	NM_022841:c.C3431T:p.A1144V
	562;Name=lod=257
	　
	　
	　
	　
	　
	0
	　
	　
	　
	　
	chr15
	56386495
	56386495
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	231
	1
	0.43%
	G
	105
	5
	4.55%
	R
	Somatic
	0.0143598

	exonic
	RFX7
	synonymous SNV
	NM_022841:c.A2067G:p.K689K
	387;Name=lod=50
	　
	0.2
	0.2
	0.2
	rs3803459
	　
	　
	　
	　
	　
	chr15
	56387859
	56387859
	T
	C
	het
	.
	.
	.
	215
	0
	0%
	T
	102
	8
	7.27%
	Y
	Somatic
	1.45E-04

	exonic
	GCOM1
	nonsynonymous SNV
	NM_001018090:c.C830T:p.A277V
	475;Name=lod=114
	　
	0.18
	0.18
	0.18
	rs16977629
	0.19
	0.831
	0.998706
	0.716197
	0.99997
	chr15
	57925836
	57925836
	C
	T
	het
	stomach
	carcinoma
	adenocarcinoma
	238
	0
	0%
	C
	147
	5
	3.29%
	Y
	Somatic
	0.0086341

	exonic
	VPS13C
	synonymous SNV
	NM_017684:c.C10317T:p.T3439T
	　
	　
	0.06
	0.06
	0.06
	rs17303894
	　
	　
	　
	　
	　
	chr15
	62165577
	62165577
	G
	A
	het
	stomach
	carcinoma
	adenocarcinoma
	359
	1
	0.28%
	G
	161
	4
	2.42%
	R
	Somatic
	0.0358103

	exonic
	VPS13C
	nonsynonymous SNV
	NM_017684:c.G6227A:p.S2076N
	476;Name=lod=115
	　
	　
	　
	　
	　
	0.94
	0
	0.002472
	0.192634
	0.99145
	chr15
	62219450
	62219450
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	403
	0
	0%
	C
	255
	4
	1.54%
	Y
	Somatic
	0.0230996

	exonic
	DAPK2
	synonymous SNV
	NM_014326:c.G573A:p.P191P
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr15
	64231441
	64231441
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	184
	0
	0%
	C
	204
	6
	2.86%
	Y
	Somatic
	0.0221643

	exonic
	SPG21
	synonymous SNV
	NM_001127890:c.G435A:p.P145P
	514;Name=lod=164
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr15
	65262497
	65262497
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	617
	1
	0.16%
	C
	323
	5
	1.52%
	Y
	Somatic
	0.0210394

	exonic
	DIS3L
	nonsynonymous SNV
	NM_001143688:c.A1841G:p.D614G
	284;Name=lod=19
	　
	0.22
	0.22
	0.22
	rs3803412
	0.11
	0.009
	0.998226
	0.800471
	0.995771
	chr15
	66618342
	66618342
	A
	G
	het
	.
	.
	.
	158
	0
	0%
	A
	176
	11
	5.88%
	R
	Somatic
	0.0010328

	exonic
	DIS3L
	nonsynonymous SNV
	NM_001143688:c.G2611A:p.E871K
	409;Name=lod=61
	　
	　
	　
	　
	　
	0.01
	0.127
	0.994071
	0.415448
	0.999999
	chr15
	66624288
	66624288
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	197
	0
	0%
	G
	174
	4
	2.25%
	R
	Somatic
	0.0498643

	intronic
	RPL4
	　
	　
	　
	　
	0.9
	0.9
	0.9
	rs11071895
	　
	　
	　
	　
	　
	chr15
	66793480
	66793480
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	65
	0
	0%
	C
	20
	5
	20%
	Y
	Somatic
	0.0012089

	intronic
	IL23R
	　
	　
	　
	　
	0.36
	0.36
	0.36
	rs7539625
	　
	　
	　
	　
	　
	chr1
	67672765
	67672765
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	142
	0
	0%
	G
	85
	8
	8.60%
	R
	Somatic
	4.98E-04

	intronic
	CHRNA5
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr15
	78879055
	78879055
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	447
	0
	0%
	G
	190
	4
	2.06%
	R
	Somatic
	0.0082098

	exonic
	WDR44
	synonymous SNV
	NM_001184966:c.C876T:p.T292T
	601;Name=lod=371
	　
	0.53
	0.53
	0.53
	rs6603401
	　
	　
	　
	　
	　
	chrX
	117528142
	117528142
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	138
	0
	0%
	C
	85
	8
	8.60%
	Y
	Somatic
	5.72E-04

	exonic
	IQGAP1
	nonsynonymous SNV
	NM_003870:c.C4691T:p.T1564I
	546;Name=lod=220
	　
	　
	　
	　
	　
	0
	0.967
	0.999318
	0.989293
	1
	chr15
	91038007
	91038007
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	309
	0
	0%
	C
	110
	4
	3.51%
	Y
	Somatic
	0.0050739

	intronic
	BLM
	　
	　
	　
	　
	0.16
	0.16
	0.16
	rs17273842
	　
	　
	　
	　
	　
	chr15
	91341599
	91341599
	T
	G
	het
	.
	.
	.
	135
	0
	0%
	T
	51
	5
	8.93%
	K
	Somatic
	0.001901

	intronic
	MFSD4
	　
	　
	　
	　
	0.27
	0.27
	0.27
	rs2282449
	　
	　
	　
	　
	　
	chr1
	205568213
	205568213
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	198
	0
	0%
	C
	149
	14
	8.59%
	Y
	Somatic
	1.06E-05

	exonic
	PCLO
	nonsynonymous SNV
	NM_014510:c.G8410A:p.A2804T
	　
	　
	0.3
	0.3
	0.3
	rs976714
	0.91
	　
	　
	　
	　
	chr7
	82581859
	82581859
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	165
	1
	0.60%
	C
	96
	9
	8.57%
	Y
	Somatic
	0.0010603

	intronic
	DAB2
	　
	　
	　
	　
	0.33
	0.33
	0.33
	rs2738238
	　
	　
	　
	　
	　
	chr5
	39377418
	39377418
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	113
	0
	0%
	G
	75
	7
	8.54%
	R
	Somatic
	0.0019928

	exonic
	ROCK2
	nonsynonymous SNV
	NM_004850:c.C1292A:p.T431N
	472;Name=lod=111
	　
	0.38
	0.38
	0.38
	rs2230774
	0.54
	0
	0.886768
	0.48419
	0.989705
	chr2
	11359120
	11359120
	G
	T
	het
	stomach
	carcinoma
	adenocarcinoma
	142
	0
	0%
	G
	76
	7
	8.43%
	K
	Somatic
	7.88E-04

	exonic
	RHBDF1
	synonymous SNV
	NM_022450:c.G831A:p.P277P
	　
	　
	　
	　
	　
	rs141456735
	　
	　
	　
	　
	　
	chr16
	112658
	112658
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	705
	0
	0%
	C
	464
	5
	1.07%
	Y
	Somatic
	0.0100447

	exonic
	C16orf11
	nonsynonymous SNV
	NM_145270:c.C1562T:p.A521V
	472;Name=lod=111
	　
	　
	　
	　
	　
	0
	　
	　
	　
	　
	chr16
	615153
	615153
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	38
	0
	0%
	C
	32
	4
	11.11%
	Y
	Somatic
	0.0511939

	intronic
	PIGQ
	　
	　
	463;Name=lod=102
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr16
	630180
	630180
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	261
	0
	0%
	C
	210
	4
	1.87%
	Y
	Somatic
	0.0405636

	exonic
	PTX4
	nonsynonymous SNV
	NM_001013658:c.C259T:p.R87W
	　
	　
	0.29
	0.29
	0.29
	rs2745101
	0
	0.386789
	0.865423
	0.099055
	0.020788
	chr16
	1537839
	1537839
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	426
	0
	0%
	G
	287
	4
	1.37%
	R
	Somatic
	0.0268006

	exonic
	ANK2
	synonymous SNV
	NM_001148:c.A7110G:p.Q2370Q
	　
	　
	0.29
	0.29
	0.29
	rs3733615
	　
	　
	　
	　
	　
	chr4
	114276884
	114276884
	A
	G
	het
	.
	.
	.
	113
	0
	0%
	A
	98
	9
	8.41%
	R
	Somatic
	0.001272

	exonic
	SRRM2
	synonymous SNV
	NM_016333:c.G3633A:p.R1211R
	295;Name=lod=21
	　
	0.61
	0.61
	0.61
	rs3094775
	　
	　
	　
	　
	　
	chr16
	2814162
	2814162
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	431
	0
	0%
	G
	178
	6
	3.26%
	R
	Somatic
	6.77E-04

	exonic
	SERPINA9
	nonsynonymous SNV
	NM_175739:c.G929T:p.R310I
	　
	　
	0.3
	0.3
	0.3
	rs28618118
	0.02
	0.998
	0.940438
	0.542032
	0.996616
	chr14
	94933473
	94933473
	C
	A
	het
	.
	.
	.
	98
	0
	0%
	C
	55
	5
	8.33%
	M
	Somatic
	0.0070951

	exonic
	CHPT1
	nonsynonymous SNV
	NM_020244:c.T485C:p.F162S
	580;Name=lod=304
	　
	0.21
	0.21
	0.21
	rs3205421
	0
	0.883
	0.998511
	0.958879
	1
	chr12
	102108345
	102108345
	T
	C
	het
	.
	.
	.
	186
	0
	0%
	T
	78
	7
	8.24%
	Y
	Somatic
	2.51E-04

	exonic
	LINS
	nonsynonymous SNV
	NM_001040616:c.G2040T:p.R680S
	　
	　
	0.34
	0.34
	0.34
	rs8451
	0.53
	0.27
	0.802317
	0.002951
	0.898006
	chr15
	101109677
	101109677
	C
	A
	het
	stomach
	carcinoma
	adenocarcinoma
	154
	0
	0%
	C
	67
	6
	8.22%
	M
	Somatic
	9.58E-04

	intronic
	ZC3H7A
	　
	　
	　
	　
	0.22
	0.22
	0.22
	rs2303822
	　
	　
	　
	　
	　
	chr16
	11846508
	11846508
	T
	G
	het
	.
	.
	.
	57
	0
	0%
	T
	49
	4
	7.55%
	K
	Somatic
	0.0507216

	exonic
	ALCAM
	synonymous SNV
	NM_001243280:c.T1281C:p.S427S
	619;Name=lod=438
	　
	0.1
	0.1
	0.1
	rs16851279
	　
	　
	　
	　
	　
	chr3
	105266274
	105266274
	T
	C
	het
	.
	.
	.
	206
	1
	0.48%
	T
	56
	5
	8.20%
	Y
	Somatic
	0.0026459

	intronic
	ACSM2B
	　
	　
	　
	0.98
	0.2
	0.2
	0.2
	rs2285630
	　
	　
	　
	　
	　
	chr16
	20554613
	20554613
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	214
	0
	0%
	G
	122
	8
	6.15%
	R
	Somatic
	3.62E-04

	exonic
	DNAH3
	nonsynonymous SNV
	NM_017539:c.G12224A:p.R4075H
	516;Name=lod=167
	　
	　
	　
	　
	　
	0
	1
	0.998568
	0.62282
	0.999999
	chr16
	20944603
	20944603
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	239
	0
	0%
	C
	184
	4
	2.13%
	Y
	Somatic
	0.0369056

	exonic
	BACH1
	synonymous SNV
	NM_001186:c.T1833C:p.G611G
	　
	　
	0.52
	0.52
	0.52
	rs388707
	　
	　
	　
	　
	　
	chr21
	30714776
	30714776
	T
	C
	het
	.
	.
	.
	204
	1
	0.49%
	T
	101
	9
	8.18%
	Y
	Somatic
	4.35E-04

	intronic
	OTOA
	　
	　
	　
	　
	0.02
	0.02
	0.02
	rs117553471
	　
	　
	　
	　
	　
	chr16
	21690225
	21690225
	C
	A
	het
	.
	.
	.
	255
	1
	0.39%
	C
	107
	4
	3.60%
	M
	Somatic
	0.0307747

	exonic
	ACSM2B
	synonymous SNV
	NM_001105069:c.C1530A:p.I510I
	443;Name=lod=84
	0.98
	0.68
	0.68
	0.68
	rs16970280
	　
	　
	　
	　
	　
	chr16
	20552075
	20552075
	G
	T
	het
	.
	.
	.
	148
	1
	0.67%
	G
	79
	7
	8.14%
	K
	Somatic
	0.0041742

	exonic
	ZKSCAN2
	synonymous SNV
	NM_001012981:c.T1482C:p.N494N
	468;Name=lod=106
	　
	0.32
	0.32
	0.32
	rs11649280
	　
	　
	　
	　
	　
	chr16
	25258035
	25258035
	A
	G
	het
	.
	.
	.
	284
	0
	0%
	A
	170
	5
	2.86%
	R
	Somatic
	0.007773

	ncRNA_exonic
	RRN3P2
	　
	　
	451;Name=lod=91
	0.96
	0.65
	0.65
	0.65
	rs1641997
	　
	　
	　
	　
	　
	chr16
	29124421
	29124421
	T
	C
	het
	.
	.
	.
	126
	0
	0%
	T
	45
	9
	16.67%
	Y
	Somatic
	1.19E-05

	exonic
	CHD9
	nonsynonymous SNV
	NM_025134:c.G4006A:p.G1336R
	720;Name=lod=1127
	　
	　
	　
	　
	　
	0
	　
	　
	　
	　
	chr16
	53288494
	53288494
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	378
	0
	0%
	G
	212
	5
	2.30%
	R
	Somatic
	0.0062644

	exonic
	MMP2
	synonymous SNV
	NM_001127891:c.G528C:p.G176G
	618;Name=lod=433
	　
	0.21
	0.21
	0.21
	rs1132896
	　
	　
	　
	　
	　
	chr16
	55519535
	55519535
	G
	C
	het
	.
	.
	.
	227
	0
	0%
	G
	221
	6
	2.64%
	S
	Somatic
	0.0151111

	exonic
	CAPNS2
	nonsynonymous SNV
	NM_032330:c.C653T:p.A218V
	595;Name=lod=350
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr16
	55601321
	55601321
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	419
	0
	0%
	C
	214
	4
	1.83%
	Y
	Somatic
	0.0134694

	intronic
	GNAO1
	　
	　
	550;Name=lod=229
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr16
	56374743
	56374743
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	590
	1
	0.17%
	C
	540
	6
	1.10%
	Y
	Somatic
	0.0499879

	intronic
	AMFR
	　
	　
	　
	　
	0.04
	0.04
	0.04
	rs77132693
	　
	　
	　
	　
	　
	chr16
	56401352
	56401352
	T
	C
	het
	breast
	carcinoma
	ductal_carcinoma
	513
	1
	0.19%
	T
	377
	6
	1.57%
	Y
	Somatic
	0.0264292

	exonic
	MTIF2
	nonsynonymous SNV
	NM_002453:c.C176A:p.T59N
	　
	　
	0.67
	0.67
	0.67
	rs1056445
	0.12
	0.053
	0.075678
	9.60E-05
	0.656163
	chr2
	55490819
	55490819
	G
	T
	het
	.
	.
	.
	106
	0
	0%
	G
	102
	9
	8.11%
	K
	Somatic
	0.0020332

	exonic
	NLRC5
	synonymous SNV
	NM_032206:c.C3438T:p.F1146F
	　
	　
	0.06
	0.06
	0.06
	rs79541588
	　
	　
	　
	　
	　
	chr16
	57085465
	57085465
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	517
	0
	0%
	C
	503
	16
	3.08%
	Y
	Somatic
	1.40E-05

	exonic
	CDH8
	synonymous SNV
	NM_001796:c.G1938A:p.R646R
	558;Name=lod=247
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr16
	61687974
	61687974
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	262
	0
	0%
	C
	76
	4
	5%
	Y
	Somatic
	0.0028239

	exonic
	ZFHX3
	synonymous SNV
	NM_001164766:c.T4209C:p.N1403N
	448;Name=lod=88
	　
	0.08
	0.08
	0.08
	rs12599442
	　
	　
	　
	　
	　
	chr16
	72829630
	72829630
	A
	G
	het
	.
	.
	.
	248
	0
	0%
	A
	111
	4
	3.48%
	R
	Somatic
	0.0097157

	exonic
	AURKA
	nonsynonymous SNV
	NM_003600:c.T91A:p.F31I
	　
	　
	0.27
	0.27
	0.27
	rs2273535
	0.56
	0
	0.022907
	2.72E-04
	0.1015
	chr20
	54961541
	54961541
	A
	T
	het
	.
	.
	.
	170
	0
	0%
	A
	102
	9
	8.11%
	W
	Somatic
	1.91E-04

	UTR3
	CENPN
	　
	　
	　
	　
	0.11
	0.11
	0.11
	rs77874075
	　
	　
	　
	　
	　
	chr16
	81066339
	81066339
	T
	G
	het
	.
	.
	.
	90
	1
	1.10%
	T
	49
	7
	12.50%
	K
	Somatic
	0.0050561

	UTR3
	TCP1
	　
	　
	　
	　
	0.63
	0.63
	0.63
	rs15982
	　
	　
	　
	　
	　
	chr6
	160199687
	160199687
	T
	C
	het
	.
	.
	.
	213
	0
	0%
	T
	102
	9
	8.11%
	Y
	Somatic
	5.21E-05

	exonic
	ATMIN
	nonsynonymous SNV
	NM_015251:c.A913G:p.K305E
	489;Name=lod=130
	0.97
	0.008
	0.008
	0.008
	rs2278023
	0
	0.886
	0.999208
	0.755569
	1
	chr16
	81077016
	81077016
	A
	G
	het
	.
	.
	.
	217
	0
	0%
	A
	134
	4
	2.90%
	R
	Somatic
	0.0222292

	intronic
	NECAB2
	　
	　
	　
	　
	0.32
	0.32
	0.32
	rs5012585
	　
	　
	　
	　
	　
	chr16
	84035919
	84035919
	T
	C
	het
	stomach
	carcinoma
	adenocarcinoma
	255
	0
	0%
	T
	507
	13
	2.50%
	Y
	Somatic
	0.0053137

	exonic
	USP10
	synonymous SNV
	NM_005153:c.A1563G:p.Q521Q
	469;Name=lod=107
	　
	0.22
	0.22
	0.22
	rs12932018
	　
	　
	　
	　
	　
	chr16
	84796603
	84796603
	A
	G
	het
	.
	.
	.
	241
	1
	0.41%
	A
	114
	7
	5.79%
	R
	Somatic
	0.0023387

	exonic
	NDNF
	synonymous SNV
	NM_024574:c.A435G:p.L145L
	　
	　
	0.18
	0.18
	0.18
	rs3733559
	　
	　
	　
	　
	　
	chr4
	121958691
	121958691
	T
	C
	het
	.
	.
	.
	208
	0
	0%
	T
	91
	8
	8.08%
	Y
	Somatic
	9.59E-05

	exonic
	APOH
	nonsynonymous SNV
	NM_000042:c.G1004C:p.W335S
	452;Name=lod=92
	　
	0.04
	0.04
	0.04
	rs1801690
	0.04
	0.938
	0.998998
	0.711921
	0.994852
	chr17
	64208285
	64208285
	C
	G
	het
	.
	.
	.
	83
	1
	1.19%
	C
	57
	5
	8.06%
	S
	Somatic
	0.0499101

	exonic
	ANKRD11
	synonymous SNV
	NM_013275:c.G4971A:p.S1657S
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr16
	89347979
	89347979
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	598
	1
	0.17%
	C
	325
	5
	1.52%
	Y
	Somatic
	0.023521

	exonic
	LRPPRC
	nonsynonymous SNV
	NM_133259:c.G556A:p.A186T
	669;Name=lod=698
	　
	　
	　
	　
	　
	0
	0.043
	0.983557
	0.999815
	1
	chr2
	44204329
	44204329
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	196
	0
	0%
	C
	57
	5
	8.06%
	Y
	Somatic
	7.06E-04

	intronic
	TRIM9
	　
	　
	　
	　
	0.69
	0.69
	0.69
	rs2297889
	　
	　
	　
	　
	　
	chr14
	51475794
	51475794
	A
	T
	het
	.
	.
	.
	146
	0
	0%
	A
	80
	7
	8.05%
	W
	Somatic
	8.65E-04

	exonic
	CHRNA9
	synonymous SNV
	NM_017581:c.T129C:p.S43S
	614;Name=lod=418
	　
	0.6
	0.6
	0.6
	rs10022491
	　
	　
	　
	　
	　
	chr4
	40337908
	40337908
	T
	C
	het
	.
	.
	.
	164
	0
	0%
	T
	80
	7
	8.05%
	Y
	Somatic
	5.11E-04

	exonic
	RRM1
	synonymous SNV
	NM_001033:c.C850A:p.R284R
	582;Name=lod=308
	　
	0.36
	0.36
	0.36
	rs183484
	　
	　
	　
	　
	　
	chr11
	4141132
	4141132
	C
	A
	het
	.
	.
	.
	196
	0
	0%
	C
	126
	11
	8.03%
	M
	Somatic
	4.47E-05

	exonic
	TNK1
	synonymous SNV
	NM_003985:c.C21T:p.S7S
	546;Name=lod=220
	　
	0.32
	0.32
	0.32
	rs1554947
	　
	　
	　
	　
	　
	chr17
	7286266
	7286266
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	49
	1
	2%
	C
	65
	9
	12.16%
	Y
	Somatic
	0.0382688

	exonic
	ALOX12B
	stopgain SNV
	NM_001139:c.G698A:p.W233X
	440;Name=lod=82
	　
	　
	　
	　
	　
	0
	0.735217
	0.997916
	1
	1
	chr17
	7983609
	7983609
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	283
	0
	0%
	C
	270
	5
	1.82%
	Y
	Somatic
	0.0285376

	intronic
	APOBEC1
	　
	　
	　
	　
	0.65
	0.65
	0.65
	rs10431308
	　
	　
	　
	　
	　
	chr12
	7803562
	7803562
	C
	A
	het
	.
	.
	.
	164
	0
	0%
	C
	92
	8
	8%
	M
	Somatic
	3.54E-04

	exonic
	NAV3
	synonymous SNV
	NM_014903:c.G6945A:p.P2315P
	603;Name=lod=375
	　
	0.62
	0.62
	0.62
	rs9971904
	　
	　
	　
	　
	　
	chr12
	78598891
	78598891
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	98
	0
	0%
	G
	58
	5
	7.94%
	R
	Somatic
	0.0083017

	exonic
	MYH1
	nonsynonymous SNV
	NM_005963:c.G1291A:p.A431T
	678;Name=lod=762
	　
	　
	　
	　
	　
	0.01
	0.007
	0.999113
	0.995807
	0.99968
	chr17
	10415281
	10415281
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	451
	0
	0%
	C
	332
	4
	1.19%
	Y
	Somatic
	0.0328845

	exonic
	WDR93
	synonymous SNV
	NM_020212:c.A531T:p.G177G
	　
	　
	0.51
	0.51
	0.51
	rs17238056
	　
	　
	　
	　
	　
	chr15
	90248819
	90248819
	A
	T
	het
	.
	.
	.
	124
	1
	0.80%
	A
	58
	5
	7.94%
	W
	Somatic
	0.0167311

	exonic
	TTN
	synonymous SNV
	NM_003319:c.G11856A:p.G3952G
	385;Name=lod=49
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr2
	179605015
	179605015
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	151
	0
	0%
	C
	58
	5
	7.94%
	Y
	Somatic
	0.0019699

	exonic
	TYMP
	nonsynonymous SNV
	NM_001113756:c.G245A:p.G82D
	358;Name=lod=38
	　
	　
	　
	　
	　
	0.12
	0.897
	0.96411
	0.205579
	1
	chr22
	50967737
	50967737
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	88
	0
	0%
	C
	58
	5
	7.94%
	Y
	Somatic
	0.0114877

	intronic
	ZC3HAV1L
	　
	　
	　
	　
	0.56
	0.56
	0.56
	rs7810237
	　
	　
	　
	　
	　
	chr7
	138719231
	138719231
	T
	C
	het
	.
	.
	.
	117
	1
	0.85%
	T
	58
	5
	7.94%
	Y
	Somatic
	0.0199795

	exonic
	SPECC1
	nonsynonymous SNV
	NM_001033554:c.C579G:p.S193R
	405;Name=lod=59
	　
	0.1
	0.1
	0.1
	rs9908032
	0.13
	0.977
	0.999
	0.38063
	0.999998
	chr17
	20108184
	20108184
	C
	G
	het
	.
	.
	.
	275
	0
	0%
	C
	151
	10
	6.21%
	S
	Somatic
	3.93E-05

	exonic
	SLCO1C1
	synonymous SNV
	NM_001145944:c.T1593C:p.H531H
	　
	　
	0.44
	0.44
	0.44
	rs10841611
	　
	　
	　
	　
	　
	chr12
	20903757
	20903757
	T
	C
	het
	kidney
	carcinoma
	clear_cell_renal_cell_carcinoma
	166
	0
	0%
	T
	70
	6
	7.89%
	Y
	Somatic
	8.34E-04

	exonic
	KIAA0100
	nonsynonymous SNV
	NM_014680:c.G2695A:p.D899N
	771;Name=lod=1811
	　
	　
	　
	　
	　
	0
	0.99
	0.999172
	0.19924
	1
	chr17
	26961910
	26961910
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	399
	0
	0%
	C
	369
	5
	1.34%
	Y
	Somatic
	0.0261475

	exonic
	ADAP2
	synonymous SNV
	NM_018404:c.C846T:p.C282C
	548;Name=lod=225
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr17
	29281537
	29281537
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	233
	0
	0%
	C
	219
	5
	2.23%
	Y
	Somatic
	0.0276487

	exonic
	EVI2A
	synonymous SNV
	NM_001003927:c.C69T:p.S23S
	　
	　
	0.61
	0.61
	0.61
	rs1129506
	　
	　
	　
	　
	　
	chr17
	29646032
	29646032
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	599
	1
	0.17%
	G
	278
	9
	3.14%
	R
	Somatic
	2.55E-04

	exonic
	FABP1
	nonsynonymous SNV
	NM_001443:c.A280G:p.T94A
	　
	　
	0.23
	0.23
	0.23
	rs2241883
	0.73
	0
	0.891615
	0.117771
	0.907559
	chr2
	88424066
	88424066
	T
	C
	het
	.
	.
	.
	126
	1
	0.79%
	T
	140
	12
	7.89%
	Y
	Somatic
	0.0037335

	exonic
	MYO1D
	nonsynonymous SNV
	NM_015194:c.G275A:p.R92Q
	615;Name=lod=423
	　
	　
	　
	　
	　
	0.18
	0.872
	0.998201
	0.991824
	0.997139
	chr17
	31107623
	31107623
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	248
	0
	0%
	C
	132
	5
	3.65%
	Y
	Somatic
	0.0054396

	exonic
	CCL2
	synonymous SNV
	NM_002982:c.T105C:p.C35C
	325;Name=lod=28
	　
	0.54
	0.54
	0.54
	rs4586
	　
	　
	　
	　
	　
	chr17
	32583269
	32583269
	T
	C
	het
	.
	.
	.
	241
	0
	0%
	T
	111
	8
	6.72%
	Y
	Somatic
	1.21E-04

	exonic
	SLFN5
	nonsynonymous SNV
	NM_144975:c.A1091G:p.H364R
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	0.998
	0.992484
	0.295695
	0.915797
	chr17
	33588068
	33588068
	A
	G
	het
	.
	.
	.
	267
	0
	0%
	A
	227
	9
	3.81%
	R
	Somatic
	0.0010146

	intergenic
	NBLA00301(dist=74240),FBXO8(dist=620589)
	　
	　
	775;Name=lod=1887
	0.96
	0.19
	0.19
	0.19
	rs11726970
	　
	　
	　
	　
	　
	chr4
	174537221
	174537221
	T
	C
	het
	.
	.
	.
	177
	1
	0.56%
	T
	70
	6
	7.89%
	Y
	Somatic
	0.0033011

	exonic
	SLFN13
	synonymous SNV
	NM_144682:c.C2109T:p.D703D
	385;Name=lod=49
	0.9
	0.42
	0.42
	0.42
	rs1822403
	　
	　
	　
	　
	　
	chr17
	33768199
	33768199
	G
	A
	het
	stomach
	carcinoma
	adenocarcinoma
	340
	0
	0%
	G
	139
	6
	4.14%
	R
	Somatic
	6.63E-04

	intronic
	SLFN13
	　
	　
	　
	　
	0.37
	0.37
	0.37
	rs10512469
	　
	　
	　
	　
	　
	chr17
	33770802
	33770802
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	228
	0
	0%
	C
	115
	7
	5.74%
	Y
	Somatic
	5.57E-04

	exonic
	AP2B1
	synonymous SNV
	NM_001282:c.G2019C:p.V673V
	654;Name=lod=604
	　
	0.48
	0.48
	0.48
	rs1049379
	　
	　
	　
	　
	　
	chr17
	33998802
	33998802
	G
	C
	het
	.
	.
	.
	532
	1
	0.19%
	G
	260
	7
	2.62%
	S
	Somatic
	0.0024957

	intronic
	GGNBP2
	　
	　
	　
	　
	0.42
	0.42
	0.42
	rs3744593
	　
	　
	　
	　
	　
	chr17
	34943719
	34943719
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	316
	1
	0.32%
	C
	216
	11
	4.85%
	Y
	Somatic
	4.36E-04

	exonic
	ACACA
	nonsynonymous SNV
	NM_198837:c.G3065A:p.R1022Q
	607;Name=lod=392
	　
	　
	　
	　
	　
	0.12
	0.996
	0.999107
	0.998527
	1
	chr17
	35583270
	35583270
	C
	T
	het
	lung
	carcinoma
	adenocarcinoma
	730
	0
	0%
	C
	361
	4
	1.10%
	Y
	Somatic
	0.0122105

	exonic
	KRT28
	synonymous SNV
	NM_181535:c.A1005G:p.T335T
	　
	　
	0.56
	0.56
	0.56
	rs2250671
	　
	　
	　
	　
	　
	chr17
	38950272
	38950272
	T
	C
	het
	.
	.
	.
	297
	0
	0%
	T
	448
	9
	1.97%
	Y
	Somatic
	0.0106977

	exonic
	TMEM99
	synonymous SNV
	NM_001195386:c.T264A:p.G88G
	　
	　
	0.54
	0.54
	0.54
	rs6694
	　
	　
	　
	　
	　
	chr17
	38991032
	38991032
	T
	A
	het
	.
	.
	.
	367
	0
	0%
	T
	219
	19
	7.98%
	W
	Somatic
	1.27E-08

	exonic
	KRT39
	nonsynonymous SNV
	NM_213656:c.C1022T:p.T341M
	　
	　
	0.14
	0.14
	0.14
	rs17843021
	0
	0.17
	0.123871
	0.246196
	0.197854
	chr17
	39116728
	39116728
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	298
	0
	0%
	G
	315
	7
	2.17%
	R
	Somatic
	0.009874

	exonic
	KRT40
	nonsynonymous SNV
	NM_182497:c.C458T:p.T153M
	374;Name=lod=44
	　
	0.37
	0.37
	0.37
	rs9908304
	0.04
	1
	0.972396
	0.257176
	0.911707
	chr17
	39139370
	39139370
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	302
	0
	0%
	G
	191
	7
	3.54%
	R
	Somatic
	0.0014309

	exonic
	C6orf195
	nonsynonymous SNV
	NM_152554:c.A4T:p.I2F
	　
	　
	0.16
	0.16
	0.16
	rs17135340
	　
	0.202064
	0.00857
	0
	0.579968
	chr6
	2624053
	2624053
	T
	A
	het
	.
	.
	.
	95
	0
	0%
	T
	70
	6
	7.89%
	W
	Somatic
	0.0068795

	intronic
	DHX8
	　
	　
	　
	　
	0.24
	0.24
	0.24
	rs2271958
	　
	　
	　
	　
	　
	chr17
	41599383
	41599383
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	255
	0
	0%
	G
	257
	8
	3.02%
	R
	Somatic
	0.0043163

	exonic
	ARHGEF10
	synonymous SNV
	NM_014629:c.G630A:p.E210E
	599;Name=lod=364
	　
	0.26
	0.26
	0.26
	rs7003969
	0
	　
	　
	　
	　
	chr8
	1817367
	1817367
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	213
	0
	0%
	G
	105
	9
	7.89%
	R
	Somatic
	6.15E-05

	exonic
	FZD2
	nonsynonymous SNV
	NM_001466:c.C1298T:p.A433V
	607;Name=lod=389
	　
	　
	　
	　
	　
	0
	0.889
	0.998116
	0.994598
	1
	chr17
	42636354
	42636354
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	359
	0
	0%
	C
	325
	7
	2.11%
	Y
	Somatic
	0.0057175

	intronic
	DIMT1
	　
	　
	　
	　
	0.58
	0.58
	0.58
	rs27089
	　
	　
	　
	　
	　
	chr5
	61697859
	61697859
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	145
	1
	0.68%
	C
	94
	8
	7.84%
	Y
	Somatic
	0.0040631

	exonic
	SLC35B1
	synonymous SNV
	NM_005827:c.C147T:p.F49F
	612;Name=lod=408
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr17
	47784388
	47784388
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	320
	0
	0%
	G
	172
	4
	2.27%
	R
	Somatic
	0.0155055

	intronic
	TDRD5
	　
	　
	　
	　
	0.01
	0.01
	0.01
	rs76739061
	　
	　
	　
	　
	　
	chr1
	179600084
	179600084
	C
	G
	het
	.
	.
	.
	113
	0
	0%
	C
	59
	5
	7.81%
	S
	Somatic
	0.0055754

	exonic
	OR4C11
	nonsynonymous SNV
	NM_001004700:c.T43A:p.L15I
	　
	　
	0.24
	0.24
	0.24
	rs11230346
	0.03
	0.665
	0.159945
	0.004377
	0.999129
	chr11
	55371807
	55371807
	A
	T
	het
	.
	.
	.
	158
	0
	0%
	A
	59
	5
	7.81%
	W
	Somatic
	0.0017755

	intronic
	C6orf191
	　
	　
	　
	　
	0.65
	0.65
	0.65
	rs9321190
	　
	　
	　
	　
	　
	chr6
	130164764
	130164764
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	174
	0
	0%
	G
	83
	7
	7.78%
	R
	Somatic
	4.56E-04

	exonic
	RNF43
	nonsynonymous SNV
	NM_017763:c.A139G:p.I47V
	678;Name=lod=762
	　
	0.37
	0.37
	0.37
	rs3744093
	0.97
	0.001
	0.969099
	0.002473
	0.965635
	chr17
	56492800
	56492800
	T
	C
	het
	.
	.
	.
	206
	0
	0%
	T
	204
	7
	3.32%
	Y
	Somatic
	0.0080786

	exonic
	HSF5
	nonsynonymous SNV
	NM_001080439:c.C1550T:p.A517V
	675;Name=lod=740
	　
	　
	　
	　
	　
	0.01
	0.001
	0.994179
	7.56E-04
	0.981429
	chr17
	56536299
	56536299
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	272
	0
	0%
	G
	170
	2
	1.16%
	R
	Somatic
	0.1495333

	exonic
	NACA2
	nonsynonymous SNV
	NM_199290:c.C521G:p.T174R
	782;Name=lod=2007
	　
	0.12
	0.12
	0.12
	rs61739273
	　
	0.442
	0.952797
	0.652885
	0.999488
	chr17
	59668021
	59668021
	G
	C
	het
	.
	.
	.
	552
	1
	0.18%
	G
	260
	7
	2.62%
	S
	Somatic
	0.002119

	exonic
	NACA2
	nonsynonymous SNV
	NM_199290:c.G190A:p.V64I
	782;Name=lod=2007
	　
	0.12
	0.12
	0.12
	rs17531723
	　
	0.001
	0.939887
	0.522071
	0.99999
	chr17
	59668352
	59668352
	C
	T
	het
	stomach
	carcinoma
	adenocarcinoma
	393
	0
	0%
	C
	223
	5
	2.19%
	Y
	Somatic
	0.0064871

	exonic
	FTSJ3
	nonsynonymous SNV
	NM_017647:c.C271G:p.Q91E
	611;Name=lod=406
	　
	0.69
	0.69
	0.69
	rs2584625
	1
	0
	0.981509
	1.00E-06
	1
	chr17
	61903445
	61903445
	G
	C
	het
	.
	.
	.
	319
	1
	0.31%
	G
	146
	5
	3.31%
	S
	Somatic
	0.0143458

	exonic
	PPARG
	synonymous SNV
	NM_005037:c.C1347T:p.H449H
	466;Name=lod=104
	　
	0.1
	0.1
	0.1
	rs3856806
	　
	　
	　
	　
	　
	chr3
	12475557
	12475557
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	79
	0
	0%
	C
	95
	8
	7.77%
	Y
	Somatic
	0.0093077

	intronic
	NAA38
	　
	　
	　
	　
	0.34
	0.34
	0.34
	rs45604739
	　
	　
	　
	　
	　
	chr7
	117825681
	117825681
	A
	G
	het
	.
	.
	.
	182
	1
	0.55%
	A
	95
	8
	7.77%
	R
	Somatic
	0.0014813

	exonic
	MIF4GD
	nonsynonymous SNV
	NM_001242500:c.C71T:p.T24I
	594;Name=lod=346
	　
	　
	　
	　
	　
	0
	0.995
	0.999092
	0.999693
	1
	chr17
	73266206
	73266206
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	490
	0
	0%
	G
	542
	6
	1.09%
	R
	Somatic
	0.0213727

	intronic
	GPNMB
	　
	　
	　
	　
	0.5
	0.5
	0.5
	rs199347
	　
	　
	　
	　
	　
	chr7
	23293746
	23293746
	A
	G
	het
	.
	.
	.
	182
	0
	0%
	A
	107
	9
	7.76%
	R
	Somatic
	1.69E-04

	exonic
	NOTUM
	nonsynonymous SNV
	NM_178493:c.C1427T:p.T476M
	666;Name=lod=676
	　
	　
	　
	　
	　
	0.06
	0.315
	0.926045
	0.047174
	0.999807
	chr17
	79910901
	79910901
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	175
	0
	0%
	G
	182
	88
	32.59%
	R
	Somatic
	9.02E-23

	exonic
	CLUL1
	nonsynonymous SNV
	NM_014410:c.G658C:p.D220H
	355;Name=lod=37
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	0.995
	0.956851
	0.973253
	0.99845
	chr18
	627331
	627331
	G
	C
	het
	.
	.
	.
	237
	0
	0%
	G
	90
	21
	18.92%
	S
	Somatic
	9.30E-12

	intronic
	EPB41L3
	　
	　
	　
	　
	0.51
	0.51
	0.51
	rs2272130
	　
	　
	　
	　
	　
	chr18
	5433570
	5433570
	A
	C
	het
	.
	.
	.
	58
	0
	0%
	A
	17
	5
	22.73%
	M
	Somatic
	0.0010954

	intronic
	PSAP
	　
	　
	　
	　
	0.19
	0.19
	0.19
	rs55829339
	　
	　
	　
	　
	　
	chr10
	73579979
	73579979
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	83
	0
	0%
	G
	84
	7
	7.69%
	R
	Somatic
	0.0095462

	exonic
	ASXL3
	nonsynonymous SNV
	NM_030632:c.A5122G:p.M1708V
	　
	　
	0.66
	0.66
	0.66
	rs7232237
	0
	　
	　
	　
	　
	chr18
	31324934
	31324934
	A
	G
	het
	.
	.
	.
	130
	0
	0%
	A
	84
	7
	7.69%
	R
	Somatic
	0.0017439

	exonic
	TXNDC2
	synonymous SNV
	NM_001098529:c.C918T:p.A306A
	　
	　
	0.48
	0.48
	0.48
	rs2240910
	　
	　
	　
	　
	　
	chr18
	9887394
	9887394
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	197
	1
	0.51%
	C
	256
	29
	10.18%
	Y
	Somatic
	1.67E-06

	exonic
	TXNDC2
	nonsynonymous SNV
	NM_001098529:c.G1070A:p.G357D
	　
	　
	0.47
	0.47
	0.47
	rs2240906
	　
	0.400427
	0.249442
	4.00E-06
	0.645042
	chr18
	9887546
	9887546
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	285
	1
	0.35%
	G
	279
	22
	7.31%
	R
	Somatic
	3.42E-06

	intronic
	PIEZO2
	　
	　
	　
	　
	0.39
	0.39
	0.39
	rs3748422
	　
	　
	　
	　
	　
	chr18
	10691216
	10691216
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	243
	0
	0%
	G
	134
	8
	5.63%
	R
	Somatic
	3.01E-04

	exonic
	CEP192
	nonsynonymous SNV
	NM_032142:c.G4631A:p.R1544H
	460;Name=lod=99
	　
	0.16
	0.16
	0.16
	rs7228940
	　
	0.998
	0.99121
	0.594397
	0.999892
	chr18
	13068109
	13068109
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	268
	1
	0.37%
	G
	198
	9
	4.35%
	R
	Somatic
	0.0031118

	exonic
	ZNF519
	nonsynonymous SNV
	NM_145287:c.G686T:p.R229I
	366;Name=lod=41
	0.91
	0.18
	0.18
	0.18
	rs8094412
	　
	0.297
	0.001936
	0.082499
	0.594764
	chr18
	14105853
	14105853
	C
	A
	het
	.
	.
	.
	263
	0
	0%
	C
	60
	6
	9.09%
	M
	Somatic
	5.40E-05

	exonic
	ESCO1
	nonsynonymous SNV
	NM_052911:c.C662T:p.T221M
	　
	　
	0.5
	0.5
	0.5
	rs13381941
	　
	0.001
	0.037408
	1.00E-06
	0.385901
	chr18
	19154143
	19154143
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	360
	1
	0.28%
	G
	111
	12
	9.76%
	R
	Somatic
	4.87E-07

	exonic
	IMPACT
	nonsynonymous SNV
	NM_018439:c.C451G:p.L151V
	　
	　
	0.87
	0.87
	0.87
	rs677688
	1
	0
	0.872071
	0
	0.773257
	chr18
	22020543
	22020543
	C
	G
	het
	.
	.
	.
	278
	0
	0%
	C
	168
	10
	5.62%
	S
	Somatic
	7.01E-05

	exonic
	MUC16
	nonsynonymous SNV
	NM_024690:c.C12425T:p.P4142L
	　
	　
	0.04
	0.04
	0.04
	rs17000819
	0.27
	　
	　
	　
	　
	chr19
	9075021
	9075021
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	176
	0
	0%
	G
	72
	6
	7.69%
	R
	Somatic
	7.31E-04

	intronic
	COL4A5
	　
	　
	　
	　
	0.14
	0.14
	0.14
	rs1006269
	　
	　
	　
	　
	　
	chrX
	107865895
	107865895
	A
	G
	het
	.
	.
	.
	194
	0
	0%
	A
	60
	5
	7.69%
	R
	Somatic
	8.84E-04

	exonic
	DTNA
	nonsynonymous SNV
	NM_001390:c.C655T:p.P219S
	313;Name=lod=25
	　
	　
	　
	　
	　
	0
	0.891
	0.999302
	0.999755
	1
	chr18
	32395924
	32395924
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	269
	0
	0%
	C
	104
	5
	4.59%
	Y
	Somatic
	0.0018655

	exonic
	ZSCAN30
	nonsynonymous SNV
	NM_001112734:c.A713C:p.Q238P
	　
	　
	0.1
	0.1
	0.1
	rs2249769
	0.2
	0
	0.188786
	0
	0.618896
	chr18
	32834186
	32834186
	T
	G
	het
	.
	.
	.
	307
	0
	0%
	T
	131
	5
	3.68%
	K
	Somatic
	0.0025895

	exonic
	ELP2
	nonsynonymous SNV
	NM_001242879:c.G703A:p.V235M
	630;Name=lod=486
	　
	0.34
	0.34
	0.34
	rs1785928
	0.06
	0
	0.185768
	4.00E-05
	0.999847
	chr18
	33725931
	33725931
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	513
	0
	0%
	G
	196
	10
	4.85%
	R
	Somatic
	3.18E-06

	intronic
	WDR44
	　
	　
	　
	　
	0.52
	0.52
	0.52
	rs5956969
	　
	　
	　
	　
	　
	chrX
	117531099
	117531099
	C
	A
	het
	.
	.
	.
	111
	0
	0%
	C
	60
	5
	7.69%
	M
	Somatic
	0.0062156

	intronic
	RPL17,RPL17-C18ORF32
	　
	　
	　
	　
	0.32
	0.32
	0.32
	rs1943676
	　
	　
	　
	　
	　
	chr18
	47017820
	47017820
	A
	G
	het
	.
	.
	.
	291
	0
	0%
	A
	64
	8
	11.11%
	R
	Somatic
	1.73E-06

	exonic
	MYO5B
	synonymous SNV
	NM_001080467:c.C3591T:p.Y1197Y
	538;Name=lod=204
	　
	0.28
	0.28
	0.28
	rs3826579
	　
	　
	　
	　
	　
	chr18
	47398549
	47398549
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	559
	0
	0%
	G
	322
	7
	2.13%
	R
	Somatic
	9.20E-04

	intronic
	NXN
	　
	　
	　
	　
	0.43
	0.43
	0.43
	rs598974
	　
	　
	　
	　
	　
	chr17
	706862
	706862
	G
	C
	het
	.
	.
	.
	79
	0
	0%
	G
	111
	9
	7.50%
	S
	Somatic
	0.009315

	exonic
	MRO
	synonymous SNV
	NM_001127176:c.C531T:p.A177A
	476;Name=lod=115
	　
	0.41
	0.41
	0.41
	rs2276186
	　
	　
	　
	　
	　
	chr18
	48327815
	48327815
	G
	A
	het
	prostate
	carcinoma
	adenocarcinoma
	291
	0
	0%
	G
	127
	8
	5.93%
	R
	Somatic
	8.80E-05

	exonic
	WDR7
	nonsynonymous SNV
	NM_015285:c.C2852T:p.A951V
	650;Name=lod=586
	　
	　
	　
	　
	　
	0.2
	0
	0.984513
	0.861244
	0.973113
	chr18
	54444016
	54444016
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	476
	0
	0%
	C
	150
	4
	2.60%
	Y
	Somatic
	0.0034659

	intronic
	ATP8B1
	　
	　
	　
	　
	0.45
	0.45
	0.45
	rs319439
	　
	　
	　
	　
	　
	chr18
	55364830
	55364830
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	211
	1
	0.47%
	G
	224
	15
	6.28%
	R
	Somatic
	4.89E-04

	UTR5
	RNF152
	　
	　
	　
	0.91
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr18
	59483718
	59483718
	G
	T
	het
	.
	.
	.
	235
	0
	0%
	G
	231
	6
	2.53%
	K
	Somatic
	0.0155236

	exonic
	SERPINB12
	nonsynonymous SNV
	NM_080474:c.C881T:p.S294L
	　
	　
	0.07
	0.07
	0.07
	rs61751994
	0.27
	0.064
	0.095493
	9.87E-04
	0.162721
	chr18
	61233907
	61233907
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	398
	1
	0.25%
	C
	160
	6
	3.61%
	Y
	Somatic
	0.0031849

	exonic
	SERPINB11
	nonsynonymous SNV
	NM_080475:c.C443T:p.T148M
	　
	　
	0.16
	0.16
	0.16
	rs17071550
	　
	　
	　
	　
	　
	chr18
	61383354
	61383354
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	82
	0
	0%
	C
	40
	5
	11.11%
	Y
	Somatic
	0.0048057

	exonic
	DOK6
	synonymous SNV
	NM_152721:c.A438G:p.T146T
	　
	　
	0.49
	0.49
	0.49
	rs4426448
	　
	　
	　
	　
	　
	chr18
	67365668
	67365668
	A
	G
	het
	.
	.
	.
	245
	1
	0.41%
	A
	73
	5
	6.41%
	R
	Somatic
	0.0035538

	exonic
	MTO1
	synonymous SNV
	NM_001123226:c.T1180C:p.L394L
	576;Name=lod=291
	　
	0.19
	0.19
	0.19
	rs2036039
	　
	　
	　
	　
	　
	chr6
	74190448
	74190448
	T
	C
	het
	stomach
	carcinoma
	adenocarcinoma
	177
	0
	0%
	T
	99
	8
	7.48%
	Y
	Somatic
	3.43E-04

	exonic
	OR1I1
	nonsynonymous SNV
	NM_001004713:c.A844T:p.I282F
	500;Name=lod=144
	　
	0.04
	0.04
	0.04
	rs75323205
	0.09
	0.978
	0.997667
	0.076366
	0.996856
	chr19
	15198720
	15198720
	A
	T
	het
	stomach
	carcinoma
	adenocarcinoma
	94
	0
	0%
	A
	87
	7
	7.45%
	W
	Somatic
	0.0069587

	exonic
	ZNF407
	stopgain SNV
	NM_001146189:c.C2410T:p.Q804X
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr18
	72345385
	72345385
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	423
	0
	0%
	C
	182
	4
	2.15%
	Y
	Somatic
	0.0085069

	exonic
	HCN2
	synonymous SNV
	NM_001194:c.G1515A:p.E505E
	657;Name=lod=623
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr19
	610336
	610336
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	681
	0
	0%
	G
	582
	5
	0.85%
	R
	Somatic
	0.0210672

	exonic
	AP3D1
	synonymous SNV
	NM_003938:c.G561A:p.R187R
	577;Name=lod=296
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr19
	2130438
	2130438
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	185
	0
	0%
	C
	166
	4
	2.35%
	Y
	Somatic
	0.0516193

	exonic
	OR51B6
	nonsynonymous SNV
	NM_001004750:c.G377A:p.S126N
	　
	　
	0.55
	0.55
	0.55
	rs5006888
	1
	0
	0.169813
	2.52E-04
	0.999689
	chr11
	5373114
	5373114
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	173
	0
	0%
	G
	75
	6
	7.41%
	R
	Somatic
	9.23E-04

	exonic
	PLIN4
	nonsynonymous SNV
	NM_001080400:c.G1990A:p.A664T
	343;Name=lod=33
	　
	　
	　
	　
	　
	0.03
	　
	　
	　
	　
	chr19
	4511940
	4511940
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	263
	0
	0%
	C
	369
	8
	2.12%
	Y
	Somatic
	0.0140571

	intronic
	SAFB
	　
	　
	　
	0.93
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr19
	5667010
	5667010
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	374
	1
	0.27%
	C
	257
	7
	2.65%
	Y
	Somatic
	0.0100997

	ncRNA_exonic
	EMR4P
	　
	　
	　
	　
	0.13
	0.13
	0.13
	rs2035970
	0.05
	　
	　
	　
	　
	chr19
	6981763
	6981763
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	57
	0
	0%
	G
	50
	6
	10.71%
	R
	Somatic
	0.0128508

	exonic
	TIMM44
	nonsynonymous SNV
	NM_006351:c.G259A:p.E87K
	474;Name=lod=113
	　
	　
	　
	　
	rs144223430
	0.01
	0.846
	0.998028
	0.999988
	1
	chr19
	8002965
	8002965
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	259
	0
	0%
	C
	181
	5
	2.69%
	Y
	Somatic
	0.01236

	exonic
	MUC16
	nonsynonymous SNV
	NM_024690:c.G39499A:p.V13167M
	　
	　
	0.2
	0.2
	0.2
	rs75444444
	0.1
	　
	　
	　
	　
	chr19
	9006749
	9006749
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	221
	0
	0%
	C
	135
	5
	3.57%
	Y
	Somatic
	0.0083912

	exonic
	OR9Q2
	nonsynonymous SNV
	NM_001005283:c.T535C:p.C179R
	395;Name=lod=54
	　
	0.19
	0.19
	0.19
	rs34337292
	0
	0.999
	0.998059
	0.173538
	0.999963
	chr11
	57958497
	57958497
	T
	C
	het
	.
	.
	.
	90
	0
	0%
	T
	75
	6
	7.41%
	Y
	Somatic
	0.0102126

	intergenic
	GATAD1(dist=10034),PEX1(dist=17561)
	　
	　
	　
	　
	0.23
	0.23
	0.23
	rs10266695
	　
	0
	0.00743
	0.178321
	0.777675
	chr7
	92098776
	92098776
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	184
	0
	0%
	C
	75
	6
	7.41%
	Y
	Somatic
	7.14E-04

	exonic
	MUC16
	synonymous SNV
	NM_024690:c.C15522T:p.S5174S
	　
	　
	0.04
	0.04
	0.04
	rs17000805
	　
	　
	　
	　
	　
	chr19
	9071924
	9071924
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	548
	1
	0.18%
	G
	236
	5
	2.07%
	R
	Somatic
	0.0115406

	UTR3
	AKR1D1
	　
	　
	　
	　
	0.77
	0.77
	0.77
	rs1872929
	　
	　
	　
	　
	　
	chr7
	137801413
	137801413
	A
	C
	het
	.
	.
	.
	128
	0
	0%
	A
	100
	8
	7.41%
	M
	Somatic
	0.001663

	exonic
	OR7G1
	nonsynonymous SNV
	NM_001005192:c.A755G:p.Y252C
	　
	　
	0.33
	0.33
	0.33
	rs2195951
	0.01
	1
	0.921119
	0.0181
	0.968575
	chr19
	9225685
	9225685
	T
	C
	het
	.
	.
	.
	81
	0
	0%
	T
	48
	8
	14.29%
	Y
	Somatic
	5.68E-04

	exonic
	OR7G1
	nonsynonymous SNV
	NM_001005192:c.T248C:p.V83A
	　
	　
	0.34
	0.34
	0.34
	rs6511874
	0.06
	0.033
	0.018706
	6.90E-05
	0.797777
	chr19
	9226192
	9226192
	A
	G
	het
	.
	.
	.
	293
	0
	0%
	A
	244
	17
	6.51%
	R
	Somatic
	2.09E-06

	exonic
	FBXL12
	nonsynonymous SNV
	NM_017703:c.C367T:p.P123S
	389;Name=lod=51
	　
	　
	　
	　
	　
	0
	0.999
	0.999442
	0.453989
	0.999998
	chr19
	9922186
	9922186
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	164
	0
	0%
	G
	201
	5
	2.43%
	R
	Somatic
	0.052345

	exonic
	COL4A3
	nonsynonymous SNV
	NM_000091:c.C1721T:p.P574L
	　
	　
	0.36
	0.36
	0.36
	rs28381984
	0
	0.729784
	0.983329
	0.990015
	0.999576
	chr2
	228135631
	228135631
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	91
	0
	0%
	C
	88
	7
	7.37%
	Y
	Somatic
	0.0081063

	exonic
	MGA
	nonsynonymous SNV
	NM_001080541:c.G4570A:p.A1524T
	528;Name=lod=187
	　
	　
	　
	　
	　
	0.01
	　
	　
	　
	　
	chr15
	42032386
	42032386
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	99
	0
	0%
	G
	76
	6
	7.32%
	R
	Somatic
	0.0077963

	exonic
	SMARCA4
	nonsynonymous SNV
	NM_001128845:c.C3355T:p.R1119C
	509;Name=lod=156
	　
	　
	　
	　
	　
	0
	1
	0.998732
	0.999636
	1
	chr19
	11138599
	11138599
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	258
	0
	0%
	C
	230
	4
	1.71%
	Y
	Somatic
	0.0504801

	exonic
	ZNF490
	nonsynonymous SNV
	NM_020714:c.C1552T:p.H518Y
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	0.01
	0.509
	0.95023
	0.004164
	0.843423
	chr19
	12691337
	12691337
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	303
	0
	0%
	G
	211
	4
	1.86%
	R
	Somatic
	0.0291938

	exonic
	DSTYK
	synonymous SNV
	NM_015375:c.C2028T:p.F676F
	512;Name=lod=160
	　
	0.32
	0.32
	0.32
	rs1062715
	　
	　
	　
	　
	　
	chr1
	205129319
	205129319
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	171
	0
	0%
	G
	140
	11
	7.28%
	R
	Somatic
	1.97E-04

	intronic
	CD97
	　
	　
	　
	　
	0.05
	0.05
	0.05
	rs74937637
	　
	　
	　
	　
	　
	chr19
	14517594
	14517594
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	471
	0
	0%
	C
	467
	9
	1.89%
	Y
	Somatic
	0.0019716

	exonic
	IL1RAPL2
	nonsynonymous SNV
	NM_017416:c.G514A:p.D172N
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	1
	0
	0.986005
	0.00223
	0.986654
	chrX
	104478659
	104478659
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	121
	1
	0.82%
	G
	64
	5
	7.25%
	R
	Somatic
	0.0239355

	intergenic
	CYP4F22(dist=59460),CYP4F8(dist=3441)
	　
	　
	745;Name=lod=1419
	　
	0.46
	0.46
	0.46
	rs4808323
	　
	　
	　
	　
	　
	chr19
	15722588
	15722588
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	182
	1
	0.55%
	C
	292
	11
	3.63%
	Y
	Somatic
	0.0270255

	exonic
	CYP4F12
	synonymous SNV
	NM_023944:c.T1380C:p.P460P
	391;Name=lod=52
	　
	0.22
	0.22
	0.22
	rs688755
	　
	　
	　
	　
	　
	chr19
	15807305
	15807305
	T
	C
	het
	.
	.
	.
	253
	0
	0%
	T
	284
	10
	3.40%
	Y
	Somatic
	0.0018721

	exonic
	OR10H3
	synonymous SNV
	NM_013938:c.C342T:p.F114F
	　
	　
	0.24
	0.24
	0.24
	rs11670326
	　
	　
	　
	　
	　
	chr19
	15852544
	15852544
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	268
	1
	0.37%
	C
	174
	9
	4.92%
	Y
	Somatic
	0.0016765

	exonic
	SSBP4
	synonymous SNV
	NM_001009998:c.A229C:p.R77R
	444;Name=lod=85
	　
	0.38
	0.38
	0.38
	rs10405636
	　
	　
	　
	　
	　
	chr19
	18538742
	18538742
	A
	C
	het
	.
	.
	.
	151
	0
	0%
	A
	197
	6
	2.96%
	M
	Somatic
	0.0344406

	intronic
	MAU2
	　
	　
	　
	　
	0.51
	0.51
	0.51
	rs2965191
	　
	　
	　
	　
	　
	chr19
	19453521
	19453521
	T
	G
	het
	.
	.
	.
	222
	0
	0%
	T
	248
	6
	2.36%
	K
	Somatic
	0.0224525

	intronic
	MAU2
	　
	　
	　
	　
	0.54
	0.54
	0.54
	rs2301669
	　
	　
	　
	　
	　
	chr19
	19453560
	19453560
	C
	A
	het
	.
	.
	.
	232
	0
	0%
	C
	276
	8
	2.82%
	M
	Somatic
	0.0080506

	exonic
	CILP2
	nonsynonymous SNV
	NM_153221:c.C1781T:p.A594V
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	0.23
	0.001
	0.992256
	0.01596
	0.960693
	chr19
	19655135
	19655135
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	292
	0
	0%
	C
	198
	5
	2.46%
	Y
	Somatic
	0.0112642

	exonic
	CD1E
	nonsynonymous SNV
	NM_001042583:c.A317G:p.Q106R
	　
	　
	0.58
	0.58
	0.58
	rs1065457
	0.88
	0
	0.007227
	0
	3.94E-04
	chr1
	158324425
	158324425
	A
	G
	het
	.
	.
	.
	95
	0
	0%
	A
	77
	6
	7.23%
	R
	Somatic
	0.0093036

	exonic
	NPHS1
	synonymous SNV
	NM_004646:c.G3315A:p.S1105S
	371;Name=lod=43
	　
	0.33
	0.33
	0.33
	rs2071327
	　
	　
	　
	　
	　
	chr19
	36322270
	36322270
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	139
	0
	0%
	C
	206
	8
	3.74%
	Y
	Somatic
	0.0173104

	UTR3
	ZNF573
	　
	　
	　
	　
	0.58
	0.58
	0.58
	rs1291
	　
	　
	　
	　
	　
	chr19
	38229378
	38229378
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	743
	0
	0%
	G
	345
	34
	8.97%
	R
	Somatic
	3.39E-17

	UTR3
	LAMC2
	　
	　
	　
	　
	0.3
	0.3
	0.3
	rs3768593
	　
	　
	　
	　
	　
	chr1
	183212548
	183212548
	T
	G
	het
	.
	.
	.
	162
	0
	0%
	T
	90
	7
	7.22%
	K
	Somatic
	8.99E-04

	intronic
	MDM4
	　
	　
	　
	　
	0.2
	0.2
	0.2
	rs4252697
	　
	　
	　
	　
	　
	chr1
	204501383
	204501383
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	142
	0
	0%
	C
	90
	7
	7.22%
	Y
	Somatic
	0.0015883

	exonic
	LINS
	nonsynonymous SNV
	NM_001040616:c.G1923C:p.E641D
	　
	　
	0.34
	0.34
	0.34
	rs12157
	0.91
	0
	0.851417
	3.00E-06
	0.441909
	chr15
	101109794
	101109794
	C
	G
	het
	.
	.
	.
	150
	0
	0%
	C
	142
	11
	7.19%
	S
	Somatic
	4.53E-04

	ncRNA_intronic
	LOC100288077
	　
	　
	　
	　
	0.37
	0.37
	0.37
	rs7125062
	　
	　
	　
	　
	　
	chr11
	102663503
	102663503
	T
	C
	het
	.
	.
	.
	145
	0
	0%
	T
	65
	5
	7.14%
	Y
	Somatic
	0.003313

	exonic
	CEACAM7
	nonsynonymous SNV
	NM_006890:c.T358A:p.F120I
	　
	　
	0.6
	0.6
	0.6
	rs8102488
	0.14
	0
	1.37E-04
	2.23E-04
	0.565726
	chr19
	42190859
	42190859
	A
	T
	het
	.
	.
	.
	225
	0
	0%
	A
	121
	8
	6.20%
	W
	Somatic
	2.70E-04

	exonic
	VPS53
	nonsynonymous SNV
	NM_018289:c.T1037G:p.L346R
	　
	　
	0.09
	0.09
	0.09
	rs61644407
	0.24
	0
	0.998936
	0.995809
	0.997836
	chr17
	505129
	505129
	A
	C
	het
	.
	.
	.
	103
	0
	0%
	A
	78
	6
	7.14%
	M
	Somatic
	0.0074218

	exonic
	PSG1
	nonsynonymous SNV
	NM_001184825:c.C604T:p.L202F
	　
	0.95
	　
	　
	　
	rs191320644
	0
	0.499029
	0.78424
	0.003574
	0.796609
	chr19
	43376024
	43376024
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	614
	0
	0%
	G
	334
	6
	1.76%
	R
	Somatic
	0.0019914

	intronic
	PSG2
	　
	　
	　
	0.95
	0.02
	0.02
	0.02
	rs111242195
	　
	　
	　
	　
	　
	chr19
	43570771
	43570771
	T
	A
	het
	.
	.
	.
	223
	1
	0.45%
	T
	98
	5
	4.85%
	W
	Somatic
	0.012975

	exonic
	PSG2
	nonsynonymous SNV
	NM_031246:c.A536T:p.Q179L
	　
	0.95
	0.07
	0.07
	0.07
	rs1058086
	1
	0
	0.010375
	0.098118
	0.603353
	chr19
	43579679
	43579679
	T
	A
	het
	.
	.
	.
	462
	1
	0.22%
	T
	248
	8
	3.12%
	W
	Somatic
	0.0014933

	exonic
	PSG5
	nonsynonymous SNV
	NM_001130014:c.G674A:p.G225D
	　
	0.95
	　
	　
	　
	　
	0
	0.007
	0.05649
	0.006598
	0.573085
	chr19
	43680057
	43680057
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	394
	1
	0.25%
	C
	147
	4
	2.65%
	Y
	Somatic
	0.0222472

	intronic
	LAMA1
	　
	　
	　
	　
	0.52
	0.52
	0.52
	rs523711
	　
	　
	　
	　
	　
	chr18
	6985507
	6985507
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	172
	0
	0%
	G
	65
	5
	7.14%
	R
	Somatic
	0.0018241

	exonic
	ZNF180
	nonsynonymous SNV
	NM_013256:c.G267C:p.W89C
	　
	　
	0.48
	0.48
	0.48
	rs2253563
	0.04
	0.973
	0.99823
	0.663753
	0.865521
	chr19
	44983567
	44983567
	C
	G
	het
	.
	.
	.
	164
	1
	0.61%
	C
	40
	6
	13.04%
	S
	Somatic
	4.79E-04

	exonic
	BCAM
	synonymous SNV
	NM_001013257:c.G1341A:p.S447S
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr19
	45322317
	45322317
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	506
	0
	0%
	G
	426
	5
	1.16%
	R
	Somatic
	0.0203338

	exonic
	IRF2BP1
	stopgain SNV
	NM_015649:c.C646T:p.R216X
	547;Name=lod=222
	　
	　
	　
	　
	　
	1
	0.635863
	0.973639
	0.678425
	0.999773
	chr19
	46388387
	46388387
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	413
	1
	0.24%
	G
	310
	7
	2.21%
	R
	Somatic
	0.0138914

	exonic
	HADH
	nonsynonymous SNV
	NM_001184705:c.C248T:p.A83V
	559;Name=lod=250
	　
	　
	　
	　
	　
	0.07
	0.001
	0.989931
	0.999815
	1
	chr4
	108931030
	108931030
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	185
	0
	0%
	C
	78
	6
	7.14%
	Y
	Somatic
	8.17E-04

	exonic
	CHMP4A
	nonsynonymous SNV
	NM_014169:c.G586A:p.G196R
	561;Name=lod=253
	　
	0.36
	0.36
	0.36
	rs2295322
	0.02
	0.841
	0.981165
	0.244771
	0.9945
	chr14
	24679877
	24679877
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	85
	0
	0%
	C
	66
	5
	7.04%
	Y
	Somatic
	0.0180417

	exonic
	C11orf1
	synonymous SNV
	NM_022761:c.A423C:p.S141S
	383;Name=lod=48
	　
	0.26
	0.26
	0.26
	rs1045282
	　
	　
	　
	　
	　
	chr11
	111754574
	111754574
	A
	C
	het
	.
	.
	.
	174
	0
	0%
	A
	147
	11
	6.96%
	M
	Somatic
	2.35E-04

	exonic
	CARD8
	synonymous SNV
	NM_001184900:c.A1428G:p.Q476Q
	　
	　
	0.34
	0.34
	0.34
	rs3745718
	　
	　
	　
	　
	　
	chr19
	48715153
	48715153
	T
	C
	het
	.
	.
	.
	245
	0
	0%
	T
	100
	5
	4.76%
	Y
	Somatic
	0.0022704

	exonic
	DNAH11
	nonsynonymous SNV
	NM_003777:c.G7648A:p.D2550N
	486;Name=lod=126
	　
	0.77
	0.77
	0.77
	rs2072221
	　
	　
	　
	　
	　
	chr7
	21775443
	21775443
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	165
	0
	0%
	G
	107
	8
	6.96%
	R
	Somatic
	6.98E-04

	exonic
	KIF20B
	synonymous SNV
	NM_016195:c.A607C:p.R203R
	553;Name=lod=235
	　
	0.38
	0.38
	0.38
	rs1048057
	　
	　
	　
	　
	　
	chr10
	91470834
	91470834
	A
	C
	het
	stomach
	carcinoma
	adenocarcinoma
	151
	0
	0%
	A
	67
	5
	6.94%
	M
	Somatic
	0.0031852

	intronic
	SPAG9
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr17
	49118849
	49118849
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	177
	0
	0%
	G
	67
	5
	6.94%
	R
	Somatic
	0.0018264

	exonic
	C19orf48
	nonsynonymous SNV
	NM_199250:c.G311A:p.G104E
	　
	　
	0.34
	0.34
	0.34
	rs4801853
	　
	0.894
	0.061231
	0.001483
	0.624285
	chr19
	51301395
	51301395
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	172
	0
	0%
	C
	329
	10
	2.95%
	Y
	Somatic
	0.0157789

	exonic
	ZNF836
	nonsynonymous SNV
	NM_001102657:c.A2426G:p.N809S
	378;Name=lod=46
	　
	0.29
	0.29
	0.29
	rs8113504
	0.52
	　
	　
	　
	　
	chr19
	52658510
	52658510
	T
	C
	het
	.
	.
	.
	438
	1
	0.23%
	T
	252
	7
	2.70%
	Y
	Somatic
	0.0050105

	intronic
	CUL4A
	　
	　
	　
	　
	0.27
	0.27
	0.27
	rs9549365
	　
	　
	　
	　
	　
	chr13
	113907391
	113907391
	A
	G
	het
	.
	.
	.
	157
	0
	0%
	A
	94
	7
	6.93%
	R
	Somatic
	0.0012367

	exonic
	ZNF578
	nonsynonymous SNV
	NM_001099694:c.G712A:p.E238K
	　
	0.91
	0.72
	0.72
	0.72
	rs161931
	　
	　
	　
	　
	　
	chr19
	53014346
	53014346
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	286
	1
	0.35%
	G
	62
	5
	7.46%
	R
	Somatic
	0.0010963

	exonic
	ZNF808
	nonsynonymous SNV
	NM_001039886:c.C1756A:p.R586S
	　
	0.91
	0.07
	0.07
	0.07
	rs75830912
	0.07
	　
	　
	　
	　
	chr19
	53057925
	53057925
	C
	A
	het
	.
	.
	.
	385
	1
	0.26%
	C
	149
	7
	4.49%
	M
	Somatic
	8.98E-04

	exonic
	ZNF816
	nonsynonymous SNV
	NM_001202456:c.G704A:p.G235D
	325;Name=lod=28
	　
	　
	　
	　
	　
	0.09
	0.97
	0.962071
	0.009204
	0.891162
	chr19
	53454324
	53454324
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	272
	0
	0%
	C
	66
	5
	7.04%
	Y
	Somatic
	3.39E-04

	exonic
	ZNF813
	nonsynonymous SNV
	NM_001004301:c.A278T:p.D93V
	　
	0.9
	0.05
	0.05
	0.05
	rs12609217
	0.01
	　
	　
	　
	　
	chr19
	53993764
	53993764
	A
	T
	het
	.
	.
	.
	388
	0
	0%
	A
	119
	4
	3.25%
	W
	Somatic
	0.0032334

	ncRNA_exonic
	MIR518F
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr19
	54203276
	54203276
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	294
	0
	0%
	C
	180
	5
	2.70%
	Y
	Somatic
	0.0083101

	exonic
	KIR3DL2
	nonsynonymous SNV
	NM_001242867:c.C1139T:p.T380M
	　
	0.91
	0.22
	0.22
	0.22
	rs3745902
	0.01
	0.533
	0.16633
	0.370558
	0.68233
	chr19
	55378008
	55378008
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	424
	1
	0.24%
	C
	280
	15
	5.08%
	Y
	Somatic
	1.25E-05

	intronic
	NLRP4
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr19
	56373556
	56373556
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	73
	0
	0%
	G
	20
	4
	16.67%
	R
	Somatic
	0.0030668

	exonic
	ZNF667
	nonsynonymous SNV
	NM_022103:c.C401T:p.P134L
	　
	　
	0.31
	0.31
	0.31
	rs35914474
	0.01
	0.36
	0.818879
	0
	0.080888
	chr19
	56953963
	56953963
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	504
	0
	0%
	G
	139
	9
	6.08%
	R
	Somatic
	1.32E-06

	exonic
	ZNF470
	nonsynonymous SNV
	NM_001001668:c.G67C:p.V23L
	　
	　
	0.4
	0.4
	0.4
	rs10421285
	0.12
	0.003
	0.079062
	0.004419
	0.590814
	chr19
	57085769
	57085769
	G
	C
	het
	stomach
	carcinoma
	adenocarcinoma
	245
	0
	0%
	G
	107
	6
	5.31%
	S
	Somatic
	9.01E-04

	exonic
	PEG3
	nonsynonymous SNV
	NM_001146186:c.C1553T:p.A518V
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	0.01
	0.061
	0.999557
	0.549576
	0.968414
	chr19
	57328257
	57328257
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	309
	1
	0.32%
	G
	158
	6
	3.66%
	R
	Somatic
	0.0080307

	intronic
	RCOR3
	　
	　
	　
	　
	0.46
	0.46
	0.46
	rs3767377
	　
	　
	　
	　
	　
	chr1
	211452678
	211452678
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	145
	0
	0%
	G
	54
	4
	6.90%
	R
	Somatic
	0.006177

	UTR3
	ZNF416
	　
	　
	　
	　
	0.14
	0.14
	0.14
	rs73060436
	　
	　
	　
	　
	　
	chr19
	58083467
	58083467
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	275
	0
	0%
	C
	146
	5
	3.31%
	Y
	Somatic
	0.0053582

	exonic
	SART3
	synonymous SNV
	NM_014706:c.G507C:p.V169V
	502;Name=lod=146
	　
	0.04
	0.04
	0.04
	rs11113986
	　
	　
	　
	　
	　
	chr12
	108941700
	108941700
	C
	G
	het
	.
	.
	.
	65
	0
	0%
	C
	81
	6
	6.90%
	S
	Somatic
	0.0325785

	exonic
	ZNF211
	nonsynonymous SNV
	NM_198855:c.C116T:p.A39V
	405;Name=lod=59
	　
	　
	　
	　
	　
	0.03
	0.081
	0.850387
	0.017158
	0.796112
	chr19
	58146022
	58146022
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	228
	1
	0.44%
	C
	126
	6
	4.55%
	Y
	Somatic
	0.0108157

	exonic
	CPSF3
	synonymous SNV
	NM_016207:c.A1413G:p.A471A
	675;Name=lod=740
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr2
	9593059
	9593059
	A
	G
	het
	.
	.
	.
	80
	0
	0%
	A
	27
	4
	12.90%
	R
	Somatic
	0.0052538

	exonic
	NOL10
	synonymous SNV
	NM_024894:c.G1986A:p.L662L
	504;Name=lod=149
	　
	0.3
	0.3
	0.3
	rs3732114
	　
	　
	　
	　
	　
	chr2
	10712278
	10712278
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	262
	1
	0.38%
	C
	175
	6
	3.31%
	Y
	Somatic
	0.0200984

	exonic
	ATP6V1C2
	synonymous SNV
	NM_001039362:c.G621A:p.V207V
	556;Name=lod=243
	　
	0.13
	0.13
	0.13
	rs72777388
	　
	　
	　
	　
	　
	chr2
	10912719
	10912719
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	463
	1
	0.22%
	G
	414
	6
	1.43%
	R
	Somatic
	0.0470773

	exonic
	ROCK2
	nonsynonymous SNV
	NM_004850:c.G3268A:p.E1090K
	588;Name=lod=326
	　
	　
	　
	　
	　
	0.01
	0.47
	0.999007
	0.563851
	0.999999
	chr2
	11337663
	11337663
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	260
	0
	0%
	C
	127
	4
	3.05%
	Y
	Somatic
	0.0122178

	intronic
	EFEMP1
	　
	　
	473;Name=lod=112
	　
	0.19
	0.19
	0.19
	rs2277886
	　
	　
	　
	　
	　
	chr2
	56149475
	56149475
	C
	G
	het
	.
	.
	.
	113
	0
	0%
	C
	81
	6
	6.90%
	S
	Somatic
	0.0061278

	exonic
	NBAS
	nonsynonymous SNV
	NM_015909:c.A727G:p.I243V
	　
	　
	0.4
	0.4
	0.4
	rs13029846
	0.47
	0.001
	0.038457
	0.794327
	0.992715
	chr2
	15674686
	15674686
	T
	C
	het
	.
	.
	.
	288
	0
	0%
	T
	174
	7
	3.87%
	Y
	Somatic
	0.001186

	exonic
	PHAX
	nonsynonymous SNV
	NM_032177:c.C244T:p.R82C
	518;Name=lod=170
	　
	0.1
	0.1
	0.1
	rs3734173
	0
	1
	0.998946
	0.999979
	1
	chr5
	125939409
	125939409
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	188
	1
	0.53%
	C
	135
	10
	6.90%
	Y
	Somatic
	0.0013555

	intronic
	HS1BP3
	　
	　
	　
	　
	0.36
	0.36
	0.36
	rs10199441
	　
	　
	　
	　
	　
	chr2
	20824658
	20824658
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	97
	0
	0%
	G
	217
	11
	4.82%
	R
	Somatic
	0.0188129

	exonic
	APOB
	nonsynonymous SNV
	NM_000384:c.C5279T:p.A1760V
	243;Name=lod=13
	　
	　
	　
	　
	　
	0.12
	0.036
	0.967419
	9.99E-04
	0.938736
	chr2
	21234461
	21234461
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	347
	0
	0%
	G
	171
	4
	2.29%
	R
	Somatic
	0.0123448

	exonic
	CXorf23
	nonsynonymous SNV
	NM_198279:c.C1415T:p.A472V
	591;Name=lod=337
	　
	　
	　
	　
	　
	0.11
	0.16
	0.99974
	0.140312
	0.861073
	chrX
	19973544
	19973544
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	200
	0
	0%
	G
	68
	5
	6.85%
	R
	Somatic
	0.0012332

	exonic
	C2orf16
	nonsynonymous SNV
	NM_032266:c.A2320G:p.I774V
	　
	　
	0.28
	0.28
	0.28
	rs1919128
	0
	0.409024
	0.973578
	0.001035
	0.852033
	chr2
	27801759
	27801759
	A
	G
	het
	.
	.
	.
	456
	0
	0%
	A
	144
	13
	8.28%
	R
	Somatic
	1.39E-08

	exonic
	C2orf16
	nonsynonymous SNV
	NM_032266:c.C2384T:p.A795V
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	0.01
	0.210631
	0.04753
	6.97E-04
	0.591054
	chr2
	27801823
	27801823
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	513
	2
	0.39%
	C
	248
	5
	1.98%
	Y
	Somatic
	0.042323

	exonic
	SUPT7L
	nonsynonymous SNV
	NM_014860:c.G1048A:p.E350K
	613;Name=lod=412
	　
	　
	　
	　
	　
	0.04
	0.98
	0.999241
	0.999901
	0.999999
	chr2
	27876549
	27876549
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	350
	0
	0%
	C
	267
	4
	1.48%
	Y
	Somatic
	0.0358144

	intronic
	LCLAT1
	　
	　
	412;Name=lod=63
	　
	0.13
	0.13
	0.13
	rs12466818
	　
	　
	　
	　
	　
	chr2
	30862980
	30862980
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	287
	0
	0%
	C
	190
	5
	2.56%
	Y
	Somatic
	0.0105083

	exonic
	KLRG1
	synonymous SNV
	NM_005810:c.T66C:p.Y22Y
	　
	　
	0.35
	0.35
	0.35
	rs1805723
	　
	　
	　
	　
	　
	chr12
	9142297
	9142297
	T
	C
	het
	.
	.
	.
	155
	0
	0%
	T
	96
	7
	6.80%
	Y
	Somatic
	0.0014246

	intronic
	WDR44
	　
	　
	　
	　
	0.22
	0.22
	0.22
	rs6603414
	　
	　
	　
	　
	　
	chrX
	117577477
	117577477
	T
	C
	het
	.
	.
	.
	203
	1
	0.49%
	T
	96
	7
	6.80%
	Y
	Somatic
	0.0023975

	UTR3
	CD226
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr18
	67531522
	67531522
	T
	A
	het
	.
	.
	.
	148
	0
	0%
	T
	55
	4
	6.78%
	W
	Somatic
	0.0061252

	intronic
	PRKD3
	　
	　
	　
	　
	0.23
	0.23
	0.23
	rs2302649
	　
	　
	　
	　
	　
	chr2
	37516481
	37516481
	T
	C
	het
	.
	.
	.
	92
	0
	0%
	T
	41
	5
	10.87%
	Y
	Somatic
	0.0035364

	exonic
	THUMPD2
	nonsynonymous SNV
	NM_025264:c.C1370T:p.S457L
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	0.24
	0.906
	0.988651
	0.0022
	0.458651
	chr2
	39964017
	39964017
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	419
	1
	0.24%
	G
	205
	4
	1.91%
	R
	Somatic
	0.0440947

	exonic
	MCPH1
	synonymous SNV
	NM_001172574:c.G420A:p.R140R
	272;Name=lod=17
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr8
	6293667
	6293667
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	136
	1
	0.73%
	G
	55
	4
	6.78%
	R
	Somatic
	0.0294187

	exonic
	ZNF770
	synonymous SNV
	NM_014106:c.G2016A:p.Q672Q
	556;Name=lod=243
	0.94
	0.46
	0.46
	0.46
	rs4923849
	　
	　
	　
	　
	　
	chr15
	35273620
	35273620
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	145
	0
	0%
	C
	69
	5
	6.76%
	Y
	Somatic
	0.0040178

	intronic
	HNRNPUL1
	　
	　
	　
	　
	0.25
	0.25
	0.25
	rs3752705
	　
	　
	　
	　
	　
	chr19
	41798111
	41798111
	A
	G
	het
	.
	.
	.
	193
	1
	0.52%
	A
	138
	10
	6.76%
	R
	Somatic
	0.0013193

	intronic
	BAIAP2L1
	　
	　
	　
	　
	0.33
	0.33
	0.33
	rs2107716
	　
	　
	　
	　
	　
	chr7
	97944744
	97944744
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	115
	0
	0%
	G
	69
	5
	6.76%
	R
	Somatic
	0.0084547

	exonic
	SLFN5
	nonsynonymous SNV
	NM_144975:c.C2390T:p.A797V
	　
	　
	0.14
	0.14
	0.14
	rs2291189
	　
	0
	0.899776
	0.38922
	0.472639
	chr17
	33592621
	33592621
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	177
	0
	0%
	C
	83
	6
	6.74%
	Y
	Somatic
	0.0012501

	exonic
	PSME4
	synonymous SNV
	NM_014614:c.C3033T:p.F1011F
	626;Name=lod=466
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr2
	54131204
	54131204
	G
	A
	het
	large_intestine
	carcinoma
	adenocarcinoma
	241
	0
	0%
	G
	115
	2
	1.71%
	R
	Somatic
	0.1061922

	UTR3
	CPNE3
	　
	　
	　
	　
	0.41
	0.41
	0.41
	rs1062850
	　
	　
	　
	　
	　
	chr8
	87570665
	87570665
	A
	C
	het
	.
	.
	.
	205
	0
	0%
	A
	83
	6
	6.74%
	M
	Somatic
	6.82E-04

	exonic
	ZC3HAV1
	nonsynonymous SNV
	NM_020119:c.G1454A:p.R485K
	　
	　
	0.23
	0.23
	0.23
	rs2236426
	0.04
	0.16
	0.029715
	0.031524
	0.187334
	chr7
	138764233
	138764233
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	137
	0
	0%
	C
	97
	7
	6.73%
	Y
	Somatic
	0.0024758

	exonic
	ODZ3
	synonymous SNV
	NM_001080477:c.T3579C:p.Y1193Y
	571;Name=lod=278
	　
	0.26
	0.26
	0.26
	rs7654255
	　
	　
	　
	　
	　
	chr4
	183664522
	183664522
	T
	C
	het
	.
	.
	.
	192
	0
	0%
	T
	153
	11
	6.71%
	Y
	Somatic
	1.65E-04

	intronic
	SMOC1
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	rs57609901
	　
	　
	　
	　
	　
	chr14
	70478183
	70478183
	C
	A
	het
	.
	.
	.
	68
	0
	0%
	C
	70
	5
	6.67%
	M
	Somatic
	0.0371724

	exonic
	PAPOLG
	synonymous SNV
	NM_022894:c.G975A:p.T325T
	653;Name=lod=603
	　
	　
	　
	　
	rs183405838
	　
	　
	　
	　
	　
	chr2
	61009088
	61009088
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	203
	0
	0%
	G
	187
	7
	3.61%
	R
	Somatic
	0.0062897

	exonic
	PRPSAP2
	synonymous SNV
	NM_001243940:c.A177G:p.T59T
	　
	　
	0.49
	0.49
	0.49
	rs4393623
	　
	　
	　
	　
	　
	chr17
	18775900
	18775900
	A
	G
	het
	.
	.
	.
	211
	0
	0%
	A
	126
	9
	6.67%
	R
	Somatic
	1.77E-04

	exonic
	ETAA1
	nonsynonymous SNV
	NM_019002:c.G1166A:p.S389N
	378;Name=lod=46
	　
	0.73
	0.73
	0.73
	rs3770657
	1
	0
	0.842975
	2.00E-06
	0.999092
	chr2
	67630980
	67630980
	G
	A
	het
	stomach
	carcinoma
	adenocarcinoma
	386
	0
	0%
	G
	132
	4
	2.94%
	R
	Somatic
	0.0044581

	intronic
	ZNF638
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr2
	71632783
	71632783
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	169
	0
	0%
	C
	41
	4
	8.89%
	Y
	Somatic
	0.0017538

	exonic
	ZNF638
	synonymous SNV
	NM_001014972:c.T3018C:p.I1006I
	355;Name=lod=37
	　
	0.39
	0.39
	0.39
	rs3732233
	　
	　
	　
	　
	　
	chr2
	71633275
	71633275
	T
	C
	het
	.
	.
	.
	243
	0
	0%
	T
	156
	5
	3.11%
	Y
	Somatic
	0.0096779

	intronic
	JAKMIP1
	　
	　
	　
	　
	0.23
	0.23
	0.23
	rs73196084
	　
	　
	　
	　
	　
	chr4
	6087371
	6087371
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	138
	0
	0%
	G
	70
	5
	6.67%
	R
	Somatic
	0.0049527

	intronic
	DNAH11
	　
	　
	　
	　
	0.48
	0.48
	0.48
	rs2072093
	　
	　
	　
	　
	　
	chr7
	21826199
	21826199
	G
	C
	het
	.
	.
	.
	147
	0
	0%
	G
	84
	6
	6.67%
	S
	Somatic
	0.0026963

	exonic
	DNAH6
	nonsynonymous SNV
	NM_001370:c.G1615A:p.G539S
	　
	　
	　
	　
	　
	rs143854392
	0.33
	　
	　
	　
	　
	chr2
	84784871
	84784871
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	271
	0
	0%
	G
	107
	4
	3.60%
	R
	Somatic
	0.0068573

	intronic
	MAT2A
	　
	　
	　
	　
	0.33
	0.33
	0.33
	rs2043675
	　
	　
	　
	　
	　
	chr2
	85769975
	85769975
	A
	G
	het
	.
	.
	.
	268
	0
	0%
	A
	122
	8
	6.15%
	R
	Somatic
	1.12E-04

	exonic
	VAMP8
	synonymous SNV
	NM_003761:c.A201G:p.R67R
	552;Name=lod=234
	　
	0.44
	0.44
	0.44
	rs1009
	　
	　
	　
	　
	　
	chr2
	85808737
	85808737
	A
	G
	het
	stomach
	carcinoma
	adenocarcinoma
	151
	0
	0%
	A
	214
	9
	4.04%
	R
	Somatic
	0.0089126

	ncRNA_exonic
	C3P1
	　
	　
	289;Name=lod=20
	　
	0.29
	0.29
	0.29
	rs4552116
	0
	0.957
	0.992112
	0.779397
	0.998071
	chr19
	10169278
	10169278
	T
	G
	het
	.
	.
	.
	102
	0
	0%
	T
	99
	7
	6.60%
	K
	Somatic
	0.0080752

	exonic
	PCLO
	nonsynonymous SNV
	NM_014510:c.G7423A:p.V2475I
	596;Name=lod=354
	　
	0.29
	0.29
	0.29
	rs10954696
	0.13
	　
	　
	　
	　
	chr7
	82582846
	82582846
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	132
	0
	0%
	C
	99
	7
	6.60%
	Y
	Somatic
	0.003104

	intergenic
	MIR4436A(dist=134947),NONE(dist=NONE)
	　
	　
	446;Name=lod=87
	0.9
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr2
	89246915
	89246915
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	391
	1
	0.26%
	G
	245
	5
	2%
	R
	Somatic
	0.0356173

	intergenic
	MIR4436A(dist=153793),NONE(dist=NONE)
	　
	　
	355;Name=lod=37
	0.9
	0.07
	0.07
	0.07
	rs4972078
	　
	　
	　
	　
	　
	chr2
	89265761
	89265761
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	290
	1
	0.34%
	C
	213
	10
	4.48%
	Y
	Somatic
	0.0014243

	intergenic
	MIR4436A(dist=1117292),LOC654342(dist=1595449)
	　
	　
	313;Name=lod=25
	0.99
	0.27
	0.27
	0.27
	rs842173
	1
	　
	　
	　
	　
	chr2
	90229260
	90229260
	T
	C
	het
	.
	.
	.
	226
	0
	0%
	T
	111
	6
	5.13%
	Y
	Somatic
	0.001445

	intergenic
	MIR4436A(dist=1148210),LOC654342(dist=1564531)
	　
	　
	524;Name=lod=180
	0.98
	0.02
	0.02
	0.02
	rs138677672
	　
	　
	　
	　
	　
	chr2
	90260178
	90260178
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	389
	0
	0%
	C
	240
	4
	1.64%
	Y
	Somatic
	0.0217439

	exonic
	EFCAB6
	synonymous SNV
	NM_022785:c.G15A:p.A5A
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr22
	44178184
	44178184
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	188
	1
	0.53%
	C
	71
	5
	6.58%
	Y
	Somatic
	0.0081664

	exonic
	TSGA10
	stopgain SNV
	NM_182911:c.C235T:p.R79X
	646;Name=lod=565
	　
	　
	　
	　
	　
	1
	0.734496
	0.999442
	1
	0.994483
	chr2
	99722136
	99722136
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	307
	0
	0%
	G
	118
	4
	3.28%
	R
	Somatic
	0.0063115

	exonic
	TBC1D8
	nonsynonymous SNV
	NM_001102426:c.A3322G:p.M1108V
	561;Name=lod=254
	　
	0.02
	0.02
	0.02
	rs3739011
	0.57
	　
	　
	　
	　
	chr2
	101624384
	101624384
	T
	C
	het
	.
	.
	.
	213
	0
	0%
	T
	179
	4
	2.19%
	Y
	Somatic
	0.0448015

	intronic
	GIMAP1-GIMAP5,GIMAP5
	　
	　
	　
	　
	0.37
	0.37
	0.37
	rs9657894
	　
	　
	　
	　
	　
	chr7
	150437927
	150437927
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	142
	1
	0.70%
	C
	71
	5
	6.58%
	Y
	Somatic
	0.0200037

	exonic
	SLC12A1
	synonymous SNV
	NM_000338:c.T1614C:p.Y538Y
	647;Name=lod=567
	　
	0.49
	0.49
	0.49
	rs6493311
	　
	　
	　
	　
	　
	chr15
	48539587
	48539587
	T
	C
	het
	.
	.
	.
	105
	0
	0%
	T
	57
	4
	6.56%
	Y
	Somatic
	0.0171056

	exonic
	CKAP2L
	synonymous SNV
	NM_152515:c.C222T:p.I74I
	　
	　
	0.002
	0.002
	0.002
	rs77207496
	　
	　
	　
	　
	　
	chr2
	113514726
	113514726
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	290
	0
	0%
	G
	150
	4
	2.60%
	R
	Somatic
	0.0141054

	exonic
	PSD4
	nonsynonymous SNV
	NM_012455:c.G1084A:p.A362T
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	0.28
	0
	0.149613
	6.54E-04
	0.058515
	chr2
	113942561
	113942561
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	289
	0
	0%
	G
	490
	7
	1.41%
	R
	Somatic
	0.039787

	exonic
	PSME4
	nonsynonymous SNV
	NM_014614:c.G4022A:p.R1341H
	690;Name=lod=850
	　
	　
	　
	　
	　
	0.01
	0.91
	0.084522
	0.995298
	1
	chr2
	54120827
	54120827
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	186
	0
	0%
	C
	57
	4
	6.56%
	Y
	Somatic
	0.003448

	exonic
	CLASP1
	nonsynonymous SNV
	NM_001142274:c.G2791A:p.V931I
	724;Name=lod=1165
	　
	　
	　
	　
	　
	0.22
	　
	　
	　
	　
	chr2
	122159110
	122159110
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	601
	0
	0%
	C
	295
	5
	1.67%
	Y
	Somatic
	0.0040019

	exonic
	CLASP1
	synonymous SNV
	NM_001142273:c.C1500T:p.S500S
	554;Name=lod=237
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr2
	122208512
	122208512
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	261
	1
	0.38%
	G
	107
	4
	3.60%
	R
	Somatic
	0.0289789

	exonic
	MSRB2
	nonsynonymous SNV
	NM_012228:c.A137G:p.E46G
	　
	　
	0.03
	0.03
	0.03
	rs2296466
	0.02
	0.764
	0.977563
	0.006016
	0.053995
	chr10
	23393091
	23393091
	A
	G
	het
	.
	.
	.
	207
	0
	0%
	A
	144
	10
	6.49%
	R
	Somatic
	1.68E-04

	exonic
	FASTKD1
	synonymous SNV
	NM_024622:c.A1677G:p.S559S
	472;Name=lod=111
	　
	0.09
	0.09
	0.09
	rs2290010
	　
	　
	　
	　
	　
	chr2
	170402752
	170402752
	T
	C
	het
	.
	.
	.
	118
	0
	0%
	T
	72
	5
	6.49%
	Y
	Somatic
	0.0088551

	exonic
	UBXN4
	synonymous SNV
	NM_014607:c.A303G:p.E101E
	647;Name=lod=570
	　
	0.2
	0.2
	0.2
	rs1050115
	　
	　
	　
	　
	　
	chr2
	136511817
	136511817
	A
	G
	het
	prostate
	carcinoma
	adenocarcinoma
	206
	0
	0%
	A
	217
	6
	2.69%
	R
	Somatic
	0.0190933

	exonic
	TNFSF15
	nonsynonymous SNV
	NM_001204344:c.T153A:p.F51L
	　
	　
	0.008
	0.008
	0.008
	rs16931745
	1
	0
	0.856791
	2.60E-05
	0.532919
	chr9
	117553158
	117553158
	A
	T
	het
	.
	.
	.
	123
	0
	0%
	A
	72
	5
	6.49%
	W
	Somatic
	0.007792

	intronic
	LRP1B
	　
	　
	　
	　
	0.46
	0.46
	0.46
	rs13387241
	　
	　
	　
	　
	　
	chr2
	140992337
	140992337
	C
	A
	het
	.
	.
	.
	95
	1
	1.04%
	C
	44
	4
	8.33%
	M
	Somatic
	0.0423942

	exonic
	LRP1B
	synonymous SNV
	NM_018557:c.C13515T:p.N4505N
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr2
	140995766
	140995766
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	237
	0
	0%
	G
	102
	5
	4.67%
	R
	Somatic
	0.0027267

	exonic
	TTC5
	nonsynonymous SNV
	NM_138376:c.T581C:p.F194S
	629;Name=lod=480
	　
	　
	　
	　
	　
	0
	0.999
	0.998266
	0.999873
	1
	chr14
	20767014
	20767014
	A
	G
	het
	.
	.
	.
	73
	0
	0%
	A
	58
	4
	6.45%
	R
	Somatic
	0.0421561

	exonic
	LRP1B
	nonsynonymous SNV
	NM_018557:c.G6373A:p.G2125S
	603;Name=lod=377
	　
	　
	　
	　
	rs147767913
	0.09
	0.949
	0.998095
	0.77249
	1
	chr2
	141459344
	141459344
	C
	T
	het
	lung
	carcinoma
	adenocarcinoma
	234
	0
	0%
	C
	105
	4
	3.67%
	Y
	Somatic
	0.0098172

	exonic
	LRP1B
	nonsynonymous SNV
	NM_018557:c.G1795C:p.D599H
	657;Name=lod=623
	　
	　
	　
	　
	　
	0.39
	0.997
	0.998473
	0.852709
	1
	chr2
	141777666
	141777666
	C
	G
	het
	.
	.
	.
	225
	0
	0%
	C
	56
	5
	8.20%
	S
	Somatic
	3.86E-04

	exonic
	KIF5C
	synonymous SNV
	NM_004522:c.G2358A:p.G786G
	593;Name=lod=344
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr2
	149857281
	149857281
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	291
	0
	0%
	G
	217
	4
	1.81%
	R
	Somatic
	0.0341772

	intronic
	GNAS
	　
	　
	　
	　
	0.001
	0.001
	0.001
	rs150061093
	　
	　
	　
	　
	　
	chr20
	57474550
	57474550
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	166
	0
	0%
	C
	58
	4
	6.45%
	Y
	Somatic
	0.0050871

	intronic
	GNA14
	　
	　
	　
	　
	0.06
	0.06
	0.06
	rs79295433
	　
	　
	　
	　
	　
	chr9
	80040463
	80040463
	A
	G
	het
	.
	.
	.
	155
	0
	0%
	A
	131
	9
	6.43%
	R
	Somatic
	0.0010623

	exonic
	NEB
	synonymous SNV
	NM_001164507:c.C7647T:p.Y2549Y
	452;Name=lod=92
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr2
	152500641
	152500641
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	375
	0
	0%
	G
	193
	24
	11.06%
	R
	Somatic
	1.48E-11

	exonic
	CACNB4
	nonsynonymous SNV
	NM_001005747:c.G1256A:p.R419Q
	719;Name=lod=1113
	　
	　
	　
	　
	　
	0.05
	　
	　
	　
	　
	chr2
	152695838
	152695838
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	282
	0
	0%
	C
	91
	4
	4.21%
	Y
	Somatic
	0.0038432

	exonic
	OR52I2
	nonsynonymous SNV
	NM_001005170:c.C500T:p.T167M
	259;Name=lod=15
	　
	0.33
	0.33
	0.33
	rs1847632
	0
	0.99
	0.959077
	0.089515
	0.999843
	chr11
	4608542
	4608542
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	173
	0
	0%
	C
	73
	5
	6.41%
	Y
	Somatic
	0.0026469

	exonic
	LY75,LY75-CD302
	nonsynonymous SNV
	NM_001198759:c.A2651C:p.D884A
	　
	　
	0.08
	0.08
	0.08
	rs3815875
	0.51
	0.001
	0.007744
	0.076458
	0.590886
	chr2
	160710153
	160710153
	T
	G
	het
	stomach
	carcinoma
	adenocarcinoma
	230
	0
	0%
	T
	105
	4
	3.67%
	K
	Somatic
	0.0102909

	exonic
	KRT84
	synonymous SNV
	NM_033045:c.T1266C:p.D422D
	　
	　
	0.29
	0.29
	0.29
	rs1732293
	　
	　
	　
	　
	　
	chr12
	52774305
	52774305
	A
	G
	het
	.
	.
	.
	94
	0
	0%
	A
	73
	5
	6.41%
	R
	Somatic
	0.0178452

	exonic
	LY75,LY75-CD302
	synonymous SNV
	NM_001198759:c.A1335T:p.T445T
	559;Name=lod=250
	　
	0.06
	0.06
	0.06
	rs2666989
	　
	　
	　
	　
	　
	chr2
	160737663
	160737663
	T
	A
	het
	stomach
	carcinoma
	adenocarcinoma
	243
	0
	0%
	T
	137
	5
	3.52%
	W
	Somatic
	0.0065245

	intronic
	ALS2
	　
	　
	502;Name=lod=146
	　
	0.24
	0.24
	0.24
	rs3219153
	　
	　
	　
	　
	　
	chr2
	202633582
	202633582
	A
	G
	het
	.
	.
	.
	100
	0
	0%
	A
	59
	4
	6.35%
	R
	Somatic
	0.0210167

	intronic
	TANK
	　
	　
	　
	　
	0.45
	0.45
	0.45
	rs3754970
	　
	　
	　
	　
	　
	chr2
	162091836
	162091836
	T
	C
	het
	.
	.
	.
	271
	1
	0.37%
	T
	125
	6
	4.58%
	Y
	Somatic
	0.005573

	exonic
	SCN2A
	synonymous SNV
	NM_001040143:c.T4914A:p.R1638R
	468;Name=lod=106
	　
	0.24
	0.24
	0.24
	rs2060198
	　
	　
	　
	　
	　
	chr2
	166245230
	166245230
	T
	A
	het
	.
	.
	.
	340
	2
	0.58%
	T
	294
	9
	2.97%
	W
	Somatic
	0.0196857

	intergenic
	XIRP2(dist=454929),B3GALT1(dist=103992)
	　
	　
	　
	0.95
	0.07
	0.07
	0.07
	rs4086156
	　
	　
	　
	　
	　
	chr2
	168571190
	168571190
	T
	G
	het
	.
	.
	.
	481
	0
	0%
	T
	195
	8
	3.94%
	K
	Somatic
	5.45E-05

	intronic
	SCUBE2
	　
	　
	　
	　
	0.09
	0.09
	0.09
	rs3751058
	　
	　
	　
	　
	　
	chr11
	9051406
	9051406
	T
	C
	het
	.
	.
	.
	206
	1
	0.48%
	T
	133
	9
	6.34%
	Y
	Somatic
	0.0016963

	exonic
	LYZL2
	synonymous SNV
	NM_183058:c.C510T:p.N170N
	　
	0.9
	0.4
	0.4
	0.4
	rs9954
	　
	　
	　
	　
	　
	chr10
	30901756
	30901756
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	108
	0
	0%
	G
	74
	5
	6.33%
	R
	Somatic
	0.0124822

	intronic
	PSAP
	　
	　
	　
	　
	0.2
	0.2
	0.2
	rs4747202
	　
	　
	　
	　
	　
	chr10
	73577267
	73577267
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	117
	0
	0%
	G
	89
	6
	6.32%
	R
	Somatic
	0.0074027

	intronic
	SLC25A12
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr2
	172669786
	172669786
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	93
	0
	0%
	G
	40
	4
	9.09%
	R
	Somatic
	0.0096662

	exonic
	HNRNPA3
	synonymous SNV
	NM_194247:c.G624A:p.Q208Q
	631;Name=lod=488
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr2
	178081301
	178081301
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	225
	0
	0%
	G
	153
	4
	2.55%
	R
	Somatic
	0.0278911

	exonic
	TTN
	nonsynonymous SNV
	NM_003319:c.A67852G:p.S22618G
	627;Name=lod=469
	　
	0.02
	0.02
	0.02
	rs72648257
	　
	　
	　
	　
	　
	chr2
	179411011
	179411011
	T
	C
	het
	.
	.
	.
	361
	0
	0%
	T
	188
	8
	4.08%
	Y
	Somatic
	2.14E-04

	exonic
	TTN
	synonymous SNV
	NM_003319:c.G24489A:p.A8163A
	　
	　
	0.03
	0.03
	0.03
	rs2288566
	　
	　
	　
	　
	　
	chr2
	179474466
	179474466
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	488
	1
	0.20%
	C
	219
	6
	2.67%
	Y
	Somatic
	0.0048103

	exonic
	MOCOS
	nonsynonymous SNV
	NM_017947:c.T2600C:p.V867A
	466;Name=lod=104
	　
	0.05
	0.05
	0.05
	rs1057251
	0
	0.063
	0.998597
	0.006647
	0.974125
	chr18
	33848581
	33848581
	T
	C
	het
	.
	.
	.
	208
	1
	0.48%
	T
	89
	6
	6.32%
	Y
	Somatic
	0.0043391

	exonic
	TTN
	nonsynonymous SNV
	NM_133378:c.G26420A:p.R8807Q
	536;Name=lod=202
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr2
	179568945
	179568945
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	311
	0
	0%
	C
	107
	4
	3.60%
	Y
	Somatic
	0.0045974

	intronic
	TTN
	　
	　
	　
	　
	0.08
	0.08
	0.08
	rs2562837
	　
	　
	　
	　
	　
	chr2
	179579694
	179579694
	T
	A
	het
	.
	.
	.
	301
	0
	0%
	T
	182
	4
	2.15%
	W
	Somatic
	0.0208546

	exonic
	ZNF682
	synonymous SNV
	NM_001077349:c.C27A:p.V9V
	317;Name=lod=26
	　
	0.07
	0.07
	0.07
	rs61739376
	　
	　
	　
	　
	　
	chr19
	20135066
	20135066
	G
	T
	het
	.
	.
	.
	196
	0
	0%
	G
	75
	5
	6.25%
	K
	Somatic
	0.0018681

	exonic
	BCAS1
	nonsynonymous SNV
	NM_003657:c.C70A:p.Q24K
	　
	　
	0.55
	0.55
	0.55
	rs394732
	1
	0
	0.146882
	0
	0.885596
	chr20
	52675188
	52675188
	G
	T
	het
	.
	.
	.
	206
	0
	0%
	G
	75
	5
	6.25%
	K
	Somatic
	0.0015615

	exonic
	TTN
	synonymous SNV
	NM_003319:c.T11166C:p.I3722I
	391;Name=lod=52
	　
	0.08
	0.08
	0.08
	rs2742357
	　
	　
	　
	　
	　
	chr2
	179605705
	179605705
	A
	G
	het
	.
	.
	.
	255
	0
	0%
	A
	89
	7
	7.29%
	R
	Somatic
	9.72E-05

	exonic
	TTN
	nonsynonymous SNV
	NM_133379:c.G15416T:p.R5139M
	369;Name=lod=42
	　
	0.08
	0.08
	0.08
	rs66677602
	0
	0.53328
	0.988033
	2.29E-04
	0.853668
	chr2
	179611711
	179611711
	C
	A
	het
	.
	.
	.
	329
	0
	0%
	C
	124
	10
	7.46%
	M
	Somatic
	3.22E-06

	exonic
	TTN
	synonymous SNV
	NM_003319:c.G9249A:p.V3083V
	454;Name=lod=93
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr2
	179632570
	179632570
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	227
	0
	0%
	C
	135
	4
	2.88%
	Y
	Somatic
	0.0202475

	intronic
	ABCG2
	　
	　
	　
	　
	0.1
	0.1
	0.1
	rs2231156
	　
	　
	　
	　
	　
	chr4
	89020427
	89020427
	C
	A
	het
	.
	.
	.
	186
	0
	0%
	C
	90
	6
	6.25%
	M
	Somatic
	0.0014002

	exonic
	CCDC141
	nonsynonymous SNV
	NM_173648:c.G2650A:p.A884T
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	0.03
	0.101
	0.948362
	0.010123
	0.978872
	chr2
	179730568
	179730568
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	411
	0
	0%
	C
	536
	6
	1.11%
	Y
	Somatic
	0.033437

	intronic
	RNF216
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr7
	5756315
	5756315
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	94
	0
	0%
	C
	60
	4
	6.25%
	Y
	Somatic
	0.0254231

	exonic
	MYO1B
	synonymous SNV
	NM_001130158:c.C1182T:p.F394F
	625;Name=lod=464
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr2
	192235015
	192235015
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	195
	0
	0%
	C
	45
	4
	8.16%
	Y
	Somatic
	0.0014705

	intronic
	DCX
	　
	　
	　
	　
	0.01
	0.01
	0.01
	rs145046303
	　
	　
	　
	　
	　
	chrX
	110574313
	110574313
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	98
	0
	0%
	G
	60
	4
	6.25%
	R
	Somatic
	0.0229818

	exonic
	DNAH7
	synonymous SNV
	NM_018897:c.A3486C:p.A1162A
	　
	　
	0.48
	0.48
	0.48
	rs1489802
	　
	　
	　
	　
	　
	chr2
	196791276
	196791276
	T
	G
	het
	.
	.
	.
	230
	0
	0%
	T
	97
	5
	4.90%
	K
	Somatic
	0.0025541

	exonic
	SLC22A25
	nonsynonymous SNV
	NM_199352:c.A748G:p.S250G
	　
	　
	0.41
	0.41
	0.41
	rs11231409
	1
	0.001
	0.116137
	3.30E-05
	0.668878
	chr11
	62984868
	62984868
	T
	C
	het
	.
	.
	.
	128
	1
	0.78%
	T
	91
	6
	6.19%
	Y
	Somatic
	0.0257953

	intronic
	SF3B1
	　
	　
	　
	　
	0.21
	0.21
	0.21
	rs16865262
	　
	　
	　
	　
	　
	chr2
	198263146
	198263146
	T
	C
	het
	.
	.
	.
	284
	0
	0%
	T
	130
	4
	2.99%
	Y
	Somatic
	0.0102411

	intronic
	NUP93
	　
	　
	　
	　
	0.04
	0.04
	0.04
	rs3816116
	　
	　
	　
	　
	　
	chr16
	56863027
	56863027
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	211
	1
	0.47%
	G
	106
	7
	6.19%
	R
	Somatic
	0.0030736

	intronic
	CERKL
	　
	　
	470;Name=lod=108
	　
	0.16
	0.16
	0.16
	rs12623687
	　
	　
	　
	　
	　
	chr2
	182414358
	182414358
	T
	C
	het
	.
	.
	.
	208
	0
	0%
	T
	91
	6
	6.19%
	Y
	Somatic
	9.29E-04

	exonic
	ALS2
	nonsynonymous SNV
	NM_001135745:c.C998T:p.A333V
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	0.05
	0.011
	0.85613
	0.003049
	0.716708
	chr2
	202625719
	202625719
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	253
	0
	0%
	G
	181
	3
	1.63%
	R
	Somatic
	0.0739406

	intronic
	GYS2
	　
	　
	443;Name=lod=84
	　
	0.18
	0.18
	0.18
	rs8192697
	　
	　
	　
	　
	　
	chr12
	21715989
	21715989
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	145
	0
	0%
	C
	76
	5
	6.17%
	Y
	Somatic
	0.0054524

	intronic
	DYNC1H1
	　
	　
	　
	　
	0.22
	0.22
	0.22
	rs2251644
	　
	　
	　
	　
	　
	chr14
	102467847
	102467847
	A
	G
	het
	.
	.
	.
	143
	0
	0%
	A
	76
	5
	6.17%
	R
	Somatic
	0.0057025

	exonic
	C17orf57
	stopgain SNV
	NM_152347:c.C631T:p.R211X
	329;Name=lod=29
	　
	0.08
	0.08
	0.08
	rs71377306
	1
	0.726184
	0.95247
	1
	0.991156
	chr17
	45425287
	45425287
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	190
	0
	0%
	C
	76
	5
	6.17%
	Y
	Somatic
	0.002183

	UTR5
	EEF1B2
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr2
	207024657
	207024657
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	197
	0
	0%
	C
	180
	3
	1.64%
	Y
	Somatic
	0.1107354

	exonic
	ADAM23
	nonsynonymous SNV
	NM_003812:c.G1276A:p.A426T
	685;Name=lod=811
	　
	　
	　
	　
	　
	0
	0.998
	0.999728
	0.999981
	0.999993
	chr2
	207426948
	207426948
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	611
	0
	0%
	G
	312
	6
	1.89%
	R
	Somatic
	0.0015592

	exonic
	C2orf67
	synonymous SNV
	NM_152519:c.T1599C:p.L533L
	621;Name=lod=444
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr2
	210940432
	210940432
	A
	G
	het
	.
	.
	.
	120
	0
	0%
	A
	49
	2
	3.92%
	R
	Somatic
	0.0877193

	exonic
	SPAG16
	nonsynonymous SNV
	NM_001025436:c.C241A:p.Q81K
	522;Name=lod=177
	　
	　
	　
	　
	　
	0.4
	0.001
	0.882518
	0.009336
	0.828477
	chr2
	214162043
	214162043
	C
	A
	het
	.
	.
	.
	247
	0
	0%
	C
	122
	4
	3.17%
	M
	Somatic
	0.0126119

	exonic
	PECR
	nonsynonymous SNV
	NM_018441:c.G445A:p.E149K
	513;Name=lod=162
	　
	0.16
	0.16
	0.16
	rs1429148
	0.23
	0.004
	0.97136
	0.994921
	0.922488
	chr2
	216923679
	216923679
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	116
	0
	0%
	C
	47
	4
	7.84%
	Y
	Somatic
	0.0079951

	exonic
	RNF25
	synonymous SNV
	NM_022453:c.A66G:p.V22V
	595;Name=lod=348
	　
	0.15
	0.15
	0.15
	rs16859170
	　
	　
	　
	　
	　
	chr2
	219533378
	219533378
	T
	C
	het
	.
	.
	.
	243
	0
	0%
	T
	187
	5
	2.60%
	Y
	Somatic
	0.016266

	intronic
	ZNF610
	　
	　
	　
	　
	0.01
	0.01
	0.01
	rs2560889
	　
	　
	　
	　
	　
	chr19
	52857105
	52857105
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	128
	0
	0%
	G
	76
	5
	6.17%
	R
	Somatic
	0.0080907

	exonic
	COL4A4
	nonsynonymous SNV
	NM_000092:c.G889A:p.A297T
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	0.35
	0.666
	0.149613
	0.001317
	0.645081
	chr2
	227967546
	227967546
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	276
	1
	0.36%
	C
	121
	4
	3.20%
	Y
	Somatic
	0.0342086

	exonic
	MUC16
	nonsynonymous SNV
	NM_024690:c.G37541C:p.S12514T
	　
	　
	0.64
	0.64
	0.64
	rs12981679
	　
	　
	　
	　
	　
	chr19
	9019605
	9019605
	C
	G
	het
	.
	.
	.
	151
	0
	0%
	C
	137
	9
	6.16%
	S
	Somatic
	0.0014733

	exonic
	MFF
	synonymous SNV
	NM_020194:c.G363A:p.T121T
	　
	　
	0.06
	0.06
	0.06
	rs11557342
	　
	　
	　
	　
	　
	chr2
	228197238
	228197238
	G
	A
	het
	stomach
	carcinoma
	adenocarcinoma
	792
	0
	0%
	G
	284
	8
	2.74%
	R
	Somatic
	2.58E-05

	UTR3
	WDR69
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr2
	228788706
	228788706
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	90
	0
	0%
	G
	47
	4
	7.84%
	R
	Somatic
	0.0158393

	exonic
	SPHKAP
	stopgain SNV
	NM_001142644:c.C4624T:p.R1542X
	553;Name=lod=235
	　
	　
	　
	　
	　
	1
	0.733569
	0.987923
	1
	0.999971
	chr2
	228860235
	228860235
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	449
	0
	0%
	G
	440
	5
	1.12%
	R
	Somatic
	0.0302125

	exonic
	KCNJ13
	nonsynonymous SNV
	NM_001172417:c.G724A:p.V242I
	665;Name=lod=671
	　
	　
	　
	　
	　
	0.21
	0
	0.238765
	0.007606
	0.746094
	chr2
	233633020
	233633020
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	315
	0
	0%
	C
	133
	4
	2.92%
	Y
	Somatic
	0.0081832

	exonic
	UGT1A9
	nonsynonymous SNV
	NM_021027:c.G665A:p.R222H
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	0.51
	0.11971
	0.230128
	0.001183
	0.645058
	chr2
	234581245
	234581245
	G
	A
	het
	large_intestine
	carcinoma
	adenocarcinoma
	677
	1
	0.15%
	G
	259
	4
	1.52%
	R
	Somatic
	0.0233733

	exonic
	UGT1A5
	synonymous SNV
	NM_019078:c.C645T:p.L215L
	　
	0.91
	0.08
	0.08
	0.08
	rs17868333
	　
	　
	　
	　
	　
	chr2
	234622282
	234622282
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	328
	1
	0.30%
	C
	224
	5
	2.18%
	Y
	Somatic
	0.045084

	UTR5
	PIGC
	　
	　
	　
	0.91
	0.2
	0.2
	0.2
	rs13932
	　
	　
	　
	　
	　
	chr1
	172411768
	172411768
	T
	C
	het
	.
	.
	.
	206
	0
	0%
	T
	122
	8
	6.15%
	Y
	Somatic
	4.38E-04

	UTR3
	PPIG
	　
	　
	499;Name=lod=142
	0.93
	0.01
	0.01
	0.01
	rs74263912
	　
	　
	　
	　
	　
	chr2
	170494067
	170494067
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	160
	0
	0%
	G
	61
	4
	6.15%
	R
	Somatic
	0.0065123

	exonic
	FAT2
	synonymous SNV
	NM_001447:c.C2361T:p.I787I
	433;Name=lod=77
	　
	0.42
	0.42
	0.42
	rs3734059
	　
	　
	　
	　
	　
	chr5
	150946132
	150946132
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	87
	0
	0%
	G
	61
	4
	6.15%
	R
	Somatic
	0.0316758

	exonic
	DEFB126
	nonsynonymous SNV
	NM_030931:c.G133T:p.V45L
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	0.31
	0.011
	0.123871
	1.00E-06
	0.15681
	chr20
	126130
	126130
	G
	T
	het
	.
	.
	.
	245
	0
	0%
	G
	101
	2
	1.94%
	K
	Somatic
	0.0870019

	exonic
	SLC4A11
	synonymous SNV
	NM_032034:c.C1833T:p.C611C
	476;Name=lod=115
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr20
	3210056
	3210056
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	141
	0
	0%
	G
	176
	6
	3.30%
	R
	Somatic
	0.0308559

	exonic
	C20orf194
	nonsynonymous SNV
	NM_001009984:c.G1306A:p.G436R
	514;Name=lod=163
	　
	　
	　
	　
	　
	0
	0.995
	0.999392
	0.999977
	1
	chr20
	3303303
	3303303
	C
	T
	het
	lung
	carcinoma
	adenocarcinoma
	575
	1
	0.17%
	C
	305
	7
	2.24%
	Y
	Somatic
	0.0035271

	intronic
	SLC47A1
	　
	　
	　
	　
	0.19
	0.19
	0.19
	rs2247437
	　
	　
	　
	　
	　
	chr17
	19454725
	19454725
	G
	C
	het
	.
	.
	.
	111
	0
	0%
	G
	108
	7
	6.09%
	S
	Somatic
	0.0080543

	intronic
	FERMT1
	　
	　
	　
	　
	0.23
	0.23
	0.23
	rs2326719
	　
	　
	　
	　
	　
	chr20
	6093090
	6093090
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	220
	0
	0%
	G
	127
	5
	3.79%
	R
	Somatic
	0.0070675

	exonic
	PAK7
	nonsynonymous SNV
	NM_177990:c.G1532A:p.S511N
	529;Name=lod=189
	　
	0.54
	0.54
	0.54
	rs2297345
	1
	0
	0.980503
	2.36E-04
	1
	chr20
	9543622
	9543622
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	306
	0
	0%
	C
	134
	16
	10.67%
	Y
	Somatic
	1.07E-08

	exonic
	PAK7
	synonymous SNV
	NM_177990:c.C1468T:p.L490L
	594;Name=lod=347
	　
	0.09
	0.09
	0.09
	rs6133723
	　
	　
	　
	　
	　
	chr20
	9546554
	9546554
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	452
	0
	0%
	G
	263
	5
	1.87%
	R
	Somatic
	0.0069785

	exonic
	MACROD2
	nonsynonymous SNV
	NM_080676:c.C352T:p.R118C
	652;Name=lod=593
	　
	　
	　
	　
	　
	0
	0.997
	0.998906
	0.295266
	0.997721
	chr20
	14665539
	14665539
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	284
	0
	0%
	C
	156
	4
	2.50%
	Y
	Somatic
	0.0164599

	exonic;splicing
	RRBP1;RRBP1
	nonsynonymous SNV
	NM_004587:c.G763A:p.A255T
	503;Name=lod=147
	　
	　
	　
	　
	　
	0
	0.949
	0.99926
	0.99949
	0.998932
	chr20
	17622564
	17622564
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	298
	0
	0%
	C
	227
	5
	2.16%
	Y
	Somatic
	0.0156833

	exonic
	ZNF337
	nonsynonymous SNV
	NM_015655:c.A487T:p.T163S
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	0.21
	0.147
	0.165947
	0.001002
	0.633137
	chr20
	25657437
	25657437
	T
	A
	het
	.
	.
	.
	294
	0
	0%
	T
	169
	2
	1.17%
	W
	Somatic
	0.134733

	exonic
	TPX2
	synonymous SNV
	NM_012112:c.G2136A:p.V712V
	559;Name=lod=249
	　
	　
	　
	　
	rs147664532
	　
	　
	　
	　
	　
	chr20
	30388775
	30388775
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	315
	0
	0%
	G
	208
	6
	2.80%
	R
	Somatic
	0.0042015

	exonic
	ASXL1
	nonsynonymous SNV
	NM_015338:c.C2582T:p.A861V
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	0.24
	0.46038
	0.913509
	2.90E-05
	0.749304
	chr20
	31023097
	31023097
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	484
	0
	0%
	C
	214
	4
	1.83%
	Y
	Somatic
	0.0091238

	exonic
	C2orf16
	nonsynonymous SNV
	NM_032266:c.T2054C:p.V685A
	　
	　
	0.31
	0.31
	0.31
	rs1919127
	0
	0.076
	0.779215
	3.16E-04
	0.784636
	chr2
	27801493
	27801493
	T
	C
	het
	.
	.
	.
	208
	0
	0%
	T
	93
	6
	6.06%
	Y
	Somatic
	0.0010122

	exonic
	L3MBTL1
	nonsynonymous SNV
	NM_015478:c.G1071A:p.M357I
	607;Name=lod=392
	　
	　
	　
	　
	　
	0.01
	0.994
	0.999678
	0.07739
	1
	chr20
	42161469
	42161469
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	139
	1
	0.71%
	G
	239
	62
	20.60%
	R
	Somatic
	1.30E-10

	exonic
	NUDT3,RPS10-NUDT3
	nonsynonymous SNV
	NM_006703:c.C227T:p.T76I
	598;Name=lod=359
	　
	　
	　
	　
	　
	0.08
	0.036
	0.999478
	0.998953
	1
	chr6
	34263446
	34263446
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	119
	0
	0%
	G
	62
	4
	6.06%
	R
	Somatic
	0.0152569

	exonic
	WFDC3
	nonsynonymous SNV
	NM_080614:c.C106G:p.H36D
	　
	　
	0.67
	0.67
	0.67
	rs6032538
	1
	0
	0.770401
	3.40E-05
	0.957707
	chr20
	44417675
	44417675
	G
	C
	het
	.
	.
	.
	198
	0
	0%
	G
	207
	7
	3.27%
	S
	Somatic
	0.0097233

	exonic
	TNNC2
	synonymous SNV
	NM_003279:c.G384T:p.T128T
	520;Name=lod=173
	　
	0.42
	0.42
	0.42
	rs4629
	　
	　
	　
	　
	　
	chr20
	44452697
	44452697
	C
	A
	het
	.
	.
	.
	363
	0
	0%
	C
	353
	9
	2.49%
	M
	Somatic
	0.0018342

	intronic
	ARFGEF2
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr20
	47628442
	47628442
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	304
	0
	0%
	G
	261
	4
	1.51%
	R
	Somatic
	0.0464779

	ncRNA_intronic
	MIR1256
	　
	　
	　
	　
	0.04
	0.04
	0.04
	rs141660196
	　
	　
	　
	　
	　
	chrX
	103267327
	103267327
	A
	G
	het
	.
	.
	.
	173
	0
	0%
	A
	62
	4
	6.06%
	R
	Somatic
	0.0054368

	exonic
	BCAS1
	nonsynonymous SNV
	NM_003657:c.T1747C:p.S583P
	448;Name=lod=88
	　
	0.09
	0.09
	0.09
	rs1055246
	0.03
	0.597774
	0.961366
	0.556979
	0.999369
	chr20
	52561469
	52561469
	A
	G
	het
	prostate
	carcinoma
	adenocarcinoma
	278
	0
	0%
	A
	231
	5
	2.12%
	R
	Somatic
	0.0199388

	exonic
	CYP2A7
	nonsynonymous SNV
	NM_030589:c.T950C:p.M317T
	272;Name=lod=17
	0.96
	0.26
	0.26
	0.26
	rs2261144
	0.15
	0.997
	0.798641
	0.708053
	0.999988
	chr19
	41383153
	41383153
	A
	G
	het
	.
	.
	.
	90
	0
	0%
	A
	125
	8
	6.02%
	R
	Somatic
	0.0146665

	exonic
	ZNF638
	synonymous SNV
	NM_001014972:c.C3132T:p.N1044N
	425;Name=lod=71
	　
	0.39
	0.39
	0.39
	rs6714975
	　
	　
	　
	　
	　
	chr2
	71633389
	71633389
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	142
	1
	0.70%
	C
	78
	5
	6.02%
	Y
	Somatic
	0.0261686

	UTR5
	MC3R
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	0.1
	0
	0.917781
	7.65E-04
	0.807292
	chr20
	54823841
	54823841
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	339
	0
	0%
	G
	307
	6
	1.92%
	R
	Somatic
	0.0119362

	exonic
	CHGB
	nonsynonymous SNV
	NM_001819:c.C1238T:p.P413L
	　
	　
	0.14
	0.14
	0.14
	rs742710
	0.24
	0
	0.032134
	0.002057
	0.022118
	chr20
	5904028
	5904028
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	205
	1
	0.49%
	C
	156
	10
	6.02%
	Y
	Somatic
	0.001795

	exonic
	TNKS2
	synonymous SNV
	NM_025235:c.G2361A:p.A787A
	　
	　
	0.33
	0.33
	0.33
	rs3758499
	　
	　
	　
	　
	　
	chr10
	93608142
	93608142
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	99
	0
	0%
	G
	94
	6
	6%
	R
	Somatic
	0.0149125

	exonic
	OR5A1
	synonymous SNV
	NM_001004728:c.C120G:p.T40T
	　
	　
	0.14
	0.14
	0.14
	rs11605572
	　
	　
	　
	　
	　
	chr11
	59210761
	59210761
	C
	G
	het
	.
	.
	.
	156
	0
	0%
	C
	94
	6
	6%
	S
	Somatic
	0.0032346

	exonic
	TH1L
	synonymous SNV
	NM_198976:c.C585T:p.C195C
	486;Name=lod=126
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr20
	57564596
	57564596
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	369
	1
	0.27%
	C
	332
	6
	1.78%
	Y
	Somatic
	0.0481382

	exonic
	COL9A3
	nonsynonymous SNV
	NM_001853:c.G1634A:p.R545K
	443;Name=lod=84
	　
	　
	　
	　
	　
	1
	0.99
	0.998921
	0.997153
	1
	chr20
	61468465
	61468465
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	888
	0
	0%
	G
	753
	5
	0.66%
	R
	Somatic
	0.0205635

	intronic
	DIDO1
	　
	　
	　
	　
	0.49
	0.49
	0.49
	rs2013097
	　
	　
	　
	　
	　
	chr20
	61527563
	61527563
	T
	C
	het
	.
	.
	.
	249
	0
	0%
	T
	88
	10
	10.20%
	Y
	Somatic
	2.29E-06

	exonic
	CNDP1
	nonsynonymous SNV
	NM_032649:c.G946A:p.D316N
	346;Name=lod=34
	　
	0.04
	0.04
	0.04
	rs62621182
	0.04
	0.055
	0.999378
	0.75865
	1
	chr18
	72244208
	72244208
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	126
	0
	0%
	G
	94
	6
	6%
	R
	Somatic
	0.0068871

	intronic
	DOK5
	　
	　
	　
	　
	0.39
	0.39
	0.39
	rs6064099
	　
	　
	　
	　
	　
	chr20
	53259964
	53259964
	G
	C
	het
	.
	.
	.
	134
	0
	0%
	G
	126
	8
	5.97%
	S
	Somatic
	0.0035081

	intronic
	LTN1
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr21
	30304771
	30304771
	A
	C
	het
	.
	.
	.
	463
	1
	0.22%
	A
	142
	8
	5.33%
	M
	Somatic
	7.83E-05

	exonic
	BRWD1
	nonsynonymous SNV
	NM_018963:c.G4417A:p.V1473I
	346;Name=lod=34
	　
	　
	　
	　
	　
	0.43
	0
	0.902058
	0
	0.99313
	chr21
	40574419
	40574419
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	124
	0
	0%
	C
	63
	4
	5.97%
	Y
	Somatic
	0.0142661

	exonic
	TFEB
	synonymous SNV
	NM_001167827:c.G1254A:p.A418A
	349;Name=lod=35
	　
	0.18
	0.18
	0.18
	rs2073158
	　
	　
	　
	　
	　
	chr6
	41652514
	41652514
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	109
	0
	0%
	C
	63
	4
	5.97%
	Y
	Somatic
	0.0198411

	exonic
	RUNX1
	nonsynonymous SNV
	NM_001754:c.G14A:p.S5N
	580;Name=lod=304
	　
	　
	　
	　
	　
	0
	0.445
	0.971883
	0.252103
	0.997162
	chr21
	36421183
	36421183
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	239
	0
	0%
	C
	197
	4
	1.99%
	Y
	Somatic
	0.0428422

	exonic
	ROBO1
	synonymous SNV
	NM_001145845:c.G1632A:p.S544S
	536;Name=lod=201
	　
	0.33
	0.33
	0.33
	rs2271151
	　
	　
	　
	　
	　
	chr3
	78717343
	78717343
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	205
	0
	0%
	C
	79
	5
	5.95%
	Y
	Somatic
	0.0019027

	intronic
	PDXK
	　
	　
	　
	　
	0.23
	0.23
	0.23
	rs2276528
	　
	　
	　
	　
	　
	chr21
	45152500
	45152500
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	155
	0
	0%
	G
	127
	8
	5.93%
	R
	Somatic
	0.0019679

	exonic
	PTPRJ
	nonsynonymous SNV
	NM_001098503:c.A827C:p.Q276P
	　
	　
	0.16
	0.16
	0.16
	rs1566734
	0.15
	0
	0.810779
	0.045699
	0.787183
	chr11
	48145375
	48145375
	A
	C
	het
	prostate
	carcinoma
	adenocarcinoma
	141
	0
	0%
	A
	80
	5
	5.88%
	M
	Somatic
	0.0069804

	exonic
	KRTAP10-6
	stopgain SNV
	NM_198688:c.C783A:p.C261X
	　
	0.95
	0.16
	0.16
	0.16
	rs233303
	0.05
	0.585908
	0.883595
	0.606742
	0.920911
	chr21
	46011583
	46011583
	G
	T
	het
	.
	.
	.
	481
	0
	0%
	G
	468
	5
	1.06%
	K
	Somatic
	0.0296423

	exonic
	KRTAP10-7
	synonymous SNV
	NM_198689:c.T834C:p.P278P
	　
	0.95
	0.76
	0.76
	0.76
	rs437149
	　
	　
	　
	　
	　
	chr21
	46021370
	46021370
	T
	C
	het
	.
	.
	.
	512
	1
	0.19%
	T
	426
	11
	2.52%
	Y
	Somatic
	0.0012769

	exonic
	KRTAP10-7
	nonsynonymous SNV
	NM_198689:c.G854C:p.S285T
	　
	0.95
	0.75
	0.75
	0.75
	rs446817
	0.84
	　
	　
	　
	　
	chr21
	46021390
	46021390
	G
	C
	het
	.
	.
	.
	490
	1
	0.20%
	G
	436
	14
	3.11%
	S
	Somatic
	2.47E-04

	exonic
	KRTAP10-8
	nonsynonymous SNV
	NM_198695:c.A77G:p.H26R
	　
	　
	0.91
	0.91
	0.91
	rs411254
	0.42
	0.047
	0.02483
	8.00E-06
	0.570183
	chr21
	46032094
	46032094
	A
	G
	het
	.
	.
	.
	207
	0
	0%
	A
	244
	7
	2.79%
	R
	Somatic
	0.0142894

	exonic
	KRTAP10-9
	nonsynonymous SNV
	NM_198690:c.G511A:p.A171T
	　
	0.94
	　
	　
	　
	　
	0.34
	0.268016
	0.012359
	0.201155
	0.61233
	chr21
	46047599
	46047599
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	729
	0
	0%
	G
	528
	4
	0.75%
	R
	Somatic
	0.0314735

	exonic
	KRTAP10-9
	nonsynonymous SNV
	NM_198690:c.C598T:p.P200S
	　
	0.94
	0.01
	0.01
	0.01
	rs116600158
	0.11
	0.623788
	0.987412
	0.655072
	0.957682
	chr21
	46047686
	46047686
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	735
	1
	0.14%
	C
	573
	6
	1.04%
	Y
	Somatic
	0.031407

	exonic;splicing
	COL6A2;COL6A2
	synonymous SNV
	NM_001849:c.G2421A:p.P807P
	426;Name=lod=72
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr21
	47546150
	47546150
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	594
	0
	0%
	G
	523
	4
	0.76%
	R
	Somatic
	0.0485502

	exonic
	POTEH
	nonsynonymous SNV
	NM_001136213:c.G1420A:p.A474T
	　
	0.99
	　
	　
	　
	　
	0.06
	　
	　
	　
	　
	chr22
	16267029
	16267029
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	1751
	2
	0.11%
	C
	719
	6
	0.83%
	Y
	Somatic
	0.0097741

	exonic
	CECR2
	nonsynonymous SNV
	NM_031413:c.G754A:p.V252I
	490;Name=lod=131
	　
	0.21
	0.21
	0.21
	rs5747211
	0
	　
	　
	　
	　
	chr22
	17990852
	17990852
	G
	A
	het
	stomach
	carcinoma
	adenocarcinoma
	236
	1
	0.42%
	G
	208
	8
	3.70%
	R
	Somatic
	0.0131195

	ncRNA_exonic
	C3P1
	　
	　
	313;Name=lod=25
	　
	0.29
	0.29
	0.29
	rs1993466
	1
	0
	0.879782
	0
	0.024979
	chr19
	10169245
	10169245
	A
	G
	het
	.
	.
	.
	93
	0
	0%
	A
	96
	6
	5.88%
	R
	Somatic
	0.0190578

	exonic
	MICAL3
	nonsynonymous SNV
	NM_001122731:c.G413A:p.R138Q
	672;Name=lod=715
	　
	　
	　
	　
	　
	0
	　
	　
	　
	　
	chr22
	18387457
	18387457
	C
	T
	het
	lung
	carcinoma
	adenocarcinoma
	330
	0
	0%
	C
	275
	3
	1.08%
	Y
	Somatic
	0.0950318

	UTR3
	PI4KA
	　
	　
	　
	0.98
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr22
	21062301
	21062301
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	179
	0
	0%
	G
	242
	6
	2.42%
	R
	Somatic
	0.0374111

	exonic
	POLQ
	synonymous SNV
	NM_199420:c.G7728A:p.V2576V
	524;Name=lod=179
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr3
	121151196
	121151196
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	148
	0
	0%
	C
	64
	4
	5.88%
	Y
	Somatic
	0.0092333

	exonic
	FRYL
	stopgain SNV
	NM_015030:c.C688T:p.R230X
	689;Name=lod=845
	　
	　
	　
	　
	　
	1
	0.734275
	0.992202
	1
	0.999988
	chr4
	48608508
	48608508
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	165
	1
	0.60%
	G
	64
	4
	5.88%
	R
	Somatic
	0.0260003

	intronic
	ISX
	　
	　
	　
	　
	0.65
	0.65
	0.65
	rs2899241
	　
	　
	　
	　
	　
	chr22
	35478486
	35478486
	A
	C
	het
	.
	.
	.
	155
	0
	0%
	A
	237
	8
	3.27%
	M
	Somatic
	0.0189362

	exonic
	PICK1
	synonymous SNV
	NM_001039583:c.G756A:p.K252K
	606;Name=lod=386
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr22
	38469072
	38469072
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	252
	0
	0%
	G
	230
	5
	2.13%
	R
	Somatic
	0.0255882

	intronic
	APOBEC3G
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr22
	39483385
	39483385
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	248
	0
	0%
	C
	223
	4
	1.76%
	Y
	Somatic
	0.0514387

	intronic
	GRAP2
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr22
	40356049
	40356049
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	511
	0
	0%
	G
	439
	3
	0.68%
	R
	Somatic
	0.0994038

	exonic
	SGSM3
	synonymous SNV
	NM_015705:c.C637T:p.L213L
	653;Name=lod=601
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr22
	40801671
	40801671
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	365
	0
	0%
	C
	328
	5
	1.50%
	Y
	Somatic
	0.0243264

	exonic
	SLC25A17
	nonsynonymous SNV
	NM_006358:c.C907T:p.R303C
	　
	　
	0.002
	0.002
	0.002
	rs140879743
	0
	0.114
	0.082788
	0.485687
	0.820893
	chr22
	41166855
	41166855
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	224
	0
	0%
	G
	159
	5
	3.05%
	R
	Somatic
	0.0130188

	exonic
	FAM109B
	nonsynonymous SNV
	NM_001002034:c.C373T:p.R125C
	588;Name=lod=328
	　
	　
	　
	　
	　
	0
	1
	0.883327
	0.938761
	0.999999
	chr22
	42473670
	42473670
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	190
	0
	0%
	C
	168
	5
	2.89%
	Y
	Somatic
	0.0238444

	exonic
	TCF20
	nonsynonymous SNV
	NM_005650:c.A2164G:p.S722G
	449;Name=lod=89
	　
	0.19
	0.19
	0.19
	rs5758651
	0.26
	0
	0.960829
	0
	0.998769
	chr22
	42609148
	42609148
	T
	C
	het
	.
	.
	.
	233
	0
	0%
	T
	154
	8
	4.94%
	Y
	Somatic
	7.21E-04

	intronic
	ARFGAP3
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr22
	43195030
	43195030
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	456
	1
	0.22%
	C
	369
	6
	1.60%
	Y
	Somatic
	0.0354227

	exonic
	ACAT2
	synonymous SNV
	NM_005891:c.C783T:p.V261V
	391;Name=lod=52
	　
	0.25
	0.25
	0.25
	rs3464
	　
	　
	　
	　
	　
	chr6
	160198359
	160198359
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	168
	0
	0%
	C
	80
	5
	5.88%
	Y
	Somatic
	0.0039513

	exonic
	SSBP1
	nonsynonymous SNV
	NM_003143:c.G292A:p.A98T
	461;Name=lod=100
	　
	　
	　
	　
	　
	0.23
	0.001
	0.999581
	0.999459
	0.999999
	chr7
	141443767
	141443767
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	121
	0
	0%
	G
	80
	5
	5.88%
	R
	Somatic
	0.0111423

	exonic
	ZBED4
	synonymous SNV
	NM_014838:c.G813A:p.A271A
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr22
	50278123
	50278123
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	302
	0
	0%
	G
	216
	5
	2.26%
	R
	Somatic
	0.0131218

	exonic
	ARHGAP39
	nonsynonymous SNV
	NM_025251:c.C2389T:p.R797C
	422;Name=lod=69
	　
	　
	　
	　
	　
	0.12
	0.092
	0.99963
	0.988112
	0.999479
	chr8
	145770765
	145770765
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	87
	0
	0%
	G
	64
	4
	5.88%
	R
	Somatic
	0.035209

	exonic
	COBL
	nonsynonymous SNV
	NM_015198:c.G1819A:p.V607I
	　
	　
	0.6
	0.6
	0.6
	rs2240090
	0.94
	0
	0
	0
	1.00E-06
	chr7
	51096974
	51096974
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	112
	1
	0.88%
	C
	145
	9
	5.84%
	Y
	Somatic
	0.0315297

	intronic
	SESN3
	　
	　
	　
	　
	0.22
	0.22
	0.22
	rs11021065
	　
	　
	　
	　
	　
	chr11
	94908658
	94908658
	G
	T
	het
	.
	.
	.
	172
	0
	0%
	G
	97
	6
	5.83%
	K
	Somatic
	0.0025146

	exonic
	CRBN
	synonymous SNV
	NM_001173482:c.T582C:p.S194S
	566;Name=lod=265
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr3
	3209420
	3209420
	A
	G
	het
	.
	.
	.
	426
	0
	0%
	A
	140
	5
	3.45%
	R
	Somatic
	0.0010023

	exonic
	LRRN1
	synonymous SNV
	NM_020873:c.A768G:p.Q256Q
	656;Name=lod=619
	　
	0.24
	0.24
	0.24
	rs9844909
	　
	　
	　
	　
	　
	chr3
	3887093
	3887093
	A
	G
	het
	.
	.
	.
	290
	0
	0%
	A
	99
	10
	9.17%
	R
	Somatic
	1.69E-06

	exonic
	BHLHE40
	nonsynonymous SNV
	NM_003670:c.C415A:p.Q139K
	483;Name=lod=122
	　
	　
	　
	　
	　
	0.26
	0.012
	0.999145
	0.745198
	0.992513
	chr3
	5024553
	5024553
	C
	A
	het
	.
	.
	.
	392
	0
	0%
	C
	453
	4
	0.88%
	M
	Somatic
	0.0834432

	exonic
	TATDN2
	nonsynonymous SNV
	NM_014760:c.C2060T:p.A687V
	451;Name=lod=91
	　
	　
	　
	　
	　
	0
	0.897
	0.998679
	0.98565
	0.999998
	chr3
	10320061
	10320061
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	311
	0
	0%
	C
	491
	7
	1.41%
	Y
	Somatic
	0.0329515

	exonic
	APOBEC1
	synonymous SNV
	NM_001644:c.C534T:p.Y178Y
	　
	　
	0.22
	0.22
	0.22
	rs10431309
	　
	　
	　
	　
	　
	chr12
	7803646
	7803646
	G
	A
	het
	stomach
	carcinoma
	adenocarcinoma
	169
	1
	0.59%
	G
	97
	6
	5.83%
	R
	Somatic
	0.0126688

	exonic
	HACL1
	nonsynonymous SNV
	NM_012260:c.G463A:p.V155M
	582;Name=lod=308
	　
	　
	　
	　
	　
	0
	0.129
	0.999191
	0.999941
	1
	chr3
	15626846
	15626846
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	297
	0
	0%
	C
	119
	4
	3.25%
	Y
	Somatic
	0.0071032

	exonic
	ANKRD28
	nonsynonymous SNV
	NM_001195099:c.C2584T:p.P862S
	642;Name=lod=543
	　
	　
	　
	　
	　
	0.03
	　
	　
	　
	　
	chr3
	15711893
	15711893
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	364
	1
	0.27%
	G
	165
	8
	4.62%
	R
	Somatic
	6.65E-04

	exonic
	DAZL
	nonsynonymous SNV
	NM_001190811:c.G933A:p.M311I
	549;Name=lod=228
	0.89
	　
	　
	　
	　
	0.03
	0.007
	0.944541
	1.90E-04
	0.984907
	chr3
	16630182
	16630182
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	562
	0
	0%
	C
	167
	4
	2.34%
	Y
	Somatic
	0.0028826

	exonic
	SATB1
	nonsynonymous SNV
	NM_001131010:c.G109A:p.G37R
	722;Name=lod=1146
	　
	　
	　
	　
	　
	0
	0.995
	0.999032
	0.959422
	1
	chr3
	18462351
	18462351
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	316
	0
	0%
	C
	265
	4
	1.49%
	Y
	Somatic
	0.0441692

	exonic
	EFHB
	nonsynonymous SNV
	NM_144715:c.C1145T:p.T382I
	　
	　
	0.6
	0.6
	0.6
	rs2929366
	0.46
	　
	　
	　
	　
	chr3
	19959756
	19959756
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	477
	1
	0.21%
	G
	194
	5
	2.51%
	R
	Somatic
	0.0096471

	UTR3
	SGOL1
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr3
	20202542
	20202542
	C
	A
	het
	.
	.
	.
	228
	0
	0%
	C
	102
	4
	3.77%
	M
	Somatic
	0.0097546

	exonic
	MTUS2
	nonsynonymous SNV
	NM_001033602:c.G37A:p.V13I
	　
	　
	0.008
	0.008
	0.008
	rs117237504
	0.11
	　
	　
	　
	　
	chr13
	29598842
	29598842
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	192
	0
	0%
	G
	97
	6
	5.83%
	R
	Somatic
	0.001644

	intronic
	GADL1
	　
	　
	371;Name=lod=43
	　
	0.31
	0.31
	0.31
	rs6550024
	　
	　
	　
	　
	　
	chr3
	30827904
	30827904
	A
	G
	het
	.
	.
	.
	90
	0
	0%
	A
	35
	6
	14.63%
	R
	Somatic
	7.19E-04

	intronic
	GPD1L
	　
	　
	　
	　
	0.07
	0.07
	0.07
	rs72546656
	　
	　
	　
	　
	　
	chr3
	32181684
	32181684
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	341
	0
	0%
	G
	178
	5
	2.73%
	R
	Somatic
	0.0050117

	exonic
	PDCD6IP
	nonsynonymous SNV
	NM_001162429:c.G940A:p.A314T
	682;Name=lod=786
	　
	0.28
	0.28
	0.28
	rs3792594
	1
	0
	0.890864
	4.55E-04
	1
	chr3
	33877626
	33877626
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	233
	1
	0.43%
	G
	105
	11
	9.48%
	R
	Somatic
	3.27E-05

	exonic
	GOLGA4
	synonymous SNV
	NM_002078:c.T2574C:p.A858A
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr3
	37365951
	37365951
	T
	C
	het
	.
	.
	.
	338
	0
	0%
	T
	140
	4
	2.78%
	Y
	Somatic
	0.0077346

	exonic
	FREM2
	synonymous SNV
	NM_207361:c.A7398G:p.T2466T
	　
	　
	0.4
	0.4
	0.4
	rs9532292
	　
	　
	　
	　
	　
	chr13
	39433606
	39433606
	A
	G
	het
	.
	.
	.
	138
	0
	0%
	A
	97
	6
	5.83%
	R
	Somatic
	0.0055944

	intronic
	ZNF620
	　
	　
	　
	　
	0.28
	0.28
	0.28
	rs6790578
	　
	　
	　
	　
	　
	chr3
	40552916
	40552916
	T
	C
	het
	.
	.
	.
	138
	0
	0%
	T
	189
	7
	3.57%
	Y
	Somatic
	0.0229085

	exonic
	ATMIN
	nonsynonymous SNV
	NM_015251:c.T718C:p.S240P
	　
	0.97
	0.1
	0.1
	0.1
	rs2278022
	0
	0.707
	0.914499
	0.961169
	0.951775
	chr16
	81076821
	81076821
	T
	C
	het
	.
	.
	.
	212
	0
	0%
	T
	113
	7
	5.83%
	Y
	Somatic
	7.19E-04

	exonic
	PALLD
	synonymous SNV
	NM_001166109:c.T381G:p.A127A
	501;Name=lod=145
	　
	0.09
	0.09
	0.09
	rs58395080
	　
	　
	　
	　
	　
	chr4
	169630204
	169630204
	T
	G
	het
	.
	.
	.
	186
	0
	0%
	T
	113
	7
	5.83%
	K
	Somatic
	0.0012789

	exonic
	SETD2
	nonsynonymous SNV
	NM_014159:c.C3167T:p.S1056L
	664;Name=lod=665
	　
	　
	　
	　
	　
	0
	0.971
	0.992327
	1
	0.999982
	chr3
	47162959
	47162959
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	263
	0
	0%
	G
	93
	5
	5.10%
	R
	Somatic
	0.0013667

	exonic
	SETD2
	nonsynonymous SNV
	NM_014159:c.C2290T:p.P764S
	289;Name=lod=20
	　
	　
	　
	　
	　
	0
	0.996
	0.993394
	1
	0.999989
	chr3
	47163836
	47163836
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	440
	1
	0.23%
	G
	139
	4
	2.80%
	R
	Somatic
	0.0140709

	exonic
	CASK
	nonsynonymous SNV
	NM_001126055:c.G2395C:p.E799Q
	625;Name=lod=462
	　
	　
	　
	　
	　
	0.23
	0
	0.997982
	0.99978
	0.99994
	chrX
	41390298
	41390298
	C
	G
	het
	.
	.
	.
	114
	0
	0%
	C
	114
	7
	5.79%
	S
	Somatic
	0.008799

	exonic
	AMIGO3
	synonymous SNV
	NM_198722:c.G369A:p.A123A
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr3
	49756530
	49756530
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	333
	0
	0%
	C
	347
	7
	1.98%
	Y
	Somatic
	0.0093696

	exonic
	GNAI2
	synonymous SNV
	NM_001166425:c.C315T:p.G105G
	507;Name=lod=153
	　
	　
	　
	　
	　
	0
	　
	　
	　
	　
	chr3
	50290578
	50290578
	C
	T
	het
	lung
	carcinoma
	adenocarcinoma
	304
	0
	0%
	C
	510
	7
	1.35%
	Y
	Somatic
	0.0386772

	exonic
	DOCK3
	synonymous SNV
	NM_004947:c.G1326A:p.K442K
	674;Name=lod=729
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr3
	51263153
	51263153
	G
	A
	het
	lung
	carcinoma
	squamous_cell_carcinoma
	284
	1
	0.35%
	G
	79
	5
	5.95%
	R
	Somatic
	0.0027349

	exonic
	NISCH
	synonymous SNV
	NM_007184:c.C4371T:p.G1457G
	251;Name=lod=14
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr3
	52526354
	52526354
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	435
	1
	0.23%
	C
	395
	7
	1.74%
	Y
	Somatic
	0.0265792

	exonic
	ACTR8
	nonsynonymous SNV
	NM_022899:c.G1186A:p.A396T
	479;Name=lod=118
	　
	　
	　
	　
	　
	0.14
	0
	0.999392
	0.886679
	1
	chr3
	53906527
	53906527
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	408
	0
	0%
	C
	136
	4
	2.86%
	Y
	Somatic
	0.0041246

	exonic
	WNT5A
	synonymous SNV
	NM_003392:c.C1017T:p.C339C
	591;Name=lod=337
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr3
	55504246
	55504246
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	254
	1
	0.39%
	G
	242
	7
	2.81%
	R
	Somatic
	0.0315911

	intronic
	ADAMTS9
	　
	　
	　
	　
	0.72
	0.72
	0.72
	rs1036917
	　
	　
	　
	　
	　
	chr3
	64527465
	64527465
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	152
	1
	0.65%
	C
	45
	9
	16.67%
	Y
	Somatic
	2.62E-05

	exonic
	FRMD4B
	nonsynonymous SNV
	NM_015123:c.G519C:p.E173D
	425;Name=lod=71
	　
	0.27
	0.27
	0.27
	rs4361282
	1
	　
	　
	　
	　
	chr3
	69299233
	69299233
	C
	G
	het
	.
	.
	.
	397
	0
	0%
	C
	197
	3
	1.50%
	S
	Somatic
	0.0372229

	intronic
	FRMD4B
	　
	　
	313;Name=lod=25
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr3
	69299265
	69299265
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	365
	1
	0.27%
	G
	174
	5
	2.79%
	R
	Somatic
	0.0161495

	exonic
	WDR96
	nonsynonymous SNV
	NM_025145:c.T1178C:p.I393T
	　
	　
	0.06
	0.06
	0.06
	rs10883979
	0.26
	0
	0.935439
	1.07E-04
	0.468285
	chr10
	105957714
	105957714
	A
	G
	het
	.
	.
	.
	111
	0
	0%
	A
	82
	5
	5.75%
	R
	Somatic
	0.015331

	exonic
	OR5AC2
	synonymous SNV
	NM_054106:c.G468A:p.L156L
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr3
	97806484
	97806484
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	378
	0
	0%
	G
	112
	5
	4.27%
	R
	Somatic
	6.90E-04

	exonic
	GPR15
	nonsynonymous SNV
	NM_005290:c.C109T:p.P37S
	361;Name=lod=39
	　
	0.17
	0.17
	0.17
	rs2230344
	0
	0.92
	0.981846
	0.669944
	0.999923
	chr3
	98250986
	98250986
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	109
	0
	0%
	C
	32
	4
	11.11%
	Y
	Somatic
	0.0033343

	exonic
	ZBTB11
	synonymous SNV
	NM_014415:c.C357T:p.C119C
	653;Name=lod=601
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr3
	101391011
	101391011
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	253
	0
	0%
	G
	77
	4
	4.94%
	R
	Somatic
	0.0032669

	exonic
	UGT8
	synonymous SNV
	NM_003360:c.A741G:p.A247A
	　
	　
	0.03
	0.03
	0.03
	rs4148255
	　
	　
	　
	　
	　
	chr4
	115544777
	115544777
	A
	G
	het
	.
	.
	.
	149
	0
	0%
	A
	82
	5
	5.75%
	R
	Somatic
	0.0063205

	exonic
	BBX
	synonymous SNV
	NM_001142568:c.T585A:p.L195L
	563;Name=lod=258
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr3
	107447791
	107447791
	T
	A
	het
	.
	.
	.
	718
	1
	0.14%
	T
	283
	4
	1.39%
	W
	Somatic
	0.0252553

	exonic
	MYH15
	nonsynonymous SNV
	NM_014981:c.G5773A:p.A1925T
	284;Name=lod=19
	　
	　
	　
	　
	　
	0
	0.985
	0.927227
	0.278514
	0.900087
	chr3
	108102495
	108102495
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	430
	0
	0%
	C
	156
	4
	2.50%
	Y
	Somatic
	0.0052613

	intronic
	MYH15
	　
	　
	　
	　
	0.63
	0.63
	0.63
	rs3996040
	　
	　
	　
	　
	　
	chr3
	108158574
	108158574
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	497
	0
	0%
	C
	229
	7
	2.97%
	Y
	Somatic
	3.37E-04

	intronic
	SLC9A10
	　
	　
	　
	　
	0.33
	0.33
	0.33
	rs6781137
	　
	　
	　
	　
	　
	chr3
	111870228
	111870228
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	465
	1
	0.21%
	C
	205
	12
	5.53%
	Y
	Somatic
	7.98E-06

	intronic
	SLC9A10
	　
	　
	　
	　
	0.34
	0.34
	0.34
	rs4682099
	　
	　
	　
	　
	　
	chr3
	111985048
	111985048
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	127
	0
	0%
	G
	20
	4
	16.67%
	R
	Somatic
	5.11E-04

	intronic
	BOC
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr3
	113005508
	113005508
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	377
	0
	0%
	C
	335
	5
	1.47%
	Y
	Somatic
	0.0236069

	exonic
	GRAMD1C
	nonsynonymous SNV
	NM_017577:c.G118A:p.V40I
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	0.13
	0.014
	0.777172
	1.70E-05
	0.96511
	chr3
	113563440
	113563440
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	239
	0
	0%
	G
	139
	4
	2.80%
	R
	Somatic
	0.0191232

	intronic
	KIAA1407
	　
	　
	　
	　
	0.006
	0.006
	0.006
	rs116989475
	　
	　
	　
	　
	　
	chr3
	113753763
	113753763
	C
	G
	het
	.
	.
	.
	424
	1
	0.24%
	C
	168
	5
	2.89%
	S
	Somatic
	0.00891

	exonic
	ZBTB20
	nonsynonymous SNV
	NM_001164342:c.G1987A:p.E663K
	747;Name=lod=1453
	　
	　
	　
	　
	　
	0.08
	0.778
	0.946053
	0.998854
	1
	chr3
	114058091
	114058091
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	440
	0
	0%
	C
	288
	4
	1.37%
	Y
	Somatic
	0.0250088

	intronic
	IGSF11
	　
	　
	　
	　
	0.34
	0.34
	0.34
	rs9848979
	　
	　
	　
	　
	　
	chr3
	118645118
	118645118
	A
	G
	het
	.
	.
	.
	84
	0
	0%
	A
	40
	4
	9.09%
	R
	Somatic
	0.0127251

	exonic
	C3orf30
	synonymous SNV
	NM_152539:c.C573T:p.S191S
	　
	　
	0.17
	0.17
	0.17
	rs10934483
	　
	　
	　
	　
	　
	chr3
	118865609
	118865609
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	242
	1
	0.41%
	C
	234
	7
	2.90%
	Y
	Somatic
	0.0331499

	exonic
	SLC2A9
	synonymous SNV
	NM_020041:c.C1434T:p.T478T
	491;Name=lod=132
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr4
	9828210
	9828210
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	158
	0
	0%
	G
	66
	4
	5.71%
	R
	Somatic
	0.0083614

	intronic
	SLC15A2
	　
	　
	　
	　
	0.23
	0.23
	0.23
	rs1523519
	　
	　
	　
	　
	　
	chr3
	121631841
	121631841
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	539
	0
	0%
	G
	213
	5
	2.29%
	R
	Somatic
	0.0019164

	exonic
	PARP14
	nonsynonymous SNV
	NM_017554:c.C4538T:p.A1513V
	　
	　
	0.008
	0.008
	0.008
	rs61732767
	0.21
	　
	　
	　
	　
	chr3
	122437536
	122437536
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	612
	1
	0.16%
	C
	273
	5
	1.80%
	Y
	Somatic
	0.0128613

	exonic
	PCDHB7
	nonsynonymous SNV
	NM_018940:c.G1031A:p.R344Q
	419;Name=lod=67
	　
	　
	　
	　
	　
	0.08
	0.315
	0.859728
	0.001339
	0.811842
	chr5
	140553447
	140553447
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	141
	0
	0%
	G
	66
	4
	5.71%
	R
	Somatic
	0.011424

	UTR3
	MBD4
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr3
	129150319
	129150319
	C
	A
	het
	.
	.
	.
	387
	0
	0%
	C
	185
	2
	1.07%
	M
	Somatic
	0.1057519

	exonic
	MBD4
	nonsynonymous SNV
	NM_003925:c.G1036A:p.E346K
	　
	　
	0.1
	0.1
	0.1
	rs140693
	0.5
	0
	0.007888
	0.006868
	0.267011
	chr3
	129155451
	129155451
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	427
	0
	0%
	C
	132
	4
	2.94%
	Y
	Somatic
	0.0032918

	intronic
	TMEM108
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr3
	133098570
	133098570
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	691
	0
	0%
	C
	271
	4
	1.45%
	Y
	Somatic
	0.0064656

	intronic
	SLC47A1
	　
	　
	　
	　
	0.22
	0.22
	0.22
	rs2247436
	　
	　
	　
	　
	　
	chr17
	19454733
	19454733
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	122
	0
	0%
	G
	116
	7
	5.69%
	R
	Somatic
	0.0073662

	intronic
	TF
	　
	　
	　
	　
	0.49
	0.49
	0.49
	rs1880669
	　
	　
	　
	　
	　
	chr3
	133483696
	133483696
	T
	C
	het
	.
	.
	.
	356
	0
	0%
	T
	80
	9
	10.11%
	Y
	Somatic
	3.66E-07

	exonic
	EPHB1
	synonymous SNV
	NM_004441:c.C435T:p.S145S
	762;Name=lod=1672
	　
	0.41
	0.41
	0.41
	rs7644369
	　
	　
	　
	　
	　
	chr3
	134670524
	134670524
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	280
	0
	0%
	C
	166
	5
	2.92%
	Y
	Somatic
	0.0075533

	intronic
	CLSTN2
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr3
	140282765
	140282765
	T
	C
	het
	.
	.
	.
	275
	0
	0%
	T
	228
	4
	1.72%
	Y
	Somatic
	0.0432298

	exonic
	AGXT2
	nonsynonymous SNV
	NM_031900:c.G1492T:p.V498L
	414;Name=lod=64
	　
	0.24
	0.24
	0.24
	rs16899974
	0.34
	0.002
	0.928555
	0.006263
	0.973804
	chr5
	34998877
	34998877
	C
	A
	het
	.
	.
	.
	186
	0
	0%
	C
	100
	6
	5.66%
	M
	Somatic
	0.0020866

	exonic
	AGTR1
	synonymous SNV
	NM_009585:c.C573T:p.L191L
	　
	　
	0.42
	0.42
	0.42
	rs5182
	　
	　
	　
	　
	　
	chr3
	148459395
	148459395
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	216
	0
	0%
	C
	69
	8
	10.39%
	Y
	Somatic
	1.72E-05

	intronic
	PFN2
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr3
	149686122
	149686122
	A
	T
	het
	.
	.
	.
	405
	0
	0%
	A
	165
	4
	2.37%
	W
	Somatic
	0.0073269

	UTR3
	GPR87
	　
	　
	　
	　
	0.12
	0.12
	0.12
	rs12492699
	　
	　
	　
	　
	　
	chr3
	151011944
	151011944
	A
	C
	het
	.
	.
	.
	303
	1
	0.33%
	A
	104
	5
	4.59%
	M
	Somatic
	0.0056491

	exonic
	IGSF10
	nonsynonymous SNV
	NM_178822:c.T3595G:p.S1199A
	　
	　
	0.06
	0.06
	0.06
	rs16863403
	0.28
	0.135
	0.886768
	5.14E-04
	0.748498
	chr3
	151164174
	151164174
	A
	C
	het
	.
	.
	.
	412
	0
	0%
	A
	143
	5
	3.38%
	M
	Somatic
	0.001226

	intronic
	ART4
	　
	　
	329;Name=lod=29
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr12
	14982399
	14982399
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	113
	0
	0%
	G
	67
	4
	5.63%
	R
	Somatic
	0.021023

	exonic
	TDGF1
	synonymous SNV
	NM_001174136:c.C510T:p.S170S
	　
	0.98
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr3
	46622731
	46622731
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	153
	0
	0%
	C
	67
	4
	5.63%
	Y
	Somatic
	0.0095152

	intronic
	DDX58
	　
	　
	　
	　
	0.24
	0.24
	0.24
	rs10813825
	　
	　
	　
	　
	　
	chr9
	32488237
	32488237
	G
	C
	het
	.
	.
	.
	121
	0
	0%
	G
	67
	4
	5.63%
	S
	Somatic
	0.0177078

	UTR5
	KCNAB1
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr3
	155838380
	155838380
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	311
	0
	0%
	C
	254
	4
	1.55%
	Y
	Somatic
	0.0417324

	exonic
	LEKR1
	nonsynonymous SNV
	NM_001004316:c.G1910A:p.R637H
	　
	　
	0.001
	0.001
	0.001
	rs151042112
	0.32
	0
	0.024773
	0
	0.189813
	chr3
	156763370
	156763370
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	308
	0
	0%
	G
	223
	5
	2.19%
	R
	Somatic
	0.0135769

	exonic
	VEPH1
	nonsynonymous SNV
	NM_001167911:c.T1564C:p.S522P
	304;Name=lod=23
	　
	0.24
	0.24
	0.24
	rs11918974
	1
	0
	0.951809
	0.003364
	0.999873
	chr3
	157081324
	157081324
	A
	G
	het
	stomach
	carcinoma
	adenocarcinoma
	363
	0
	0%
	A
	91
	7
	7.14%
	R
	Somatic
	1.65E-05

	exonic
	OR3A3
	nonsynonymous SNV
	NM_012373:c.A949G:p.K317E
	　
	　
	0.27
	0.27
	0.27
	rs227787
	　
	0.004
	0.990251
	0.471931
	0.902471
	chr17
	3324810
	3324810
	A
	G
	het
	.
	.
	.
	122
	0
	0%
	A
	84
	5
	5.62%
	R
	Somatic
	0.0124919

	exonic
	MLF1
	nonsynonymous SNV
	NM_001130156:c.G413A:p.R138Q
	333;Name=lod=30
	　
	　
	　
	　
	　
	0
	1
	0.995625
	0.842595
	1
	chr3
	158317882
	158317882
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	245
	0
	0%
	G
	111
	2
	1.77%
	R
	Somatic
	0.0990251

	exonic
	SAMD7
	nonsynonymous SNV
	NM_182610:c.G660C:p.E220D
	309;Name=lod=24
	　
	0.14
	0.14
	0.14
	rs10513680
	0
	0.935
	0.999279
	0.711313
	1
	chr3
	169644710
	169644710
	G
	C
	het
	.
	.
	.
	223
	0
	0%
	G
	123
	4
	3.15%
	S
	Somatic
	0.0168153

	intronic
	PIK3CA
	　
	　
	　
	　
	0.56
	0.56
	0.56
	rs2699896
	　
	　
	　
	　
	　
	chr3
	178922274
	178922274
	C
	A
	het
	.
	.
	.
	114
	1
	0.87%
	C
	32
	4
	11.11%
	M
	Somatic
	0.0116874

	exonic
	MCF2L2
	nonsynonymous SNV
	NM_015078:c.T3044C:p.M1015T
	　
	0.91
	0.2
	0.2
	0.2
	rs35070271
	0.68
	0.588
	0.04764
	0.001788
	0.055068
	chr3
	182897920
	182897920
	A
	G
	het
	.
	.
	.
	644
	0
	0%
	A
	326
	15
	4.40%
	R
	Somatic
	1.00E-07

	exonic
	YEATS2
	synonymous SNV
	NM_018023:c.C33T:p.T11T
	　
	　
	0.21
	0.21
	0.21
	rs3736535
	　
	　
	　
	　
	　
	chr3
	183432983
	183432983
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	234
	1
	0.43%
	C
	104
	5
	4.59%
	Y
	Somatic
	0.0133827

	exonic
	TTN
	nonsynonymous SNV
	NM_003319:c.G4577A:p.R1526Q
	590;Name=lod=332
	　
	0.09
	0.09
	0.09
	rs12476289
	0.63
	0.271231
	0.983482
	0.237558
	0.895744
	chr2
	179641975
	179641975
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	198
	0
	0%
	C
	84
	5
	5.62%
	Y
	Somatic
	0.0026492

	exonic
	CCDC50
	nonsynonymous SNV
	NM_178335:c.T773A:p.I258N
	　
	　
	0.51
	0.51
	0.51
	rs2028574
	0.73
	0
	0.098168
	1.40E-05
	0.078438
	chr3
	191093175
	191093175
	T
	A
	het
	.
	.
	.
	76
	0
	0%
	T
	31
	8
	20.51%
	W
	Somatic
	1.04E-04

	exonic
	CCDC50
	nonsynonymous SNV
	NM_178335:c.A908G:p.K303R
	475;Name=lod=114
	　
	0.51
	0.51
	0.51
	rs4677728
	0.85
	0.003
	0.85843
	0.001074
	0.937497
	chr3
	191093310
	191093310
	A
	G
	het
	.
	.
	.
	78
	0
	0%
	A
	45
	4
	8.16%
	R
	Somatic
	0.0205016

	intronic
	ATP13A4
	　
	　
	　
	　
	0.22
	0.22
	0.22
	rs12696666
	　
	　
	　
	　
	　
	chr3
	193182715
	193182715
	T
	G
	het
	.
	.
	.
	299
	0
	0%
	T
	160
	4
	2.44%
	K
	Somatic
	0.0153706

	exonic
	MUC4
	nonsynonymous SNV
	NM_018406:c.G2857C:p.E953Q
	　
	　
	0.76
	0.76
	0.76
	rs13095016
	0.33
	　
	　
	　
	　
	chr3
	195515594
	195515594
	C
	G
	het
	.
	.
	.
	17
	0
	0%
	C
	58
	16
	21.62%
	S
	Somatic
	0.0258234

	exonic
	PCYT1A
	synonymous SNV
	NM_005017:c.C63T:p.P21P
	444;Name=lod=85
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr3
	195997340
	195997340
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	322
	0
	0%
	G
	247
	4
	1.59%
	R
	Somatic
	0.0363248

	exonic
	ERAP1
	nonsynonymous SNV
	NM_001040458:c.G166A:p.E56K
	　
	　
	0.09
	0.09
	0.09
	rs3734016
	0.65
	0
	0.975847
	0.088987
	0.982096
	chr5
	96139464
	96139464
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	126
	0
	0%
	C
	84
	5
	5.62%
	Y
	Somatic
	0.0113621

	exonic
	PDE6C
	synonymous SNV
	NM_006204:c.C1380G:p.T460T
	361;Name=lod=39
	　
	0.23
	0.23
	0.23
	rs3737228
	　
	　
	　
	　
	　
	chr10
	95395364
	95395364
	C
	G
	het
	.
	.
	.
	204
	0
	0%
	C
	101
	6
	5.61%
	S
	Somatic
	0.0015096

	exonic
	FGFR3
	nonsynonymous SNV
	NM_000142:c.C1181T:p.T394M
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	0.08
	0
	0.240974
	0.001278
	0.953482
	chr4
	1806162
	1806162
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	495
	0
	0%
	C
	384
	5
	1.29%
	Y
	Somatic
	0.016263

	exonic
	POLN
	synonymous SNV
	NM_181808:c.T1323C:p.H441H
	　
	　
	0.31
	0.31
	0.31
	rs2022302
	　
	　
	　
	　
	　
	chr4
	2175733
	2175733
	A
	G
	het
	.
	.
	.
	289
	0
	0%
	A
	159
	11
	6.47%
	R
	Somatic
	1.46E-05

	exonic
	G6PC2
	nonsynonymous SNV
	NM_021176:c.G655C:p.V219L
	632;Name=lod=493
	　
	0.4
	0.4
	0.4
	rs492594
	1
	0
	0.857777
	2.00E-06
	0.939977
	chr2
	169764176
	169764176
	G
	C
	het
	stomach
	carcinoma
	adenocarcinoma
	143
	0
	0%
	G
	135
	8
	5.59%
	S
	Somatic
	0.0035326

	intronic
	FAM204A
	　
	　
	　
	0.91
	0.41
	0.41
	0.41
	rs4751651
	　
	　
	　
	　
	　
	chr10
	120070427
	120070427
	G
	T
	het
	.
	.
	.
	168
	0
	0%
	G
	68
	4
	5.56%
	K
	Somatic
	0.0076314

	exonic;splicing
	CPEB2;CPEB2
	nonsynonymous SNV
	NM_001177384:c.G2771A:p.R924H
	713;Name=lod=1055
	　
	　
	　
	　
	　
	0
	0.999
	0.999139
	0.999999
	1
	chr4
	15063883
	15063883
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	372
	0
	0%
	G
	118
	4
	3.28%
	R
	Somatic
	0.0035831

	exonic
	KCNIP4
	synonymous SNV
	NM_147181:c.T48C:p.P16P
	　
	　
	0.32
	0.32
	0.32
	rs3765122
	　
	　
	　
	　
	　
	chr4
	20852244
	20852244
	A
	G
	het
	.
	.
	.
	123
	0
	0%
	A
	51
	6
	10.53%
	R
	Somatic
	8.36E-04

	exonic
	DDX10
	synonymous SNV
	NM_004398:c.G1920A:p.R640R
	426;Name=lod=72
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr11
	108594144
	108594144
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	136
	0
	0%
	G
	68
	4
	5.56%
	R
	Somatic
	0.0135795

	exonic
	PGM2
	nonsynonymous SNV
	NM_018290:c.A1464C:p.E488D
	　
	　
	0.1
	0.1
	0.1
	rs10001580
	0.47
	0
	0.216755
	2.36E-04
	0.835159
	chr4
	37851856
	37851856
	A
	C
	het
	.
	.
	.
	71
	0
	0%
	A
	27
	6
	18.18%
	M
	Somatic
	7.30E-04

	exonic
	SPECC1
	nonsynonymous SNV
	NM_001033554:c.G1252A:p.E418K
	490;Name=lod=131
	　
	　
	　
	　
	　
	0
	0.952
	0.999754
	0.994831
	1
	chr17
	20108857
	20108857
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	156
	1
	0.64%
	G
	68
	4
	5.56%
	R
	Somatic
	0.0349462

	exonic
	N4BP2
	nonsynonymous SNV
	NM_018177:c.G352A:p.E118K
	284;Name=lod=19
	　
	0.04
	0.04
	0.04
	rs61748746
	0.06
	0.565
	0.999802
	0.010464
	0.987952
	chr4
	40103817
	40103817
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	264
	0
	0%
	G
	102
	6
	5.56%
	R
	Somatic
	5.41E-04

	exonic
	LY75,LY75-CD302
	synonymous SNV
	NM_001198759:c.A2544G:p.A848A
	441;Name=lod=83
	　
	0.58
	0.58
	0.58
	rs2729705
	　
	　
	　
	　
	　
	chr2
	160710922
	160710922
	T
	C
	het
	.
	.
	.
	159
	0
	0%
	T
	85
	5
	5.56%
	Y
	Somatic
	0.005737

	exonic
	APBB2
	synonymous SNV
	NM_001166050:c.G624A:p.L208L
	366;Name=lod=41
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr4
	41015811
	41015811
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	561
	0
	0%
	C
	643
	6
	0.92%
	Y
	Somatic
	0.0235549

	exonic
	APBB2
	synonymous SNV
	NM_001166050:c.C612T:p.G204G
	　
	　
	0.33
	0.33
	0.33
	rs2292234
	　
	　
	　
	　
	　
	chr4
	41015823
	41015823
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	537
	0
	0%
	G
	590
	13
	2.16%
	R
	Somatic
	2.39E-04

	exonic
	BMPR2
	nonsynonymous SNV
	NM_001204:c.C3055T:p.L1019F
	433;Name=lod=77
	　
	　
	　
	　
	　
	0
	0.734056
	0.998946
	0.99551
	1
	chr2
	203424607
	203424607
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	82
	0
	0%
	C
	68
	4
	5.56%
	Y
	Somatic
	0.0456568

	splicing
	CNGA1(NM_001142564:exon9:c.657-2A>G,NM_000087:exon10:c.450-2A>G)
	　
	　
	451;Name=lod=91
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr4
	47944167
	47944167
	T
	C
	het
	.
	.
	.
	105
	0
	0%
	T
	44
	2
	4.35%
	Y
	Somatic
	0.0913907

	exonic
	ATP10D
	nonsynonymous SNV
	NM_020453:c.C128T:p.T43I
	　
	　
	0.31
	0.31
	0.31
	rs33995001
	0.02
	0.143
	0.911698
	0.022105
	0.905897
	chr4
	47514685
	47514685
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	132
	0
	0%
	C
	136
	8
	5.56%
	Y
	Somatic
	0.0049904

	intronic
	ARMC4
	　
	　
	　
	　
	0.07
	0.07
	0.07
	rs41283706
	　
	　
	　
	　
	　
	chr10
	28233732
	28233732
	C
	G
	het
	.
	.
	.
	183
	0
	0%
	C
	103
	6
	5.50%
	S
	Somatic
	0.0024769

	UTR3
	KIAA1211
	　
	　
	　
	　
	0.5
	0.5
	0.5
	rs6834736
	　
	　
	　
	　
	　
	chr4
	57194525
	57194525
	C
	G
	het
	.
	.
	.
	335
	1
	0.30%
	C
	155
	6
	3.73%
	S
	Somatic
	0.005535

	exonic
	LRP1B
	synonymous SNV
	NM_018557:c.G13047A:p.T4349T
	　
	　
	0.51
	0.51
	0.51
	rs1386356
	　
	　
	　
	　
	　
	chr2
	141032088
	141032088
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	180
	0
	0%
	C
	86
	5
	5.49%
	Y
	Somatic
	0.0039623

	exonic
	OVGP1
	nonsynonymous SNV
	NM_002557:c.A1435G:p.M479V
	　
	　
	0.13
	0.13
	0.13
	rs3767607
	0.05
	0.931
	0.810343
	0.032926
	0.835862
	chr1
	111957688
	111957688
	T
	C
	het
	.
	.
	.
	122
	0
	0%
	T
	69
	4
	5.48%
	Y
	Somatic
	0.0186345

	exonic
	REST
	nonsynonymous SNV
	NM_001193508:c.C2390T:p.P797L
	　
	　
	0.25
	0.25
	0.25
	rs3796529
	0.2
	0.991
	0.808588
	0.002267
	0.413791
	chr4
	57797414
	57797414
	C
	T
	het
	prostate
	carcinoma
	adenocarcinoma
	387
	1
	0.26%
	C
	161
	12
	6.94%
	Y
	Somatic
	5.34E-06

	exonic
	POLR2B
	synonymous SNV
	NM_000938:c.G1848A:p.T616T
	613;Name=lod=412
	　
	0.34
	0.34
	0.34
	rs1713982
	　
	　
	　
	　
	　
	chr4
	57881715
	57881715
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	229
	0
	0%
	G
	96
	5
	4.95%
	R
	Somatic
	0.0025038

	exonic
	CABS1
	nonsynonymous SNV
	NM_033122:c.T892G:p.W298G
	259;Name=lod=15
	　
	0.09
	0.09
	0.09
	rs2291182
	0.12
	0.969
	0.997935
	0.524678
	0.999236
	chr4
	71201648
	71201648
	T
	G
	het
	.
	.
	.
	249
	0
	0%
	T
	96
	5
	4.95%
	K
	Somatic
	0.0018624

	intronic
	CXCL1
	　
	　
	　
	　
	0.11
	0.11
	0.11
	rs7656335
	　
	　
	　
	　
	　
	chr4
	74735524
	74735524
	G
	C
	het
	.
	.
	.
	272
	0
	0%
	G
	290
	6
	2.03%
	S
	Somatic
	0.0195443

	exonic
	CXCL2
	stopgain SNV
	NM_002089:c.C139T:p.Q47X
	391;Name=lod=52
	　
	　
	　
	　
	　
	0.56
	0.530289
	0.042167
	1
	0.72909
	chr4
	74964601
	74964601
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	415
	0
	0%
	G
	358
	4
	1.10%
	R
	Somatic
	0.0466968

	exonic
	C4orf26
	nonsynonymous SNV
	NM_178497:c.G326A:p.R109H
	　
	　
	0.14
	0.14
	0.14
	rs2306174
	0.18
	0.319
	0.05333
	0.001376
	0.002713
	chr4
	76489582
	76489582
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	348
	1
	0.29%
	G
	206
	6
	2.83%
	R
	Somatic
	0.0132947

	exonic
	G3BP2
	synonymous SNV
	NM_012297:c.C255T:p.T85T
	619;Name=lod=439
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr4
	76582837
	76582837
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	441
	0
	0%
	G
	186
	4
	2.11%
	R
	Somatic
	0.0080396

	exonic
	FAN1
	synonymous SNV
	NM_001146094:c.C642T:p.N214N
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr15
	31197508
	31197508
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	166
	0
	0%
	C
	69
	4
	5.48%
	Y
	Somatic
	0.0082106

	exonic
	FRAS1
	nonsynonymous SNV
	NM_001166133:c.C5516T:p.A1839V
	475;Name=lod=114
	　
	　
	　
	　
	　
	0.06
	　
	　
	　
	　
	chr4
	79360205
	79360205
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	435
	0
	0%
	C
	167
	3
	1.76%
	Y
	Somatic
	0.0219046

	exonic
	SRMS
	synonymous SNV
	NM_080823:c.C285T:p.G95G
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr20
	62178532
	62178532
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	96
	0
	0%
	G
	69
	4
	5.48%
	R
	Somatic
	0.0331888

	exonic
	THAP9
	nonsynonymous SNV
	NM_024672:c.G897T:p.L299F
	439;Name=lod=81
	　
	0.3
	0.3
	0.3
	rs897945
	0.35
	0.03
	0.984865
	0.037418
	0.264085
	chr4
	83838262
	83838262
	G
	T
	het
	.
	.
	.
	379
	0
	0%
	G
	129
	6
	4.44%
	K
	Somatic
	3.02E-04

	exonic
	WDFY3
	synonymous SNV
	NM_014991:c.G7398A:p.Q2466Q
	464;Name=lod=103
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr4
	85645622
	85645622
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	362
	0
	0%
	C
	174
	3
	1.69%
	Y
	Somatic
	0.0350089

	exonic
	PRDM5
	synonymous SNV
	NM_018699:c.T1234C:p.L412L
	536;Name=lod=201
	　
	0.15
	0.15
	0.15
	rs12499000
	　
	　
	　
	　
	　
	chr4
	121706201
	121706201
	A
	G
	het
	stomach
	carcinoma
	adenocarcinoma
	183
	1
	0.54%
	A
	69
	4
	5.48%
	R
	Somatic
	0.023963

	exonic
	FAM190A
	nonsynonymous SNV
	NM_001145065:c.G1144A:p.G382S
	272;Name=lod=17
	　
	0.18
	0.18
	0.18
	rs12647859
	0.43
	　
	　
	　
	　
	chr4
	91230579
	91230579
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	297
	2
	0.67%
	G
	88
	6
	6.38%
	R
	Somatic
	0.0030028

	exonic
	GRID2
	nonsynonymous SNV
	NM_001510:c.G215A:p.G72D
	534;Name=lod=197
	　
	　
	　
	　
	　
	0.06
	0.712
	0.999739
	0.437503
	0.997424
	chr4
	93511408
	93511408
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	407
	1
	0.25%
	G
	136
	4
	2.86%
	R
	Somatic
	0.0164985

	exonic
	ATOH1
	nonsynonymous SNV
	NM_005172:c.G983A:p.S328N
	415;Name=lod=65
	　
	　
	　
	　
	　
	0
	0.82
	0.998904
	0.026879
	0.999985
	chr4
	94751060
	94751060
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	572
	0
	0%
	G
	285
	4
	1.38%
	R
	Somatic
	0.0125186

	exonic
	C4orf37
	synonymous SNV
	NM_174952:c.A579G:p.L193L
	378;Name=lod=46
	　
	0.37
	0.37
	0.37
	rs2865979
	　
	　
	　
	　
	　
	chr4
	99027137
	99027137
	T
	C
	het
	.
	.
	.
	150
	0
	0%
	T
	28
	4
	12.50%
	Y
	Somatic
	8.13E-04

	exonic
	RG9MTD2
	nonsynonymous SNV
	NM_001134665:c.C905T:p.S302L
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	0.72
	0
	0.037151
	0.121062
	0.010828
	chr4
	100470360
	100470360
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	306
	1
	0.33%
	G
	106
	5
	4.50%
	R
	Somatic
	0.0058228

	exonic
	CENPE
	nonsynonymous SNV
	NM_001813:c.C6269T:p.T2090M
	　
	　
	0.12
	0.12
	0.12
	rs2243682
	0.01
	0.522
	0.138347
	0.004475
	0.621476
	chr4
	104059542
	104059542
	G
	A
	het
	stomach
	carcinoma
	adenocarcinoma
	517
	1
	0.19%
	G
	161
	4
	2.42%
	R
	Somatic
	0.0134212

	exonic
	CENPE
	nonsynonymous SNV
	NM_001813:c.T2111C:p.I704T
	443;Name=lod=84
	　
	　
	　
	　
	　
	0.01
	0.852
	0.09289
	0.010862
	0.627183
	chr4
	104082263
	104082263
	A
	G
	het
	.
	.
	.
	225
	0
	0%
	A
	83
	5
	5.68%
	R
	Somatic
	0.0016159

	exonic
	DKK2
	nonsynonymous SNV
	NM_014421:c.G437A:p.R146Q
	550;Name=lod=230
	　
	0.15
	0.15
	0.15
	rs17037102
	0.41
	0.711
	0.936325
	0.036797
	0.99999
	chr4
	107845794
	107845794
	C
	T
	het
	prostate
	carcinoma
	adenocarcinoma
	356
	0
	0%
	C
	144
	5
	3.36%
	Y
	Somatic
	0.0021314

	intronic
	BTN3A2
	　
	　
	243;Name=lod=13
	　
	0.11
	0.11
	0.11
	rs11758089
	　
	　
	　
	　
	　
	chr6
	26374549
	26374549
	T
	C
	het
	.
	.
	.
	128
	0
	0%
	T
	69
	4
	5.48%
	Y
	Somatic
	0.0164918

	exonic
	HBB
	nonsynonymous SNV
	NM_000518:c.A68C:p.E23A
	　
	　
	　
	　
	　
	rs33936254
	0.05
	0
	0.91311
	0.459102
	0.875801
	chr11
	5248184
	5248184
	T
	G
	het
	.
	.
	.
	103
	0
	0%
	T
	87
	5
	5.43%
	K
	Somatic
	0.0220402

	exonic
	EGF
	nonsynonymous SNV
	NM_001178131:c.G1166A:p.R389K
	　
	　
	0.18
	0.18
	0.18
	rs11568943
	0.88
	0
	0.101618
	0.007092
	0.253958
	chr4
	110883121
	110883121
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	315
	1
	0.32%
	G
	164
	7
	4.09%
	R
	Somatic
	0.0034032

	exonic
	EGF
	nonsynonymous SNV
	NM_001178131:c.A2225T:p.D742V
	　
	　
	0.09
	0.09
	0.09
	rs11569017
	0.02
	0.011
	0.968669
	0.406262
	0.785199
	chr4
	110902111
	110902111
	A
	T
	het
	.
	.
	.
	363
	1
	0.27%
	A
	150
	7
	4.46%
	W
	Somatic
	0.0012222

	exonic
	AP1AR
	synonymous SNV
	NM_001128426:c.C324T:p.N108N
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr4
	113186206
	113186206
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	343
	0
	0%
	C
	135
	4
	2.88%
	Y
	Somatic
	0.0067048

	exonic
	NCOR1
	nonsynonymous SNV
	NM_001190440:c.G3337A:p.A1113T
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	0.94
	0
	0.012022
	0.908178
	0.965595
	chr17
	15983930
	15983930
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	133
	0
	0%
	C
	70
	4
	5.41%
	Y
	Somatic
	0.0154855

	exonic
	ANK2
	synonymous SNV
	NM_020977:c.T5418C:p.H1806H
	　
	　
	0.33
	0.33
	0.33
	rs2293324
	　
	　
	　
	　
	　
	chr4
	114294308
	114294308
	T
	C
	het
	.
	.
	.
	301
	0
	0%
	T
	147
	6
	3.92%
	Y
	Somatic
	0.0013713

	intronic
	SMC3
	　
	　
	685;Name=lod=813
	　
	0.15
	0.15
	0.15
	rs11195199
	　
	　
	　
	　
	　
	chr10
	112343591
	112343591
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	210
	0
	0%
	G
	88
	5
	5.38%
	R
	Somatic
	0.0025243

	exonic
	TRAM1L1
	synonymous SNV
	NM_152402:c.C642T:p.Y214Y
	412;Name=lod=63
	　
	　
	　
	　
	rs138940045
	　
	　
	　
	　
	　
	chr4
	118005908
	118005908
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	343
	0
	0%
	G
	116
	4
	3.33%
	R
	Somatic
	0.0043462

	exonic
	MYH7
	synonymous SNV
	NM_000257:c.C189T:p.T63T
	346;Name=lod=34
	　
	0.49
	0.49
	0.49
	rs2069540
	　
	　
	　
	　
	　
	chr14
	23902753
	23902753
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	85
	0
	0%
	G
	123
	7
	5.38%
	R
	Somatic
	0.0276715

	intronic
	MYOZ2
	　
	　
	　
	　
	0.54
	0.54
	0.54
	rs11721566
	　
	　
	　
	　
	　
	chr4
	120079159
	120079159
	A
	G
	het
	.
	.
	.
	235
	0
	0%
	A
	74
	5
	6.33%
	R
	Somatic
	9.15E-04

	exonic
	SULT2A1
	nonsynonymous SNV
	NM_003167:c.G721A:p.D241N
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	0.41
	0
	4.30E-05
	0.016807
	0
	chr19
	48377938
	48377938
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	130
	1
	0.76%
	C
	88
	5
	5.38%
	Y
	Somatic
	0.0461627

	exonic
	PRDM5
	synonymous SNV
	NM_018699:c.A681G:p.L227L
	　
	　
	0.3
	0.3
	0.3
	rs343192
	　
	　
	　
	　
	　
	chr4
	121738049
	121738049
	T
	C
	het
	.
	.
	.
	756
	0
	0%
	T
	235
	17
	6.75%
	Y
	Somatic
	3.84E-11

	exonic;splicing
	RUVBL2;RUVBL2
	nonsynonymous SNV
	NM_006666:c.G266A:p.G89D
	490;Name=lod=131
	　
	　
	　
	　
	　
	0
	0.961
	0.993891
	0.99998
	1
	chr19
	49510275
	49510275
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	97
	0
	0%
	G
	123
	7
	5.38%
	R
	Somatic
	0.0188206

	intronic
	QRFPR
	　
	　
	　
	　
	0.31
	0.31
	0.31
	rs2302309
	　
	　
	　
	　
	　
	chr4
	122257950
	122257950
	A
	G
	het
	.
	.
	.
	599
	1
	0.17%
	A
	250
	6
	2.34%
	R
	Somatic
	0.0035936

	exonic;splicing
	CCNA2;CCNA2
	nonsynonymous SNV
	NM_001237:c.C1117T:p.P373S
	397;Name=lod=55
	　
	　
	　
	　
	　
	0.19
	0.049
	0.999825
	0.904118
	0.999998
	chr4
	122739332
	122739332
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	338
	1
	0.29%
	G
	151
	4
	2.58%
	R
	Somatic
	0.035547

	exonic
	CCNA2
	nonsynonymous SNV
	NM_001237:c.C172T:p.P58S
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	0.52
	0
	0.014654
	9.90E-04
	3.49E-04
	chr4
	122744612
	122744612
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	67
	0
	0%
	G
	49
	4
	7.55%
	R
	Somatic
	0.035647

	exonic
	KIAA1109
	synonymous SNV
	NM_015312:c.T7704C:p.D2568D
	685;Name=lod=809
	　
	0.23
	0.23
	0.23
	rs45574236
	　
	　
	　
	　
	　
	chr4
	123192383
	123192383
	T
	C
	het
	prostate
	carcinoma
	adenocarcinoma
	502
	0
	0%
	T
	171
	9
	5%
	Y
	Somatic
	5.35E-06

	exonic
	ANKRD50
	synonymous SNV
	NM_001167882:c.T2208C:p.N736N
	512;Name=lod=160
	　
	0.24
	0.24
	0.24
	rs3733471
	　
	　
	　
	　
	　
	chr4
	125591687
	125591687
	A
	G
	het
	.
	.
	.
	223
	0
	0%
	A
	113
	4
	3.42%
	R
	Somatic
	0.0135526

	exonic
	INTU
	nonsynonymous SNV
	NM_015693:c.A2247C:p.L749F
	446;Name=lod=87
	　
	0.09
	0.09
	0.09
	rs35858752
	0.11
	0
	0.172572
	0.016924
	0.107863
	chr4
	128628100
	128628100
	A
	C
	het
	.
	.
	.
	308
	0
	0%
	A
	162
	6
	3.57%
	M
	Somatic
	0.0018228

	exonic
	SCLT1
	synonymous SNV
	NM_144643:c.G345T:p.L115L
	477;Name=lod=116
	　
	0.54
	0.54
	0.54
	rs3113487
	　
	　
	　
	　
	　
	chr4
	129924977
	129924977
	C
	A
	het
	prostate
	carcinoma
	adenocarcinoma
	233
	0
	0%
	C
	106
	8
	7.02%
	M
	Somatic
	1.15E-04

	intergenic
	LOC96610(dist=104826),ZNF280B(dist=56622)
	　
	　
	　
	　
	0.1
	0.1
	0.1
	rs56060925
	0.27
	　
	　
	　
	　
	chr22
	22782150
	22782150
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	123
	0
	0%
	G
	141
	8
	5.37%
	R
	Somatic
	0.007431

	exonic
	SYTL2
	synonymous SNV
	NM_001162951:c.A516G:p.S172S
	　
	　
	0.68
	0.68
	0.68
	rs680498
	　
	　
	　
	　
	　
	chr11
	85447611
	85447611
	T
	C
	het
	.
	.
	.
	174
	0
	0%
	T
	71
	4
	5.33%
	Y
	Somatic
	0.0077744

	exonic
	PRSS48
	nonsynonymous SNV
	NM_183375:c.G158A:p.C53Y
	369;Name=lod=42
	　
	0.33
	0.33
	0.33
	rs36097019
	0.06
	　
	　
	　
	　
	chr4
	152201053
	152201053
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	274
	0
	0%
	G
	257
	8
	3.02%
	R
	Somatic
	0.0032329

	exonic
	FHDC1
	nonsynonymous SNV
	NM_033393:c.C2192T:p.A731V
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	0.07
	0
	0.967494
	2.98E-04
	2.50E-05
	chr4
	153896635
	153896635
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	64
	0
	0%
	C
	55
	4
	6.78%
	Y
	Somatic
	0.0501316

	exonic
	C4orf45
	nonsynonymous SNV
	NM_152543:c.C137T:p.A46V
	　
	　
	0.13
	0.13
	0.13
	rs17037864
	0.01
	　
	　
	　
	　
	chr4
	159894391
	159894391
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	88
	0
	0%
	G
	24
	4
	14.29%
	R
	Somatic
	0.0028595

	exonic
	FSTL5
	synonymous SNV
	NM_001128428:c.C2353A:p.R785R
	　
	　
	0.2
	0.2
	0.2
	rs17040984
	　
	　
	　
	　
	　
	chr4
	162307060
	162307060
	G
	T
	het
	.
	.
	.
	417
	1
	0.24%
	G
	127
	5
	3.79%
	K
	Somatic
	0.0036314

	intronic
	FSTL5
	　
	　
	　
	　
	0.21
	0.21
	0.21
	rs34423160
	　
	　
	　
	　
	　
	chr4
	162697014
	162697014
	T
	G
	het
	.
	.
	.
	198
	0
	0%
	T
	48
	4
	7.69%
	K
	Somatic
	0.0017039

	exonic
	ANP32C
	nonsynonymous SNV
	NM_012403:c.C107G:p.A36G
	724;Name=lod=1166
	0.91
	　
	　
	　
	rs115041268
	1
	0
	0.002691
	7.30E-05
	0.999999
	chr4
	165118757
	165118757
	G
	C
	het
	.
	.
	.
	452
	0
	0%
	G
	285
	10
	3.39%
	S
	Somatic
	8.40E-05

	exonic
	KLHL2
	synonymous SNV
	NM_001161522:c.A939G:p.L313L
	387;Name=lod=50
	　
	0.36
	0.36
	0.36
	rs28678193
	　
	　
	　
	　
	　
	chr4
	166231868
	166231868
	A
	G
	het
	.
	.
	.
	522
	0
	0%
	A
	268
	8
	2.90%
	R
	Somatic
	1.91E-04

	intronic
	TLL1
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	rs59737132
	　
	　
	　
	　
	　
	chr4
	166964416
	166964416
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	360
	0
	0%
	C
	121
	4
	3.20%
	Y
	Somatic
	0.0042561

	exonic
	DDX60
	nonsynonymous SNV
	NM_017631:c.G230T:p.S77I
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	0.01
	0.554
	0.229599
	0.060609
	0.896043
	chr4
	169229191
	169229191
	C
	A
	het
	.
	.
	.
	322
	0
	0%
	C
	122
	4
	3.17%
	M
	Somatic
	0.006044

	exonic
	MGAT4A
	nonsynonymous SNV
	NM_001160154:c.G956A:p.G319D
	573;Name=lod=283
	　
	　
	　
	　
	　
	0
	0.998
	0.998878
	0.999993
	1
	chr2
	99253041
	99253041
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	87
	0
	0%
	C
	71
	4
	5.33%
	Y
	Somatic
	0.0439633

	exonic
	CLCN3
	nonsynonymous SNV
	NM_001243374:c.C785T:p.A262V
	664;Name=lod=666
	0.9
	　
	　
	　
	　
	0
	0.955
	0.999218
	0.997602
	1
	chr4
	170613401
	170613401
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	408
	1
	0.24%
	C
	162
	6
	3.57%
	Y
	Somatic
	0.003027

	exonic
	C3orf79
	nonsynonymous SNV
	NM_001101337:c.G3A:p.M1I
	　
	　
	0.08
	0.08
	0.08
	rs3732619
	　
	　
	　
	　
	　
	chr3
	153202348
	153202348
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	200
	0
	0%
	G
	71
	4
	5.33%
	R
	Somatic
	0.0052135

	intergenic
	NBLA00301(dist=74375),FBXO8(dist=620454)
	　
	　
	775;Name=lod=1887
	0.96
	0.27
	0.27
	0.27
	rs34402795
	　
	　
	　
	　
	　
	chr4
	174537356
	174537356
	T
	A
	het
	.
	.
	.
	324
	1
	0.31%
	T
	137
	9
	6.16%
	W
	Somatic
	1.63E-04

	intergenic
	NBLA00301(dist=74490),FBXO8(dist=620339)
	　
	　
	775;Name=lod=1887
	0.96
	0.21
	0.21
	0.21
	rs13103221
	　
	　
	　
	　
	　
	chr4
	174537471
	174537471
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	429
	1
	0.23%
	G
	181
	6
	3.21%
	R
	Somatic
	0.003825

	intronic
	WDR17
	　
	　
	　
	　
	0.45
	0.45
	0.45
	rs4538426
	　
	　
	　
	　
	　
	chr4
	177093505
	177093505
	T
	G
	het
	.
	.
	.
	166
	0
	0%
	T
	35
	8
	18.60%
	K
	Somatic
	1.84E-06

	intronic
	UBXN4
	　
	　
	　
	　
	0.04
	0.04
	0.04
	rs78878675
	　
	　
	　
	　
	　
	chr2
	136530157
	136530157
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	101
	0
	0%
	G
	89
	5
	5.32%
	R
	Somatic
	0.0246011

	exonic
	C4orf41
	stopgain SNV
	NM_021942:c.C1702T:p.R568X
	376;Name=lod=45
	　
	　
	　
	　
	　
	1
	0.732602
	0.982013
	1
	1
	chr4
	184606496
	184606496
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	344
	1
	0.29%
	C
	164
	4
	2.38%
	Y
	Somatic
	0.0416633

	intronic
	SNX25
	　
	　
	　
	　
	0.46
	0.46
	0.46
	rs3822302
	　
	　
	　
	　
	　
	chr4
	186272773
	186272773
	T
	C
	het
	.
	.
	.
	87
	0
	0%
	T
	39
	5
	11.36%
	Y
	Somatic
	0.0036492

	exonic
	CFTR
	synonymous SNV
	NM_000492:c.T2562G:p.T854T
	　
	　
	0.42
	0.42
	0.42
	rs1042077
	　
	　
	　
	　
	　
	chr7
	117235055
	117235055
	T
	G
	het
	.
	.
	.
	154
	0
	0%
	T
	89
	5
	5.32%
	K
	Somatic
	0.0073121

	exonic
	CCDC110
	nonsynonymous SNV
	NM_001145411:c.C1115T:p.S372F
	　
	　
	0.41
	0.41
	0.41
	rs11132306
	0.36
	0
	0.222828
	3.20E-05
	0.490099
	chr4
	186380515
	186380515
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	562
	1
	0.18%
	G
	164
	8
	4.65%
	R
	Somatic
	5.70E-05

	exonic
	MTNR1A
	synonymous SNV
	NM_005958:c.A924G:p.R308R
	　
	　
	0.04
	0.04
	0.04
	rs8192550
	　
	　
	　
	　
	　
	chr4
	187454972
	187454972
	T
	C
	het
	.
	.
	.
	215
	0
	0%
	T
	168
	4
	2.33%
	Y
	Somatic
	0.0382622

	exonic
	FAT1
	synonymous SNV
	NM_005245:c.C13233T:p.P4411P
	415;Name=lod=65
	　
	0.06
	0.06
	0.06
	rs3775307
	　
	　
	　
	　
	　
	chr4
	187510280
	187510280
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	375
	1
	0.27%
	G
	235
	7
	2.89%
	R
	Somatic
	0.0071035

	exonic
	FAT1
	synonymous SNV
	NM_005245:c.T13101C:p.S4367S
	554;Name=lod=237
	　
	0.52
	0.52
	0.52
	rs1298865
	　
	　
	　
	　
	　
	chr4
	187516880
	187516880
	A
	G
	het
	.
	.
	.
	163
	1
	0.61%
	A
	248
	11
	4.25%
	R
	Somatic
	0.0224218

	exonic
	FAT1
	nonsynonymous SNV
	NM_005245:c.A8798C:p.Q2933P
	278;Name=lod=18
	　
	0.65
	0.65
	0.65
	rs1280098
	1
	　
	　
	　
	　
	chr4
	187538942
	187538942
	T
	G
	het
	.
	.
	.
	246
	1
	0.40%
	T
	108
	4
	3.57%
	K
	Somatic
	0.0345233

	exonic
	FAT1
	nonsynonymous SNV
	NM_005245:c.A3818G:p.H1273R
	309;Name=lod=24
	　
	0.68
	0.68
	0.68
	rs328418
	1
	　
	　
	　
	　
	chr4
	187557893
	187557893
	T
	C
	het
	.
	.
	.
	587
	1
	0.17%
	T
	359
	13
	3.49%
	Y
	Somatic
	3.54E-05

	exonic
	FAT1
	nonsynonymous SNV
	NM_005245:c.C392T:p.A131V
	376;Name=lod=45
	　
	0.23
	0.23
	0.23
	rs3733415
	0.01
	　
	　
	　
	　
	chr4
	187630590
	187630590
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	292
	2
	0.68%
	G
	143
	5
	3.38%
	R
	Somatic
	0.0448241

	exonic
	CEP72
	nonsynonymous SNV
	NM_018140:c.C575T:p.A192V
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	0.03
	0.889
	0.918535
	0.142745
	0.984738
	chr5
	633946
	633946
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	356
	0
	0%
	C
	502
	6
	1.18%
	Y
	Somatic
	0.0408118

	exonic
	ADAMTS16
	nonsynonymous SNV
	NM_139056:c.T310C:p.S104P
	361;Name=lod=39
	　
	0.48
	0.48
	0.48
	rs1019747
	0.21
	0
	0.173768
	6.12E-04
	0.995123
	chr5
	5146377
	5146377
	T
	C
	het
	.
	.
	.
	200
	0
	0%
	T
	209
	7
	3.24%
	Y
	Somatic
	0.0097031

	exonic
	ADAMTS16
	nonsynonymous SNV
	NM_139056:c.G1456A:p.A486T
	329;Name=lod=29
	　
	0.05
	0.05
	0.05
	rs16875054
	0.11
	0.028
	0.992986
	0.992622
	0.999997
	chr5
	5209210
	5209210
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	552
	0
	0%
	G
	214
	8
	3.60%
	R
	Somatic
	4.18E-05

	intronic
	NSUN2
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr5
	6602520
	6602520
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	569
	1
	0.18%
	C
	290
	4
	1.36%
	Y
	Somatic
	0.0482933

	intronic
	FASTKD3
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr5
	7862891
	7862891
	C
	A
	het
	.
	.
	.
	580
	1
	0.17%
	C
	207
	4
	1.90%
	M
	Somatic
	0.0194813

	exonic
	FASTKD3
	nonsynonymous SNV
	NM_024091:c.A1376G:p.E459G
	　
	　
	0.07
	0.07
	0.07
	rs16879259
	0.24
	0.093
	0.082408
	0.95845
	0.993956
	chr5
	7866821
	7866821
	T
	C
	het
	.
	.
	.
	295
	0
	0%
	T
	133
	4
	2.92%
	Y
	Somatic
	0.0098132

	exonic
	MTRR
	nonsynonymous SNV
	NM_002454:c.T769A:p.S257T
	　
	　
	0.03
	0.03
	0.03
	rs2303080
	0.75
	0
	2.30E-05
	1.45E-04
	0.243768
	chr5
	7878424
	7878424
	T
	A
	het
	.
	.
	.
	569
	1
	0.18%
	T
	240
	5
	2.04%
	W
	Somatic
	0.0107781

	exonic
	MTRR
	synonymous SNV
	NM_002454:c.G1911A:p.A637A
	　
	　
	0.26
	0.26
	0.26
	rs1802059
	　
	　
	　
	　
	　
	chr5
	7897319
	7897319
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	264
	0
	0%
	G
	176
	7
	3.83%
	R
	Somatic
	0.0017992

	exonic
	6-Mar
	nonsynonymous SNV
	NM_005885:c.G1482T:p.M494I
	554;Name=lod=239
	　
	　
	　
	　
	rs148926237
	0.2
	0.955
	0.999718
	0.999986
	1
	chr5
	10407243
	10407243
	G
	T
	het
	.
	.
	.
	418
	0
	0%
	G
	228
	4
	1.72%
	K
	Somatic
	0.0159597

	intronic
	DNAH5
	　
	　
	　
	　
	0.32
	0.32
	0.32
	rs12655133
	　
	　
	　
	　
	　
	chr5
	13769257
	13769257
	T
	A
	het
	.
	.
	.
	268
	0
	0%
	T
	114
	8
	6.56%
	W
	Somatic
	7.80E-05

	intronic
	DNAH5
	　
	　
	　
	　
	0.3
	0.3
	0.3
	rs34413787
	　
	　
	　
	　
	　
	chr5
	13776487
	13776487
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	395
	1
	0.25%
	C
	134
	8
	5.63%
	Y
	Somatic
	1.42E-04

	exonic
	FAM164C
	synonymous SNV
	NM_001042430:c.C105T:p.Y35Y
	346;Name=lod=34
	　
	0.36
	0.36
	0.36
	rs11546525
	　
	　
	　
	　
	　
	chr14
	75537381
	75537381
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	208
	0
	0%
	C
	143
	8
	5.30%
	Y
	Somatic
	8.78E-04

	intronic
	ATP12A
	　
	　
	　
	　
	0.28
	0.28
	0.28
	rs7997850
	　
	　
	　
	　
	　
	chr13
	25264723
	25264723
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	185
	1
	0.54%
	C
	126
	7
	5.26%
	Y
	Somatic
	0.0103096

	exonic
	VCAN
	nonsynonymous SNV
	NM_001164097:c.T3941A:p.F1314Y
	　
	　
	0.49
	0.49
	0.49
	rs160278
	1
	0
	0.938487
	1.00E-06
	0.35066
	chr5
	82835724
	82835724
	T
	A
	het
	.
	.
	.
	196
	1
	0.51%
	T
	90
	5
	5.26%
	W
	Somatic
	0.0150247

	exonic
	PRDM9
	nonsynonymous SNV
	NM_020227:c.A2368C:p.N790H
	　
	0.93
	0.09
	0.09
	0.09
	rs77287813
	0.52
	0
	1.72E-04
	1.00E-06
	0.568991
	chr5
	23527565
	23527565
	A
	C
	het
	.
	.
	.
	292
	1
	0.34%
	A
	391
	13
	3.22%
	M
	Somatic
	0.0050417

	exonic
	PDZD2
	nonsynonymous SNV
	NM_178140:c.G6740A:p.R2247Q
	　
	　
	0.1
	0.1
	0.1
	rs10066063
	1
	0.021
	0.847605
	0.072839
	0.570553
	chr5
	32090294
	32090294
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	350
	0
	0%
	G
	648
	9
	1.37%
	R
	Somatic
	0.0210132

	exonic
	RAI14
	synonymous SNV
	NM_001145523:c.T447G:p.L149L
	617;Name=lod=428
	　
	0.27
	0.27
	0.27
	rs2271522
	　
	　
	　
	　
	　
	chr5
	34811137
	34811137
	T
	G
	het
	.
	.
	.
	879
	1
	0.11%
	T
	326
	5
	1.51%
	K
	Somatic
	0.0069364

	exonic
	PTPRO
	nonsynonymous SNV
	NM_002848:c.G2051A:p.R684H
	646;Name=lod=562
	　
	　
	　
	　
	　
	0
	0.999
	0.999631
	0.978062
	0.999957
	chr12
	15679083
	15679083
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	193
	0
	0%
	G
	91
	5
	5.21%
	R
	Somatic
	0.0037671

	exonic
	AGXT2
	synonymous SNV
	NM_031900:c.T354C:p.H118H
	607;Name=lod=390
	　
	0.45
	0.45
	0.45
	rs2279651
	　
	　
	　
	　
	　
	chr5
	35039437
	35039437
	A
	G
	het
	.
	.
	.
	588
	1
	0.17%
	A
	228
	11
	4.60%
	R
	Somatic
	8.76E-06

	exonic
	STON1
	synonymous SNV
	NM_006873:c.G2148A:p.K716K
	558;Name=lod=247
	　
	0.46
	0.46
	0.46
	rs2140551
	　
	　
	　
	　
	　
	chr2
	48822381
	48822381
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	132
	0
	0%
	G
	91
	5
	5.21%
	R
	Somatic
	0.0124421

	intronic
	IL7R
	　
	　
	　
	　
	0.66
	0.66
	0.66
	rs1353252
	　
	　
	　
	　
	　
	chr5
	35857177
	35857177
	G
	C
	het
	.
	.
	.
	363
	0
	0%
	G
	179
	5
	2.72%
	S
	Somatic
	0.0041526

	exonic
	IL7R
	nonsynonymous SNV
	NM_002185:c.T197C:p.I66T
	431;Name=lod=75
	　
	0.59
	0.59
	0.59
	rs1494558
	1
	0
	0.831356
	3.00E-06
	0.747681
	chr5
	35861068
	35861068
	T
	C
	het
	stomach
	carcinoma
	adenocarcinoma
	399
	1
	0.25%
	T
	219
	12
	5.19%
	Y
	Somatic
	4.21E-05

	exonic
	NIPBL
	nonsynonymous SNV
	NM_015384:c.A2021G:p.N674S
	352;Name=lod=36
	　
	0.1
	0.1
	0.1
	rs3822471
	0.23
	0.028
	0.85244
	0.618273
	0.99988
	chr5
	36985303
	36985303
	A
	G
	het
	.
	.
	.
	534
	1
	0.19%
	A
	279
	11
	3.79%
	R
	Somatic
	7.35E-05

	intronic
	C5orf42
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr5
	37125336
	37125336
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	349
	1
	0.29%
	G
	174
	4
	2.25%
	R
	Somatic
	0.046369

	exonic
	RICTOR
	nonsynonymous SNV
	NM_152756:c.G443A:p.R148Q
	632;Name=lod=492
	　
	　
	　
	　
	　
	0
	0.997
	0.99896
	0.999662
	1
	chr5
	38996934
	38996934
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	422
	0
	0%
	C
	141
	4
	2.76%
	Y
	Somatic
	0.004146

	exonic
	ATF7IP
	synonymous SNV
	NM_018179:c.G2757A:p.S919S
	499;Name=lod=142
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr12
	14614027
	14614027
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	145
	0
	0%
	G
	73
	4
	5.19%
	R
	Somatic
	0.01374

	exonic
	RPL37
	nonsynonymous SNV
	NM_000997:c.G265A:p.A89T
	621;Name=lod=445
	　
	　
	　
	　
	　
	0.36
	0
	0.9974
	0.999394
	0.999999
	chr5
	40832635
	40832635
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	790
	1
	0.13%
	C
	344
	5
	1.43%
	Y
	Somatic
	0.0118207

	intronic
	HEATR7B2
	　
	　
	　
	　
	0.13
	0.13
	0.13
	rs325861
	　
	　
	　
	　
	　
	chr5
	41048388
	41048388
	T
	G
	het
	.
	.
	.
	235
	0
	0%
	T
	89
	10
	10.10%
	K
	Somatic
	3.75E-06

	intronic
	KIF2A
	　
	　
	　
	　
	0.66
	0.66
	0.66
	rs247266
	　
	　
	　
	　
	　
	chr5
	61657377
	61657377
	A
	T
	het
	.
	.
	.
	98
	0
	0%
	A
	40
	8
	16.67%
	W
	Somatic
	8.96E-05

	exonic
	DIMT1
	synonymous SNV
	NM_014473:c.A405G:p.S135S
	567;Name=lod=270
	　
	0.61
	0.61
	0.61
	rs247264
	　
	　
	　
	　
	　
	chr5
	61694379
	61694379
	T
	C
	het
	.
	.
	.
	246
	0
	0%
	T
	141
	7
	4.73%
	Y
	Somatic
	9.64E-04

	exonic
	SERPINA11
	synonymous SNV
	NM_001080451:c.C786T:p.T262T
	　
	　
	0.25
	0.25
	0.25
	rs12888805
	　
	　
	　
	　
	　
	chr14
	94912799
	94912799
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	172
	0
	0%
	G
	73
	4
	5.19%
	R
	Somatic
	0.0086559

	intronic
	SREK1
	　
	　
	　
	　
	0.14
	0.14
	0.14
	rs3763061
	　
	　
	　
	　
	　
	chr5
	65459773
	65459773
	T
	C
	het
	.
	.
	.
	239
	0
	0%
	T
	76
	10
	11.63%
	Y
	Somatic
	1.12E-06

	intronic
	CD180
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr5
	66492353
	66492353
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	284
	0
	0%
	G
	184
	6
	3.16%
	R
	Somatic
	0.0039539

	exonic
	BDP1
	stopgain SNV
	NM_018429:c.T7613A:p.L2538X
	251;Name=lod=14
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	0.68346
	0.975736
	0.999999
	0.726992
	chr5
	70858217
	70858217
	T
	A
	het
	.
	.
	.
	112
	0
	0%
	T
	51
	4
	7.27%
	W
	Somatic
	0.0109115

	exonic
	GFM2
	synonymous SNV
	NM_032380:c.C183A:p.S61S
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr5
	74055217
	74055217
	G
	T
	het
	.
	.
	.
	479
	1
	0.21%
	G
	212
	4
	1.85%
	K
	Somatic
	0.0343452

	exonic
	WDR41
	nonsynonymous SNV
	NM_018268:c.G140A:p.R47Q
	518;Name=lod=170
	　
	　
	　
	　
	rs144473455
	0.01
	1
	0.999248
	0.999854
	0.999936
	chr5
	76785309
	76785309
	C
	T
	het
	large_intestine
	carcinoma
	adenocarcinoma
	255
	0
	0%
	C
	162
	6
	3.57%
	Y
	Somatic
	0.003716

	intronic
	DHX8
	　
	　
	　
	　
	0.23
	0.23
	0.23
	rs2279191
	　
	　
	　
	　
	　
	chr17
	41570427
	41570427
	T
	C
	het
	.
	.
	.
	159
	0
	0%
	T
	128
	7
	5.19%
	Y
	Somatic
	0.003949

	exonic
	VCAN
	nonsynonymous SNV
	NM_001164097:c.G1144A:p.A382T
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	0.29
	0.004
	0.987811
	0.305849
	0.933814
	chr5
	82832927
	82832927
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	243
	0
	0%
	G
	104
	4
	3.70%
	R
	Somatic
	0.0086203

	exonic
	C6orf70
	nonsynonymous SNV
	NM_018341:c.G1505A:p.R502H
	　
	　
	0.08
	0.08
	0.08
	rs41265401
	0.37
	0
	3.30E-04
	0.001147
	7.70E-05
	chr6
	170176146
	170176146
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	201
	0
	0%
	G
	92
	5
	5.15%
	R
	Somatic
	0.0034036

	exonic
	VCAN
	nonsynonymous SNV
	NM_001164097:c.G2516A:p.R839H
	　
	　
	0.38
	0.38
	0.38
	rs188703
	0.01
	0.002
	0.906896
	1.57E-04
	0.517778
	chr5
	82834299
	82834299
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	260
	0
	0%
	G
	194
	5
	2.51%
	R
	Somatic
	0.0148835

	exonic
	VCAN
	synonymous SNV
	NM_001164097:c.T2847C:p.G949G
	358;Name=lod=38
	　
	0.48
	0.48
	0.48
	rs309557
	　
	　
	　
	　
	　
	chr5
	82834630
	82834630
	T
	C
	het
	.
	.
	.
	221
	0
	0%
	T
	91
	9
	9%
	Y
	Somatic
	2.14E-05

	intronic
	PLCZ1
	　
	　
	419;Name=lod=67
	　
	0.26
	0.26
	0.26
	rs12300257
	　
	　
	　
	　
	　
	chr12
	18889149
	18889149
	T
	C
	het
	.
	.
	.
	157
	0
	0%
	T
	74
	4
	5.13%
	Y
	Somatic
	0.0115168

	exonic
	VCAN
	nonsynonymous SNV
	NM_001164097:c.T5016A:p.D1672E
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	0.01
	0.96
	0.025059
	0.112742
	0.989972
	chr5
	82836799
	82836799
	T
	A
	het
	.
	.
	.
	216
	1
	0.46%
	T
	102
	4
	3.77%
	W
	Somatic
	0.0415253

	exonic
	RASA1
	nonsynonymous SNV
	NM_002890:c.G1394A:p.R465H
	661;Name=lod=646
	　
	　
	　
	　
	rs181630831
	0.01
	0.988
	0.999614
	0.999939
	1
	chr5
	86658429
	86658429
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	313
	0
	0%
	G
	111
	4
	3.48%
	R
	Somatic
	0.0050145

	exonic
	TMEM161B
	nonsynonymous SNV
	NM_153354:c.G1147A:p.V383I
	600;Name=lod=367
	　
	0.05
	0.05
	0.05
	rs75451667
	1
	0.882
	0.999215
	0.999741
	1
	chr5
	87493525
	87493525
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	399
	0
	0%
	C
	193
	5
	2.53%
	Y
	Somatic
	0.0038783

	exonic
	ARSK
	nonsynonymous SNV
	NM_198150:c.G494A:p.R165H
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	0.26
	0.038
	0.858104
	0.002504
	0.998241
	chr5
	94918697
	94918697
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	371
	0
	0%
	G
	164
	5
	2.96%
	R
	Somatic
	0.0028814

	exonic
	CNOT2
	nonsynonymous SNV
	NM_001199303:c.C1174G:p.P392A
	736;Name=lod=1309
	　
	　
	　
	　
	　
	0.03
	0.981
	0.982381
	0.999888
	1
	chr12
	70732598
	70732598
	C
	G
	het
	.
	.
	.
	187
	0
	0%
	C
	74
	4
	5.13%
	S
	Somatic
	0.0071016

	intronic
	ERAP1
	　
	　
	　
	　
	0.6
	0.6
	0.6
	rs27710
	　
	　
	　
	　
	　
	chr5
	96126197
	96126197
	A
	G
	het
	.
	.
	.
	409
	1
	0.24%
	A
	179
	10
	5.29%
	R
	Somatic
	6.59E-05

	exonic
	ERAP1
	synonymous SNV
	NM_001040458:c.T1359C:p.S453S
	304;Name=lod=23
	　
	0.6
	0.6
	0.6
	rs27529
	　
	　
	　
	　
	　
	chr5
	96126308
	96126308
	A
	G
	het
	.
	.
	.
	285
	0
	0%
	A
	86
	6
	6.52%
	R
	Somatic
	1.86E-04

	exonic
	SERTM1
	nonsynonymous SNV
	NM_203451:c.C187T:p.L63F
	576;Name=lod=292
	　
	　
	　
	　
	　
	0
	0.14
	0.998262
	0.996682
	1
	chr13
	37269402
	37269402
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	208
	0
	0%
	C
	74
	4
	5.13%
	Y
	Somatic
	0.0052257

	intronic
	RGMB
	　
	　
	　
	　
	0.1
	0.1
	0.1
	rs2302983
	　
	　
	　
	　
	　
	chr5
	98115828
	98115828
	A
	G
	het
	.
	.
	.
	346
	1
	0.29%
	A
	155
	4
	2.52%
	R
	Somatic
	0.0357599

	exonic
	CHD1
	nonsynonymous SNV
	NM_001270:c.G3812A:p.G1271E
	695;Name=lod=889
	　
	　
	　
	　
	　
	0
	0.987
	0.998781
	0.999998
	0.997427
	chr5
	98207804
	98207804
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	296
	0
	0%
	C
	114
	4
	3.39%
	Y
	Somatic
	0.0063611

	intronic
	EPB41L4A
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr5
	111541095
	111541095
	A
	T
	het
	.
	.
	.
	551
	1
	0.18%
	A
	233
	4
	1.69%
	W
	Somatic
	0.0304916

	intronic
	EPB41L4A
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr5
	111541111
	111541111
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	638
	0
	0%
	C
	267
	4
	1.48%
	Y
	Somatic
	0.0077774

	UTR5
	TRIM36
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr5
	114515768
	114515768
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	307
	0
	0%
	C
	104
	4
	3.70%
	Y
	Somatic
	0.0043995

	exonic
	GRIN2A
	nonsynonymous SNV
	NM_001134407:c.G2902A:p.A968T
	558;Name=lod=248
	　
	　
	　
	　
	　
	0.1
	0.312
	0.978769
	0.190745
	0.999775
	chr16
	9858499
	9858499
	C
	T
	het
	lung
	carcinoma
	adenocarcinoma
	191
	1
	0.52%
	C
	74
	4
	5.13%
	Y
	Somatic
	0.0256057

	exonic
	SCN11A
	synonymous SNV
	NM_014139:c.G5334A:p.L1778L
	　
	　
	0.05
	0.05
	0.05
	rs4640498
	　
	　
	　
	　
	　
	chr3
	38888227
	38888227
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	116
	0
	0%
	C
	74
	4
	5.13%
	Y
	Somatic
	0.0249325

	intronic
	AQPEP
	　
	　
	　
	　
	0.16
	0.16
	0.16
	rs2162754
	　
	　
	　
	　
	　
	chr5
	115336215
	115336215
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	263
	0
	0%
	G
	92
	5
	5.15%
	R
	Somatic
	0.0013152

	exonic
	AQPEP
	synonymous SNV
	NM_173800:c.T1746C:p.N582N
	461;Name=lod=100
	　
	0.28
	0.28
	0.28
	rs7712021
	　
	　
	　
	　
	　
	chr5
	115336862
	115336862
	T
	C
	het
	.
	.
	.
	276
	0
	0%
	T
	128
	10
	7.25%
	Y
	Somatic
	1.35E-05

	intergenic
	SEMA6A(dist=141635),NONE(dist=NONE)
	　
	　
	729;Name=lod=1224
	　
	0.43
	0.43
	0.43
	rs2933627
	1
	　
	　
	　
	　
	chr5
	116052186
	116052186
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	348
	1
	0.29%
	G
	176
	8
	4.35%
	R
	Somatic
	0.0011514

	exonic
	FAM170A
	nonsynonymous SNV
	NM_001163991:c.G11A:p.R4Q
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	0
	0.996
	0.990473
	0.086633
	0.999108
	chr5
	118965474
	118965474
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	297
	0
	0%
	G
	264
	4
	1.49%
	R
	Somatic
	0.0500266

	intronic
	SNCAIP
	　
	　
	　
	　
	0.18
	0.18
	0.18
	rs2242224
	　
	　
	　
	　
	　
	chr5
	121761021
	121761021
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	300
	0
	0%
	G
	102
	9
	8.11%
	R
	Somatic
	5.98E-06

	exonic
	OR1L3
	nonsynonymous SNV
	NM_001005234:c.T836C:p.V279A
	　
	　
	0.08
	0.08
	0.08
	rs74634130
	0.15
	0.485
	0.996181
	0.027436
	0.97519
	chr9
	125438244
	125438244
	T
	C
	het
	.
	.
	.
	103
	0
	0%
	T
	74
	4
	5.13%
	Y
	Somatic
	0.0329789

	intronic
	PTPRE
	　
	　
	　
	　
	0.43
	0.43
	0.43
	rs10764743
	　
	　
	　
	　
	　
	chr10
	129864515
	129864515
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	93
	0
	0%
	C
	130
	7
	5.11%
	Y
	Somatic
	0.024965

	intronic
	MYOT
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	rs183456886
	　
	　
	　
	　
	　
	chr5
	137221914
	137221914
	A
	G
	het
	.
	.
	.
	181
	0
	0%
	A
	49
	6
	10.91%
	R
	Somatic
	1.29E-04

	exonic
	PSD2
	nonsynonymous SNV
	NM_032289:c.G415A:p.A139T
	488;Name=lod=128
	　
	　
	　
	　
	　
	0.04
	0.101
	0.9793
	0.019208
	0.999665
	chr5
	139192937
	139192937
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	163
	0
	0%
	G
	209
	4
	1.88%
	R
	Somatic
	0.1017227

	exonic
	PRKD3
	synonymous SNV
	NM_005813:c.A1200C:p.L400L
	426;Name=lod=72
	　
	0.22
	0.22
	0.22
	rs10460527
	　
	　
	　
	　
	　
	chr2
	37505105
	37505105
	T
	G
	het
	stomach
	carcinoma
	adenocarcinoma
	212
	0
	0%
	T
	93
	5
	5.10%
	K
	Somatic
	0.0029403

	exonic
	SLC16A6
	nonsynonymous SNV
	NM_004694:c.T610A:p.F204I
	　
	0.94
	0.34
	0.34
	0.34
	rs7222013
	1
	0
	0.018534
	2.00E-06
	0.901868
	chr17
	66267691
	66267691
	A
	T
	het
	.
	.
	.
	134
	0
	0%
	A
	112
	6
	5.08%
	W
	Somatic
	0.0098366

	exonic
	PCDHA2
	nonsynonymous SNV
	NM_018905:c.C337T:p.P113S
	432;Name=lod=76
	　
	　
	　
	　
	　
	0
	0.567277
	0.99508
	0.027711
	0.998924
	chr5
	140174886
	140174886
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	728
	1
	0.14%
	C
	607
	6
	0.98%
	Y
	Somatic
	0.0383071

	exonic
	PCDHA6
	synonymous SNV
	NM_018909:c.C2149T:p.L717L
	　
	0.93
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr5
	140209825
	140209825
	C
	T
	het
	lung
	carcinoma
	adenocarcinoma
	343
	0
	0%
	C
	252
	5
	1.95%
	Y
	Somatic
	0.0140983

	exonic
	PCDHA7
	synonymous SNV
	NM_018910:c.G1875A:p.G625G
	381;Name=lod=47
	0.91
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr5
	140215843
	140215843
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	389
	0
	0%
	G
	365
	6
	1.62%
	R
	Somatic
	0.0132528

	exonic
	PCDHA8
	synonymous SNV
	NM_018911:c.G1596A:p.Q532Q
	510;Name=lod=158
	0.93
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr5
	140222502
	140222502
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	441
	0
	0%
	G
	283
	5
	1.74%
	R
	Somatic
	0.0094218

	exonic
	PCDHA9
	nonsynonymous SNV
	NM_014005:c.C203T:p.S68F
	　
	0.91
	　
	　
	　
	rs17844321
	0
	0.548013
	0.847956
	0.022623
	0.996437
	chr5
	140228283
	140228283
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	702
	1
	0.14%
	C
	498
	8
	1.58%
	Y
	Somatic
	0.0051794

	exonic
	PCDHA11
	synonymous SNV
	NM_018902:c.C1803T:p.G601G
	437;Name=lod=80
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr5
	140250491
	140250491
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	435
	0
	0%
	C
	341
	4
	1.16%
	Y
	Somatic
	0.0379023

	exonic
	PCDHB4
	nonsynonymous SNV
	NM_018938:c.C1853T:p.A618V
	346;Name=lod=34
	0.97
	　
	　
	　
	　
	0.04
	0.004
	0.966813
	0.660086
	0.916488
	chr5
	140503433
	140503433
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	279
	0
	0%
	C
	144
	5
	3.36%
	Y
	Somatic
	0.0048916

	exonic
	SELE
	synonymous SNV
	NM_000450:c.T1800C:p.D600D
	　
	　
	0.12
	0.12
	0.12
	rs5356
	　
	　
	　
	　
	　
	chr1
	169694918
	169694918
	A
	G
	het
	.
	.
	.
	155
	0
	0%
	A
	75
	4
	5.06%
	R
	Somatic
	0.0123411

	exonic
	PCDHB7
	synonymous SNV
	NM_018940:c.C1719T:p.T573T
	464;Name=lod=103
	0.96
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr5
	140554135
	140554135
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	322
	0
	0%
	C
	211
	4
	1.86%
	Y
	Somatic
	0.0252658

	exonic
	PCDHGA1
	nonsynonymous SNV
	NM_018912:c.G559A:p.D187N
	300;Name=lod=22
	　
	0.02
	0.02
	0.02
	rs76571170
	0.08
	0.507076
	0.999209
	0.005052
	0.999949
	chr5
	140710810
	140710810
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	243
	1
	0.41%
	G
	108
	4
	3.57%
	R
	Somatic
	0.035609

	exonic
	PCDHGA2
	nonsynonymous SNV
	NM_018915:c.C2087T:p.A696V
	395;Name=lod=54
	　
	　
	　
	　
	　
	0
	0.557148
	0.998591
	0.00534
	0.99952
	chr5
	140720625
	140720625
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	606
	0
	0%
	C
	422
	7
	1.63%
	Y
	Somatic
	0.0020421

	exonic
	PCDHGA2
	nonsynonymous SNV
	NM_018915:c.C2327T:p.A776V
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	0.1
	0.450494
	0.998591
	0.004522
	0.815867
	chr5
	140720865
	140720865
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	687
	1
	0.15%
	C
	415
	7
	1.66%
	Y
	Somatic
	0.0059718

	exonic
	PCDHGB2
	nonsynonymous SNV
	NM_018923:c.C2140T:p.R714C
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr5
	140741842
	140741842
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	454
	0
	0%
	C
	256
	5
	1.92%
	Y
	Somatic
	0.0063245

	exonic
	PCDHGA6
	nonsynonymous SNV
	NM_018919:c.G1208A:p.R403Q
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr5
	140754858
	140754858
	G
	A
	het
	large_intestine
	carcinoma
	adenocarcinoma
	222
	1
	0.45%
	G
	83
	4
	4.60%
	R
	Somatic
	0.023091

	exonic
	PCDHGA12
	synonymous SNV
	NM_003735:c.C144T:p.I48I
	443;Name=lod=84
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr5
	140810470
	140810470
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	453
	1
	0.22%
	C
	409
	6
	1.45%
	Y
	Somatic
	0.0483766

	exonic;splicing
	DIAPH1;DIAPH1
	nonsynonymous SNV
	NM_001079812:c.G377A:p.G126D
	410;Name=lod=62
	　
	　
	　
	　
	　
	0.07
	0.999
	0.999014
	0.992602
	0.999801
	chr5
	140963181
	140963181
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	239
	0
	0%
	C
	170
	4
	2.30%
	Y
	Somatic
	0.0308778

	ncRNA_intronic
	LOC153469
	　
	　
	　
	　
	0.32
	0.32
	0.32
	rs7735403
	　
	　
	　
	　
	　
	chr5
	147027930
	147027930
	A
	G
	het
	.
	.
	.
	231
	0
	0%
	A
	56
	8
	12.50%
	R
	Somatic
	3.42E-06

	exonic
	SPINK5
	nonsynonymous SNV
	NM_001127698:c.G316A:p.D106N
	300;Name=lod=22
	　
	0.05
	0.05
	0.05
	rs17860502
	0.2
	0
	0.951026
	0.010156
	0.950067
	chr5
	147466001
	147466001
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	399
	0
	0%
	G
	132
	6
	4.35%
	R
	Somatic
	2.65E-04

	exonic
	SH3TC2
	stopgain SNV
	NM_024577:c.C2710T:p.R904X
	　
	　
	　
	　
	　
	rs80338931
	1
	0.494165
	0.999785
	0.427347
	0.59362
	chr5
	148406585
	148406585
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	358
	0
	0%
	G
	253
	4
	1.56%
	R
	Somatic
	0.030081

	exonic
	ARHGEF37
	nonsynonymous SNV
	NM_001001669:c.G871A:p.A291T
	343;Name=lod=33
	　
	0.03
	0.03
	0.03
	rs78618835
	0.14
	0.028
	0.999751
	0.707492
	0.99975
	chr5
	148998582
	148998582
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	334
	0
	0%
	G
	464
	7
	1.49%
	R
	Somatic
	0.02304

	exonic
	PPARGC1B
	nonsynonymous SNV
	NM_001172698:c.G490C:p.A164P
	　
	　
	0.1
	0.1
	0.1
	rs7732671
	0.26
	0.011
	0.125594
	0.179699
	0.57075
	chr5
	149212243
	149212243
	G
	C
	het
	.
	.
	.
	536
	0
	0%
	G
	491
	8
	1.60%
	S
	Somatic
	0.0028351

	intronic
	CCDC69
	　
	　
	　
	　
	0.44
	0.44
	0.44
	rs248428
	　
	　
	　
	　
	　
	chr5
	150564975
	150564975
	T
	C
	het
	.
	.
	.
	225
	0
	0%
	T
	321
	8
	2.43%
	Y
	Somatic
	0.014938

	intronic
	ATP12A
	　
	　
	　
	　
	0.27
	0.27
	0.27
	rs7996324
	　
	　
	　
	　
	　
	chr13
	25264666
	25264666
	G
	T
	het
	.
	.
	.
	133
	0
	0%
	G
	94
	5
	5.05%
	K
	Somatic
	0.0133361

	exonic
	HTR1D
	synonymous SNV
	NM_000864:c.T1080C:p.N360N
	475;Name=lod=114
	　
	0.16
	0.16
	0.16
	rs6300
	　
	　
	　
	　
	　
	chr1
	23519633
	23519633
	A
	G
	het
	.
	.
	.
	145
	1
	0.68%
	A
	132
	7
	5.04%
	R
	Somatic
	0.0283579

	exonic
	C10orf54
	nonsynonymous SNV
	NM_022153:c.G161A:p.C54Y
	478;Name=lod=117
	　
	　
	　
	　
	　
	0
	0.999
	0.999139
	1
	1
	chr10
	73521705
	73521705
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	86
	0
	0%
	C
	114
	6
	5%
	Y
	Somatic
	0.0370388

	exonic
	ZSCAN29
	nonsynonymous SNV
	NM_152455:c.A310G:p.R104G
	531;Name=lod=192
	　
	0.55
	0.55
	0.55
	rs3809482
	0.37
	0
	0.914892
	1.70E-05
	0.997395
	chr15
	43661802
	43661802
	T
	C
	het
	.
	.
	.
	207
	0
	0%
	T
	95
	5
	5%
	Y
	Somatic
	0.0034232

	exonic
	HMMR
	nonsynonymous SNV
	NM_001142557:c.T845C:p.V282A
	　
	　
	0.32
	0.32
	0.32
	rs299290
	0.43
	0.013
	0.087492
	0.001935
	0.61227
	chr5
	162902516
	162902516
	T
	C
	het
	stomach
	carcinoma
	adenocarcinoma
	214
	0
	0%
	T
	97
	20
	17.09%
	Y
	Somatic
	2.97E-10

	exonic
	MUC16
	synonymous SNV
	NM_024690:c.T37341C:p.S12447S
	　
	　
	0.4
	0.4
	0.4
	rs11882881
	　
	　
	　
	　
	　
	chr19
	9020154
	9020154
	A
	G
	het
	.
	.
	.
	174
	1
	0.57%
	A
	114
	6
	5%
	R
	Somatic
	0.0194591

	exonic
	NSD1
	synonymous SNV
	NM_022455:c.G672A:p.S224S
	798;Name=lod=2335
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr5
	176562776
	176562776
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	400
	1
	0.25%
	G
	177
	4
	2.21%
	R
	Somatic
	0.03451

	exonic
	ADAMTS2
	synonymous SNV
	NM_014244:c.G3144A:p.P1048P
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr5
	178548696
	178548696
	C
	T
	het
	large_intestine
	adenoma
	NS
	548
	0
	0%
	C
	547
	6
	1.08%
	Y
	Somatic
	0.0158392

	UTR3
	MAML1
	　
	　
	　
	　
	0.04
	0.04
	0.04
	rs75704521
	　
	　
	　
	　
	　
	chr5
	179201888
	179201888
	T
	G
	het
	.
	.
	.
	377
	0
	0%
	T
	172
	7
	3.91%
	K
	Somatic
	3.31E-04

	exonic
	GFPT2
	synonymous SNV
	NM_005110:c.A1008C:p.S336S
	　
	　
	0.14
	0.14
	0.14
	rs2112594
	　
	　
	　
	　
	　
	chr5
	179744009
	179744009
	T
	G
	het
	.
	.
	.
	262
	0
	0%
	T
	217
	12
	5.24%
	K
	Somatic
	9.05E-05

	intronic
	BTNL8
	　
	　
	　
	　
	0.47
	0.47
	0.47
	rs2276994
	　
	　
	　
	　
	　
	chr5
	180338300
	180338300
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	435
	0
	0%
	G
	262
	6
	2.24%
	R
	Somatic
	0.0029641

	exonic
	BTNL8
	nonsynonymous SNV
	NM_001159707:c.A79G:p.T27A
	　
	　
	0.44
	0.44
	0.44
	rs2276995
	0.36
	0
	0.002691
	0
	0.575735
	chr5
	180338368
	180338368
	A
	G
	het
	.
	.
	.
	531
	1
	0.19%
	A
	377
	7
	1.82%
	R
	Somatic
	0.0112316

	exonic
	BTNL8
	nonsynonymous SNV
	NM_001159707:c.G337A:p.E113K
	　
	　
	0.26
	0.26
	0.26
	rs7724813
	0.29
	0
	0.121891
	2.00E-06
	0.598247
	chr5
	180374523
	180374523
	G
	A
	het
	prostate
	carcinoma
	adenocarcinoma
	579
	0
	0%
	G
	273
	5
	1.80%
	R
	Somatic
	0.003505

	exonic
	BTNL8
	synonymous SNV
	NM_001159707:c.T942C:p.Y314Y
	304;Name=lod=23
	　
	0.28
	0.28
	0.28
	rs2278689
	　
	　
	　
	　
	　
	chr5
	180377331
	180377331
	T
	C
	het
	.
	.
	.
	263
	0
	0%
	T
	141
	5
	3.42%
	Y
	Somatic
	0.005543

	exonic
	RIOK1
	nonsynonymous SNV
	NM_031480:c.G443A:p.R148H
	562;Name=lod=256
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	0.771
	0.99926
	0.999597
	1
	chr6
	7398936
	7398936
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	203
	1
	0.49%
	G
	95
	5
	5%
	R
	Somatic
	0.015866

	intronic
	MYLK4
	　
	　
	　
	　
	0.21
	0.21
	0.21
	rs6935206
	　
	　
	　
	　
	　
	chr6
	2689064
	2689064
	T
	C
	het
	.
	.
	.
	451
	1
	0.22%
	T
	200
	5
	2.44%
	Y
	Somatic
	0.0127694

	exonic
	MYLK4
	nonsynonymous SNV
	NM_001012418:c.G148A:p.G50R
	371;Name=lod=43
	　
	0.17
	0.17
	0.17
	rs2296356
	0.02
	0.063
	0.982783
	0.158611
	0.852164
	chr6
	2749381
	2749381
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	389
	0
	0%
	C
	104
	4
	3.70%
	Y
	Somatic
	0.0021337

	intronic
	SERPINB9
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr6
	2900858
	2900858
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	221
	0
	0%
	G
	143
	4
	2.72%
	R
	Somatic
	0.0248378

	intergenic
	TUBB2A(dist=19621),LOC100507194(dist=5648)
	　
	　
	579;Name=lod=300
	0.95
	0.16
	0.16
	0.16
	rs3734485
	　
	　
	　
	　
	　
	chr6
	3177404
	3177404
	G
	T
	het
	.
	.
	.
	228
	0
	0%
	G
	270
	6
	2.17%
	K
	Somatic
	0.0263077

	exonic
	MRPL32
	nonsynonymous SNV
	NM_031903:c.G188A:p.S63N
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	0.27
	0
	0.043749
	2.30E-05
	0.173236
	chr7
	42974611
	42974611
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	178
	0
	0%
	G
	95
	5
	5%
	R
	Somatic
	0.0056414

	exonic
	DSP
	nonsynonymous SNV
	NM_004415:c.G5213A:p.R1738Q
	　
	　
	0.22
	0.22
	0.22
	rs6929069
	0.19
	0.295
	0.97382
	0.270819
	0.998366
	chr6
	7581636
	7581636
	G
	A
	het
	stomach
	carcinoma
	adenocarcinoma
	304
	1
	0.33%
	G
	212
	6
	2.75%
	R
	Somatic
	0.022862

	exonic
	SNRNP48
	synonymous SNV
	NM_152551:c.C558T:p.S186S
	558;Name=lod=247
	　
	0.26
	0.26
	0.26
	rs3734586
	　
	　
	　
	　
	　
	chr6
	7601720
	7601720
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	257
	1
	0.39%
	C
	83
	7
	7.78%
	Y
	Somatic
	4.08E-04

	exonic
	TFAP2A
	synonymous SNV
	NM_001032280:c.C1239T:p.N413N
	712;Name=lod=1043
	　
	0.11
	0.11
	0.11
	rs3734391
	　
	　
	　
	　
	　
	chr6
	10398707
	10398707
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	1152
	0
	0%
	G
	784
	4
	0.51%
	R
	Somatic
	0.0270976

	exonic
	C6orf105
	nonsynonymous SNV
	NM_032744:c.G604A:p.V202I
	　
	　
	0.14
	0.14
	0.14
	rs2076185
	0.88
	0
	0.005847
	0
	0.336776
	chr6
	11723636
	11723636
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	494
	0
	0%
	C
	242
	23
	8.68%
	Y
	Somatic
	1.62E-11

	exonic
	HIVEP1
	synonymous SNV
	NM_002114:c.A417G:p.Q139Q
	　
	　
	0.22
	0.22
	0.22
	rs2228215
	　
	　
	　
	　
	　
	chr6
	12120445
	12120445
	A
	G
	het
	.
	.
	.
	258
	0
	0%
	A
	100
	7
	6.54%
	R
	Somatic
	1.61E-04

	exonic
	TRMT12
	nonsynonymous SNV
	NM_017956:c.T82C:p.W28R
	383;Name=lod=48
	　
	0.52
	0.52
	0.52
	rs3812475
	1
	0
	0.984334
	2.00E-06
	0.98816
	chr8
	125463250
	125463250
	T
	C
	het
	.
	.
	.
	159
	0
	0%
	T
	152
	8
	5%
	Y
	Somatic
	0.003663

	exonic
	TDP2
	synonymous SNV
	NM_016614:c.G696A:p.G232G
	542;Name=lod=212
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr6
	24653322
	24653322
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	616
	1
	0.16%
	C
	258
	4
	1.53%
	Y
	Somatic
	0.0296726

	exonic
	LRRC16A
	nonsynonymous SNV
	NM_001173977:c.C992T:p.A331V
	561;Name=lod=255
	　
	　
	　
	　
	　
	0.32
	　
	　
	　
	　
	chr6
	25488740
	25488740
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	289
	0
	0%
	C
	176
	4
	2.22%
	Y
	Somatic
	0.0212519

	exonic
	BTN3A2
	nonsynonymous SNV
	NM_001197246:c.A541G:p.N181D
	　
	　
	0.06
	0.06
	0.06
	rs9358936
	1
	0
	0.078881
	3.60E-05
	0.61645
	chr6
	26370657
	26370657
	A
	G
	het
	.
	.
	.
	198
	0
	0%
	A
	237
	6
	2.47%
	R
	Somatic
	0.0272162

	exonic
	BTN3A2
	synonymous SNV
	NM_001197246:c.T591C:p.D197D
	　
	　
	0.21
	0.21
	0.21
	rs9379862
	　
	　
	　
	　
	　
	chr6
	26370707
	26370707
	T
	C
	het
	.
	.
	.
	230
	1
	0.43%
	T
	302
	9
	2.89%
	Y
	Somatic
	0.031431

	UTR3
	SLC46A2
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr9
	115642029
	115642029
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	108
	0
	0%
	C
	95
	5
	5%
	Y
	Somatic
	0.0243567

	ncRNA_exonic
	BTN2A3P
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	rs141013110
	0.17
	0.19
	0.221294
	0.246693
	0.606597
	chr6
	26422353
	26422353
	C
	T
	het
	endometrium
	carcinoma
	endometrioid_carcinoma
	167
	1
	0.60%
	C
	315
	20
	5.97%
	Y
	Somatic
	0.0019285

	UTR5
	HMGN4
	　
	　
	　
	　
	0.07
	0.07
	0.07
	rs16891790
	　
	　
	　
	　
	　
	chr6
	26545418
	26545418
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	219
	0
	0%
	C
	157
	5
	3.09%
	Y
	Somatic
	0.0134071

	intronic
	XRN1
	　
	　
	　
	　
	0.09
	0.09
	0.09
	rs2291363
	　
	　
	　
	　
	　
	chr3
	142116151
	142116151
	A
	G
	het
	.
	.
	.
	186
	0
	0%
	A
	77
	4
	4.94%
	R
	Somatic
	0.0080363

	intronic
	UHRF1BP1
	　
	　
	　
	　
	0.45
	0.45
	0.45
	rs7774697
	　
	　
	　
	　
	　
	chr6
	34791027
	34791027
	A
	G
	het
	.
	.
	.
	217
	0
	0%
	A
	148
	8
	5.13%
	R
	Somatic
	8.41E-04

	exonic
	TMEM217
	stopgain SNV
	NM_001162900:c.A196T:p.K66X
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	0.537237
	0.061513
	1
	0.75046
	chr6
	37186611
	37186611
	T
	A
	het
	.
	.
	.
	243
	0
	0%
	T
	148
	5
	3.27%
	W
	Somatic
	0.0082665

	ncRNA_intronic
	LOC100131047
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr6
	38917365
	38917365
	A
	T
	het
	.
	.
	.
	239
	0
	0%
	A
	88
	4
	4.35%
	W
	Somatic
	0.0056892

	exonic
	KIF6
	nonsynonymous SNV
	NM_145027:c.G1535A:p.R512H
	　
	　
	0.07
	0.07
	0.07
	rs2273063
	0.16
	0.003
	0.753413
	0.002062
	0.764969
	chr6
	39507889
	39507889
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	381
	1
	0.26%
	C
	215
	15
	6.52%
	Y
	Somatic
	3.33E-06

	exonic
	KRT74
	synonymous SNV
	NM_175053:c.A693G:p.E231E
	429;Name=lod=74
	　
	0.79
	0.79
	0.79
	rs673476
	　
	　
	　
	　
	　
	chr12
	52965782
	52965782
	T
	C
	het
	.
	.
	.
	188
	0
	0%
	T
	135
	7
	4.93%
	Y
	Somatic
	0.0025062

	intronic
	ABCC10
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr6
	43415367
	43415367
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	802
	0
	0%
	C
	650
	5
	0.76%
	Y
	Somatic
	0.0182074

	exonic
	POLH
	nonsynonymous SNV
	NM_006502:c.C104T:p.A35V
	662;Name=lod=653
	　
	　
	　
	　
	　
	0.18
	0.006
	0.999023
	0.945354
	1
	chr6
	43550160
	43550160
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	334
	1
	0.30%
	C
	171
	5
	2.84%
	Y
	Somatic
	0.0201187

	exonic
	GPR116
	nonsynonymous SNV
	NM_001098518:c.T2567C:p.M856T
	　
	0.95
	0.46
	0.46
	0.46
	rs547499
	0.04
	0.988
	0.998306
	0.434494
	0.993544
	chr6
	46827073
	46827073
	A
	G
	het
	.
	.
	.
	95
	0
	0%
	A
	49
	6
	10.91%
	R
	Somatic
	0.0020277

	intronic
	MCM3
	　
	　
	　
	　
	0.1
	0.1
	0.1
	rs2076511
	　
	　
	　
	　
	　
	chr6
	52138179
	52138179
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	95
	0
	0%
	G
	30
	4
	11.76%
	R
	Somatic
	0.0042124

	exonic
	GSTA1
	synonymous SNV
	NM_145740:c.A375G:p.K125K
	　
	0.95
	0.22
	0.22
	0.22
	rs1051775
	　
	　
	　
	　
	　
	chr6
	52658962
	52658962
	T
	C
	het
	.
	.
	.
	692
	0
	0%
	T
	186
	5
	2.62%
	Y
	Somatic
	4.54E-04

	intronic
	PRSS12
	　
	　
	　
	　
	0.35
	0.35
	0.35
	rs3828500
	　
	　
	　
	　
	　
	chr4
	119216054
	119216054
	T
	C
	het
	.
	.
	.
	119
	0
	0%
	T
	116
	6
	4.92%
	Y
	Somatic
	0.0158153

	exonic;splicing
	TINAG;TINAG
	nonsynonymous SNV
	NM_014464:c.A1297C:p.I433L
	639;Name=lod=529
	　
	0.14
	0.14
	0.14
	rs3736352
	0.29
	0.56
	0.808588
	0.919345
	0.993183
	chr6
	54254589
	54254589
	A
	C
	het
	.
	.
	.
	416
	1
	0.24%
	A
	134
	7
	4.96%
	M
	Somatic
	3.70E-04

	exonic
	DST
	nonsynonymous SNV
	NM_001723:c.A2225T:p.Y742F
	585;Name=lod=318
	　
	　
	　
	　
	　
	0
	0.968
	0.998325
	0.216214
	0.999835
	chr6
	56496808
	56496808
	T
	A
	het
	.
	.
	.
	271
	0
	0%
	T
	85
	2
	2.30%
	W
	Somatic
	0.0585419

	exonic
	BAI3
	nonsynonymous SNV
	NM_001704:c.C4129T:p.P1377S
	662;Name=lod=656
	　
	　
	　
	　
	　
	0.53
	0.004
	0.981636
	0.2744
	1
	chr6
	70071294
	70071294
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	385
	1
	0.26%
	C
	105
	4
	3.67%
	Y
	Somatic
	0.0093299

	exonic
	SMAP1
	nonsynonymous SNV
	NM_021940:c.C554T:p.A185V
	534;Name=lod=198
	　
	0.29
	0.29
	0.29
	rs2273566
	0.14
	0
	0.921119
	0.088737
	0.918005
	chr6
	71546702
	71546702
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	49
	0
	0%
	C
	17
	4
	19.05%
	Y
	Somatic
	0.0065275

	exonic
	UIMC1
	synonymous SNV
	NM_001199298:c.C228T:p.I76I
	496;Name=lod=138
	　
	0.59
	0.59
	0.59
	rs1700490
	　
	　
	　
	　
	　
	chr5
	176402401
	176402401
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	181
	0
	0%
	G
	116
	6
	4.92%
	R
	Somatic
	0.0039529

	intergenic
	TTK(dist=25364),BCKDHB(dist=38736)
	　
	　
	649;Name=lod=578
	0.99
	0.38
	0.38
	0.38
	rs3967160
	　
	　
	　
	　
	　
	chr6
	80777608
	80777608
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	231
	0
	0%
	G
	97
	5
	4.90%
	R
	Somatic
	0.0025157

	exonic
	DOPEY1
	nonsynonymous SNV
	NM_001199942:c.G1760A:p.R587Q
	638;Name=lod=523
	　
	0.11
	0.11
	0.11
	rs4706980
	0.03
	0.996
	0.948953
	0.453408
	0.7809
	chr6
	83838673
	83838673
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	292
	0
	0%
	G
	130
	8
	5.80%
	R
	Somatic
	9.77E-05

	exonic
	ZNF292
	nonsynonymous SNV
	NM_015021:c.A4289G:p.N1430S
	720;Name=lod=1129
	　
	0.06
	0.06
	0.06
	rs6941356
	0.61
	　
	　
	　
	　
	chr6
	87967636
	87967636
	A
	G
	het
	.
	.
	.
	524
	1
	0.19%
	A
	193
	12
	5.85%
	R
	Somatic
	1.85E-06

	exonic
	OR52K1
	nonsynonymous SNV
	NM_001005171:c.A155G:p.Q52R
	　
	　
	0.35
	0.35
	0.35
	rs96489
	0.76
	0
	0.051165
	1.04E-04
	0.333496
	chr11
	4510285
	4510285
	A
	G
	het
	stomach
	carcinoma
	adenocarcinoma
	199
	0
	0%
	A
	97
	5
	4.90%
	R
	Somatic
	0.0041826

	exonic
	MMS22L
	synonymous SNV
	NM_198468:c.A3180G:p.P1060P
	　
	　
	0.47
	0.47
	0.47
	rs1209290
	　
	　
	　
	　
	　
	chr6
	97613163
	97613163
	T
	C
	het
	.
	.
	.
	244
	1
	0.41%
	T
	85
	4
	4.49%
	Y
	Somatic
	0.0190323

	exonic
	HACE1
	synonymous SNV
	NM_020771:c.G192A:p.V64V
	651;Name=lod=592
	　
	　
	　
	　
	rs185857252
	　
	　
	　
	　
	　
	chr6
	105298811
	105298811
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	479
	1
	0.21%
	C
	231
	4
	1.70%
	Y
	Somatic
	0.0424429

	exonic
	FSIP1
	nonsynonymous SNV
	NM_152597:c.C1231T:p.L411F
	469;Name=lod=107
	　
	0.15
	0.15
	0.15
	rs12908846
	0
	0.012
	0.999741
	0.016354
	0.999114
	chr15
	39910404
	39910404
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	203
	0
	0%
	G
	97
	5
	4.90%
	R
	Somatic
	0.0039138

	exonic
	DDO
	synonymous SNV
	NM_004032:c.C510A:p.G170G
	420;Name=lod=68
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr6
	110714401
	110714401
	G
	T
	het
	.
	.
	.
	318
	0
	0%
	G
	194
	5
	2.51%
	K
	Somatic
	0.0081893

	exonic
	SLC22A16
	synonymous SNV
	NM_033125:c.T312C:p.N104N
	　
	　
	0.3
	0.3
	0.3
	rs6907567
	　
	　
	　
	　
	　
	chr6
	110777962
	110777962
	A
	G
	het
	.
	.
	.
	358
	0
	0%
	A
	125
	6
	4.58%
	R
	Somatic
	3.39E-04

	exonic
	REV3L
	synonymous SNV
	NM_002912:c.G4485A:p.S1495S
	　
	　
	0.57
	0.57
	0.57
	rs455645
	　
	　
	　
	　
	　
	chr6
	111695073
	111695073
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	544
	0
	0%
	C
	163
	6
	3.55%
	Y
	Somatic
	1.66E-04

	exonic
	REV3L
	synonymous SNV
	NM_002912:c.G4290A:p.V1430V
	541;Name=lod=210
	　
	0.35
	0.35
	0.35
	rs455732
	　
	　
	　
	　
	　
	chr6
	111695268
	111695268
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	557
	1
	0.18%
	C
	183
	7
	3.68%
	Y
	Somatic
	3.94E-04

	exonic
	REV3L
	synonymous SNV
	NM_002912:c.C3301T:p.L1101L
	687;Name=lod=828
	　
	0.58
	0.58
	0.58
	rs461646
	　
	　
	　
	　
	　
	chr6
	111696257
	111696257
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	375
	1
	0.27%
	G
	73
	8
	9.88%
	R
	Somatic
	5.58E-06

	exonic
	REV3L
	synonymous SNV
	NM_002912:c.A2706G:p.G902G
	557;Name=lod=245
	　
	0.36
	0.36
	0.36
	rs458486
	　
	　
	　
	　
	　
	chr6
	111696852
	111696852
	T
	C
	het
	.
	.
	.
	327
	0
	0%
	T
	115
	6
	4.96%
	Y
	Somatic
	3.54E-04

	intronic
	FYN
	　
	　
	　
	　
	0.22
	0.22
	0.22
	rs3730353
	　
	　
	　
	　
	　
	chr6
	111995666
	111995666
	A
	G
	het
	.
	.
	.
	254
	0
	0%
	A
	142
	5
	3.40%
	R
	Somatic
	0.006337

	exonic
	LAMA4
	nonsynonymous SNV
	NM_001105206:c.C2165T:p.A722V
	405;Name=lod=59
	　
	　
	　
	　
	　
	0.45
	0.001
	0.999567
	0.391484
	0.994676
	chr6
	112471721
	112471721
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	264
	0
	0%
	G
	166
	4
	2.35%
	R
	Somatic
	0.0230368

	exonic
	HS3ST5
	synonymous SNV
	NM_153612:c.G492A:p.E164E
	429;Name=lod=74
	　
	0.27
	0.27
	0.27
	rs2282237
	　
	　
	　
	　
	　
	chr6
	114378970
	114378970
	C
	T
	het
	stomach
	carcinoma
	adenocarcinoma
	503
	0
	0%
	C
	157
	6
	3.68%
	Y
	Somatic
	2.00E-04

	intronic
	BET3L,FAM26E
	　
	　
	　
	　
	0.36
	0.36
	0.36
	rs881863
	　
	　
	　
	　
	　
	chr6
	116836720
	116836720
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	304
	1
	0.33%
	G
	84
	10
	10.64%
	R
	Somatic
	3.18E-06

	intronic
	PTPRK
	　
	　
	597;Name=lod=357
	　
	0.27
	0.27
	0.27
	rs12055782
	　
	　
	　
	　
	　
	chr6
	128312033
	128312033
	A
	G
	het
	.
	.
	.
	225
	0
	0%
	A
	56
	5
	8.20%
	R
	Somatic
	3.86E-04

	exonic
	PTPRK
	synonymous SNV
	NM_001135648:c.A855G:p.Q285Q
	708;Name=lod=1007
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr6
	128540080
	128540080
	T
	C
	het
	.
	.
	.
	246
	0
	0%
	T
	110
	4
	3.51%
	Y
	Somatic
	0.0096956

	intronic
	DNAH10
	　
	　
	　
	　
	0.04
	0.04
	0.04
	rs12580578
	　
	　
	　
	　
	　
	chr12
	124350472
	124350472
	A
	G
	het
	.
	.
	.
	148
	0
	0%
	A
	78
	4
	4.88%
	R
	Somatic
	0.015399

	exonic
	TAAR6
	nonsynonymous SNV
	NM_175067:c.G872A:p.C291Y
	　
	　
	0.05
	0.05
	0.05
	rs8192625
	1
	0
	0.922022
	2.39E-04
	0.998161
	chr6
	132892332
	132892332
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	360
	1
	0.28%
	G
	108
	4
	3.57%
	R
	Somatic
	0.0123021

	intronic
	VNN1
	　
	　
	　
	　
	0.04
	0.04
	0.04
	rs17061677
	　
	　
	　
	　
	　
	chr6
	133032797
	133032797
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	86
	0
	0%
	G
	49
	4
	7.55%
	R
	Somatic
	0.0196637

	exonic
	AHI1
	nonsynonymous SNV
	NM_001134830:c.G28A:p.V10I
	482;Name=lod=121
	　
	　
	　
	　
	　
	0
	　
	　
	　
	　
	chr6
	135811868
	135811868
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	358
	1
	0.28%
	C
	135
	4
	2.88%
	Y
	Somatic
	0.0229779

	intronic
	IFNGR1
	　
	　
	　
	　
	0.13
	0.13
	0.13
	rs3799488
	　
	　
	　
	　
	　
	chr6
	137519780
	137519780
	T
	C
	het
	.
	.
	.
	131
	0
	0%
	T
	43
	4
	8.51%
	Y
	Somatic
	0.0044114

	intronic
	PSMD2
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr3
	184021684
	184021684
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	155
	1
	0.64%
	C
	78
	4
	4.88%
	Y
	Somatic
	0.0492019

	intronic
	LTV1
	　
	　
	　
	　
	0.42
	0.42
	0.42
	rs3818089
	　
	　
	　
	　
	　
	chr6
	144178419
	144178419
	T
	C
	het
	.
	.
	.
	343
	0
	0%
	T
	177
	11
	5.85%
	Y
	Somatic
	9.03E-06

	exonic
	VEPH1
	synonymous SNV
	NM_001167911:c.T963C:p.H321H
	517;Name=lod=168
	　
	0.02
	0.02
	0.02
	rs116855258
	　
	　
	　
	　
	　
	chr3
	157099109
	157099109
	A
	G
	het
	.
	.
	.
	139
	0
	0%
	A
	98
	5
	4.85%
	R
	Somatic
	0.013194

	exonic
	SASH1
	nonsynonymous SNV
	NM_015278:c.A2651G:p.Q884R
	　
	　
	0.54
	0.54
	0.54
	rs208696
	1
	0
	0.078338
	0
	0.431432
	chr6
	148865257
	148865257
	A
	G
	het
	.
	.
	.
	338
	0
	0%
	A
	385
	12
	3.02%
	R
	Somatic
	5.71E-04

	exonic
	C6orf97
	nonsynonymous SNV
	NM_025059:c.G1810A:p.V604I
	346;Name=lod=34
	　
	0.35
	0.35
	0.35
	rs6929137
	0.37
	0.003
	0.977871
	0.168837
	0.996132
	chr6
	151936677
	151936677
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	444
	1
	0.22%
	G
	177
	7
	3.80%
	R
	Somatic
	0.0010146

	exonic
	TAF4B
	synonymous SNV
	NM_005640:c.C978T:p.S326S
	407;Name=lod=60
	　
	0.14
	0.14
	0.14
	rs12456749
	　
	　
	　
	　
	　
	chr18
	23865851
	23865851
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	164
	1
	0.61%
	C
	118
	6
	4.84%
	Y
	Somatic
	0.0261542

	intronic
	RGS17
	　
	　
	　
	　
	0.42
	0.42
	0.42
	rs685449
	　
	　
	　
	　
	　
	chr6
	153344531
	153344531
	T
	A
	het
	.
	.
	.
	81
	0
	0%
	T
	35
	7
	16.67%
	W
	Somatic
	3.80E-04

	intronic
	MCM4
	　
	　
	　
	　
	0.04
	0.04
	0.04
	rs2305952
	　
	　
	　
	　
	　
	chr8
	48874609
	48874609
	A
	G
	het
	.
	.
	.
	136
	0
	0%
	A
	118
	6
	4.84%
	R
	Somatic
	0.0110305

	exonic
	MYH10
	synonymous SNV
	NM_005964:c.G2607A:p.T869T
	　
	　
	0.41
	0.41
	0.41
	rs11374
	　
	　
	　
	　
	　
	chr17
	8416901
	8416901
	C
	T
	het
	prostate
	carcinoma
	adenocarcinoma
	146
	0
	0%
	C
	138
	7
	4.83%
	Y
	Somatic
	0.0070802

	ncRNA_exonic
	SNORA29
	　
	　
	478;Name=lod=117
	　
	0.22
	0.22
	0.22
	rs3818298
	　
	　
	　
	　
	　
	chr6
	160206716
	160206716
	T
	C
	het
	.
	.
	.
	419
	1
	0.24%
	T
	167
	11
	6.18%
	Y
	Somatic
	1.15E-05

	exonic
	SLC22A3
	synonymous SNV
	NM_021977:c.G1233A:p.A411A
	　
	　
	0.29
	0.29
	0.29
	rs2292334
	　
	　
	　
	　
	　
	chr6
	160858188
	160858188
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	315
	0
	0%
	G
	333
	11
	3.20%
	R
	Somatic
	7.26E-04

	exonic
	LPA
	nonsynonymous SNV
	NM_005577:c.C4072G:p.L1358V
	　
	　
	0.44
	0.44
	0.44
	rs7765803
	1
	0
	0.095933
	2.00E-06
	0.621114
	chr6
	161007538
	161007538
	G
	C
	het
	.
	.
	.
	237
	1
	0.42%
	G
	98
	6
	5.77%
	S
	Somatic
	0.0037461

	exonic;splicing
	LPA;LPA
	nonsynonymous SNV
	NM_005577:c.C50T:p.A17V
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	0
	0.293
	0.055204
	0.162541
	0.609361
	chr6
	161071529
	161071529
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	429
	1
	0.23%
	G
	132
	5
	3.65%
	R
	Somatic
	0.0037572

	intergenic
	TCP10L2(dist=25888),UNC93A(dist=82519)
	　
	　
	　
	　
	0.3
	0.3
	0.3
	rs35304076
	　
	　
	　
	　
	　
	chr6
	167622284
	167622284
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	381
	0
	0%
	C
	578
	10
	1.70%
	Y
	Somatic
	0.0065668

	exonic
	SMOC2
	nonsynonymous SNV
	NM_001166412:c.A592G:p.T198A
	336;Name=lod=31
	　
	　
	　
	　
	　
	0.25
	0.16
	0.997321
	0
	0.999898
	chr6
	168949838
	168949838
	A
	G
	het
	.
	.
	.
	227
	1
	0.44%
	A
	112
	4
	3.45%
	R
	Somatic
	0.0459866

	exonic
	NUF2
	synonymous SNV
	NM_031423:c.A558T:p.G186G
	　
	　
	0.37
	0.37
	0.37
	rs1509022
	　
	　
	　
	　
	　
	chr1
	163309219
	163309219
	A
	T
	het
	.
	.
	.
	167
	0
	0%
	A
	79
	4
	4.82%
	W
	Somatic
	0.0115659

	exonic
	FAM120B
	synonymous SNV
	NM_032448:c.G1173A:p.T391T
	　
	　
	0.46
	0.46
	0.46
	rs9460113
	　
	　
	　
	　
	　
	chr6
	170627651
	170627651
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	477
	2
	0.42%
	G
	293
	8
	2.66%
	R
	Somatic
	0.0091961

	exonic
	CHST12
	nonsynonymous SNV
	NM_001243794:c.C155A:p.P52H
	　
	　
	0.05
	0.05
	0.05
	rs3735099
	0.05
	0.127
	0.96302
	0.556476
	0.995525
	chr7
	2472429
	2472429
	C
	A
	het
	.
	.
	.
	211
	0
	0%
	C
	257
	6
	2.28%
	M
	Somatic
	0.0284392

	ncRNA_intronic
	HNRNPA1P10
	　
	　
	　
	　
	0.24
	0.24
	0.24
	rs2071391
	　
	　
	　
	　
	　
	chr12
	54675113
	54675113
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	131
	0
	0%
	G
	79
	4
	4.82%
	R
	Somatic
	0.0216299

	exonic
	CYTH3
	nonsynonymous SNV
	NM_004227:c.G1178A:p.R393Q
	507;Name=lod=154
	　
	　
	　
	　
	　
	0.01
	0.158
	0.998623
	0.99741
	1
	chr7
	6204597
	6204597
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	1069
	2
	0.19%
	C
	439
	6
	1.35%
	Y
	Somatic
	0.0098786

	exonic
	BLM
	synonymous SNV
	NM_000057:c.C3531A:p.A1177A
	　
	　
	0.16
	0.16
	0.16
	rs2227934
	　
	　
	　
	　
	　
	chr15
	91346923
	91346923
	C
	A
	het
	.
	.
	.
	199
	0
	0%
	C
	99
	5
	4.81%
	M
	Somatic
	0.0044667

	exonic
	ETV1
	nonsynonymous SNV
	NM_001163151:c.A124G:p.S42G
	691;Name=lod=856
	　
	0.28
	0.28
	0.28
	rs9639168
	0.34
	　
	　
	　
	　
	chr7
	13978809
	13978809
	T
	C
	het
	.
	.
	.
	236
	0
	0%
	T
	108
	6
	5.26%
	Y
	Somatic
	0.0010906

	exonic
	AHR
	nonsynonymous SNV
	NM_001621:c.G1661A:p.R554K
	　
	　
	0.28
	0.28
	0.28
	rs2066853
	1
	0
	0.760133
	0
	0.9725
	chr7
	17379110
	17379110
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	271
	0
	0%
	G
	130
	5
	3.70%
	R
	Somatic
	0.0038658

	intronic
	DNAH11
	　
	　
	　
	　
	0.15
	0.15
	0.15
	rs66476925
	　
	　
	　
	　
	　
	chr7
	21611399
	21611399
	G
	C
	het
	.
	.
	.
	74
	0
	0%
	G
	44
	6
	12%
	S
	Somatic
	0.0035586

	exonic
	PAPOLG
	nonsynonymous SNV
	NM_022894:c.G1138A:p.A380T
	588;Name=lod=326
	　
	　
	　
	　
	　
	0
	0.005
	0.999363
	0.986881
	1
	chr2
	61010316
	61010316
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	123
	0
	0%
	G
	99
	5
	4.81%
	R
	Somatic
	0.0191391

	exonic
	CHURC1-FNTB,FNTB
	synonymous SNV
	NM_002028:c.C330T:p.S110S
	493;Name=lod=135
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr14
	65482390
	65482390
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	151
	0
	0%
	C
	80
	4
	4.76%
	Y
	Somatic
	0.0155786

	exonic
	LGALS14
	nonsynonymous SNV
	NM_020129:c.T199C:p.C67R
	　
	　
	0.63
	0.63
	0.63
	rs4830
	0.48
	0
	0.222316
	8.87E-04
	0.626646
	chr19
	40197924
	40197924
	T
	C
	het
	stomach
	carcinoma
	adenocarcinoma
	193
	0
	0%
	T
	120
	6
	4.76%
	Y
	Somatic
	0.0035282

	exonic
	ST3GAL5
	nonsynonymous SNV
	NM_001042437:c.A242G:p.H81R
	352;Name=lod=36
	　
	0.16
	0.16
	0.16
	rs3731824
	1
	0.003
	0.940712
	2.30E-05
	0.970742
	chr2
	86088311
	86088311
	T
	C
	het
	.
	.
	.
	121
	0
	0%
	T
	80
	4
	4.76%
	Y
	Somatic
	0.0270038

	exonic
	TTN
	nonsynonymous SNV
	NM_003319:c.A12711C:p.L4237F
	　
	　
	0.08
	0.08
	0.08
	rs1883085
	　
	　
	　
	　
	　
	chr2
	179604160
	179604160
	T
	G
	het
	.
	.
	.
	139
	0
	0%
	T
	100
	5
	4.76%
	K
	Somatic
	0.0139618

	exonic
	GPNMB
	synonymous SNV
	NM_001005340:c.G390A:p.P130P
	　
	　
	0.36
	0.36
	0.36
	rs199355
	　
	　
	　
	　
	　
	chr7
	23296533
	23296533
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	67
	0
	0%
	G
	50
	4
	7.41%
	R
	Somatic
	0.0372261

	exonic
	STK31
	nonsynonymous SNV
	NM_001122833:c.G266A:p.R89K
	648;Name=lod=574
	　
	　
	　
	　
	　
	0.57
	0.715
	0.999711
	0.017841
	0.99456
	chr7
	23768720
	23768720
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	235
	0
	0%
	G
	97
	4
	3.96%
	R
	Somatic
	0.0078272

	exonic
	DFNA5
	nonsynonymous SNV
	NM_001127453:c.C113T:p.T38I
	566;Name=lod=266
	　
	　
	　
	　
	　
	0.4
	0.221
	0.99222
	0.445062
	0.996359
	chr7
	24789281
	24789281
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	274
	0
	0%
	G
	119
	2
	1.65%
	R
	Somatic
	0.0932982

	exonic
	NPVF
	synonymous SNV
	NM_022150:c.C384T:p.P128P
	437;Name=lod=80
	　
	0.25
	0.25
	0.25
	rs2717851
	　
	　
	　
	　
	　
	chr7
	25266400
	25266400
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	359
	0
	0%
	G
	186
	6
	3.12%
	R
	Somatic
	0.0017002

	exonic
	PDE1C
	synonymous SNV
	NM_001191056:c.C1782T:p.A594A
	　
	　
	0.23
	0.23
	0.23
	rs2302450
	　
	　
	　
	　
	　
	chr7
	31855569
	31855569
	G
	A
	het
	stomach
	carcinoma
	adenocarcinoma
	343
	1
	0.29%
	G
	230
	7
	2.95%
	R
	Somatic
	0.009258

	exonic
	AVL9
	nonsynonymous SNV
	NM_015060:c.G196A:p.A66T
	520;Name=lod=173
	　
	　
	　
	　
	　
	0.01
	0.712
	0.999637
	0.999613
	1
	chr7
	32582855
	32582855
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	261
	0
	0%
	G
	142
	4
	2.74%
	R
	Somatic
	0.0161236

	exonic
	BCL2L13
	nonsynonymous SNV
	NM_015367:c.C640T:p.P214S
	410;Name=lod=62
	　
	　
	　
	　
	　
	0.01
	0.985
	0.938628
	0.626229
	0.996093
	chr22
	18209482
	18209482
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	126
	0
	0%
	C
	80
	4
	4.76%
	Y
	Somatic
	0.0245051

	intronic
	TARP
	　
	　
	　
	0.95
	0.47
	0.47
	0.47
	rs2392542
	　
	　
	　
	　
	　
	chr7
	38301741
	38301741
	T
	A
	het
	.
	.
	.
	291
	0
	0%
	T
	164
	9
	5.20%
	W
	Somatic
	1.22E-04

	intronic
	GLI3
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr7
	42084972
	42084972
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	449
	0
	0%
	C
	437
	5
	1.13%
	Y
	Somatic
	0.0296993

	exonic
	SDAD1
	nonsynonymous SNV
	NM_018115:c.G1072A:p.A358T
	510;Name=lod=157
	　
	　
	　
	　
	　
	0
	0.95
	0.99929
	0.768796
	1
	chr4
	76886949
	76886949
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	201
	0
	0%
	C
	100
	5
	4.76%
	Y
	Somatic
	0.0044631

	exonic
	AEBP1
	synonymous SNV
	NM_001129:c.G2592A:p.L864L
	623;Name=lod=452
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr7
	44152612
	44152612
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	392
	0
	0%
	G
	352
	5
	1.40%
	R
	Somatic
	0.0242396

	intronic
	PKD1L1
	　
	　
	　
	　
	0.05
	0.05
	0.05
	rs17659956
	　
	　
	　
	　
	　
	chr7
	47894470
	47894470
	A
	G
	het
	.
	.
	.
	263
	0
	0%
	A
	172
	7
	3.91%
	R
	Somatic
	0.0016641

	exonic
	PKD1L1
	nonsynonymous SNV
	NM_138295:c.G1151A:p.C384Y
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	0.02
	0
	0.065913
	0.003479
	0.019959
	chr7
	47955106
	47955106
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	218
	0
	0%
	C
	115
	4
	3.36%
	Y
	Somatic
	0.0150422

	exonic
	ABCA13
	nonsynonymous SNV
	NM_152701:c.C9425T:p.A3142V
	　
	　
	0.1
	0.1
	0.1
	rs3931814
	0.42
	　
	　
	　
	　
	chr7
	48349647
	48349647
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	324
	0
	0%
	C
	265
	6
	2.21%
	Y
	Somatic
	0.0086595

	exonic
	OSTF1
	synonymous SNV
	NM_012383:c.C465T:p.I155I
	638;Name=lod=520
	　
	0.1
	0.1
	0.1
	rs2273769
	　
	　
	　
	　
	　
	chr9
	77752510
	77752510
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	120
	0
	0%
	C
	100
	5
	4.76%
	Y
	Somatic
	0.0210136

	UTR5
	ZNF107
	　
	　
	272;Name=lod=17
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr7
	64152283
	64152283
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	234
	0
	0%
	G
	119
	4
	3.25%
	R
	Somatic
	0.0136421

	ncRNA_exonic
	SEPHS1P
	　
	　
	795;Name=lod=2279
	0.94
	0.04
	0.04
	0.04
	rs149184435
	　
	　
	　
	　
	　
	chr7
	64313689
	64313689
	T
	G
	het
	.
	.
	.
	185
	0
	0%
	T
	141
	7
	4.73%
	K
	Somatic
	0.0031604

	exonic
	ZNF273
	nonsynonymous SNV
	NM_021148:c.C766A:p.H256N
	317;Name=lod=26
	　
	0.05
	0.05
	0.05
	rs62455581
	0.02
	0.991
	0.829404
	0.046742
	0.843015
	chr7
	64388472
	64388472
	C
	A
	het
	.
	.
	.
	363
	1
	0.27%
	C
	125
	7
	5.30%
	M
	Somatic
	5.21E-04

	exonic
	POM121
	nonsynonymous SNV
	NM_172020:c.C289T:p.P97S
	517;Name=lod=169
	0.98
	　
	　
	　
	　
	0.35
	0.995
	0.932084
	0.484436
	0.999542
	chr7
	72398984
	72398984
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	293
	0
	0%
	C
	226
	4
	1.74%
	Y
	Somatic
	0.0368562

	exonic
	DTX2
	stopgain SNV
	NM_001102596:c.G342A:p.W114X
	470;Name=lod=108
	0.98
	　
	　
	　
	　
	0
	0.735491
	0.999582
	1
	1
	chr7
	76111898
	76111898
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	167
	0
	0%
	G
	277
	7
	2.46%
	R
	Somatic
	0.0381902

	exonic
	MAGI2
	synonymous SNV
	NM_012301:c.G1014A:p.K338K
	708;Name=lod=1008
	　
	0.28
	0.28
	0.28
	rs3735442
	　
	　
	　
	　
	　
	chr7
	78119109
	78119109
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	417
	0
	0%
	C
	201
	11
	5.19%
	Y
	Somatic
	5.35E-06

	intronic
	ATP12A
	　
	　
	　
	　
	0.28
	0.28
	0.28
	rs7996486
	　
	　
	　
	　
	　
	chr13
	25264715
	25264715
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	187
	0
	0%
	G
	121
	6
	4.72%
	R
	Somatic
	0.0040744

	intronic
	PSME4
	　
	　
	　
	　
	0.09
	0.09
	0.09
	rs72799248
	　
	　
	　
	　
	　
	chr2
	54115845
	54115845
	T
	A
	het
	.
	.
	.
	166
	1
	0.60%
	T
	101
	5
	4.72%
	W
	Somatic
	0.0342444

	exonic
	ZNF804B
	nonsynonymous SNV
	NM_181646:c.A2845G:p.N949D
	　
	　
	0.05
	0.05
	0.05
	rs6962993
	0.5
	0.06
	0.930342
	9.63E-04
	0.954936
	chr7
	88965141
	88965141
	A
	G
	het
	.
	.
	.
	485
	0
	0%
	A
	202
	8
	3.81%
	R
	Somatic
	6.32E-05

	exonic
	AKAP9
	nonsynonymous SNV
	NM_005751:c.T4199C:p.M1400T
	　
	　
	0.05
	0.05
	0.05
	rs73407505
	0.22
	0.005
	0.755111
	4.90E-05
	0.335237
	chr7
	91659259
	91659259
	T
	C
	het
	.
	.
	.
	256
	0
	0%
	T
	105
	4
	3.67%
	Y
	Somatic
	0.0076477

	exonic
	C2orf63
	nonsynonymous SNV
	NM_001135598:c.C1142T:p.A381V
	　
	　
	0.5
	0.5
	0.5
	rs14026
	1
	0
	0.889345
	5.00E-06
	0.711373
	chr2
	55404794
	55404794
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	203
	0
	0%
	G
	142
	7
	4.70%
	R
	Somatic
	0.0022411

	exonic
	COL1A2
	synonymous SNV
	NM_000089:c.T246C:p.D82D
	519;Name=lod=172
	　
	0.33
	0.33
	0.33
	rs1800222
	　
	　
	　
	　
	　
	chr7
	94030899
	94030899
	T
	C
	het
	.
	.
	.
	117
	0
	0%
	T
	46
	6
	11.54%
	Y
	Somatic
	6.88E-04

	exonic
	PDK4
	nonsynonymous SNV
	NM_002612:c.G403A:p.A135T
	612;Name=lod=410
	　
	　
	　
	　
	　
	0
	0.998
	0.999157
	0.999993
	1
	chr7
	95222198
	95222198
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	289
	0
	0%
	C
	146
	4
	2.67%
	Y
	Somatic
	0.0132724

	exonic
	LMTK2
	nonsynonymous SNV
	NM_014916:c.T2078C:p.I693T
	251;Name=lod=14
	　
	0.12
	0.12
	0.12
	rs56204700
	0.11
	0.001
	0.998064
	1.02E-04
	0.848627
	chr7
	97821855
	97821855
	T
	C
	het
	.
	.
	.
	317
	0
	0%
	T
	177
	7
	3.80%
	Y
	Somatic
	8.37E-04

	exonic
	BSN
	nonsynonymous SNV
	NM_003458:c.G3806A:p.R1269H
	455;Name=lod=94
	　
	　
	　
	　
	　
	0.03
	0.997
	0.983595
	0.628859
	0.999972
	chr3
	49690795
	49690795
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	158
	0
	0%
	G
	102
	5
	4.67%
	R
	Somatic
	0.0101392

	UTR5
	ZSCAN21
	　
	　
	　
	　
	0.28
	0.28
	0.28
	rs11558475
	　
	　
	　
	　
	　
	chr7
	99654600
	99654600
	A
	G
	het
	.
	.
	.
	384
	0
	0%
	A
	311
	14
	4.31%
	R
	Somatic
	1.55E-05

	exonic
	ZCWPW1
	synonymous SNV
	NM_017984:c.G726A:p.Q242Q
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr7
	100013623
	100013623
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	249
	0
	0%
	C
	163
	3
	1.81%
	Y
	Somatic
	0.0633049

	exonic
	ECM2
	synonymous SNV
	NM_001197295:c.T1059C:p.S353S
	543;Name=lod=215
	　
	0.41
	0.41
	0.41
	rs2296667
	　
	　
	　
	　
	　
	chr9
	95274338
	95274338
	A
	G
	het
	.
	.
	.
	168
	1
	0.59%
	A
	102
	5
	4.67%
	R
	Somatic
	0.0340189

	exonic;splicing
	RINT1;RINT1
	nonsynonymous SNV
	NM_021930:c.C839T:p.S280L
	576;Name=lod=291
	　
	　
	　
	　
	　
	0.17
	0.27
	0.998254
	0.579532
	0.99999
	chr7
	105187780
	105187780
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	219
	0
	0%
	C
	106
	4
	3.64%
	Y
	Somatic
	0.0120446

	exonic
	CDHR3
	nonsynonymous SNV
	NM_152750:c.G163A:p.V55M
	343;Name=lod=33
	　
	0.15
	0.15
	0.15
	rs35008315
	0.04
	　
	　
	　
	　
	chr7
	105615406
	105615406
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	238
	0
	0%
	G
	172
	6
	3.37%
	R
	Somatic
	0.005844

	exonic
	CDHR3
	nonsynonymous SNV
	NM_152750:c.G183C:p.Q61H
	　
	　
	0.16
	0.16
	0.16
	rs34426483
	0.02
	　
	　
	　
	　
	chr7
	105615426
	105615426
	G
	C
	het
	.
	.
	.
	267
	0
	0%
	G
	199
	7
	3.40%
	S
	Somatic
	0.0028033

	exonic
	SMOC1
	synonymous SNV
	NM_001034852:c.C702T:p.A234A
	573;Name=lod=283
	　
	0.19
	0.19
	0.19
	rs3825739
	　
	　
	　
	　
	　
	chr14
	70477508
	70477508
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	141
	0
	0%
	C
	123
	6
	4.65%
	Y
	Somatic
	0.0111793

	exonic
	ASZ1
	nonsynonymous SNV
	NM_130768:c.A647C:p.K216T
	642;Name=lod=544
	　
	0.15
	0.15
	0.15
	rs1029396
	0
	0.125
	0.874695
	0.941278
	0.999884
	chr7
	117024820
	117024820
	T
	G
	het
	.
	.
	.
	307
	0
	0%
	T
	107
	9
	7.76%
	K
	Somatic
	6.95E-06

	intronic
	UBN1
	　
	　
	　
	　
	0.17
	0.17
	0.17
	rs8060576
	　
	　
	　
	　
	　
	chr16
	4908956
	4908956
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	194
	0
	0%
	C
	123
	6
	4.65%
	Y
	Somatic
	0.003779

	exonic
	ANKRD12
	nonsynonymous SNV
	NM_001083625:c.G221A:p.R74Q
	691;Name=lod=858
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	0.999
	0.992327
	0.968194
	0.999999
	chr18
	9195682
	9195682
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	149
	0
	0%
	G
	82
	4
	4.65%
	R
	Somatic
	0.0171454

	exonic
	NIF3L1
	stopgain SNV
	NM_001136039:c.C802T:p.R268X
	412;Name=lod=63
	　
	　
	　
	　
	　
	1
	0.735286
	0.999276
	1
	0.999124
	chr2
	201761874
	201761874
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	159
	0
	0%
	C
	123
	6
	4.65%
	Y
	Somatic
	0.0075634

	exonic
	PTPRZ1
	synonymous SNV
	NM_002851:c.A4077G:p.T1359T
	　
	　
	0.12
	0.12
	0.12
	rs61732006
	　
	　
	　
	　
	　
	chr7
	121653177
	121653177
	A
	G
	het
	.
	.
	.
	453
	0
	0%
	A
	172
	9
	4.97%
	R
	Somatic
	1.09E-05

	exonic
	PTPRZ1
	nonsynonymous SNV
	NM_002851:c.G4150A:p.D1384N
	　
	　
	0.08
	0.08
	0.08
	rs61732005
	0.15
	0.386679
	0.961008
	0.037284
	0.675988
	chr7
	121653250
	121653250
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	426
	1
	0.23%
	G
	196
	11
	5.31%
	R
	Somatic
	3.20E-05

	intronic
	STRADB
	　
	　
	　
	　
	0.26
	0.26
	0.26
	rs2243791
	　
	　
	　
	　
	　
	chr2
	202342802
	202342802
	T
	C
	het
	.
	.
	.
	198
	0
	0%
	T
	123
	6
	4.65%
	Y
	Somatic
	0.003508

	exonic
	FAM71F1
	nonsynonymous SNV
	NM_032599:c.C683T:p.S228L
	　
	　
	0.25
	0.25
	0.25
	rs6949056
	0.02
	0.427
	0.916829
	0.049652
	0.244888
	chr7
	128359133
	128359133
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	141
	0
	0%
	C
	273
	11
	3.87%
	Y
	Somatic
	0.0111105

	intronic
	CHCHD3
	　
	　
	　
	　
	0.35
	0.35
	0.35
	rs13235276
	　
	　
	　
	　
	　
	chr7
	132709293
	132709293
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	517
	0
	0%
	C
	216
	13
	5.68%
	Y
	Somatic
	1.69E-07

	exonic
	LRGUK
	nonsynonymous SNV
	NM_144648:c.C1582T:p.R528C
	531;Name=lod=191
	　
	　
	　
	　
	rs139500250
	0
	1
	0.999348
	0.861203
	0.999999
	chr7
	133884008
	133884008
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	269
	0
	0%
	C
	103
	4
	3.74%
	Y
	Somatic
	0.0062967

	intronic
	NUP205
	　
	　
	625;Name=lod=463
	　
	0.28
	0.28
	0.28
	rs10260691
	　
	　
	　
	　
	　
	chr7
	135328110
	135328110
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	75
	0
	0%
	C
	36
	4
	10%
	Y
	Somatic
	0.0132194

	intronic
	AKR1D1
	　
	　
	　
	　
	0.72
	0.72
	0.72
	rs2120846
	　
	　
	　
	　
	　
	chr7
	137773291
	137773291
	T
	G
	het
	.
	.
	.
	46
	0
	0%
	T
	29
	6
	17.14%
	K
	Somatic
	0.0050014

	exonic
	PRRC1
	synonymous SNV
	NM_130809:c.C735T:p.D245D
	655;Name=lod=612
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr5
	126866066
	126866066
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	185
	0
	0%
	C
	82
	4
	4.65%
	Y
	Somatic
	0.0096617

	exonic
	KCNJ15
	nonsynonymous SNV
	NM_170736:c.G293A:p.G98D
	　
	　
	0.31
	0.31
	0.31
	rs2230033
	0.36
	0.004
	0.987148
	0.196507
	0.863858
	chr21
	39671476
	39671476
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	180
	0
	0%
	G
	103
	5
	4.63%
	R
	Somatic
	0.0069909

	exonic
	CLIC6
	synonymous SNV
	NM_053277:c.C1533T:p.F511F
	471;Name=lod=109
	　
	0.37
	0.37
	0.37
	rs6517254
	　
	　
	　
	　
	　
	chr21
	36080290
	36080290
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	114
	0
	0%
	C
	83
	4
	4.60%
	Y
	Somatic
	0.0337265

	exonic
	WEE2
	synonymous SNV
	NM_001105558:c.A792G:p.A264A
	　
	　
	0.55
	0.55
	0.55
	rs6967301
	　
	　
	　
	　
	　
	chr7
	141420768
	141420768
	A
	G
	het
	.
	.
	.
	265
	0
	0%
	A
	154
	4
	2.53%
	R
	Somatic
	0.0190033

	exonic
	WNT16
	nonsynonymous SNV
	NM_016087:c.C758T:p.T253I
	646;Name=lod=565
	　
	0.49
	0.49
	0.49
	rs2707466
	0.2
	0
	0.751131
	1.65E-04
	0.768589
	chr7
	120979089
	120979089
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	148
	0
	0%
	C
	83
	4
	4.60%
	Y
	Somatic
	0.0179717

	intronic
	CLCN1
	　
	　
	　
	　
	0.42
	0.42
	0.42
	rs2272252
	　
	　
	　
	　
	　
	chr7
	143036337
	143036337
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	354
	0
	0%
	C
	276
	11
	3.83%
	Y
	Somatic
	1.30E-04

	exonic
	CNTNAP2
	synonymous SNV
	NM_014141:c.G1710A:p.S570S
	　
	　
	0.03
	0.03
	0.03
	rs2286128
	　
	　
	　
	　
	　
	chr7
	147183066
	147183066
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	315
	2
	0.63%
	G
	199
	8
	3.86%
	R
	Somatic
	0.0106332

	exonic
	DNAH5
	nonsynonymous SNV
	NM_001369:c.C7984T:p.P2662S
	605;Name=lod=382
	　
	　
	　
	　
	　
	0
	0.999
	0.999701
	0.999937
	1
	chr5
	13794071
	13794071
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	136
	0
	0%
	G
	104
	5
	4.59%
	R
	Somatic
	0.0165476

	exonic
	TMUB1
	nonsynonymous SNV
	NM_001136044:c.G205A:p.A69T
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	0.5
	0
	0.866964
	0.745748
	0.855437
	chr7
	150779446
	150779446
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	264
	0
	0%
	C
	247
	5
	1.98%
	Y
	Somatic
	0.0272181

	exonic;splicing
	NOM1;NOM1
	nonsynonymous SNV
	NM_138400:c.G2410C:p.V804L
	488;Name=lod=128
	　
	0.47
	0.47
	0.47
	rs2302443
	　
	0.011
	0.999516
	0.992292
	0.999831
	chr7
	156762224
	156762224
	G
	C
	het
	.
	.
	.
	146
	0
	0%
	G
	198
	7
	3.41%
	S
	Somatic
	0.0221976

	exonic
	MYOM2
	synonymous SNV
	NM_003970:c.A2769G:p.Q923Q
	　
	　
	0.17
	0.17
	0.17
	rs17684416
	　
	　
	　
	　
	　
	chr8
	2054066
	2054066
	A
	G
	het
	.
	.
	.
	117
	0
	0%
	A
	104
	5
	4.59%
	R
	Somatic
	0.0248618

	intronic
	ATF7IP2
	　
	　
	　
	　
	0.48
	0.48
	0.48
	rs12596111
	　
	　
	　
	　
	　
	chr16
	10574829
	10574829
	A
	T
	het
	.
	.
	.
	189
	0
	0%
	A
	84
	4
	4.55%
	W
	Somatic
	0.0097151

	intronic
	ZP2
	　
	　
	　
	　
	0.28
	0.28
	0.28
	rs2075519
	　
	　
	　
	　
	　
	chr16
	21222596
	21222596
	C
	A
	het
	.
	.
	.
	192
	0
	0%
	C
	105
	5
	4.55%
	M
	Somatic
	0.0060444

	UTR3
	DEFA4
	　
	　
	　
	　
	0.68
	0.68
	0.68
	rs736227
	　
	　
	　
	　
	　
	chr8
	6793540
	6793540
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	226
	0
	0%
	C
	218
	6
	2.68%
	Y
	Somatic
	0.0147037

	exonic
	RP1L1
	nonsynonymous SNV
	NM_178857:c.G6418A:p.E2140K
	　
	　
	0.15
	0.15
	0.15
	rs72494282
	0.01
	0.335255
	0.156304
	0.003351
	0.620202
	chr8
	10465190
	10465190
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	319
	0
	0%
	C
	316
	9
	2.77%
	Y
	Somatic
	0.0020083

	exonic
	LONRF1
	nonsynonymous SNV
	NM_152271:c.C893T:p.A298V
	601;Name=lod=370
	　
	　
	　
	　
	　
	0.13
	0.520131
	0.999605
	0.2927
	0.96763
	chr8
	12598453
	12598453
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	504
	0
	0%
	G
	181
	4
	2.16%
	R
	Somatic
	0.0050749

	exonic
	DLC1
	nonsynonymous SNV
	NM_024767:c.C779T:p.T260I
	　
	　
	0.8
	0.8
	0.8
	rs3816747
	0.38
	0
	3.94E-04
	1.00E-06
	0.07554
	chr8
	13356802
	13356802
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	533
	1
	0.19%
	G
	153
	9
	5.56%
	R
	Somatic
	1.35E-05

	exonic
	DLC1
	nonsynonymous SNV
	NM_024767:c.C241G:p.L81V
	358;Name=lod=38
	　
	0.06
	0.06
	0.06
	rs3816748
	0.97
	0
	0.023013
	7.00E-06
	0.573311
	chr8
	13357340
	13357340
	G
	C
	het
	.
	.
	.
	500
	0
	0%
	G
	188
	7
	3.59%
	S
	Somatic
	1.27E-04

	exonic
	MTUS1
	synonymous SNV
	NM_020749:c.G216A:p.T72T
	　
	　
	0.03
	0.03
	0.03
	rs74754090
	　
	　
	　
	　
	　
	chr8
	17541957
	17541957
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	432
	0
	0%
	C
	202
	4
	1.94%
	Y
	Somatic
	0.0106551

	exonic
	PDGFRA
	synonymous SNV
	NM_006206:c.C2472T:p.V824V
	529;Name=lod=188
	　
	0.21
	0.21
	0.21
	rs2228230
	　
	　
	　
	　
	　
	chr4
	55152040
	55152040
	C
	T
	het
	endometrium
	carcinoma
	endometrioid_carcinoma
	162
	0
	0%
	C
	126
	6
	4.55%
	Y
	Somatic
	0.0076843

	exonic
	DOCK5
	nonsynonymous SNV
	NM_024940:c.T1743A:p.D581E
	527;Name=lod=185
	　
	　
	　
	　
	　
	0.19
	0.077
	0.97382
	0.984676
	1
	chr8
	25182903
	25182903
	T
	A
	het
	.
	.
	.
	271
	0
	0%
	T
	76
	23
	23.23%
	W
	Somatic
	8.49E-15

	intronic
	BNIP3L
	　
	　
	　
	　
	0.18
	0.18
	0.18
	rs9644114
	　
	　
	　
	　
	　
	chr8
	26265907
	26265907
	A
	G
	het
	.
	.
	.
	241
	0
	0%
	A
	133
	10
	6.99%
	R
	Somatic
	4.18E-05

	exonic
	PTK2B
	nonsynonymous SNV
	NM_173175:c.G1286A:p.R429H
	385;Name=lod=49
	　
	0.001
	0.001
	0.001
	rs144179520
	0.01
	0.679
	0.999487
	0.99992
	1
	chr8
	27293810
	27293810
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	225
	0
	0%
	G
	145
	4
	2.68%
	R
	Somatic
	0.0245822

	exonic
	FZD3
	synonymous SNV
	NM_145866:c.A435G:p.L145L
	607;Name=lod=389
	　
	0.53
	0.53
	0.53
	rs2241802
	　
	　
	　
	　
	　
	chr8
	28384712
	28384712
	A
	G
	het
	.
	.
	.
	389
	0
	0%
	A
	137
	5
	3.52%
	R
	Somatic
	0.001298

	intronic
	COL25A1
	　
	　
	　
	　
	0.55
	0.55
	0.55
	rs79275327
	　
	　
	　
	　
	　
	chr4
	109969337
	109969337
	G
	T
	het
	.
	.
	.
	131
	0
	0%
	G
	84
	4
	4.55%
	K
	Somatic
	0.0250095

	exonic
	NRG1
	nonsynonymous SNV
	NM_001160001:c.C928T:p.R310C
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr8
	32617769
	32617769
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	251
	0
	0%
	C
	180
	4
	2.17%
	Y
	Somatic
	0.03141

	exonic
	KCNU1
	synonymous SNV
	NM_001031836:c.C1449T:p.I483I
	　
	　
	0.07
	0.07
	0.07
	rs77438672
	　
	　
	　
	　
	　
	chr8
	36694394
	36694394
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	259
	0
	0%
	C
	81
	6
	6.90%
	Y
	Somatic
	2.21E-04

	intronic
	WHSC1L1
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr8
	38172884
	38172884
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	241
	0
	0%
	C
	73
	4
	5.19%
	Y
	Somatic
	0.0032368

	exonic
	WHSC1L1
	nonsynonymous SNV
	NM_017778:c.G632A:p.R211H
	795;Name=lod=2274
	　
	　
	　
	　
	rs142206759
	0.13
	0.955
	0.998682
	0.746958
	0.999915
	chr8
	38205058
	38205058
	C
	T
	het
	lung
	carcinoma
	adenocarcinoma
	471
	1
	0.21%
	C
	173
	5
	2.81%
	Y
	Somatic
	0.0068851

	intronic
	MPDZ
	　
	　
	　
	　
	0.55
	0.55
	0.55
	rs2297003
	　
	　
	　
	　
	　
	chr9
	13125201
	13125201
	T
	C
	het
	.
	.
	.
	121
	0
	0%
	T
	126
	6
	4.55%
	Y
	Somatic
	0.0190812

	exonic
	PRKDC
	nonsynonymous SNV
	NM_001081640:c.C2918T:p.A973V
	349;Name=lod=35
	　
	　
	　
	　
	　
	0.01
	　
	　
	　
	　
	chr8
	48824986
	48824986
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	308
	0
	0%
	G
	294
	5
	1.67%
	R
	Somatic
	0.0285093

	exonic
	RAB3GAP1
	nonsynonymous SNV
	NM_001172435:c.A1793G:p.N598S
	643;Name=lod=548
	　
	0.21
	0.21
	0.21
	rs10445686
	0.21
	0
	0.998242
	0.223898
	0.999298
	chr2
	135893372
	135893372
	A
	G
	het
	.
	.
	.
	143
	0
	0%
	A
	106
	5
	4.50%
	R
	Somatic
	0.015135

	exonic
	ATP6V1H
	synonymous SNV
	NM_213619:c.C1056T:p.H352H
	690;Name=lod=848
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr8
	54682243
	54682243
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	255
	1
	0.39%
	G
	67
	4
	5.63%
	R
	Somatic
	0.0086633

	exonic
	RP1
	nonsynonymous SNV
	NM_006269:c.A2953T:p.N985Y
	　
	　
	0.24
	0.24
	0.24
	rs2293869
	0
	0.917
	0.830187
	0.12862
	0.980772
	chr8
	55539395
	55539395
	A
	T
	het
	.
	.
	.
	407
	0
	0%
	A
	129
	6
	4.44%
	W
	Somatic
	2.19E-04

	intronic
	NSMAF
	　
	　
	　
	　
	0.16
	0.16
	0.16
	rs76354168
	　
	　
	　
	　
	　
	chr8
	59498414
	59498414
	A
	T
	het
	.
	.
	.
	634
	1
	0.16%
	A
	279
	15
	5.10%
	W
	Somatic
	2.85E-07

	exonic
	GNAZ
	synonymous SNV
	NM_002073:c.C429T:p.R143R
	585;Name=lod=318
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr22
	23438311
	23438311
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	199
	0
	0%
	C
	107
	5
	4.46%
	Y
	Somatic
	0.005715

	intronic
	GGH
	　
	　
	　
	　
	0.25
	0.25
	0.25
	rs4617146
	　
	　
	　
	　
	　
	chr8
	63942717
	63942717
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	270
	0
	0%
	C
	60
	4
	6.25%
	Y
	Somatic
	0.0012476

	exonic
	PRDM14
	nonsynonymous SNV
	NM_024504:c.A730G:p.K244E
	349;Name=lod=35
	　
	0.16
	0.16
	0.16
	rs3750228
	0.25
	0.063
	0.763968
	0.060953
	0.95833
	chr8
	70980738
	70980738
	T
	C
	het
	.
	.
	.
	112
	0
	0%
	T
	38
	6
	13.64%
	Y
	Somatic
	3.89E-04

	exonic
	JPH1
	nonsynonymous SNV
	NM_020647:c.G817A:p.V273M
	618;Name=lod=433
	　
	　
	　
	　
	　
	0.17
	0.931
	0.998511
	0.996212
	1
	chr8
	75227418
	75227418
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	346
	0
	0%
	C
	293
	5
	1.68%
	Y
	Somatic
	0.0208336

	intronic
	HNF4G
	　
	　
	289;Name=lod=20
	　
	0.03
	0.03
	0.03
	rs1800951
	　
	　
	　
	　
	　
	chr8
	76476193
	76476193
	C
	A
	het
	.
	.
	.
	647
	0
	0%
	C
	244
	5
	2.01%
	M
	Somatic
	0.0016098

	exonic
	ARHGEF26
	nonsynonymous SNV
	NM_015595:c.T608C:p.F203S
	　
	　
	0.32
	0.32
	0.32
	rs13096373
	1
	　
	　
	　
	　
	chr3
	153840389
	153840389
	T
	C
	het
	.
	.
	.
	155
	0
	0%
	T
	107
	5
	4.46%
	Y
	Somatic
	0.0123193

	exonic
	LRRCC1
	nonsynonymous SNV
	NM_033402:c.C1558A:p.H520N
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	0.04
	0.435325
	0.98462
	0.002374
	0.988725
	chr8
	86041546
	86041546
	C
	A
	het
	.
	.
	.
	696
	0
	0%
	C
	221
	4
	1.78%
	M
	Somatic
	0.0034905

	exonic
	CA13
	nonsynonymous SNV
	NM_198584:c.G601A:p.V201I
	515;Name=lod=165
	　
	　
	　
	　
	　
	0.01
	0.141
	0.999573
	0.829254
	0.999998
	chr8
	86180788
	86180788
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	266
	0
	0%
	G
	113
	4
	3.42%
	R
	Somatic
	0.0083999

	exonic
	WWP1
	nonsynonymous SNV
	NM_007013:c.G47A:p.G16E
	608;Name=lod=395
	　
	　
	　
	　
	　
	0.03
	0.001
	0.999604
	0.998162
	0.99973
	chr8
	87386326
	87386326
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	390
	0
	0%
	G
	107
	2
	1.83%
	R
	Somatic
	0.0473719

	exonic
	PCDP1
	nonsynonymous SNV
	NM_001029996:c.G1527T:p.M509I
	　
	　
	0.15
	0.15
	0.15
	rs11686014
	0.56
	0.067
	0.953659
	0.028681
	0.581684
	chr2
	120409616
	120409616
	G
	T
	het
	.
	.
	.
	108
	0
	0%
	G
	86
	4
	4.44%
	K
	Somatic
	0.0411351

	exonic
	NBN
	synonymous SNV
	NM_002485:c.G102A:p.L34L
	475;Name=lod=114
	　
	0.32
	0.32
	0.32
	rs1063045
	　
	　
	　
	　
	　
	chr8
	90995019
	90995019
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	389
	1
	0.26%
	C
	136
	9
	6.21%
	Y
	Somatic
	5.03E-05

	intronic
	NECAB1
	　
	　
	　
	　
	0.45
	0.45
	0.45
	rs1002583
	　
	　
	　
	　
	　
	chr8
	91940446
	91940446
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	261
	1
	0.38%
	C
	83
	6
	6.74%
	Y
	Somatic
	0.0012978

	exonic
	RAD54B
	synonymous SNV
	NM_001205263:c.T198C:p.N66N
	488;Name=lod=128
	　
	0.39
	0.39
	0.39
	rs2291439
	　
	　
	　
	　
	　
	chr8
	95419698
	95419698
	A
	G
	het
	.
	.
	.
	340
	0
	0%
	A
	90
	6
	6.25%
	R
	Somatic
	1.01E-04

	exonic
	INTS8
	synonymous SNV
	NM_017864:c.T2130C:p.S710S
	700;Name=lod=934
	　
	0.56
	0.56
	0.56
	rs713113
	　
	　
	　
	　
	　
	chr8
	95877787
	95877787
	T
	C
	het
	.
	.
	.
	361
	2
	0.55%
	T
	170
	6
	3.41%
	Y
	Somatic
	0.0169457

	exonic
	LRP2BP
	synonymous SNV
	NM_018409:c.G615A:p.G205G
	　
	　
	0.22
	0.22
	0.22
	rs3797026
	　
	　
	　
	　
	　
	chr4
	186294198
	186294198
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	107
	0
	0%
	C
	86
	4
	4.44%
	Y
	Somatic
	0.0419832

	exonic
	KAT6A
	stopgain SNV
	NM_006766:c.C2293T:p.R765X
	607;Name=lod=392
	　
	　
	　
	　
	　
	1
	0.719152
	0.900237
	1
	0.999997
	chr8
	41800454
	41800454
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	177
	0
	0%
	G
	86
	4
	4.44%
	R
	Somatic
	0.0123422

	exonic
	MATN2
	synonymous SNV
	NM_002380:c.C1122T:p.H374H
	　
	　
	0.12
	0.12
	0.12
	rs11559201
	　
	　
	　
	　
	　
	chr8
	99006748
	99006748
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	389
	1
	0.26%
	C
	208
	7
	3.26%
	Y
	Somatic
	0.0037371

	intronic
	RPL30
	　
	　
	　
	　
	0.29
	0.29
	0.29
	rs11777189
	　
	　
	　
	　
	　
	chr8
	99057150
	99057150
	C
	A
	het
	.
	.
	.
	331
	0
	0%
	C
	231
	2
	0.86%
	M
	Somatic
	0.170238

	exonic
	VPS13B
	nonsynonymous SNV
	NM_015243:c.G1763T:p.S588I
	634;Name=lod=505
	　
	　
	　
	　
	　
	0
	0.889
	0.999532
	0.216025
	1
	chr8
	100155313
	100155313
	G
	T
	het
	.
	.
	.
	331
	1
	0.30%
	G
	108
	4
	3.57%
	K
	Somatic
	0.0156222

	exonic
	VPS13B
	synonymous SNV
	NM_017890:c.G3723A:p.Q1241Q
	491;Name=lod=132
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr8
	100493883
	100493883
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	684
	0
	0%
	G
	187
	4
	2.09%
	R
	Somatic
	0.0022149

	exonic
	SPAG1
	synonymous SNV
	NM_003114:c.G2715A:p.S905S
	　
	　
	0.32
	0.32
	0.32
	rs1788190
	　
	　
	　
	　
	　
	chr8
	101253184
	101253184
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	329
	1
	0.30%
	G
	73
	8
	9.88%
	R
	Somatic
	1.29E-05

	exonic
	ODF1
	nonsynonymous SNV
	NM_024410:c.C383T:p.S128L
	449;Name=lod=89
	　
	　
	　
	　
	　
	0.04
	0.631
	0.998801
	0.111503
	0.997684
	chr8
	103572742
	103572742
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	233
	0
	0%
	C
	137
	4
	2.84%
	Y
	Somatic
	0.0196673

	exonic
	FZD6
	synonymous SNV
	NM_001164615:c.G2070A:p.P690P
	　
	　
	0.44
	0.44
	0.44
	rs1053917
	　
	　
	　
	　
	　
	chr8
	104343686
	104343686
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	254
	0
	0%
	G
	93
	8
	7.92%
	R
	Somatic
	3.50E-05

	exonic
	CTHRC1
	synonymous SNV
	NM_138455:c.T648C:p.G216G
	　
	　
	0.72
	0.72
	0.72
	rs3098233
	　
	　
	　
	　
	　
	chr8
	104394744
	104394744
	T
	C
	het
	.
	.
	.
	512
	1
	0.19%
	T
	205
	8
	3.76%
	Y
	Somatic
	3.35E-04

	exonic
	SLC25A32
	nonsynonymous SNV
	NM_030780:c.G236A:p.R79Q
	571;Name=lod=279
	　
	　
	　
	　
	　
	0.02
	0.995
	0.999305
	0.999967
	1
	chr8
	104419931
	104419931
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	391
	0
	0%
	C
	153
	4
	2.55%
	Y
	Somatic
	0.0065542

	exonic
	RIMS2
	stopgain SNV
	NM_014677:c.C3445T:p.Q1149X
	641;Name=lod=539
	　
	　
	　
	　
	　
	0.01
	0.627988
	0.998921
	0.66043
	0.961758
	chr8
	105264001
	105264001
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	308
	0
	0%
	C
	124
	4
	3.12%
	Y
	Somatic
	0.0071836

	exonic
	DPYS
	nonsynonymous SNV
	NM_001385:c.G1424A:p.R475Q
	522;Name=lod=176
	　
	　
	　
	　
	　
	0.02
	0.664
	0.999286
	0.996489
	1
	chr8
	105405031
	105405031
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	667
	1
	0.15%
	C
	381
	5
	1.30%
	Y
	Somatic
	0.0271116

	exonic
	PKHD1L1
	nonsynonymous SNV
	NM_177531:c.C4540A:p.R1514S
	　
	　
	0.51
	0.51
	0.51
	rs1673408
	0.29
	　
	　
	　
	　
	chr8
	110455321
	110455321
	C
	A
	het
	.
	.
	.
	524
	2
	0.38%
	C
	160
	4
	2.44%
	M
	Somatic
	0.0308537

	exonic
	ENPP2
	nonsynonymous SNV
	NM_001040092:c.A1621G:p.R541G
	363;Name=lod=40
	　
	　
	　
	　
	　
	0.06
	0.852
	0.912709
	0.983182
	0.999996
	chr8
	120594765
	120594765
	T
	C
	het
	.
	.
	.
	430
	1
	0.23%
	T
	220
	4
	1.79%
	Y
	Somatic
	0.0490231

	exonic
	SMYD3
	nonsynonymous SNV
	NM_001167740:c.G182A:p.R61Q
	540;Name=lod=209
	　
	　
	　
	　
	　
	0.01
	0.12
	0.998833
	0.990832
	0.999999
	chr1
	246518379
	246518379
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	150
	0
	0%
	C
	87
	4
	4.40%
	Y
	Somatic
	0.0194964

	exonic
	ZHX1
	nonsynonymous SNV
	NM_001017926:c.A960T:p.Q320H
	595;Name=lod=349
	　
	　
	　
	　
	　
	0.03
	0.986
	0.971162
	0.998115
	1
	chr8
	124267227
	124267227
	T
	A
	het
	.
	.
	.
	708
	1
	0.14%
	T
	254
	4
	1.55%
	W
	Somatic
	0.0196502

	ncRNA_exonic
	SNORD114-30
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr14
	101458292
	101458292
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	136
	0
	0%
	C
	87
	4
	4.40%
	Y
	Somatic
	0.024808

	exonic
	WDYHV1
	nonsynonymous SNV
	NM_018024:c.A94G:p.I32V
	549;Name=lod=227
	　
	0.35
	0.35
	0.35
	rs6999234
	1
	0.02
	0.971426
	0.47752
	0.999882
	chr8
	124440174
	124440174
	A
	G
	het
	prostate
	carcinoma
	adenocarcinoma
	232
	1
	0.43%
	A
	93
	5
	5.10%
	R
	Somatic
	0.0096699

	exonic
	AASDH
	synonymous SNV
	NM_181806:c.G1533A:p.P511P
	　
	　
	0.16
	0.16
	0.16
	rs17086696
	　
	　
	　
	　
	　
	chr4
	57219613
	57219613
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	181
	0
	0%
	C
	87
	4
	4.40%
	Y
	Somatic
	0.0119813

	exonic
	ANXA13
	synonymous SNV
	NM_004306:c.C693T:p.D231D
	　
	　
	0.003
	0.003
	0.003
	rs150006563
	　
	　
	　
	　
	　
	chr8
	124701136
	124701136
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	305
	0
	0%
	G
	183
	5
	2.66%
	R
	Somatic
	0.0078002

	exonic
	ATP10B
	stopgain SNV
	NM_025153:c.C3235T:p.Q1079X
	637;Name=lod=516
	　
	　
	　
	　
	　
	0
	0.735388
	0.998953
	1
	1
	chr5
	160030974
	160030974
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	170
	0
	0%
	G
	87
	4
	4.40%
	R
	Somatic
	0.0141457

	intronic
	TRIB1
	　
	　
	　
	　
	0.34
	0.34
	0.34
	rs13277396
	　
	　
	　
	　
	　
	chr8
	126445505
	126445505
	G
	C
	het
	.
	.
	.
	291
	0
	0%
	G
	177
	7
	3.80%
	S
	Somatic
	0.001219

	ncRNA_exonic
	MIR1206
	　
	　
	　
	　
	0.69
	0.69
	0.69
	rs2114358
	　
	　
	　
	　
	　
	chr8
	129021179
	129021179
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	254
	0
	0%
	G
	85
	6
	6.59%
	R
	Somatic
	2.97E-04

	intronic
	EFR3A
	　
	　
	　
	　
	0.2
	0.2
	0.2
	rs10085968
	　
	　
	　
	　
	　
	chr8
	132997353
	132997353
	T
	C
	het
	.
	.
	.
	319
	0
	0%
	T
	94
	5
	5.05%
	Y
	Somatic
	6.89E-04

	exonic
	PHF20L1
	synonymous SNV
	NM_016018:c.C2253T:p.C751C
	639;Name=lod=529
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr8
	133851693
	133851693
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	313
	1
	0.32%
	C
	133
	6
	4.32%
	Y
	Somatic
	0.0040334

	exonic
	PHF20L1
	nonsynonymous SNV
	NM_016018:c.G2869A:p.E957K
	588;Name=lod=328
	　
	　
	　
	　
	　
	0
	0.499951
	0.993454
	0.208973
	0.999692
	chr8
	133856521
	133856521
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	346
	0
	0%
	G
	119
	5
	4.03%
	R
	Somatic
	0.0012035

	exonic
	FLG2
	stopgain SNV
	NM_001014342:c.C7130A:p.S2377X
	　
	　
	0.29
	0.29
	0.29
	rs12568784
	0
	0.707169
	0.855466
	0.99979
	0.974134
	chr1
	152323132
	152323132
	G
	T
	het
	.
	.
	.
	199
	0
	0%
	G
	88
	4
	4.35%
	K
	Somatic
	0.0095473

	exonic
	EPPK1
	nonsynonymous SNV
	NM_031308:c.C6241G:p.L2081V
	　
	　
	0.25
	0.25
	0.25
	rs7839934
	　
	　
	　
	　
	　
	chr8
	144941181
	144941181
	G
	C
	het
	.
	.
	.
	262
	0
	0%
	G
	195
	5
	2.50%
	S
	Somatic
	0.0147738

	exonic
	PLEC
	nonsynonymous SNV
	NM_201378:c.G8453A:p.R2818H
	535;Name=lod=200
	　
	0.2
	0.2
	0.2
	rs6558407
	0.01
	0.999
	0.792045
	0.83724
	0.997628
	chr8
	144995494
	144995494
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	371
	0
	0%
	C
	273
	4
	1.44%
	Y
	Somatic
	0.0329762

	exonic
	NRSN1
	nonsynonymous SNV
	NM_080723:c.C259T:p.P87S
	449;Name=lod=89
	　
	　
	　
	　
	　
	0
	0.987
	0.998422
	0.998606
	1
	chr6
	24145845
	24145845
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	190
	1
	0.52%
	C
	110
	5
	4.35%
	Y
	Somatic
	0.0296006

	exonic
	FOXD4
	synonymous SNV
	NM_207305:c.G243A:p.E81E
	　
	0.99
	0.14
	0.14
	0.14
	rs7022056
	　
	　
	　
	　
	　
	chr9
	117877
	117877
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	514
	0
	0%
	C
	405
	6
	1.46%
	Y
	Somatic
	0.0075394

	exonic
	KANK1
	synonymous SNV
	NM_153186:c.C2082T:p.F694F
	543;Name=lod=215
	　
	　
	　
	　
	rs149371668
	　
	　
	　
	　
	　
	chr9
	713322
	713322
	C
	T
	het
	large_intestine
	carcinoma
	adenocarcinoma
	245
	0
	0%
	C
	349
	6
	1.69%
	Y
	Somatic
	0.0421607

	exonic
	SMARCA2
	synonymous SNV
	NM_003070:c.C2877T:p.P959P
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr9
	2088607
	2088607
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	234
	0
	0%
	C
	94
	4
	4.08%
	Y
	Somatic
	0.0072664

	intronic
	AK3
	　
	　
	　
	　
	0.47
	0.47
	0.47
	rs10758645
	　
	　
	　
	　
	　
	chr9
	4722685
	4722685
	C
	G
	het
	.
	.
	.
	69
	2
	2.82%
	C
	40
	6
	13.04%
	S
	Somatic
	0.0400889

	exonic
	JAK2
	synonymous SNV
	NM_004972:c.G2766A:p.R922R
	663;Name=lod=660
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr9
	5090450
	5090450
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	262
	0
	0%
	G
	72
	4
	5.26%
	R
	Somatic
	0.0024016

	exonic
	KIAA1432
	nonsynonymous SNV
	NM_001135920:c.C656T:p.A219V
	593;Name=lod=342
	　
	　
	　
	　
	　
	0
	0.96
	0.998715
	0.999977
	1
	chr9
	5720686
	5720686
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	476
	0
	0%
	C
	255
	4
	1.54%
	Y
	Somatic
	0.0151878

	exonic
	ATP7A
	nonsynonymous SNV
	NM_000052:c.C1906T:p.R636W
	601;Name=lod=368
	　
	　
	　
	　
	　
	0.01
	0.852
	0.996643
	0.97399
	0.999997
	chrX
	77266709
	77266709
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	169
	0
	0%
	C
	88
	4
	4.35%
	Y
	Somatic
	0.0147886

	intronic
	MAN1A2
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr1
	118003248
	118003248
	C
	A
	het
	.
	.
	.
	209
	0
	0%
	C
	89
	4
	4.30%
	M
	Somatic
	0.0085939

	UTR3
	C9orf11
	　
	　
	　
	　
	0.35
	0.35
	0.35
	rs1057524
	　
	　
	　
	　
	　
	chr9
	27284708
	27284708
	T
	A
	het
	.
	.
	.
	110
	0
	0%
	T
	40
	5
	11.11%
	W
	Somatic
	0.0017491

	exonic
	OR8B3
	nonsynonymous SNV
	NM_001005467:c.G342A:p.M114I
	304;Name=lod=23
	0.94
	0.28
	0.28
	0.28
	rs530992
	0.39
	0.93
	0.86727
	0.269339
	0.999986
	chr11
	124266906
	124266906
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	178
	0
	0%
	C
	89
	4
	4.30%
	Y
	Somatic
	0.0132842

	exonic
	TAF1L
	synonymous SNV
	NM_153809:c.A5106G:p.K1702K
	663;Name=lod=660
	　
	0.35
	0.35
	0.35
	rs10758145
	　
	　
	　
	　
	　
	chr9
	32630472
	32630472
	T
	C
	het
	.
	.
	.
	302
	0
	0%
	T
	174
	8
	4.40%
	Y
	Somatic
	3.63E-04

	exonic
	TAF1L
	nonsynonymous SNV
	NM_153809:c.G3644A:p.R1215H
	930;Name=lod=8007
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	0.996
	0.909224
	0.998493
	0.999999
	chr9
	32631934
	32631934
	C
	T
	het
	lung
	carcinoma
	squamous_cell_carcinoma
	305
	0
	0%
	C
	181
	5
	2.69%
	Y
	Somatic
	0.0075421

	exonic
	TAF1L
	nonsynonymous SNV
	NM_153809:c.G2332A:p.E778K
	930;Name=lod=8007
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	0.104
	0.92872
	0.995624
	0.999879
	chr9
	32633246
	32633246
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	339
	0
	0%
	C
	165
	4
	2.37%
	Y
	Somatic
	0.0119593

	intronic
	COL4A5
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chrX
	107938493
	107938493
	A
	T
	het
	.
	.
	.
	183
	1
	0.54%
	A
	89
	4
	4.30%
	W
	Somatic
	0.0449584

	intronic
	PIP5K1B
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr9
	71437511
	71437511
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	289
	1
	0.34%
	G
	107
	4
	3.60%
	R
	Somatic
	0.0221311

	exonic
	PIP5K1B
	nonsynonymous SNV
	NM_003558:c.A41G:p.K14R
	525;Name=lod=181
	　
	0.008
	0.008
	0.008
	rs149605332
	0.01
	0.197
	0.998632
	0
	0.316743
	chr9
	71437571
	71437571
	A
	G
	het
	stomach
	carcinoma
	NS
	351
	1
	0.28%
	A
	133
	10
	6.99%
	R
	Somatic
	2.66E-05

	exonic
	UTRN
	synonymous SNV
	NM_007124:c.G3771A:p.K1257K
	363;Name=lod=40
	　
	0.03
	0.03
	0.03
	rs114468544
	　
	　
	　
	　
	　
	chr6
	144806604
	144806604
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	155
	0
	0%
	G
	112
	5
	4.27%
	R
	Somatic
	0.0140132

	exonic
	FCN2
	nonsynonymous SNV
	NM_015837:c.G658T:p.A220S
	343;Name=lod=33
	　
	0.15
	0.15
	0.15
	rs7851696
	0.01
	0.826
	0.996565
	0.981313
	0.999609
	chr9
	137779091
	137779091
	G
	T
	het
	.
	.
	.
	126
	0
	0%
	G
	112
	5
	4.27%
	K
	Somatic
	0.024733

	exonic
	PRUNE2
	nonsynonymous SNV
	NM_015225:c.C6343G:p.Q2115E
	289;Name=lod=20
	　
	0.26
	0.26
	0.26
	rs2077181
	0.25
	　
	　
	　
	　
	chr9
	79320847
	79320847
	G
	C
	het
	.
	.
	.
	308
	0
	0%
	G
	190
	6
	3.06%
	S
	Somatic
	0.0032989

	exonic
	PRUNE2
	synonymous SNV
	NM_015225:c.T2751C:p.D917D
	409;Name=lod=61
	　
	0.26
	0.26
	0.26
	rs12238013
	　
	　
	　
	　
	　
	chr9
	79324439
	79324439
	A
	G
	het
	.
	.
	.
	490
	0
	0%
	A
	219
	5
	2.23%
	R
	Somatic
	0.0029466

	exonic
	VPS13A
	synonymous SNV
	NM_001018037:c.C5910T:p.Y1970Y
	393;Name=lod=53
	　
	0.08
	0.08
	0.08
	rs17424026
	　
	　
	　
	　
	　
	chr9
	79946961
	79946961
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	401
	1
	0.25%
	C
	121
	6
	4.72%
	Y
	Somatic
	9.81E-04

	exonic
	PREPL
	nonsynonymous SNV
	NM_001042385:c.G247A:p.E83K
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	0.09
	0
	0.001462
	0.008239
	0.104815
	chr2
	44573502
	44573502
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	180
	0
	0%
	C
	90
	4
	4.26%
	Y
	Somatic
	0.0132736

	UTR3
	FRMD3
	　
	　
	　
	　
	0.07
	0.07
	0.07
	rs78846594
	　
	　
	　
	　
	　
	chr9
	85862819
	85862819
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	759
	0
	0%
	G
	370
	11
	2.89%
	R
	Somatic
	5.27E-06

	intronic
	SLC28A3
	　
	　
	　
	　
	0.09
	0.09
	0.09
	rs3812510
	　
	　
	　
	　
	　
	chr9
	86912815
	86912815
	A
	G
	het
	stomach
	carcinoma
	adenocarcinoma
	350
	0
	0%
	A
	211
	7
	3.21%
	R
	Somatic
	0.0011551

	exonic
	TFAP2C
	nonsynonymous SNV
	NM_003222:c.C1061T:p.A354V
	317;Name=lod=26
	　
	　
	　
	　
	　
	0
	0.981
	0.976559
	0.999941
	1
	chr20
	55211804
	55211804
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	144
	0
	0%
	C
	90
	4
	4.26%
	Y
	Somatic
	0.0233956

	exonic
	PTPDC1
	nonsynonymous SNV
	NM_152422:c.G205T:p.A69S
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	0.11
	0.015
	0.834434
	5.91E-04
	0.662091
	chr9
	96847017
	96847017
	G
	T
	het
	.
	.
	.
	511
	0
	0%
	G
	246
	4
	1.60%
	K
	Somatic
	0.0114598

	intronic
	HSD17B3
	　
	　
	　
	　
	0.07
	0.07
	0.07
	rs8190504
	　
	　
	　
	　
	　
	chr9
	99060660
	99060660
	A
	G
	het
	.
	.
	.
	466
	0
	0%
	A
	280
	5
	1.75%
	R
	Somatic
	0.0077002

	exonic
	SEC31A
	synonymous SNV
	NM_001191049:c.A582G:p.R194R
	608;Name=lod=393
	　
	0.32
	0.32
	0.32
	rs10025654
	　
	　
	　
	　
	　
	chr4
	83795806
	83795806
	T
	C
	het
	.
	.
	.
	194
	1
	0.51%
	T
	90
	4
	4.26%
	Y
	Somatic
	0.0400319

	exonic
	COL15A1
	synonymous SNV
	NM_001855:c.T2514C:p.G838G
	463;Name=lod=102
	　
	0.13
	0.13
	0.13
	rs7854112
	　
	　
	　
	　
	　
	chr9
	101804329
	101804329
	T
	C
	het
	.
	.
	.
	376
	0
	0%
	T
	171
	12
	6.56%
	Y
	Somatic
	1.18E-06

	intergenic
	C7orf68(dist=10486),METTL2B(dist=7825)
	　
	　
	505;Name=lod=151
	0.97
	　
	　
	　
	　
	0.03
	　
	　
	　
	　
	chr7
	128108958
	128108958
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	144
	0
	0%
	G
	90
	4
	4.26%
	R
	Somatic
	0.0233956

	intronic
	ENPP2
	　
	　
	　
	　
	0.56
	0.56
	0.56
	rs2289888
	　
	　
	　
	　
	　
	chr8
	120613747
	120613747
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	167
	0
	0%
	C
	91
	4
	4.21%
	Y
	Somatic
	0.0165923

	exonic
	OR13C3
	nonsynonymous SNV
	NM_001001961:c.C869T:p.A290V
	405;Name=lod=59
	　
	　
	　
	　
	rs147645466
	0.22
	0.06
	0.990451
	0.066452
	0.967028
	chr9
	107298226
	107298226
	G
	A
	het
	endometrium
	carcinoma
	endometrioid_carcinoma
	355
	0
	0%
	G
	154
	4
	2.53%
	R
	Somatic
	0.0087626

	exonic
	OR13C5
	nonsynonymous SNV
	NM_001004482:c.G566A:p.C189Y
	265;Name=lod=16
	0.93
	0.33
	0.33
	0.33
	rs4117966
	0
	0.998
	0.995665
	0.603083
	0.999455
	chr9
	107361129
	107361129
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	406
	0
	0%
	C
	183
	6
	3.17%
	Y
	Somatic
	9.72E-04

	upstream
	OR13C5
	　
	　
	251;Name=lod=14
	0.93
	0.42
	0.42
	0.42
	rs7856737
	　
	　
	　
	　
	　
	chr9
	107361710
	107361710
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	326
	0
	0%
	G
	141
	4
	2.76%
	R
	Somatic
	0.008726

	exonic
	NIPSNAP3A
	nonsynonymous SNV
	NM_015469:c.G299A:p.R100Q
	506;Name=lod=152
	　
	0.69
	0.69
	0.69
	rs2274870
	0.04
	0.596
	0.957833
	0.873842
	1
	chr9
	107515214
	107515214
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	273
	1
	0.36%
	G
	82
	6
	6.82%
	R
	Somatic
	0.0010155

	exonic
	NIPSNAP3B
	synonymous SNV
	NM_018376:c.A234T:p.G78G
	393;Name=lod=53
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr9
	107528779
	107528779
	A
	T
	het
	.
	.
	.
	498
	1
	0.20%
	A
	190
	4
	2.06%
	W
	Somatic
	0.023402

	intronic
	ABCA1
	　
	　
	　
	　
	0.27
	0.27
	0.27
	rs1331924
	　
	　
	　
	　
	　
	chr9
	107547622
	107547622
	C
	G
	het
	.
	.
	.
	51
	1
	1.92%
	C
	29
	6
	17.14%
	S
	Somatic
	0.0155953

	UTR3
	SLC44A1
	　
	　
	775;Name=lod=1888
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr9
	108151345
	108151345
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	468
	0
	0%
	C
	189
	4
	2.07%
	Y
	Somatic
	0.0071087

	exonic
	ZC3H4
	synonymous SNV
	NM_015168:c.C1254G:p.L418L
	552;Name=lod=234
	　
	0.4
	0.4
	0.4
	rs7250850
	　
	　
	　
	　
	　
	chr19
	47585517
	47585517
	G
	C
	het
	.
	.
	.
	129
	0
	0%
	G
	114
	5
	4.20%
	S
	Somatic
	0.0243294

	UTR3
	SLC9A4
	　
	　
	　
	　
	0.63
	0.63
	0.63
	rs2008159
	　
	　
	　
	　
	　
	chr2
	103149162
	103149162
	A
	G
	het
	.
	.
	.
	124
	0
	0%
	A
	137
	6
	4.20%
	R
	Somatic
	0.0224577

	intronic
	B4GALT5
	　
	　
	　
	　
	0.1
	0.1
	0.1
	rs6122802
	　
	　
	　
	　
	　
	chr20
	48260203
	48260203
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	130
	0
	0%
	G
	114
	5
	4.20%
	R
	Somatic
	0.0238408

	exonic
	IL1RL1
	nonsynonymous SNV
	NM_016232:c.G1297A:p.A433T
	　
	　
	0.41
	0.41
	0.41
	rs4988956
	0.14
	0.389
	0.86788
	0.049378
	0.985092
	chr2
	102968007
	102968007
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	126
	0
	0%
	G
	92
	4
	4.17%
	R
	Somatic
	0.0337282

	exonic
	C5
	nonsynonymous SNV
	NM_001735:c.G2896T:p.D966Y
	493;Name=lod=134
	　
	0.01
	0.01
	0.01
	rs75268750
	0.02
	0.27
	0.928226
	0.423579
	0.993838
	chr9
	123753514
	123753514
	C
	A
	het
	stomach
	carcinoma
	adenocarcinoma
	315
	0
	0%
	C
	124
	5
	3.88%
	M
	Somatic
	0.0019579

	exonic
	UBXN7
	nonsynonymous SNV
	NM_015562:c.G394A:p.D132N
	612;Name=lod=410
	　
	　
	　
	　
	　
	0.21
	0.479
	0.998828
	0.999881
	1
	chr3
	196118758
	196118758
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	128
	0
	0%
	C
	92
	4
	4.17%
	Y
	Somatic
	0.0325318

	exonic
	RNF168
	nonsynonymous SNV
	NM_152617:c.C1039T:p.P347S
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	0.87
	0.027
	0.822184
	0.021319
	0.810687
	chr3
	196199367
	196199367
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	178
	0
	0%
	G
	92
	4
	4.17%
	R
	Somatic
	0.0144595

	exonic
	STRBP
	synonymous SNV
	NM_001171137:c.C918T:p.G306G
	665;Name=lod=675
	　
	0.44
	0.44
	0.44
	rs803736
	　
	　
	　
	　
	　
	chr9
	125920376
	125920376
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	352
	1
	0.28%
	G
	137
	5
	3.52%
	R
	Somatic
	0.0084968

	exonic
	GOLGA1
	synonymous SNV
	NM_002077:c.C1350T:p.C450C
	436;Name=lod=79
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr9
	127660885
	127660885
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	294
	0
	0%
	G
	187
	5
	2.60%
	R
	Somatic
	0.0093216

	exonic
	LMX1B
	synonymous SNV
	NM_001174146:c.C1143T:p.D381D
	500;Name=lod=143
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr9
	129458652
	129458652
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	361
	0
	0%
	C
	458
	6
	1.29%
	Y
	Somatic
	0.0312034

	exonic
	GARNL3
	nonsynonymous SNV
	NM_032293:c.G2128A:p.D710N
	611;Name=lod=404
	　
	　
	　
	　
	　
	0.01
	0.997
	0.999573
	0.999204
	1
	chr9
	130127612
	130127612
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	455
	0
	0%
	G
	283
	6
	2.08%
	R
	Somatic
	0.0033269

	exonic
	SLC25A25
	synonymous SNV
	NM_001006641:c.C1473T:p.Y491Y
	576;Name=lod=291
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr9
	130869684
	130869684
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	358
	0
	0%
	C
	529
	9
	1.67%
	Y
	Somatic
	0.0098755

	intronic
	GOLGA2
	　
	　
	　
	　
	0.1
	0.1
	0.1
	rs12345218
	　
	　
	　
	　
	　
	chr9
	131028226
	131028226
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	256
	0
	0%
	G
	199
	7
	3.40%
	R
	Somatic
	0.0033088

	exonic
	IL10RA
	synonymous SNV
	NM_001558:c.A459G:p.A153A
	　
	　
	0.49
	0.49
	0.49
	rs2256111
	　
	　
	　
	　
	　
	chr11
	117864047
	117864047
	A
	G
	het
	.
	.
	.
	111
	0
	0%
	A
	162
	7
	4.14%
	R
	Somatic
	0.0277496

	exonic
	DOLPP1
	synonymous SNV
	NM_001135917:c.T87C:p.S29S
	543;Name=lod=214
	　
	0.36
	0.36
	0.36
	rs11541836
	　
	　
	　
	　
	　
	chr9
	131846957
	131846957
	T
	C
	het
	.
	.
	.
	499
	1
	0.20%
	T
	629
	14
	2.18%
	Y
	Somatic
	0.0021501

	exonic
	SETX
	synonymous SNV
	NM_015046:c.T5811C:p.D1937D
	417;Name=lod=66
	　
	0.44
	0.44
	0.44
	rs2296869
	　
	　
	　
	　
	　
	chr9
	135172412
	135172412
	A
	G
	het
	.
	.
	.
	83
	0
	0%
	A
	28
	4
	12.50%
	R
	Somatic
	0.0052015

	exonic
	TTF1
	nonsynonymous SNV
	NM_007344:c.T908C:p.V303A
	　
	　
	0.04
	0.04
	0.04
	rs3739914
	0.49
	0.001
	0.037842
	9.53E-04
	0.593331
	chr9
	135277301
	135277301
	A
	G
	het
	.
	.
	.
	345
	0
	0%
	A
	364
	13
	3.45%
	R
	Somatic
	1.94E-04

	exonic
	MATK
	nonsynonymous SNV
	NM_139355:c.G34A:p.A12T
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	0
	0.002
	0.111165
	5.45E-04
	0.586538
	chr19
	3785100
	3785100
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	115
	0
	0%
	C
	139
	6
	4.14%
	Y
	Somatic
	0.0287141

	exonic
	PPP1R26
	nonsynonymous SNV
	NM_014811:c.T293C:p.V98A
	　
	0.9
	0.33
	0.33
	0.33
	rs3748192
	1
	0
	0.973272
	0
	0.644255
	chr9
	138376649
	138376649
	T
	C
	het
	.
	.
	.
	242
	0
	0%
	T
	275
	7
	2.48%
	Y
	Somatic
	0.0126273

	exonic
	PPP1R26
	nonsynonymous SNV
	NM_014811:c.A616G:p.K206E
	　
	0.9
	0.33
	0.33
	0.33
	rs3928777
	1
	0
	0.004266
	1.00E-06
	0.060454
	chr9
	138376972
	138376972
	A
	G
	het
	.
	.
	.
	299
	0
	0%
	A
	298
	10
	3.25%
	R
	Somatic
	0.0010517

	exonic
	IRS1
	nonsynonymous SNV
	NM_005544:c.G475A:p.A159T
	284;Name=lod=19
	　
	　
	　
	　
	　
	0.01
	0.132
	0.999708
	0.093568
	0.999998
	chr2
	227662980
	227662980
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	148
	0
	0%
	C
	139
	6
	4.14%
	Y
	Somatic
	0.0139274

	exonic
	C1orf43
	nonsynonymous SNV
	NM_138740:c.G322A:p.G108S
	553;Name=lod=235
	　
	　
	　
	　
	　
	0.05
	0.997
	0.999086
	0.999949
	1
	chr1
	154184963
	154184963
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	107
	0
	0%
	C
	93
	4
	4.12%
	Y
	Somatic
	0.0494562

	intronic
	TELO2
	　
	　
	　
	　
	0.01
	0.01
	0.01
	rs117268078
	　
	　
	　
	　
	　
	chr16
	1545642
	1545642
	G
	C
	het
	.
	.
	.
	129
	0
	0%
	G
	93
	4
	4.12%
	S
	Somatic
	0.0327379

	UTR5
	LIG1
	　
	　
	　
	　
	0.16
	0.16
	0.16
	rs20579
	　
	　
	　
	　
	　
	chr19
	48668830
	48668830
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	135
	0
	0%
	G
	117
	5
	4.10%
	R
	Somatic
	0.0230721

	exonic
	EXOC6B
	nonsynonymous SNV
	NM_015189:c.G181A:p.D61N
	704;Name=lod=965
	　
	　
	　
	　
	　
	0.05
	　
	　
	　
	　
	chr2
	72968531
	72968531
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	212
	0
	0%
	C
	117
	5
	4.10%
	Y
	Somatic
	0.0061672

	intronic
	CDKL5
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chrX
	18582523
	18582523
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	231
	0
	0%
	C
	79
	4
	4.82%
	Y
	Somatic
	0.0046246

	exonic
	ANKFN1
	nonsynonymous SNV
	NM_153228:c.G1244A:p.R415H
	663;Name=lod=657
	　
	　
	　
	　
	　
	0.03
	0.999
	0.999772
	0.930321
	1
	chr17
	54534249
	54534249
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	199
	1
	0.50%
	G
	94
	4
	4.08%
	R
	Somatic
	0.0417423

	exonic
	DMD
	synonymous SNV
	NM_004013:c.T348C:p.N116N
	608;Name=lod=393
	　
	0.21
	0.21
	0.21
	rs1801188
	　
	　
	　
	　
	　
	chrX
	31697636
	31697636
	A
	G
	het
	.
	.
	.
	112
	0
	0%
	A
	44
	4
	8.33%
	R
	Somatic
	0.0074001

	exonic
	CXorf22
	synonymous SNV
	NM_152632:c.C2445T:p.D815D
	　
	　
	0.19
	0.19
	0.19
	rs6632450
	　
	　
	　
	　
	　
	chrX
	35993454
	35993454
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	238
	0
	0%
	C
	59
	7
	10.61%
	Y
	Somatic
	1.75E-05

	exonic
	CXorf22
	nonsynonymous SNV
	NM_152632:c.T2892G:p.F964L
	　
	　
	0.21
	0.21
	0.21
	rs6629027
	0.83
	0
	0.023987
	8.00E-06
	0.376205
	chrX
	36007614
	36007614
	T
	G
	het
	.
	.
	.
	219
	0
	0%
	T
	52
	4
	7.14%
	K
	Somatic
	0.0015755

	exonic
	TANK
	synonymous SNV
	NM_001199135:c.G51A:p.R17R
	654;Name=lod=604
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr2
	162036224
	162036224
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	160
	0
	0%
	G
	94
	4
	4.08%
	R
	Somatic
	0.020029

	exonic;splicing
	TRPM8;TRPM8
	nonsynonymous SNV
	NM_024080:c.G701A:p.G234D
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	0.01
	0.021
	0.821774
	0.802326
	0.973062
	chr2
	234854501
	234854501
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	192
	1
	0.52%
	G
	94
	4
	4.08%
	R
	Somatic
	0.0455434

	exonic
	ZNF41
	nonsynonymous SNV
	NM_007130:c.G1051A:p.G351R
	428;Name=lod=73
	　
	　
	　
	　
	rs191255462
	0.54
	0.361
	0.963443
	0.037211
	0.998571
	chrX
	47308118
	47308118
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	298
	0
	0%
	C
	92
	4
	4.17%
	Y
	Somatic
	0.0033593

	intergenic
	SSX1(dist=36226),SSX3(dist=42758)
	　
	　
	　
	0.96
	0.4
	0.4
	0.4
	rs4598385
	0.82
	　
	　
	　
	　
	chrX
	48163105
	48163105
	A
	G
	het
	.
	.
	.
	225
	1
	0.44%
	A
	154
	5
	3.14%
	R
	Somatic
	0.0459859

	exonic
	TEX11
	nonsynonymous SNV
	NM_031276:c.A344G:p.K115R
	　
	　
	0.21
	0.21
	0.21
	rs6525433
	0.55
	0.001
	0.153451
	8.00E-06
	0.999759
	chrX
	70073159
	70073159
	T
	C
	het
	.
	.
	.
	79
	0
	0%
	T
	31
	5
	13.89%
	Y
	Somatic
	0.0024564

	ncRNA_exonic
	TSIX,XIST
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chrX
	73043532
	73043532
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	334
	1
	0.30%
	C
	119
	4
	3.25%
	Y
	Somatic
	0.0198262

	exonic
	ATP7A
	nonsynonymous SNV
	NM_000052:c.C1511A:p.A504E
	629;Name=lod=478
	　
	　
	　
	　
	　
	0.01
	0.504
	0.998462
	0.996912
	0.999934
	chrX
	77254149
	77254149
	C
	A
	het
	.
	.
	.
	267
	0
	0%
	C
	121
	3
	2.42%
	M
	Somatic
	0.0313686

	exonic
	ASB11
	synonymous SNV
	NM_001012428:c.T51C:p.R17R
	　
	　
	0.33
	0.33
	0.33
	rs5935944
	　
	　
	　
	　
	　
	chrX
	15332558
	15332558
	A
	G
	het
	.
	.
	.
	210
	0
	0%
	A
	94
	4
	4.08%
	R
	Somatic
	0.0098239

	exonic
	PCDH11X
	synonymous SNV
	NM_001168360:c.G2874A:p.S958S
	693;Name=lod=870
	0.99
	0.03
	0.03
	0.03
	rs141758282
	　
	　
	　
	　
	　
	chrX
	91134113
	91134113
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	336
	0
	0%
	G
	186
	5
	2.62%
	R
	Somatic
	0.0060459

	exonic
	PCDH19
	synonymous SNV
	NM_001105243:c.C339T:p.C113C
	607;Name=lod=389
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chrX
	99663257
	99663257
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	271
	0
	0%
	G
	166
	5
	2.92%
	R
	Somatic
	0.0083581

	exonic
	CENPI
	synonymous SNV
	NM_006733:c.G1479T:p.V493V
	491;Name=lod=132
	　
	0.29
	0.29
	0.29
	rs2273380
	　
	　
	　
	　
	　
	chrX
	100395663
	100395663
	G
	T
	het
	.
	.
	.
	265
	0
	0%
	G
	150
	5
	3.23%
	K
	Somatic
	0.0065689

	intronic
	DRP2
	　
	　
	　
	　
	0.47
	0.47
	0.47
	rs5967281
	　
	　
	　
	　
	　
	chrX
	100514986
	100514986
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	282
	0
	0%
	G
	260
	14
	5.11%
	R
	Somatic
	4.19E-05

	exonic
	TAF7L
	nonsynonymous SNV
	NM_001168474:c.A664G:p.S222G
	　
	　
	0.22
	0.22
	0.22
	rs35899692
	1
	0.001
	0.976451
	3.40E-04
	0.181035
	chrX
	100532621
	100532621
	T
	C
	het
	.
	.
	.
	302
	0
	0%
	T
	144
	9
	5.88%
	Y
	Somatic
	4.68E-05

	exonic
	TNRC6A
	synonymous SNV
	NM_014494:c.G3597A:p.A1199A
	　
	　
	　
	　
	　
	rs150034813
	　
	　
	　
	　
	　
	chr16
	24808846
	24808846
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	181
	0
	0%
	G
	95
	4
	4.04%
	R
	Somatic
	0.0150182

	exonic
	SPAG9
	nonsynonymous SNV
	NM_003971:c.C3091T:p.R1031W
	630;Name=lod=484
	　
	　
	　
	　
	　
	0.01
	0.986
	0.993484
	0.999553
	0.999993
	chr17
	49059989
	49059989
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	198
	0
	0%
	G
	95
	4
	4.04%
	R
	Somatic
	0.0118491

	exonic
	CD302,LY75-CD302
	nonsynonymous SNV
	NM_001198764:c.T125C:p.L42S
	599;Name=lod=362
	　
	　
	　
	　
	　
	0
	0.662685
	0.998604
	0.642339
	0.997967
	chr2
	160637452
	160637452
	A
	G
	het
	.
	.
	.
	138
	0
	0%
	A
	95
	4
	4.04%
	R
	Somatic
	0.0293738

	exonic
	TBC1D8B
	stopgain SNV
	NM_017752:c.C1441T:p.R481X
	629;Name=lod=481
	　
	　
	　
	　
	　
	1
	0.732965
	0.984225
	1
	0.999999
	chrX
	106083365
	106083365
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	311
	0
	0%
	C
	109
	4
	3.54%
	Y
	Somatic
	0.0048497

	exonic
	ATAD2
	nonsynonymous SNV
	NM_014109:c.G3178T:p.A1060S
	700;Name=lod=936
	　
	　
	　
	　
	　
	0.01
	0.987
	0.99918
	0.988931
	0.999965
	chr8
	124348646
	124348646
	C
	A
	het
	.
	.
	.
	194
	1
	0.51%
	C
	95
	4
	4.04%
	M
	Somatic
	0.0455407

	exonic
	SIAE
	synonymous SNV
	NM_170601:c.G930A:p.G310G
	426;Name=lod=72
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr11
	124517297
	124517297
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	151
	0
	0%
	C
	119
	5
	4.03%
	Y
	Somatic
	0.0178184

	exonic
	GUCY2F
	synonymous SNV
	NM_001522:c.C312T:p.C104C
	454;Name=lod=93
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chrX
	108718854
	108718854
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	295
	0
	0%
	G
	204
	6
	2.86%
	R
	Somatic
	0.004957

	exonic
	STARD13
	nonsynonymous SNV
	NM_001243466:c.A725G:p.K242R
	415;Name=lod=65
	　
	0.16
	0.16
	0.16
	rs3742321
	0.08
	0.003
	0.997852
	0.900256
	0.999999
	chr13
	33704065
	33704065
	T
	C
	het
	.
	.
	.
	152
	0
	0%
	T
	143
	6
	4.03%
	Y
	Somatic
	0.0139709

	intronic
	UGGT1
	　
	　
	　
	　
	0.15
	0.15
	0.15
	rs17793615
	　
	　
	　
	　
	　
	chr2
	128939695
	128939695
	A
	G
	het
	.
	.
	.
	189
	1
	0.53%
	A
	119
	5
	4.03%
	R
	Somatic
	0.0372366

	exonic
	MAPK8IP2
	nonsynonymous SNV
	NM_016431:c.C1672T:p.L558F
	278;Name=lod=18
	　
	　
	　
	　
	　
	0.01
	　
	　
	　
	　
	chr22
	51043481
	51043481
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	139
	0
	0%
	C
	97
	4
	3.96%
	Y
	Somatic
	0.0302864

	UTR3
	KRTAP5-9
	　
	　
	　
	　
	0.55
	0.55
	0.55
	rs2664
	　
	　
	　
	　
	　
	chr11
	71260243
	71260243
	T
	C
	het
	.
	.
	.
	127
	0
	0%
	T
	146
	6
	3.95%
	Y
	Somatic
	0.0249779

	intronic
	OCRL
	　
	　
	538;Name=lod=204
	　
	0.38
	0.38
	0.38
	rs5977104
	　
	　
	　
	　
	　
	chrX
	128679030
	128679030
	C
	G
	het
	.
	.
	.
	109
	0
	0%
	C
	26
	6
	18.75%
	S
	Somatic
	9.25E-05

	exonic
	XPNPEP2
	nonsynonymous SNV
	NM_003399:c.A191G:p.Q64R
	　
	　
	0.05
	0.05
	0.05
	rs149052592
	0.45
	0.004
	0.785726
	3.93E-04
	0.741808
	chrX
	128878004
	128878004
	A
	G
	het
	.
	.
	.
	258
	1
	0.39%
	A
	187
	6
	3.11%
	R
	Somatic
	0.0259777

	exonic
	USP26
	nonsynonymous SNV
	NM_031907:c.C1423T:p.H475Y
	　
	　
	0.06
	0.06
	0.06
	rs41299088
	0.77
	0.001
	0.032883
	4.30E-05
	0.001068
	chrX
	132160826
	132160826
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	357
	1
	0.28%
	G
	92
	7
	7.07%
	R
	Somatic
	1.24E-04

	exonic
	GPR112
	synonymous SNV
	NM_153834:c.C5493T:p.P1831P
	　
	　
	0.48
	0.48
	0.48
	rs5930933
	　
	　
	　
	　
	　
	chrX
	135431358
	135431358
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	229
	1
	0.43%
	C
	86
	6
	6.52%
	Y
	Somatic
	0.0025907

	exonic
	MCF2
	nonsynonymous SNV
	NM_001171877:c.G2277A:p.M759I
	391;Name=lod=52
	　
	　
	　
	　
	　
	0.09
	0.998
	0.999135
	0.043238
	0.999597
	chrX
	138670574
	138670574
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	116
	0
	0%
	C
	42
	4
	8.70%
	Y
	Somatic
	0.0059025

	exonic
	SLITRK4
	stopgain SNV
	NM_001184749:c.C1993T:p.Q665X
	529;Name=lod=188
	　
	　
	　
	　
	　
	0.06
	0.735401
	0.999425
	1
	0.999632
	chrX
	142716932
	142716932
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	354
	0
	0%
	G
	181
	4
	2.16%
	R
	Somatic
	0.0135832

	UTR3
	UBE2J2
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr1
	1190522
	1190522
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	41
	0
	0%
	C
	18
	3
	14.29%
	Y
	Somatic
	0.0351666

	exonic
	MRPL20
	synonymous SNV
	NM_017971:c.C15T:p.T5T
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr1
	1342583
	1342583
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	57
	0
	0%
	G
	14
	2
	12.50%
	R
	Somatic
	0.0456621

	exonic
	CDK11B
	nonsynonymous SNV
	NM_033487:c.T1397C:p.F466S
	483;Name=lod=122
	0.99
	　
	　
	　
	　
	0
	　
	　
	　
	　
	chr1
	1571390
	1571390
	A
	G
	het
	.
	.
	.
	46
	0
	0%
	A
	29
	5
	14.71%
	R
	Somatic
	0.0115747

	intronic
	CDK11B
	　
	　
	469;Name=lod=107
	0.99
	　
	　
	　
	　
	0.06
	　
	　
	　
	　
	chr1
	1580525
	1580525
	G
	C
	het
	.
	.
	.
	40
	0
	0%
	G
	38
	5
	11.63%
	S
	Somatic
	0.0331537

	intergenic
	PRAMEF5(dist=10224),PRAMEF8(dist=7366)
	　
	　
	　
	0.99
	0.14
	0.14
	0.14
	rs144037165
	　
	　
	　
	　
	　
	chr1
	13379281
	13379281
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	18
	0
	0%
	G
	21
	7
	25%
	R
	Somatic
	0.0221214

	exonic
	EPHA2
	nonsynonymous SNV
	NM_004431:c.A1348C:p.T450P
	374;Name=lod=44
	　
	　
	　
	　
	　
	0.02
	0.113
	0.959171
	0.911119
	0.999977
	chr1
	16462230
	16462230
	T
	G
	het
	.
	.
	.
	48
	0
	0%
	T
	117
	15
	11.36%
	K
	Somatic
	0.0076049

	intronic
	ASAP3
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr1
	23763356
	23763356
	A
	C
	het
	.
	.
	.
	29
	0
	0%
	A
	39
	6
	13.33%
	M
	Somatic
	0.0439677

	UTR3
	HMGN2
	　
	　
	719;Name=lod=1118
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr1
	26801716
	26801716
	A
	T
	het
	.
	.
	.
	69
	0
	0%
	A
	8
	2
	20%
	W
	Somatic
	0.0146056

	exonic
	MECR
	nonsynonymous SNV
	NM_016011:c.A34C:p.T12P
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	0.04
	0.127
	0.021576
	4.80E-05
	0.003928
	chr1
	29557385
	29557385
	T
	G
	het
	.
	.
	.
	26
	0
	0%
	T
	10
	4
	28.57%
	K
	Somatic
	0.0109531

	intronic
	FABP3
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr1
	31842411
	31842411
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	89
	0
	0%
	G
	18
	2
	10%
	R
	Somatic
	0.03228

	intronic
	ZBTB8OS
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr1
	33087590
	33087590
	T
	A
	het
	.
	.
	.
	48
	0
	0%
	T
	10
	2
	16.67%
	W
	Somatic
	0.0372881

	exonic
	TRAPPC3
	nonsynonymous SNV
	NM_014408:c.T202G:p.C68G
	419;Name=lod=67
	　
	　
	　
	　
	　
	0
	0.986
	0.998514
	1
	1
	chr1
	36605359
	36605359
	A
	C
	het
	.
	.
	.
	68
	0
	0%
	A
	51
	6
	10.53%
	M
	Somatic
	0.0077363

	intronic
	MAP7D1
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr1
	36645073
	36645073
	C
	G
	het
	.
	.
	.
	34
	0
	0%
	C
	13
	4
	23.53%
	S
	Somatic
	0.0095238

	intronic
	TPP1
	　
	　
	　
	　
	0.43
	0.43
	0.43
	rs1800738
	　
	　
	　
	　
	　
	chr11
	6638506
	6638506
	A
	T
	het
	.
	.
	.
	109
	0
	0%
	A
	147
	6
	3.92%
	W
	Somatic
	0.0380438

	exonic
	GPBP1L1
	nonsynonymous SNV
	NM_021639:c.A943C:p.T315P
	687;Name=lod=825
	　
	　
	　
	　
	　
	0.01
	0.648
	0.99823
	0.461239
	0.999998
	chr1
	46099262
	46099262
	T
	G
	het
	.
	.
	.
	58
	0
	0%
	T
	42
	5
	10.64%
	K
	Somatic
	0.0158858

	exonic
	CRTAM
	nonsynonymous SNV
	NM_019604:c.C1103G:p.A368G
	　
	　
	0.08
	0.08
	0.08
	rs1916036
	0.14
	0.84
	0.915866
	0.700321
	0.996083
	chr11
	122742028
	122742028
	C
	G
	het
	.
	.
	.
	200
	0
	0%
	C
	124
	5
	3.88%
	S
	Somatic
	0.0088342

	exonic
	ZCCHC11
	nonsynonymous SNV
	NM_001009881:c.G1382A:p.R461Q
	619;Name=lod=437
	　
	　
	　
	　
	　
	0.09
	0.33
	0.944028
	0.117642
	0.797132
	chr1
	52956410
	52956410
	C
	T
	het
	pancreas
	carcinoma
	ductal_carcinoma
	74
	0
	0%
	C
	10
	2
	16.67%
	Y
	Somatic
	0.0180575

	intronic
	GLIS1
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr1
	53995417
	53995417
	T
	G
	het
	.
	.
	.
	64
	1
	1.54%
	T
	75
	9
	10.71%
	K
	Somatic
	0.0244506

	exonic;splicing
	USP24;USP24
	nonsynonymous SNV
	NM_015306:c.G928A:p.A310T
	414;Name=lod=64
	　
	　
	　
	　
	　
	0.38
	　
	　
	　
	　
	chr1
	55627937
	55627937
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	64
	0
	0%
	C
	24
	3
	11.11%
	Y
	Somatic
	0.024077

	intronic
	USP24
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr1
	55631537
	55631537
	A
	G
	het
	.
	.
	.
	63
	0
	0%
	A
	16
	2
	11.11%
	R
	Somatic
	0.0472222

	exonic
	C8B
	synonymous SNV
	NM_000066:c.C675T:p.G225G
	431;Name=lod=75
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr1
	57415417
	57415417
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	99
	0
	0%
	G
	14
	2
	12.50%
	R
	Somatic
	0.0183066

	exonic
	MYSM1
	synonymous SNV
	NM_001085487:c.A1686C:p.I562I
	529;Name=lod=188
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr1
	59134686
	59134686
	T
	G
	het
	.
	.
	.
	62
	0
	0%
	T
	16
	2
	11.11%
	K
	Somatic
	0.0484177

	exonic
	MYSM1
	nonsynonymous SNV
	NM_001085487:c.G1669T:p.D557Y
	529;Name=lod=188
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	0.998
	0.999157
	0.78187
	1
	chr1
	59134703
	59134703
	C
	A
	het
	.
	.
	.
	56
	0
	0%
	C
	14
	2
	12.50%
	M
	Somatic
	0.0469484

	intronic
	WDR78
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr1
	67340642
	67340642
	A
	G
	het
	.
	.
	.
	94
	0
	0%
	A
	14
	2
	12.50%
	R
	Somatic
	0.0200167

	intronic
	SLC35D1
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr1
	67474748
	67474748
	A
	T
	het
	.
	.
	.
	74
	0
	0%
	A
	16
	2
	11.11%
	W
	Somatic
	0.0365504

	intronic
	FPGT-TNNI3K,TNNI3K
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr1
	74834869
	74834869
	T
	A
	het
	.
	.
	.
	136
	0
	0%
	T
	11
	2
	15.38%
	W
	Somatic
	0.0070742

	splicing
	SLC44A5(NM_001130058:exon6:c.175+2T>G,NM_152697:exon6:c.175+2T>G)
	　
	　
	433;Name=lod=77
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr1
	75766295
	75766295
	A
	C
	het
	.
	.
	.
	128
	0
	0%
	A
	23
	3
	11.54%
	M
	Somatic
	0.0043558

	intronic
	MSH4
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr1
	76344633
	76344633
	A
	T
	het
	.
	.
	.
	104
	0
	0%
	A
	24
	3
	11.11%
	W
	Somatic
	0.0079886

	intergenic
	ST6GALNAC3(dist=69573),ST6GALNAC5(dist=166944)
	　
	　
	　
	0.92
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr1
	77166242
	77166242
	A
	C
	het
	.
	.
	.
	51
	0
	0%
	A
	65
	9
	12.16%
	M
	Somatic
	0.0072284

	intronic
	ZZZ3
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr1
	78047633
	78047633
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	131
	0
	0%
	C
	18
	2
	10%
	Y
	Somatic
	0.016777

	intronic
	COL24A1
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr1
	86342792
	86342792
	A
	T
	het
	.
	.
	.
	56
	0
	0%
	A
	13
	2
	13.33%
	W
	Somatic
	0.0422535

	exonic
	EPHX4
	synonymous SNV
	NM_173567:c.C828T:p.G276G
	643;Name=lod=548
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr1
	92518186
	92518186
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	104
	0
	0%
	C
	26
	3
	10.34%
	Y
	Somatic
	0.0095329

	intronic
	CCDC18
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr1
	93705214
	93705214
	A
	T
	het
	.
	.
	.
	171
	0
	0%
	A
	17
	2
	10.53%
	W
	Somatic
	0.0095238

	intergenic
	FLJ31662(dist=1199795),PTBP2(dist=42468)
	　
	　
	737;Name=lod=1320
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr1
	97144707
	97144707
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	82
	0
	0%
	C
	26
	3
	10.34%
	Y
	Somatic
	0.0164732

	intronic
	FAM102B
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr1
	109171289
	109171289
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	83
	0
	0%
	C
	9
	2
	18.18%
	Y
	Somatic
	0.0125829

	intronic
	PSMA5
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr1
	109954572
	109954572
	T
	A
	het
	.
	.
	.
	91
	0
	0%
	T
	18
	2
	10%
	W
	Somatic
	0.031122

	exonic
	PHTF1
	synonymous SNV
	NM_006608:c.A2103T:p.L701L
	629;Name=lod=480
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr1
	114242365
	114242365
	T
	A
	het
	.
	.
	.
	52
	0
	0%
	T
	12
	2
	14.29%
	W
	Somatic
	0.0424242

	intronic
	SYCP1
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr1
	115469192
	115469192
	G
	T
	het
	.
	.
	.
	60
	0
	0%
	G
	9
	2
	18.18%
	K
	Somatic
	0.0221328

	ncRNA_intronic
	ATP1A1OS
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr1
	116941967
	116941967
	T
	C
	het
	.
	.
	.
	100
	0
	0%
	T
	15
	2
	11.76%
	Y
	Somatic
	0.0200413

	intergenic
	SRGAP2P2(dist=70568),LOC728855(dist=135467)
	　
	　
	　
	0.99
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr1
	144165045
	144165045
	T
	C
	het
	.
	.
	.
	94
	0
	0%
	T
	16
	2
	11.11%
	Y
	Somatic
	0.0246139

	intergenic
	SRGAP2P2(dist=73476),LOC728855(dist=132559)
	　
	　
	　
	0.99
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr1
	144167953
	144167953
	A
	T
	het
	.
	.
	.
	66
	0
	0%
	A
	17
	2
	10.53%
	W
	Somatic
	0.0478992

	intergenic
	SRGAP2P2(dist=81388),LOC728855(dist=124647)
	　
	　
	　
	0.99
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr1
	144175865
	144175865
	T
	A
	het
	.
	.
	.
	116
	1
	0.85%
	T
	24
	3
	11.11%
	W
	Somatic
	0.0209429

	intergenic
	SRGAP2P2(dist=103592),LOC728855(dist=102443)
	　
	　
	　
	0.99
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr1
	144198069
	144198069
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	83
	0
	0%
	G
	15
	2
	11.76%
	R
	Somatic
	0.0274747

	intergenic
	SRGAP2P2(dist=118271),LOC728855(dist=87764)
	　
	　
	　
	0.99
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr1
	144212748
	144212748
	T
	G
	het
	.
	.
	.
	125
	2
	1.57%
	T
	31
	4
	11.43%
	K
	Somatic
	0.0202002

	intronic
	PDE4DIP
	　
	　
	　
	0.95
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr1
	144912307
	144912307
	A
	G
	het
	.
	.
	.
	74
	0
	0%
	A
	17
	2
	10.53%
	R
	Somatic
	0.0399719

	intergenic
	PPIAL4D(dist=53191),NBPF15(dist=302461)
	　
	　
	　
	0.99
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr1
	148255727
	148255727
	A
	T
	het
	.
	.
	.
	66
	0
	0%
	A
	12
	2
	14.29%
	W
	Somatic
	0.0287975

	intronic
	NBPF16
	　
	　
	　
	1
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr1
	148752683
	148752683
	G
	T
	het
	.
	.
	.
	97
	0
	0%
	G
	41
	5
	10.87%
	K
	Somatic
	0.0029523

	exonic
	HRNR
	nonsynonymous SNV
	NM_001009931:c.G8226C:p.Q2742H
	　
	0.98
	　
	　
	　
	　
	0.12
	0.369497
	0.008203
	0.279705
	0.621915
	chr1
	152185879
	152185879
	C
	G
	het
	.
	.
	.
	29
	0
	0%
	C
	17
	21
	55.26%
	S
	Somatic
	2.22E-07

	exonic
	PYGO2
	synonymous SNV
	NM_138300:c.T366G:p.G122G
	470;Name=lod=108
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr1
	154932110
	154932110
	A
	C
	het
	.
	.
	.
	22
	0
	0%
	A
	42
	12
	22.22%
	M
	Somatic
	0.0110568

	intronic
	ARHGEF2
	　
	　
	641;Name=lod=537
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr1
	155936702
	155936702
	T
	G
	het
	.
	.
	.
	54
	1
	1.82%
	T
	99
	14
	12.39%
	K
	Somatic
	0.0175454

	intronic
	BCAN
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr1
	156626907
	156626907
	C
	G
	het
	.
	.
	.
	33
	0
	0%
	C
	36
	5
	12.20%
	S
	Somatic
	0.0465211

	intronic
	FCRL4
	　
	　
	　
	　
	0.28
	0.28
	0.28
	rs11799853
	　
	　
	　
	　
	　
	chr1
	157557957
	157557957
	T
	C
	het
	.
	.
	.
	74
	0
	0%
	T
	16
	2
	11.11%
	Y
	Somatic
	0.0365504

	exonic
	OR6Y1
	synonymous SNV
	NM_001005189:c.C543T:p.H181H
	452;Name=lod=92
	　
	0.2
	0.2
	0.2
	rs16840314
	　
	　
	　
	　
	　
	chr1
	158517353
	158517353
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	60
	0
	0%
	G
	25
	3
	10.71%
	R
	Somatic
	0.0298535

	exonic
	OR10X1
	synonymous SNV
	NM_001004477:c.C426T:p.I142I
	445;Name=lod=86
	　
	0.53
	0.53
	0.53
	rs863360
	　
	　
	　
	　
	　
	chr1
	158549264
	158549264
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	122
	0
	0%
	G
	42
	6
	12.50%
	R
	Somatic
	4.00E-04

	exonic
	BTBD7
	synonymous SNV
	NM_001002860:c.C2202T:p.R734R
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr14
	93712552
	93712552
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	157
	0
	0%
	G
	124
	5
	3.88%
	R
	Somatic
	0.017878

	intronic
	SPTA1
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr1
	158604495
	158604495
	A
	T
	het
	.
	.
	.
	73
	0
	0%
	A
	16
	2
	11.11%
	W
	Somatic
	0.0373626

	exonic
	ARHGAP30
	nonsynonymous SNV
	NM_001025598:c.G1046C:p.S349T
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	0.01
	0.956
	0.954921
	0
	0.873744
	chr1
	161021478
	161021478
	C
	G
	het
	.
	.
	.
	42
	0
	0%
	C
	43
	6
	12.24%
	S
	Somatic
	0.020979

	splicing
	SDHC(NM_003001:exon6:c.406-2A>T,NM_001035513:exon4:c.247-2A>T,NM_001035512:exon5:c.304-2A>T,NM_001035511:exon5:c.242-2A>T)
	　
	　
	518;Name=lod=170
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr1
	161332117
	161332117
	A
	T
	het
	.
	.
	.
	37
	0
	0%
	A
	9
	2
	18.18%
	W
	Somatic
	0.0487589

	splicing
	MAEL(NM_032858:exon2:c.225+2T>G)
	　
	　
	383;Name=lod=48
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr1
	166959068
	166959068
	T
	G
	het
	.
	.
	.
	67
	1
	1.47%
	T
	26
	4
	13.33%
	K
	Somatic
	0.0295394

	exonic
	CREG1
	nonsynonymous SNV
	NM_003851:c.A538C:p.T180P
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	0.28
	0.007
	0.798177
	0.16125
	0.992178
	chr1
	167515459
	167515459
	T
	G
	het
	.
	.
	.
	87
	1
	1.14%
	T
	47
	6
	11.32%
	K
	Somatic
	0.0115063

	intronic
	ADCY10
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr1
	167871297
	167871297
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	242
	3
	1.22%
	G
	69
	8
	10.39%
	R
	Somatic
	6.89E-04

	intronic
	TBX19
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr1
	168269750
	168269750
	T
	G
	het
	.
	.
	.
	45
	0
	0%
	T
	36
	4
	10%
	K
	Somatic
	0.0451357

	intronic
	CACYBP
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr1
	174973715
	174973715
	T
	A
	het
	.
	.
	.
	52
	0
	0%
	T
	13
	2
	13.33%
	W
	Somatic
	0.0474898

	intronic
	RFWD2
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr1
	176050454
	176050454
	C
	A
	het
	.
	.
	.
	71
	0
	0%
	C
	16
	2
	11.11%
	M
	Somatic
	0.0390705

	UTR3
	IER5
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr1
	181059058
	181059058
	C
	A
	het
	.
	.
	.
	34
	0
	0%
	C
	14
	3
	17.65%
	M
	Somatic
	0.0326531

	ncRNA_intronic
	MIR548F1
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr1
	186057667
	186057667
	A
	T
	het
	.
	.
	.
	73
	0
	0%
	A
	8
	2
	20%
	W
	Somatic
	0.0132236

	exonic
	KCNT2
	nonsynonymous SNV
	NM_198503:c.T404C:p.I135T
	589;Name=lod=331
	　
	　
	　
	　
	　
	0
	0.129
	0.999084
	0.886067
	0.99999
	chr1
	196438179
	196438179
	A
	G
	het
	.
	.
	.
	65
	0
	0%
	A
	16
	2
	11.11%
	R
	Somatic
	0.0449603

	intronic
	CFH
	　
	　
	　
	0.98
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr1
	196712551
	196712551
	A
	G
	het
	.
	.
	.
	194
	1
	0.51%
	A
	32
	4
	11.11%
	R
	Somatic
	0.0022608

	intronic
	CFH
	　
	　
	　
	0.98
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr1
	196712553
	196712553
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	198
	1
	0.50%
	G
	31
	4
	11.43%
	R
	Somatic
	0.0019185

	intronic
	CFH
	　
	　
	　
	0.98
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr1
	196712554
	196712554
	T
	C
	het
	.
	.
	.
	198
	2
	1%
	T
	34
	4
	10.53%
	Y
	Somatic
	0.0066363

	intronic
	CRB1
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr1
	197316651
	197316651
	T
	C
	het
	.
	.
	.
	105
	0
	0%
	T
	12
	2
	14.29%
	Y
	Somatic
	0.0129611

	intronic
	NR5A2
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr1
	200080479
	200080479
	A
	G
	het
	.
	.
	.
	66
	0
	0%
	A
	16
	2
	11.11%
	R
	Somatic
	0.0438898

	exonic
	C1orf106
	nonsynonymous SNV
	NM_001142569:c.A1265C:p.H422P
	　
	0.99
	　
	　
	　
	　
	0.21
	0.001
	0.829796
	0.003754
	0.665373
	chr1
	200880886
	200880886
	A
	C
	het
	.
	.
	.
	104
	2
	1.89%
	A
	44
	6
	12%
	M
	Somatic
	0.0137348

	exonic
	TMCC2
	nonsynonymous SNV
	NM_001242925:c.C253G:p.R85G
	596;Name=lod=354
	　
	　
	　
	　
	　
	0
	0.999
	0.865423
	0.135882
	0.99997
	chr1
	205210912
	205210912
	C
	G
	het
	.
	.
	.
	26
	0
	0%
	C
	11
	3
	21.43%
	S
	Somatic
	0.0368421

	UTR3
	NUCKS1
	　
	　
	604;Name=lod=380
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr1
	205687381
	205687381
	A
	C
	het
	.
	.
	.
	128
	0
	0%
	A
	15
	2
	11.76%
	M
	Somatic
	0.0130268

	UTR3
	NUCKS1
	　
	　
	604;Name=lod=380
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr1
	205687383
	205687383
	A
	C
	het
	.
	.
	.
	143
	0
	0%
	A
	16
	2
	11.11%
	M
	Somatic
	0.0118789

	intronic
	USH2A
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr1
	216538248
	216538248
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	81
	0
	0%
	C
	17
	2
	10.53%
	Y
	Somatic
	0.0345455

	intronic
	ESRRG
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr1
	216896557
	216896557
	T
	G
	het
	.
	.
	.
	59
	1
	1.67%
	T
	11
	3
	21.43%
	K
	Somatic
	0.0198509

	intronic
	MOSC2
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr1
	220953320
	220953320
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	62
	0
	0%
	G
	9
	2
	18.18%
	R
	Somatic
	0.0209285

	intronic
	TAF1A
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr1
	222743837
	222743837
	A
	G
	het
	.
	.
	.
	134
	0
	0%
	A
	17
	2
	10.53%
	R
	Somatic
	0.0147059

	intronic
	TAF1A
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr1
	222743842
	222743842
	A
	T
	het
	.
	.
	.
	149
	0
	0%
	A
	17
	2
	10.53%
	W
	Somatic
	0.0121899

	exonic
	DNAH14
	nonsynonymous SNV
	NM_001145154:c.G54C:p.K18N
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	0
	0.929
	0.069338
	6.52E-04
	0.873341
	chr1
	225140458
	225140458
	G
	C
	het
	.
	.
	.
	50
	0
	0%
	G
	10
	2
	16.67%
	S
	Somatic
	0.0349022

	exonic
	CDC42BPA
	nonsynonymous SNV
	NM_003607:c.T1516C:p.S506P
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	0.06
	0.025
	0.915088
	0.048539
	0.98706
	chr1
	227307636
	227307636
	A
	G
	het
	.
	.
	.
	91
	0
	0%
	A
	18
	2
	10%
	R
	Somatic
	0.031122

	intronic
	CDC42BPA
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr1
	227316946
	227316946
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	55
	0
	0%
	G
	8
	2
	20%
	R
	Somatic
	0.0216346

	exonic
	C1orf198
	nonsynonymous SNV
	NM_001136495:c.A349C:p.T117P
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	0.33
	0
	0.005345
	0.0021
	0.119837
	chr1
	230979288
	230979288
	T
	G
	het
	.
	.
	.
	58
	1
	1.69%
	T
	47
	7
	12.96%
	K
	Somatic
	0.0224526

	intronic
	GNPAT
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr1
	231398652
	231398652
	A
	T
	het
	.
	.
	.
	74
	0
	0%
	A
	17
	2
	10.53%
	W
	Somatic
	0.0399719

	intronic
	LGALS8
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr1
	236703833
	236703833
	G
	C
	het
	.
	.
	.
	70
	0
	0%
	G
	10
	2
	16.67%
	S
	Somatic
	0.0198735

	exonic
	RYR2
	nonsynonymous SNV
	NM_001035:c.C4625T:p.A1542V
	531;Name=lod=191
	　
	　
	　
	　
	　
	0
	　
	　
	　
	　
	chr1
	237765353
	237765353
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	79
	0
	0%
	C
	12
	2
	14.29%
	Y
	Somatic
	0.0212716

	intronic
	OPN3
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr1
	241761345
	241761345
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	81
	0
	0%
	G
	17
	2
	10.53%
	R
	Somatic
	0.0345455

	intronic
	OPN3
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr1
	241761348
	241761348
	T
	C
	het
	.
	.
	.
	75
	0
	0%
	T
	15
	2
	11.76%
	Y
	Somatic
	0.0324892

	intronic
	TMOD3
	　
	　
	　
	　
	0.3
	0.3
	0.3
	rs2959285
	　
	　
	　
	　
	　
	chr15
	52186158
	52186158
	A
	C
	het
	.
	.
	.
	186
	0
	0%
	A
	100
	4
	3.85%
	M
	Somatic
	0.0159302

	intronic
	KIF26B
	　
	　
	　
	　
	0.12
	0.12
	0.12
	rs7555351
	　
	　
	　
	　
	　
	chr1
	245772529
	245772529
	A
	G
	het
	.
	.
	.
	38
	0
	0%
	A
	8
	2
	20%
	R
	Somatic
	0.0398936

	intronic
	CNST
	　
	　
	451;Name=lod=91
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr1
	246805008
	246805008
	T
	C
	het
	.
	.
	.
	147
	0
	0%
	T
	15
	2
	11.76%
	Y
	Somatic
	0.0101751

	intronic
	AHCTF1
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr1
	247055258
	247055258
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	55
	0
	0%
	G
	13
	2
	13.33%
	R
	Somatic
	0.0434783

	exonic
	PHF16
	nonsynonymous SNV
	NM_001077445:c.C133T:p.R45W
	576;Name=lod=291
	　
	　
	　
	　
	　
	0
	1
	0.998594
	0.999994
	0.999999
	chrX
	46857528
	46857528
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	200
	0
	0%
	C
	100
	4
	3.85%
	Y
	Somatic
	0.0131796

	intronic
	HEATR5B
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr2
	37236051
	37236051
	T
	A
	het
	.
	.
	.
	70
	0
	0%
	T
	8
	2
	20%
	W
	Somatic
	0.0142405

	intronic
	SRBD1
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr2
	45620290
	45620290
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	80
	0
	0%
	G
	18
	2
	10%
	R
	Somatic
	0.0383838

	intronic
	FBXO11
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr2
	48049455
	48049455
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	67
	0
	0%
	G
	17
	2
	10.53%
	R
	Somatic
	0.0467852

	intronic
	NRXN1
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr2
	51150560
	51150560
	A
	T
	het
	.
	.
	.
	74
	0
	0%
	A
	16
	2
	11.11%
	W
	Somatic
	0.0365504

	exonic
	NRXN1
	nonsynonymous SNV
	NM_001135659:c.G784A:p.G262S
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	0.67
	　
	　
	　
	　
	chr2
	51253596
	51253596
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	48
	0
	0%
	C
	12
	2
	14.29%
	Y
	Somatic
	0.0481227

	intronic
	PSME4
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr2
	54093177
	54093177
	T
	C
	het
	.
	.
	.
	69
	0
	0%
	T
	16
	2
	11.11%
	Y
	Somatic
	0.0408982

	exonic
	CCDC88A
	nonsynonymous SNV
	NM_001135597:c.A2010T:p.R670S
	700;Name=lod=937
	　
	　
	　
	　
	　
	0.22
	0.003
	0.997925
	0.105231
	0.934025
	chr2
	55561947
	55561947
	T
	A
	het
	.
	.
	.
	99
	1
	1%
	T
	14
	2
	12.50%
	W
	Somatic
	0.0495542

	exonic
	CCDC88A
	synonymous SNV
	NM_001135597:c.A2004G:p.L668L
	700;Name=lod=937
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr2
	55561953
	55561953
	T
	C
	het
	.
	.
	.
	96
	0
	0%
	T
	12
	2
	14.29%
	Y
	Somatic
	0.0151793

	exonic
	CCDC88A
	synonymous SNV
	NM_001135597:c.G2001A:p.E667E
	700;Name=lod=937
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr2
	55561956
	55561956
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	92
	0
	0%
	C
	12
	2
	14.29%
	Y
	Somatic
	0.0163522

	exonic
	CCDC88A
	stopgain SNV
	NM_001135597:c.C1997A:p.S666X
	700;Name=lod=937
	　
	　
	　
	　
	　
	0.09
	0.727078
	0.94907
	1
	0.999399
	chr2
	55561960
	55561960
	G
	T
	het
	.
	.
	.
	85
	0
	0%
	G
	11
	2
	15.38%
	K
	Somatic
	0.0164107

	exonic
	CCDC88A
	nonsynonymous SNV
	NM_001135597:c.T1996A:p.S666T
	700;Name=lod=937
	　
	　
	　
	　
	　
	0.38
	0.006
	0.999206
	0.11919
	0.999399
	chr2
	55561961
	55561961
	A
	T
	het
	.
	.
	.
	82
	0
	0%
	A
	11
	2
	15.38%
	W
	Somatic
	0.0174692

	exonic
	CCDC88A
	synonymous SNV
	NM_001135597:c.T1995C:p.N665N
	700;Name=lod=937
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr2
	55561962
	55561962
	A
	G
	het
	.
	.
	.
	79
	0
	0%
	A
	10
	2
	16.67%
	R
	Somatic
	0.0161172

	intronic
	KIAA1841
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr2
	61300554
	61300554
	A
	C
	het
	.
	.
	.
	44
	0
	0%
	A
	26
	4
	13.33%
	M
	Somatic
	0.0238175

	intronic
	USP34
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr2
	61576025
	61576025
	T
	A
	het
	.
	.
	.
	58
	0
	0%
	T
	16
	3
	15.79%
	W
	Somatic
	0.0132468

	intronic
	USP34
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr2
	61576027
	61576027
	T
	A
	het
	.
	.
	.
	58
	0
	0%
	T
	16
	3
	15.79%
	W
	Somatic
	0.0132468

	exonic;splicing
	PELI1;PELI1
	synonymous SNV
	NM_020651:c.G201A:p.K67K
	694;Name=lod=885
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr2
	64331835
	64331835
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	109
	2
	1.80%
	C
	29
	4
	12.12%
	Y
	Somatic
	0.0248819

	intergenic
	PPP3R1(dist=8649),CNRIP1(dist=23003)
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr2
	68488300
	68488300
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	61
	0
	0%
	G
	16
	2
	11.11%
	R
	Somatic
	0.0496592

	intergenic
	MIR4436A(dist=214724),NONE(dist=NONE)
	　
	　
	524;Name=lod=180
	0.99
	　
	　
	　
	　
	1
	　
	　
	　
	　
	chr2
	89326692
	89326692
	G
	C
	het
	.
	.
	.
	229
	0
	0%
	G
	218
	79
	26.60%
	S
	Somatic
	1.28E-22

	intergenic
	MIR4436A(dist=214725),NONE(dist=NONE)
	　
	　
	524;Name=lod=180
	0.99
	　
	　
	　
	　
	0
	　
	　
	　
	　
	chr2
	89326693
	89326693
	T
	G
	het
	.
	.
	.
	227
	0
	0%
	T
	218
	79
	26.60%
	K
	Somatic
	1.77E-22

	intergenic
	MIR4436A(dist=214727),NONE(dist=NONE)
	　
	　
	524;Name=lod=180
	0.99
	　
	　
	　
	rs11546088
	　
	　
	　
	　
	　
	chr2
	89326695
	89326695
	A
	G
	het
	.
	.
	.
	228
	0
	0%
	A
	222
	79
	26.25%
	R
	Somatic
	2.67E-22

	intergenic
	MIR4436A(dist=214730),NONE(dist=NONE)
	　
	　
	524;Name=lod=180
	0.99
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr2
	89326698
	89326698
	A
	C
	het
	.
	.
	.
	226
	0
	0%
	A
	229
	80
	25.89%
	M
	Somatic
	5.63E-22

	intergenic
	MIR4436A(dist=214742),NONE(dist=NONE)
	　
	　
	524;Name=lod=180
	0.99
	　
	　
	　
	　
	0.12
	　
	　
	　
	　
	chr2
	89326710
	89326710
	T
	G
	het
	.
	.
	.
	231
	0
	0%
	T
	235
	61
	20.61%
	K
	Somatic
	2.50E-17

	intergenic
	MIR4436A(dist=214751),NONE(dist=NONE)
	　
	　
	524;Name=lod=180
	0.99
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr2
	89326719
	89326719
	T
	C
	het
	.
	.
	.
	226
	1
	0.44%
	T
	241
	52
	17.75%
	Y
	Somatic
	3.29E-13

	intergenic
	MIR4436A(dist=214754),NONE(dist=NONE)
	　
	　
	524;Name=lod=180
	0.99
	　
	　
	　
	rs11546075
	0.85
	　
	　
	　
	　
	chr2
	89326722
	89326722
	G
	T
	het
	.
	.
	.
	228
	0
	0%
	G
	244
	54
	18.12%
	K
	Somatic
	4.74E-15

	intergenic
	MIR4436A(dist=214806),NONE(dist=NONE)
	　
	　
	　
	0.99
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr2
	89326774
	89326774
	G
	T
	het
	.
	.
	.
	220
	1
	0.45%
	G
	220
	90
	29.03%
	K
	Somatic
	7.23E-23

	intergenic
	MIR4436A(dist=214832),NONE(dist=NONE)
	　
	　
	　
	0.99
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr2
	89326800
	89326800
	T
	C
	het
	.
	.
	.
	186
	0
	0%
	T
	209
	99
	32.14%
	Y
	Somatic
	3.58E-24

	intergenic
	MIR4436A(dist=214834),NONE(dist=NONE)
	　
	　
	　
	0.99
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr2
	89326802
	89326802
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	182
	1
	0.55%
	C
	207
	104
	33.44%
	Y
	Somatic
	2.46E-23

	intergenic
	MIR4436A(dist=214891),NONE(dist=NONE)
	　
	　
	　
	0.99
	　
	　
	　
	rs61748352
	　
	　
	　
	　
	　
	chr2
	89326859
	89326859
	A
	T
	het
	.
	.
	.
	218
	0
	0%
	A
	198
	34
	14.66%
	W
	Somatic
	4.66E-11

	exonic
	C12orf54
	nonsynonymous SNV
	NM_152319:c.C256T:p.P86S
	　
	　
	0.26
	0.26
	0.26
	rs11458
	0.85
	0.679
	0.81466
	0.003805
	0.876792
	chr12
	48888594
	48888594
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	156
	0
	0%
	C
	101
	4
	3.81%
	Y
	Somatic
	0.0253004

	intergenic
	MIR4436A(dist=330377),NONE(dist=NONE)
	　
	　
	　
	0.99
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr2
	89442345
	89442345
	T
	C
	het
	.
	.
	.
	626
	1
	0.16%
	T
	157
	20
	11.30%
	Y
	Somatic
	5.06E-13

	exonic
	RBL1
	synonymous SNV
	NM_002895:c.C2550T:p.I850I
	644;Name=lod=552
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr20
	35651062
	35651062
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	118
	0
	0%
	G
	101
	4
	3.81%
	R
	Somatic
	0.0476636

	intergenic
	TRIM43(dist=316340),LOC729234(dist=94490)
	　
	　
	　
	0.95
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr2
	96581809
	96581809
	A
	G
	het
	.
	.
	.
	65
	0
	0%
	A
	17
	2
	10.53%
	R
	Somatic
	0.0490534

	exonic
	GPAT2
	nonsynonymous SNV
	NM_207328:c.C2074T:p.R692C
	502;Name=lod=146
	　
	　
	　
	　
	rs76099874
	0.01
	0.192
	0.999539
	0.082535
	0.990256
	chr2
	96688929
	96688929
	G
	A
	het
	large_intestine
	carcinoma
	adenocarcinoma
	36
	0
	0%
	G
	41
	11
	21.15%
	R
	Somatic
	0.0018873

	exonic
	EHD1
	synonymous SNV
	NM_006795:c.T66C:p.A22A
	658;Name=lod=631
	　
	0.62
	0.62
	0.62
	rs1211284
	　
	　
	　
	　
	　
	chr11
	64645871
	64645871
	A
	G
	het
	.
	.
	.
	130
	0
	0%
	A
	152
	6
	3.80%
	R
	Somatic
	0.0260997

	intergenic
	FAM178B(dist=60419),FAHD2B(dist=36603)
	　
	　
	352;Name=lod=36
	0.98
	　
	　
	　
	rs190567719
	　
	　
	　
	　
	　
	chr2
	97712720
	97712720
	T
	C
	het
	.
	.
	.
	49
	0
	0%
	T
	75
	9
	10.71%
	Y
	Somatic
	0.0135285

	exonic
	ANKRD36
	nonsynonymous SNV
	NM_001164315:c.T3611A:p.V1204D
	　
	0.98
	　
	　
	　
	　
	0.5
	　
	　
	　
	　
	chr2
	97881172
	97881172
	T
	A
	het
	.
	.
	.
	147
	2
	1.34%
	T
	37
	7
	15.91%
	W
	Somatic
	5.31E-04

	intronic
	MGAT4A
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr2
	99274749
	99274749
	T
	A
	het
	.
	.
	.
	79
	0
	0%
	T
	16
	2
	11.11%
	W
	Somatic
	0.0328608

	intronic
	C17orf75
	　
	　
	648;Name=lod=575
	　
	0.81
	0.81
	0.81
	rs1019152
	　
	　
	　
	　
	　
	chr17
	30659006
	30659006
	T
	A
	het
	.
	.
	.
	146
	0
	0%
	T
	102
	4
	3.77%
	W
	Somatic
	0.0302797

	intronic
	PTPN4
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr2
	120640244
	120640244
	T
	A
	het
	.
	.
	.
	91
	0
	0%
	T
	14
	2
	12.50%
	W
	Somatic
	0.0211603

	exonic
	GLI2
	synonymous SNV
	NM_005270:c.C3591G:p.G1197G
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr2
	121747081
	121747081
	C
	G
	het
	.
	.
	.
	45
	0
	0%
	C
	33
	4
	10.81%
	S
	Somatic
	0.0377603

	exonic
	TFCP2L1
	synonymous SNV
	NM_014553:c.C1308G:p.G436G
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr2
	121989435
	121989435
	G
	C
	het
	.
	.
	.
	40
	0
	0%
	G
	106
	12
	10.17%
	S
	Somatic
	0.0259103

	intronic
	POTEF
	　
	　
	　
	0.99
	0.11
	0.11
	0.11
	rs2122979
	　
	　
	　
	　
	　
	chr2
	130833159
	130833159
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	170
	0
	0%
	G
	44
	8
	15.38%
	R
	Somatic
	5.84E-06

	ncRNA_exonic
	MIR663B
	　
	　
	　
	0.91
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr2
	133014587
	133014587
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	55
	1
	1.79%
	C
	60
	8
	11.76%
	Y
	Somatic
	0.0326465

	ncRNA_exonic
	MIR663B
	　
	　
	　
	0.91
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr2
	133014603
	133014603
	G
	T
	het
	.
	.
	.
	54
	1
	1.82%
	G
	55
	9
	14.06%
	K
	Somatic
	0.0156604

	ncRNA_exonic
	MIR663B
	　
	　
	　
	0.91
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr2
	133014617
	133014617
	A
	G
	het
	.
	.
	.
	47
	0
	0%
	A
	44
	9
	16.98%
	R
	Somatic
	0.0023297

	ncRNA_exonic
	MIR663B
	　
	　
	　
	0.91
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr2
	133014629
	133014629
	A
	G
	het
	.
	.
	.
	50
	0
	0%
	A
	42
	5
	10.64%
	R
	Somatic
	0.0238019

	intronic
	ORC4
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr2
	148733556
	148733556
	T
	A
	het
	.
	.
	.
	104
	0
	0%
	T
	28
	5
	15.15%
	W
	Somatic
	6.35E-04

	exonic
	EPC2
	nonsynonymous SNV
	NM_015630:c.C337G:p.P113A
	704;Name=lod=971
	　
	　
	　
	　
	　
	0
	　
	　
	　
	　
	chr2
	149501214
	149501214
	C
	G
	het
	.
	.
	.
	82
	0
	0%
	C
	10
	2
	16.67%
	S
	Somatic
	0.0150995

	intronic
	NMI
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr2
	152127396
	152127396
	A
	C
	het
	.
	.
	.
	63
	0
	0%
	A
	14
	2
	12.50%
	M
	Somatic
	0.0389484

	exonic
	NEB
	nonsynonymous SNV
	NM_001164507:c.G1703A:p.S568N
	511;Name=lod=159
	　
	　
	　
	　
	　
	0.42
	　
	　
	　
	　
	chr2
	152551115
	152551115
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	35
	0
	0%
	C
	25
	4
	13.79%
	Y
	Somatic
	0.037381

	intronic
	PKP4
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr2
	159536898
	159536898
	A
	T
	het
	.
	.
	.
	96
	0
	0%
	A
	17
	2
	10.53%
	W
	Somatic
	0.026087

	exonic
	FAP
	nonsynonymous SNV
	NM_004460:c.C1255A:p.P419T
	573;Name=lod=285
	　
	　
	　
	　
	　
	0
	0.997
	0.999511
	0.997663
	1
	chr2
	163057098
	163057098
	G
	T
	het
	.
	.
	.
	107
	1
	0.93%
	G
	15
	2
	11.76%
	K
	Somatic
	0.0483651

	intronic
	IFIH1
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr2
	163144874
	163144874
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	55
	0
	0%
	G
	14
	2
	12.50%
	R
	Somatic
	0.0482897

	intronic
	SCN1A
	　
	　
	565;Name=lod=263
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr2
	166868800
	166868800
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	72
	0
	0%
	G
	16
	2
	11.11%
	R
	Somatic
	0.0382022

	intronic
	ABCB11
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr2
	169852028
	169852028
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	80
	0
	0%
	G
	17
	2
	10.53%
	R
	Somatic
	0.0352505

	intronic
	FASTKD1
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr2
	170387825
	170387825
	A
	T
	het
	.
	.
	.
	66
	0
	0%
	A
	15
	2
	11.76%
	W
	Somatic
	0.0399647

	intronic
	FASTKD1
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr2
	170387826
	170387826
	G
	T
	het
	.
	.
	.
	65
	0
	0%
	G
	15
	2
	11.76%
	K
	Somatic
	0.0409515

	exonic
	MYO3B
	synonymous SNV
	NM_001083615:c.T1611A:p.I537I
	626;Name=lod=466
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr2
	171248063
	171248063
	T
	A
	het
	.
	.
	.
	64
	0
	0%
	T
	16
	2
	11.11%
	W
	Somatic
	0.0460705

	intronic
	CIR1
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr2
	175245596
	175245596
	T
	C
	het
	.
	.
	.
	50
	0
	0%
	T
	12
	2
	14.29%
	Y
	Somatic
	0.0451389

	exonic
	TTN
	nonsynonymous SNV
	NM_003319:c.C36641T:p.T12214I
	643;Name=lod=548
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr2
	179452102
	179452102
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	54
	0
	0%
	G
	9
	2
	18.18%
	R
	Somatic
	0.0264423

	exonic
	TTN
	synonymous SNV
	NM_133378:c.C31935T:p.V10645V
	431;Name=lod=75
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr2
	179516881
	179516881
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	151
	2
	1.31%
	G
	50
	6
	10.71%
	R
	Somatic
	0.0052567

	intronic
	TTN
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr2
	179548714
	179548714
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	46
	0
	0%
	G
	21
	3
	12.50%
	R
	Somatic
	0.0369748

	exonic
	CWC22
	nonsynonymous SNV
	NM_020943:c.G502A:p.G168S
	641;Name=lod=539
	　
	　
	　
	　
	　
	0
	　
	　
	　
	　
	chr2
	180842996
	180842996
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	73
	0
	0%
	C
	17
	2
	10.53%
	Y
	Somatic
	0.0408505

	intronic
	DNAJC10
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr2
	183601126
	183601126
	T
	A
	het
	.
	.
	.
	81
	0
	0%
	T
	16
	2
	11.11%
	W
	Somatic
	0.0315399

	intronic
	DNAJC10
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr2
	183601127
	183601127
	T
	A
	het
	.
	.
	.
	80
	0
	0%
	T
	15
	2
	11.76%
	W
	Somatic
	0.0292096

	intronic
	NCKAP1
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr2
	183795403
	183795403
	T
	A
	het
	.
	.
	.
	85
	0
	0%
	T
	18
	2
	10%
	W
	Somatic
	0.0347985

	exonic
	NCKAP1
	nonsynonymous SNV
	NM_013436:c.T2832A:p.D944E
	661;Name=lod=649
	　
	　
	　
	　
	　
	1
	0.036
	0.839317
	0.998802
	1
	chr2
	183799507
	183799507
	A
	T
	het
	.
	.
	.
	47
	0
	0%
	A
	8
	2
	20%
	W
	Somatic
	0.0281955

	exonic
	FSIP2
	nonsynonymous SNV
	NM_173651:c.A19586G:p.Y6529C
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	0
	0.999
	0.995
	0.002884
	0.850152
	chr2
	186673352
	186673352
	A
	G
	het
	.
	.
	.
	143
	0
	0%
	A
	14
	2
	12.50%
	R
	Somatic
	0.0095534

	exonic
	WDR75
	nonsynonymous SNV
	NM_032168:c.T565C:p.S189P
	529;Name=lod=188
	　
	　
	　
	　
	　
	0.2
	0.004
	0.974298
	0.009351
	0.96247
	chr2
	190322103
	190322103
	T
	C
	het
	.
	.
	.
	73
	0
	0%
	T
	17
	2
	10.53%
	Y
	Somatic
	0.0408505

	intronic
	HIBCH
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr2
	191077673
	191077673
	A
	C
	het
	.
	.
	.
	110
	0
	0%
	A
	14
	2
	12.50%
	M
	Somatic
	0.0152381

	intronic
	HIBCH
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr2
	191077675
	191077675
	T
	C
	het
	.
	.
	.
	117
	0
	0%
	T
	18
	2
	10%
	Y
	Somatic
	0.020395

	exonic
	DNAH7
	nonsynonymous SNV
	NM_018897:c.C1633T:p.R545C
	479;Name=lod=118
	　
	0.53
	0.53
	0.53
	rs10931715
	0.2
	0.02
	0.991291
	0.159976
	1
	chr2
	196851911
	196851911
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	123
	0
	0%
	G
	35
	7
	16.67%
	R
	Somatic
	4.65E-05

	intronic
	BOLL
	　
	　
	366;Name=lod=41
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr2
	198641862
	198641862
	T
	A
	het
	.
	.
	.
	91
	0
	0%
	T
	14
	2
	12.50%
	W
	Somatic
	0.0211603

	intronic
	MDH1B
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr2
	207621925
	207621925
	T
	A
	het
	.
	.
	.
	72
	0
	0%
	T
	10
	2
	16.67%
	W
	Somatic
	0.0189329

	intronic
	MDH1B
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr2
	207621926
	207621926
	T
	A
	het
	.
	.
	.
	74
	0
	0%
	T
	11
	2
	15.38%
	W
	Somatic
	0.02085

	intronic
	MDH1B
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr2
	207621931
	207621931
	T
	A
	het
	.
	.
	.
	82
	0
	0%
	T
	16
	2
	11.11%
	W
	Somatic
	0.0309091

	intronic
	MDH1B
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr2
	207621935
	207621935
	T
	G
	het
	.
	.
	.
	85
	0
	0%
	T
	17
	2
	10.53%
	K
	Somatic
	0.0319268

	intronic
	MDH1B
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr2
	207621940
	207621940
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	91
	0
	0%
	C
	17
	2
	10.53%
	Y
	Somatic
	0.0285238

	intronic
	IDH1
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr2
	209116082
	209116082
	T
	A
	het
	.
	.
	.
	63
	1
	1.56%
	T
	39
	5
	11.36%
	W
	Somatic
	0.0400112

	exonic
	PTPRN
	nonsynonymous SNV
	NM_001199763:c.T1040G:p.V347G
	417;Name=lod=66
	　
	　
	　
	　
	　
	0.01
	0.992
	0.794898
	0.08741
	0.999967
	chr2
	220166396
	220166396
	A
	C
	het
	.
	.
	.
	28
	0
	0%
	A
	86
	13
	13.13%
	M
	Somatic
	0.0325233

	intronic
	CUL3
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr2
	225368353
	225368353
	C
	A
	het
	.
	.
	.
	47
	0
	0%
	C
	12
	2
	14.29%
	M
	Somatic
	0.0497268

	intronic
	CUL3
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr2
	225368354
	225368354
	T
	A
	het
	.
	.
	.
	49
	0
	0%
	T
	12
	2
	14.29%
	W
	Somatic
	0.046595

	intronic
	SP100
	　
	　
	　
	　
	0.18
	0.18
	0.18
	rs836230
	　
	　
	　
	　
	　
	chr2
	231359098
	231359098
	T
	G
	het
	.
	.
	.
	69
	0
	0%
	T
	27
	4
	12.90%
	K
	Somatic
	0.0080243

	exonic
	ZNF134
	nonsynonymous SNV
	NM_003435:c.G136A:p.A46T
	　
	　
	0.08
	0.08
	0.08
	rs10413455
	1
	0
	0.06109
	0.010425
	0.587071
	chr19
	58131623
	58131623
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	184
	0
	0%
	G
	102
	4
	3.77%
	R
	Somatic
	0.0172106

	exonic
	LYPD6
	nonsynonymous SNV
	NM_001195685:c.G464A:p.C155Y
	243;Name=lod=13
	　
	　
	　
	　
	　
	0.03
	0.978
	0.993394
	0.744466
	0.996457
	chr2
	150327312
	150327312
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	212
	1
	0.47%
	G
	102
	4
	3.77%
	R
	Somatic
	0.0434672

	intronic
	RAPH1
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr2
	204320121
	204320121
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	159
	0
	0%
	C
	102
	4
	3.77%
	Y
	Somatic
	0.024732

	intronic
	HJURP
	　
	　
	　
	　
	0.36
	0.36
	0.36
	rs2302155
	　
	　
	　
	　
	　
	chr2
	234754506
	234754506
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	86
	0
	0%
	G
	45
	10
	18.18%
	R
	Somatic
	4.74E-05

	intronic
	AGXT
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr2
	241817607
	241817607
	A
	C
	het
	.
	.
	.
	37
	0
	0%
	A
	60
	8
	11.76%
	M
	Somatic
	0.0265119

	intronic
	NEU4
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr2
	242752591
	242752591
	A
	C
	het
	.
	.
	.
	43
	0
	0%
	A
	25
	4
	13.79%
	M
	Somatic
	0.0230863

	intronic
	CRBN
	　
	　
	　
	　
	0.01
	0.01
	0.01
	rs2306832
	　
	　
	　
	　
	　
	chr3
	3194325
	3194325
	T
	C
	het
	.
	.
	.
	77
	0
	0%
	T
	15
	2
	11.76%
	Y
	Somatic
	0.0311142

	intronic
	FBLN2
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr3
	13663426
	13663426
	G
	C
	het
	.
	.
	.
	42
	0
	0%
	G
	28
	6
	17.65%
	S
	Somatic
	0.0061518

	exonic
	TOP2B
	nonsynonymous SNV
	NM_001068:c.G1615A:p.D539N
	571;Name=lod=280
	　
	　
	　
	　
	　
	0.17
	　
	　
	　
	　
	chr3
	25671579
	25671579
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	91
	0
	0%
	C
	12
	2
	14.29%
	Y
	Somatic
	0.0166667

	exonic
	TOP2B
	nonsynonymous SNV
	NM_001068:c.G680T:p.G227V
	660;Name=lod=642
	　
	　
	　
	　
	　
	0
	　
	　
	　
	　
	chr3
	25677584
	25677584
	C
	A
	het
	.
	.
	.
	64
	0
	0%
	C
	15
	2
	11.76%
	M
	Somatic
	0.0419753

	exonic
	PPP1R26
	synonymous SNV
	NM_014811:c.A1497G:p.V499V
	　
	0.9
	0.34
	0.34
	0.34
	rs2004074
	　
	　
	　
	　
	　
	chr9
	138377853
	138377853
	A
	G
	het
	.
	.
	.
	176
	0
	0%
	A
	154
	6
	3.75%
	R
	Somatic
	0.0110915

	exonic
	DYNC1LI1
	synonymous SNV
	NM_016141:c.A1263C:p.S421S
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr3
	32571075
	32571075
	T
	G
	het
	.
	.
	.
	86
	0
	0%
	T
	19
	3
	13.64%
	K
	Somatic
	0.0075433

	intronic
	CLASP2
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr3
	33586378
	33586378
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	52
	0
	0%
	C
	11
	2
	15.38%
	Y
	Somatic
	0.0375

	exonic
	CLASP2
	nonsynonymous SNV
	NM_015097:c.G331T:p.A111S
	562;Name=lod=257
	　
	　
	　
	　
	　
	0.47
	　
	　
	　
	　
	chr3
	33731368
	33731368
	C
	A
	het
	.
	.
	.
	47
	0
	0%
	C
	12
	2
	14.29%
	M
	Somatic
	0.0497268

	exonic
	CLASP2
	nonsynonymous SNV
	NM_015097:c.G302A:p.G101E
	562;Name=lod=257
	　
	　
	　
	　
	　
	0
	　
	　
	　
	　
	chr3
	33731397
	33731397
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	44
	0
	0%
	C
	9
	2
	18.18%
	Y
	Somatic
	0.037037

	intronic
	MLH1
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr3
	37053605
	37053605
	T
	A
	het
	.
	.
	.
	56
	0
	0%
	T
	14
	2
	12.50%
	W
	Somatic
	0.0469484

	ncRNA_intronic
	FLJ33065
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr3
	40293536
	40293536
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	56
	0
	0%
	G
	11
	2
	15.38%
	R
	Somatic
	0.0332481

	intronic
	ULK4
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr3
	41957556
	41957556
	T
	A
	het
	.
	.
	.
	51
	0
	0%
	T
	9
	2
	18.18%
	W
	Somatic
	0.0290851

	exonic
	OR10K2
	synonymous SNV
	NM_001004476:c.A405C:p.L135L
	295;Name=lod=21
	　
	0.29
	0.29
	0.29
	rs12239443
	　
	　
	　
	　
	　
	chr1
	158390252
	158390252
	T
	G
	het
	.
	.
	.
	198
	0
	0%
	T
	103
	4
	3.74%
	K
	Somatic
	0.0145979

	exonic
	GGH
	nonsynonymous SNV
	NM_003878:c.C452T:p.T151I
	333;Name=lod=30
	　
	0.07
	0.07
	0.07
	rs11545078
	0.01
	0.876
	0.999758
	0.999892
	0.999998
	chr8
	63938764
	63938764
	G
	A
	het
	stomach
	carcinoma
	adenocarcinoma
	174
	0
	0%
	G
	103
	4
	3.74%
	R
	Somatic
	0.0202955

	exonic
	ZNF167
	synonymous SNV
	NM_018651:c.A1302T:p.T434T
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr3
	44611904
	44611904
	A
	T
	het
	.
	.
	.
	144
	1
	0.69%
	A
	45
	9
	16.67%
	W
	Somatic
	3.73E-05

	exonic
	ZNF167
	synonymous SNV
	NM_018651:c.A1308G:p.E436E
	385;Name=lod=49
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr3
	44611910
	44611910
	A
	G
	het
	.
	.
	.
	140
	1
	0.71%
	A
	49
	9
	15.52%
	R
	Somatic
	7.28E-05

	exonic
	ZNF167
	nonsynonymous SNV
	NM_018651:c.C1378A:p.L460I
	374;Name=lod=44
	　
	　
	　
	　
	　
	0.8
	0.924
	0.221804
	0.228625
	0.760662
	chr3
	44611980
	44611980
	C
	A
	het
	.
	.
	.
	152
	3
	1.94%
	C
	42
	8
	16%
	M
	Somatic
	6.99E-04

	exonic
	ZNF502
	synonymous SNV
	NM_001134441:c.A1056G:p.K352K
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr3
	44763365
	44763365
	A
	G
	het
	.
	.
	.
	295
	4
	1.34%
	A
	87
	10
	10.31%
	R
	Somatic
	2.16E-04

	exonic
	TMTC1
	nonsynonymous SNV
	NM_001193451:c.C713T:p.S238F
	525;Name=lod=181
	　
	　
	　
	　
	　
	0.05
	0.008
	0.991816
	0.767359
	0.996339
	chr12
	29908660
	29908660
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	134
	0
	0%
	G
	104
	4
	3.70%
	R
	Somatic
	0.0384469

	intronic
	FBXW12
	　
	　
	　
	　
	0.55
	0.55
	0.55
	rs4858817
	　
	　
	　
	　
	　
	chr3
	48416756
	48416756
	A
	G
	het
	.
	.
	.
	35
	0
	0%
	A
	6
	4
	40%
	R
	Somatic
	0.0014094

	splicing
	RNF123(NM_022064:exon5:c.342+2T>G)
	　
	　
	554;Name=lod=239
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr3
	49734892
	49734892
	T
	G
	het
	.
	.
	.
	28
	0
	0%
	T
	47
	8
	14.55%
	K
	Somatic
	0.0308688

	intronic
	MAPKAPK3
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr3
	50683232
	50683232
	A
	C
	het
	.
	.
	.
	56
	1
	1.75%
	A
	39
	7
	15.22%
	M
	Somatic
	0.0139292

	exonic
	ERC2
	nonsynonymous SNV
	NM_015576:c.C1961T:p.A654V
	654;Name=lod=608
	　
	　
	　
	　
	　
	0.01
	　
	　
	　
	　
	chr3
	56041309
	56041309
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	72
	0
	0%
	G
	11
	2
	15.38%
	R
	Somatic
	0.0218487

	intronic
	APPL1
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr3
	57294203
	57294203
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	87
	0
	0%
	C
	32
	4
	11.11%
	Y
	Somatic
	0.0064883

	exonic
	SLC25A26
	synonymous SNV
	NM_001164796:c.A345G:p.A115A
	541;Name=lod=211
	　
	0.1
	0.1
	0.1
	rs1129179
	　
	　
	　
	　
	　
	chr3
	66419942
	66419942
	A
	G
	het
	.
	.
	.
	36
	0
	0%
	A
	19
	3
	13.64%
	R
	Somatic
	0.0499093

	UTR3
	FOXP1
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr3
	71008355
	71008355
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	106
	2
	1.85%
	C
	34
	5
	12.82%
	Y
	Somatic
	0.0145124

	exonic
	ROBO1
	synonymous SNV
	NM_001145845:c.C2685A:p.T895T
	366;Name=lod=41
	　
	0.25
	0.25
	0.25
	rs6795556
	　
	　
	　
	　
	　
	chr3
	78700901
	78700901
	G
	T
	het
	.
	.
	.
	111
	0
	0%
	G
	31
	4
	11.43%
	K
	Somatic
	0.0028826

	exonic
	TBC1D23
	nonsynonymous SNV
	NM_001199198:c.T91C:p.C31R
	652;Name=lod=594
	　
	　
	　
	　
	　
	0
	0.984
	0.997911
	0.99972
	1
	chr3
	99998530
	99998530
	T
	C
	het
	.
	.
	.
	55
	0
	0%
	T
	12
	2
	14.29%
	Y
	Somatic
	0.0387894

	exonic
	TBC1D23
	nonsynonymous SNV
	NM_001199198:c.T98A:p.L33H
	652;Name=lod=594
	　
	　
	　
	　
	　
	0.01
	0.406
	0.997911
	0.99959
	0.999998
	chr3
	99998537
	99998537
	T
	A
	het
	.
	.
	.
	57
	0
	0%
	T
	13
	2
	13.33%
	W
	Somatic
	0.0410798

	exonic
	IMPG2
	nonsynonymous SNV
	NM_016247:c.C2021T:p.T674I
	　
	　
	0.65
	0.65
	0.65
	rs571391
	0.71
	0.006
	0.855798
	0
	0.61006
	chr3
	100963154
	100963154
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	155
	0
	0%
	G
	44
	5
	10.20%
	R
	Somatic
	6.80E-04

	intronic
	KIAA1524
	　
	　
	546;Name=lod=221
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr3
	108272582
	108272582
	A
	G
	het
	.
	.
	.
	79
	0
	0%
	A
	16
	2
	11.11%
	R
	Somatic
	0.0328608

	intronic
	SLC9A10
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr3
	111923039
	111923039
	A
	G
	het
	.
	.
	.
	105
	0
	0%
	A
	15
	2
	11.76%
	R
	Somatic
	0.0184257

	exonic
	SLC9A10
	synonymous SNV
	NM_183061:c.C892T:p.L298L
	395;Name=lod=54
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr3
	111983177
	111983177
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	72
	0
	0%
	G
	15
	2
	11.76%
	R
	Somatic
	0.0347293

	intronic
	CD200R1L
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr3
	112538547
	112538547
	T
	C
	het
	.
	.
	.
	44
	0
	0%
	T
	9
	2
	18.18%
	Y
	Somatic
	0.037037

	exonic
	CD200R1
	synonymous SNV
	NM_170780:c.C711A:p.A237A
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr3
	112644030
	112644030
	G
	T
	het
	.
	.
	.
	136
	0
	0%
	G
	17
	2
	10.53%
	K
	Somatic
	0.0143276

	intergenic
	LSAMP-AS3(dist=310557),IGSF11(dist=1873035)
	　
	　
	694;Name=lod=882
	0.95
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr3
	116746444
	116746444
	C
	G
	het
	.
	.
	.
	106
	0
	0%
	C
	14
	2
	12.50%
	S
	Somatic
	0.016258

	intergenic
	LSAMP-AS3(dist=310562),IGSF11(dist=1873030)
	　
	　
	694;Name=lod=882
	0.95
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr3
	116746449
	116746449
	A
	T
	het
	.
	.
	.
	98
	0
	0%
	A
	12
	2
	14.29%
	W
	Somatic
	0.0146396

	intergenic
	LSAMP-AS3(dist=310564),IGSF11(dist=1873028)
	　
	　
	694;Name=lod=882
	0.95
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr3
	116746451
	116746451
	G
	C
	het
	.
	.
	.
	92
	0
	0%
	G
	12
	2
	14.29%
	S
	Somatic
	0.0163522

	exonic
	TMEM39A
	nonsynonymous SNV
	NM_018266:c.G1247T:p.R416L
	612;Name=lod=408
	　
	　
	　
	　
	　
	0.06
	0.764
	0.999386
	0.997964
	0.999999
	chr3
	119151048
	119151048
	C
	A
	het
	.
	.
	.
	100
	0
	0%
	C
	15
	2
	11.76%
	M
	Somatic
	0.0200413

	exonic
	POLQ
	nonsynonymous SNV
	NM_199420:c.C2855T:p.S952L
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	0.25
	0
	0.966196
	0.038678
	0.401093
	chr3
	121208923
	121208923
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	103
	0
	0%
	G
	9
	2
	18.18%
	R
	Somatic
	0.008539

	exonic
	PARP9
	synonymous SNV
	NM_001146102:c.C366G:p.V122V
	472;Name=lod=111
	　
	0.2
	0.2
	0.2
	rs73192127
	　
	　
	　
	　
	　
	chr3
	122274757
	122274757
	G
	C
	het
	.
	.
	.
	58
	0
	0%
	G
	33
	4
	10.81%
	S
	Somatic
	0.0207457

	exonic
	ZNF148
	nonsynonymous SNV
	NM_021964:c.A2362C:p.T788P
	704;Name=lod=968
	　
	　
	　
	　
	　
	0
	0.288
	0.998371
	0.545892
	0.999914
	chr3
	124951208
	124951208
	T
	G
	het
	.
	.
	.
	97
	0
	0%
	T
	18
	2
	10%
	K
	Somatic
	0.0279988

	intronic
	C3orf25
	　
	　
	　
	　
	0.4
	0.4
	0.4
	rs6764765
	　
	　
	　
	　
	　
	chr3
	129120743
	129120743
	A
	G
	het
	.
	.
	.
	14
	0
	0%
	A
	19
	11
	36.67%
	R
	Somatic
	0.0071228

	exonic
	COL6A6
	nonsynonymous SNV
	NM_001102608:c.G5216A:p.R1739Q
	458;Name=lod=97
	　
	0.12
	0.12
	0.12
	rs16830494
	0.05
	　
	　
	　
	　
	chr3
	130361856
	130361856
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	70
	0
	0%
	G
	26
	3
	10.34%
	R
	Somatic
	0.0232963

	splicing
	NEK11(NM_145910:exon15:c.1400-2A>T)
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr3
	130893609
	130893609
	A
	T
	het
	.
	.
	.
	62
	0
	0%
	A
	15
	2
	11.76%
	W
	Somatic
	0.0441415

	ncRNA_intronic
	NPHP3-ACAD11
	　
	　
	　
	　
	0.08
	0.08
	0.08
	rs62291504
	　
	　
	　
	　
	　
	chr3
	132345482
	132345482
	G
	T
	het
	.
	.
	.
	84
	0
	0%
	G
	18
	2
	10%
	K
	Somatic
	0.0354742

	intronic
	RAB6B
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr3
	133556976
	133556976
	C
	A
	het
	.
	.
	.
	28
	0
	0%
	C
	62
	10
	13.89%
	M
	Somatic
	0.0309764

	intronic
	CEP63
	　
	　
	512;Name=lod=161
	　
	0.3
	0.3
	0.3
	rs11927068
	　
	　
	　
	　
	　
	chr3
	134266321
	134266321
	A
	G
	het
	stomach
	carcinoma
	adenocarcinoma
	61
	0
	0%
	A
	24
	3
	11.11%
	R
	Somatic
	0.0266549

	intronic
	NME9
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr3
	138043674
	138043674
	A
	T
	het
	.
	.
	.
	105
	0
	0%
	A
	18
	2
	10%
	W
	Somatic
	0.0245161

	exonic
	RASA2
	nonsynonymous SNV
	NM_006506:c.G1993A:p.E665K
	625;Name=lod=461
	　
	　
	　
	　
	　
	0.01
	0.991
	0.99966
	0.976044
	1
	chr3
	141326579
	141326579
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	91
	0
	0%
	G
	12
	2
	14.29%
	R
	Somatic
	0.0166667

	exonic
	PLSCR4
	nonsynonymous SNV
	NM_020353:c.A418T:p.N140Y
	495;Name=lod=137
	　
	　
	　
	　
	　
	0
	0.998
	0.99793
	0.998542
	0.999579
	chr3
	145917806
	145917806
	T
	A
	het
	.
	.
	.
	60
	0
	0%
	T
	10
	2
	16.67%
	W
	Somatic
	0.0258216

	UTR5
	PLSCR4
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr3
	145939867
	145939867
	A
	T
	het
	.
	.
	.
	68
	0
	0%
	A
	9
	2
	18.18%
	W
	Somatic
	0.0178513

	intronic
	PLSCR2
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr3
	146167175
	146167175
	A
	C
	het
	.
	.
	.
	131
	0
	0%
	A
	15
	2
	11.76%
	M
	Somatic
	0.0125023

	intronic
	AADAC
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	rs77824541
	　
	　
	　
	　
	　
	chr3
	151545318
	151545318
	A
	T
	het
	.
	.
	.
	94
	0
	0%
	A
	18
	3
	14.29%
	W
	Somatic
	0.0053867

	intronic
	AADAC
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	rs62272918
	　
	　
	　
	　
	　
	chr3
	151545323
	151545323
	T
	G
	het
	.
	.
	.
	104
	0
	0%
	T
	19
	3
	13.64%
	K
	Somatic
	0.0047312

	exonic
	MBNL1
	nonsynonymous SNV
	NM_207297:c.A1000C:p.T334P
	681;Name=lod=783
	　
	　
	　
	　
	　
	0.02
	0.535072
	0.998732
	2.70E-05
	0.856659
	chr3
	152177062
	152177062
	A
	C
	het
	.
	.
	.
	88
	1
	1.12%
	A
	26
	3
	10.34%
	M
	Somatic
	0.0454736

	intronic
	MFSD1
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr3
	158526933
	158526933
	T
	G
	het
	.
	.
	.
	94
	1
	1.05%
	T
	18
	3
	14.29%
	K
	Somatic
	0.0184819

	intronic
	IFT80
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr3
	160000415
	160000415
	T
	A
	het
	.
	.
	.
	89
	0
	0%
	T
	14
	2
	12.50%
	W
	Somatic
	0.021978

	intronic
	SMC4
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr3
	160151018
	160151018
	T
	C
	het
	.
	.
	.
	173
	0
	0%
	T
	12
	2
	14.29%
	Y
	Somatic
	0.0052326

	intronic
	TRIM59
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr3
	160157021
	160157021
	C
	G
	het
	.
	.
	.
	84
	0
	0%
	C
	18
	2
	10%
	S
	Somatic
	0.0354742

	intronic
	SI
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr3
	164776908
	164776908
	T
	A
	het
	.
	.
	.
	102
	0
	0%
	T
	18
	2
	10%
	W
	Somatic
	0.0257418

	intronic
	SERPINI2
	　
	　
	　
	　
	0.2
	0.2
	0.2
	rs9810473
	　
	　
	　
	　
	　
	chr3
	167159980
	167159980
	A
	G
	het
	.
	.
	.
	63
	0
	0%
	A
	7
	3
	30%
	R
	Somatic
	0.0019294

	intronic
	GOLIM4
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr3
	167764714
	167764714
	C
	A
	het
	.
	.
	.
	128
	1
	0.78%
	C
	25
	3
	10.71%
	M
	Somatic
	0.0181893

	exonic
	PLD1
	nonsynonymous SNV
	NM_001130081:c.T163A:p.Y55N
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	0.3
	0.003
	0.037581
	0.002895
	0.451213
	chr3
	171455447
	171455447
	A
	T
	het
	.
	.
	.
	120
	0
	0%
	A
	15
	2
	11.76%
	W
	Somatic
	0.0145985

	exonic;splicing
	PLD1;PLD1
	synonymous SNV
	NM_001130081:c.G162C:p.V54V
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr3
	171455448
	171455448
	C
	G
	het
	.
	.
	.
	116
	0
	0%
	C
	13
	2
	13.33%
	S
	Somatic
	0.0123312

	intronic
	PLD1
	　
	　
	295;Name=lod=21
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr3
	171455455
	171455455
	A
	G
	het
	.
	.
	.
	95
	0
	0%
	A
	10
	2
	16.67%
	R
	Somatic
	0.0116382

	intronic
	ECT2
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr3
	172491871
	172491871
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	47
	0
	0%
	G
	11
	2
	15.38%
	R
	Somatic
	0.0440678

	exonic
	KLHL6
	synonymous SNV
	NM_130446:c.A1356C:p.A452A
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr3
	183210490
	183210490
	T
	G
	het
	.
	.
	.
	50
	1
	1.96%
	T
	63
	14
	18.18%
	K
	Somatic
	0.0035082

	exonic
	YEATS2
	synonymous SNV
	NM_018023:c.C3576T:p.A1192A
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr3
	183521117
	183521117
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	36
	0
	0%
	C
	17
	3
	15%
	Y
	Somatic
	0.0411255

	exonic
	DNAJB11
	nonsynonymous SNV
	NM_016306:c.G677A:p.G226E
	613;Name=lod=415
	　
	　
	　
	　
	　
	0.78
	0.017
	0.999736
	0.999942
	1
	chr3
	186299861
	186299861
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	77
	0
	0%
	G
	16
	2
	11.11%
	R
	Somatic
	0.0342665

	exonic
	SOBP
	synonymous SNV
	NM_018013:c.C1665T:p.F555F
	538;Name=lod=205
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr6
	107955713
	107955713
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	119
	0
	0%
	C
	104
	4
	3.70%
	Y
	Somatic
	0.0497437

	intronic
	UTS2D
	　
	　
	309;Name=lod=24
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr3
	190995855
	190995855
	A
	G
	het
	.
	.
	.
	67
	0
	0%
	A
	16
	2
	11.11%
	R
	Somatic
	0.0428571

	exonic
	CCDC50
	synonymous SNV
	NM_178335:c.T651C:p.H217H
	　
	　
	0.51
	0.51
	0.51
	rs2028572
	　
	　
	　
	　
	　
	chr3
	191093053
	191093053
	T
	C
	het
	.
	.
	.
	129
	0
	0%
	T
	32
	4
	11.11%
	Y
	Somatic
	0.0019785

	intronic
	ATP13A4
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr3
	193185057
	193185057
	T
	C
	het
	.
	.
	.
	47
	0
	0%
	T
	11
	2
	15.38%
	Y
	Somatic
	0.0440678

	intronic
	ATP13A3
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr3
	194181587
	194181587
	T
	A
	het
	.
	.
	.
	54
	0
	0%
	T
	14
	2
	12.50%
	W
	Somatic
	0.0496894

	exonic
	PIGZ
	nonsynonymous SNV
	NM_025163:c.G442C:p.A148P
	381;Name=lod=47
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	0.285
	0.97872
	0.597699
	0.966747
	chr3
	196675326
	196675326
	C
	G
	het
	.
	.
	.
	42
	0
	0%
	C
	56
	7
	11.11%
	S
	Somatic
	0.0243081

	exonic
	ZNF718
	synonymous SNV
	NM_001039127:c.T1377C:p.A459A
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr4
	155852
	155852
	T
	C
	het
	.
	.
	.
	118
	2
	1.67%
	T
	38
	5
	11.63%
	Y
	Somatic
	0.0143462

	exonic
	ZNF721
	nonsynonymous SNV
	NM_133474:c.C2213T:p.T738I
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	0.01
	　
	　
	　
	　
	chr4
	436043
	436043
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	131
	1
	0.76%
	G
	27
	3
	10%
	R
	Somatic
	0.0203757

	exonic
	ZNF721
	nonsynonymous SNV
	NM_133474:c.T2197G:p.S733A
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	1
	　
	　
	　
	　
	chr4
	436059
	436059
	A
	C
	het
	.
	.
	.
	131
	1
	0.76%
	A
	27
	3
	10%
	M
	Somatic
	0.0203757

	exonic
	OR51M1
	nonsynonymous SNV
	NM_001004756:c.T611C:p.I204T
	　
	　
	0.7
	0.7
	0.7
	rs1498469
	1
	　
	　
	　
	　
	chr11
	5411239
	5411239
	T
	C
	het
	.
	.
	.
	159
	0
	0%
	T
	131
	5
	3.68%
	Y
	Somatic
	0.0200028

	exonic
	CCDC96
	nonsynonymous SNV
	NM_153376:c.A29C:p.D10A
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	0
	0.373012
	0.053576
	0.003024
	0.590066
	chr4
	7044637
	7044637
	T
	G
	het
	.
	.
	.
	36
	0
	0%
	T
	22
	4
	15.38%
	K
	Somatic
	0.0267996

	exonic
	DCLK2
	nonsynonymous SNV
	NM_001040260:c.C1622T:p.A541V
	576;Name=lod=291
	　
	　
	　
	　
	　
	0
	0.993
	0.999139
	0.999867
	1
	chr4
	151160949
	151160949
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	201
	0
	0%
	C
	105
	4
	3.67%
	Y
	Somatic
	0.0147411

	intronic
	WDR59
	　
	　
	　
	　
	0.62
	0.62
	0.62
	rs4887796
	　
	　
	　
	　
	　
	chr16
	74999625
	74999625
	A
	T
	het
	.
	.
	.
	141
	0
	0%
	A
	158
	6
	3.66%
	W
	Somatic
	0.0231515

	intergenic
	DEFB131(dist=45245),MIR548I2(dist=60304)
	　
	　
	596;Name=lod=353
	0.95
	　
	　
	　
	rs75869556
	0.03
	　
	　
	　
	　
	chr4
	9497485
	9497485
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	19
	0
	0%
	G
	32
	9
	21.95%
	R
	Somatic
	0.0236989

	exonic
	DRD5
	nonsynonymous SNV
	NM_000798:c.C222G:p.N74K
	633;Name=lod=499
	0.95
	　
	　
	　
	　
	1
	0
	0.900924
	1.20E-05
	0.999996
	chr4
	9783875
	9783875
	C
	G
	het
	.
	.
	.
	60
	1
	1.64%
	C
	30
	8
	21.05%
	S
	Somatic
	0.0018175

	exonic
	HS3ST1
	synonymous SNV
	NM_005114:c.G81A:p.Q27Q
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr4
	11401549
	11401549
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	46
	0
	0%
	C
	10
	2
	16.67%
	Y
	Somatic
	0.0399274

	exonic
	BOD1L
	nonsynonymous SNV
	NM_148894:c.G3254C:p.G1085A
	333;Name=lod=30
	　
	　
	　
	　
	　
	0.23
	0.955
	0.951026
	0.031199
	0.999748
	chr4
	13605270
	13605270
	C
	G
	het
	lung
	carcinoma
	adenocarcinoma
	149
	3
	1.97%
	C
	33
	4
	10.81%
	S
	Somatic
	0.0283223

	intronic
	NCAPG
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr4
	17841881
	17841881
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	134
	2
	1.47%
	C
	16
	3
	15.79%
	Y
	Somatic
	0.0135058

	intronic
	GPR125
	　
	　
	510;Name=lod=158
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr4
	22475389
	22475389
	A
	T
	het
	.
	.
	.
	131
	0
	0%
	A
	18
	2
	10%
	W
	Somatic
	0.016777

	exonic
	SEPSECS
	nonsynonymous SNV
	NM_016955:c.A1123T:p.M375L
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	0.52
	0.601
	0.005272
	0.361538
	0.999735
	chr4
	25127404
	25127404
	T
	A
	het
	.
	.
	.
	84
	0
	0%
	T
	14
	2
	12.50%
	W
	Somatic
	0.0242424

	intronic
	ANAPC4
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr4
	25411308
	25411308
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	104
	0
	0%
	C
	16
	2
	11.11%
	Y
	Somatic
	0.0207289

	exonic
	CAMK1D
	nonsynonymous SNV
	NM_020397:c.G137A:p.G46D
	441;Name=lod=83
	　
	　
	　
	　
	　
	0.09
	0.001
	0.999463
	0.999456
	0.999999
	chr10
	12595268
	12595268
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	132
	0
	0%
	G
	106
	4
	3.64%
	R
	Somatic
	0.0414176

	exonic
	RBPJ
	nonsynonymous SNV
	NM_015874:c.C44A:p.P15H
	535;Name=lod=200
	　
	　
	　
	　
	　
	0.01
	0.317
	0.99909
	0.999927
	0.999786
	chr4
	26387998
	26387998
	C
	A
	het
	.
	.
	.
	73
	0
	0%
	C
	17
	2
	10.53%
	M
	Somatic
	0.0408505

	exonic
	RBPJ
	synonymous SNV
	NM_015874:c.T45A:p.P15P
	535;Name=lod=200
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr4
	26387999
	26387999
	T
	A
	het
	.
	.
	.
	73
	0
	0%
	T
	16
	2
	11.11%
	W
	Somatic
	0.0373626

	exonic
	RBPJ
	synonymous SNV
	NM_015874:c.T54A:p.L18L
	535;Name=lod=200
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr4
	26388008
	26388008
	T
	A
	het
	.
	.
	.
	70
	0
	0%
	T
	16
	2
	11.11%
	W
	Somatic
	0.0399687

	intronic
	TBC1D19
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr4
	26616021
	26616021
	A
	T
	het
	.
	.
	.
	92
	0
	0%
	A
	15
	2
	11.76%
	W
	Somatic
	0.0231057

	exonic
	TLR6
	nonsynonymous SNV
	NM_006068:c.T527A:p.L176Q
	325;Name=lod=28
	　
	　
	　
	　
	　
	0
	0.983
	0.9987
	0.992849
	0.999971
	chr4
	38830568
	38830568
	A
	T
	het
	.
	.
	.
	90
	0
	0%
	A
	14
	2
	12.50%
	W
	Somatic
	0.0215633

	intronic
	UGDH
	　
	　
	　
	　
	0.3
	0.3
	0.3
	rs6531722
	　
	　
	　
	　
	　
	chr4
	39511359
	39511359
	T
	C
	het
	.
	.
	.
	125
	0
	0%
	T
	32
	5
	13.51%
	Y
	Somatic
	4.99E-04

	intronic
	CORIN
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr4
	47680119
	47680119
	C
	A
	het
	.
	.
	.
	81
	0
	0%
	C
	18
	2
	10%
	M
	Somatic
	0.0376238

	intronic
	CORIN
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr4
	47788960
	47788960
	A
	C
	het
	.
	.
	.
	40
	0
	0%
	A
	9
	2
	18.18%
	M
	Somatic
	0.0431373

	intronic
	FIP1L1
	　
	　
	　
	　
	0.13
	0.13
	0.13
	rs56007140
	　
	　
	　
	　
	　
	chr4
	54248418
	54248418
	A
	G
	het
	.
	.
	.
	62
	0
	0%
	A
	28
	4
	12.50%
	R
	Somatic
	0.0117921

	intronic
	KIT
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr4
	55569877
	55569877
	C
	G
	het
	.
	.
	.
	114
	0
	0%
	C
	18
	2
	10%
	S
	Somatic
	0.021322

	exonic
	UGT2A2
	nonsynonymous SNV
	NM_001105677:c.T680A:p.L227Q
	432;Name=lod=76
	　
	　
	　
	　
	　
	0.07
	　
	　
	　
	　
	chr4
	70504679
	70504679
	A
	T
	het
	.
	.
	.
	84
	0
	0%
	A
	18
	2
	10%
	W
	Somatic
	0.0354742

	intronic
	HTN3
	　
	　
	251;Name=lod=14
	0.9
	0.003
	0.003
	0.003
	rs145531373
	　
	　
	　
	　
	　
	chr4
	70897721
	70897721
	G
	T
	het
	.
	.
	.
	149
	1
	0.67%
	G
	13
	2
	13.33%
	K
	Somatic
	0.0220437

	intronic
	NPFFR2
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr4
	72897946
	72897946
	G
	C
	het
	.
	.
	.
	36
	0
	0%
	G
	18
	3
	14.29%
	S
	Somatic
	0.0454545

	intronic
	ALB
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr4
	74270919
	74270919
	T
	C
	het
	.
	.
	.
	74
	0
	0%
	T
	11
	2
	15.38%
	Y
	Somatic
	0.02085

	intronic
	AFM
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr4
	74349722
	74349722
	T
	A
	het
	.
	.
	.
	102
	0
	0%
	T
	18
	2
	10%
	W
	Somatic
	0.0257418

	intronic
	EPGN
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr4
	75178702
	75178702
	T
	C
	het
	.
	.
	.
	68
	0
	0%
	T
	11
	2
	15.38%
	Y
	Somatic
	0.0240741

	intronic
	PPEF2
	　
	　
	436;Name=lod=79
	0.93
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr4
	76800861
	76800861
	T
	A
	het
	.
	.
	.
	81
	0
	0%
	T
	18
	2
	10%
	W
	Somatic
	0.0376238

	intronic
	BMP2K
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr4
	79763496
	79763496
	A
	T
	het
	.
	.
	.
	100
	0
	0%
	A
	13
	2
	13.33%
	W
	Somatic
	0.0160183

	intronic
	BMP2K
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr4
	79763503
	79763503
	A
	T
	het
	.
	.
	.
	109
	1
	0.91%
	A
	15
	2
	11.76%
	W
	Somatic
	0.0469141

	exonic
	RASGEF1B
	nonsynonymous SNV
	NM_152545:c.A1131T:p.L377F
	633;Name=lod=499
	　
	　
	　
	　
	　
	0.62
	0
	0.996268
	0.999663
	0.999694
	chr4
	82355862
	82355862
	T
	A
	het
	.
	.
	.
	58
	0
	0%
	T
	9
	2
	18.18%
	W
	Somatic
	0.0234442

	intronic
	ENOPH1
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr4
	83378249
	83378249
	C
	A
	het
	.
	.
	.
	68
	0
	0%
	C
	18
	2
	10%
	M
	Somatic
	0.0496343

	intronic
	WDFY3
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr4
	85716137
	85716137
	T
	A
	het
	.
	.
	.
	64
	0
	0%
	T
	24
	3
	11.11%
	W
	Somatic
	0.024077

	exonic
	PRR12
	synonymous SNV
	NM_020719:c.T273C:p.L91L
	609;Name=lod=397
	　
	0.3
	0.3
	0.3
	rs10414643
	　
	　
	　
	　
	　
	chr19
	50097784
	50097784
	T
	C
	het
	.
	.
	.
	138
	0
	0%
	T
	106
	4
	3.64%
	Y
	Somatic
	0.0375299

	exonic
	AFF1
	nonsynonymous SNV
	NM_005935:c.G1715C:p.R572P
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	0.05
	0.419103
	0.995269
	0.197296
	0.893354
	chr4
	88035721
	88035721
	G
	C
	het
	.
	.
	.
	21
	0
	0%
	G
	21
	5
	19.23%
	S
	Somatic
	0.0428831

	intronic
	NUDT9
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr4
	88356104
	88356104
	T
	A
	het
	.
	.
	.
	79
	0
	0%
	T
	15
	2
	11.76%
	W
	Somatic
	0.0298246

	intronic
	DSPP
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr4
	88533427
	88533427
	T
	C
	het
	.
	.
	.
	76
	0
	0%
	T
	18
	2
	10%
	Y
	Somatic
	0.0416667

	intronic
	FAM13A
	　
	　
	309;Name=lod=24
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr4
	89912307
	89912307
	A
	G
	het
	.
	.
	.
	61
	0
	0%
	A
	14
	2
	12.50%
	R
	Somatic
	0.0410116

	intronic
	C4orf37
	　
	　
	　
	　
	0.4
	0.4
	0.4
	rs35146453
	　
	　
	　
	　
	　
	chr4
	98902278
	98902278
	A
	G
	het
	.
	.
	.
	255
	0
	0%
	A
	81
	10
	10.99%
	R
	Somatic
	1.08E-06

	exonic
	C4orf37
	nonsynonymous SNV
	NM_174952:c.A532G:p.I178V
	429;Name=lod=74
	　
	0.36
	0.36
	0.36
	rs2903150
	0.36
	0.014
	0.802317
	6.40E-05
	0.992806
	chr4
	99027184
	99027184
	T
	C
	het
	.
	.
	.
	136
	0
	0%
	T
	18
	3
	14.29%
	Y
	Somatic
	0.0021021

	exonic
	ADH6
	nonsynonymous SNV
	NM_000672:c.G113C:p.R38P
	477;Name=lod=116
	　
	　
	　
	　
	　
	0
	0.84
	0.001853
	0.619207
	0.999999
	chr4
	100137325
	100137325
	C
	G
	het
	.
	.
	.
	62
	0
	0%
	C
	13
	2
	13.33%
	S
	Somatic
	0.0358852

	intronic
	RG9MTD2
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr4
	100477387
	100477387
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	85
	0
	0%
	G
	16
	2
	11.11%
	R
	Somatic
	0.0291262

	intronic
	EMCN
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr4
	101401241
	101401241
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	78
	0
	0%
	C
	16
	2
	11.11%
	Y
	Somatic
	0.0335526

	exonic
	CENPE
	synonymous SNV
	NM_001813:c.A6531G:p.L2177L
	340;Name=lod=32
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr4
	104055041
	104055041
	T
	C
	het
	.
	.
	.
	82
	0
	0%
	T
	11
	2
	15.38%
	Y
	Somatic
	0.0174692

	intronic
	NDST3
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr4
	119154346
	119154346
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	113
	0
	0%
	C
	15
	2
	11.76%
	Y
	Somatic
	0.0162194

	intronic
	PRDM5
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr4
	121616458
	121616458
	T
	A
	het
	.
	.
	.
	86
	0
	0%
	T
	17
	2
	10.53%
	W
	Somatic
	0.0313187

	exonic
	KIAA1109
	nonsynonymous SNV
	NM_015312:c.T7288G:p.F2430V
	479;Name=lod=118
	　
	　
	　
	　
	　
	0.05
	0.358
	0.998262
	0.88626
	0.996672
	chr4
	123185553
	123185553
	T
	G
	het
	.
	.
	.
	90
	1
	1.10%
	T
	27
	4
	12.90%
	K
	Somatic
	0.0146329

	intronic
	SPATA5
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr4
	123857252
	123857252
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	102
	0
	0%
	C
	18
	2
	10%
	Y
	Somatic
	0.0257418

	exonic
	LARP1B
	nonsynonymous SNV
	NM_032239:c.C1001G:p.S334C
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	0.02
	　
	　
	　
	　
	chr4
	129028481
	129028481
	C
	G
	het
	.
	.
	.
	63
	0
	0%
	C
	14
	2
	12.50%
	S
	Somatic
	0.0389484

	intronic
	LRBA
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr4
	151770170
	151770170
	A
	G
	het
	.
	.
	.
	73
	0
	0%
	A
	11
	2
	15.38%
	R
	Somatic
	0.0213406

	exonic
	LRBA
	synonymous SNV
	NM_001199282:c.T60G:p.G20G
	522;Name=lod=177
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr4
	151935735
	151935735
	A
	C
	het
	.
	.
	.
	34
	0
	0%
	A
	25
	5
	16.67%
	M
	Somatic
	0.0186905

	exonic
	FHDC1
	synonymous SNV
	NM_033393:c.T2937G:p.G979G
	272;Name=lod=17
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr4
	153897380
	153897380
	T
	G
	het
	.
	.
	.
	80
	0
	0%
	T
	51
	6
	10.53%
	K
	Somatic
	0.0044154

	intronic
	DCHS2
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr4
	155226405
	155226405
	A
	G
	het
	.
	.
	.
	83
	0
	0%
	A
	13
	2
	13.33%
	R
	Somatic
	0.0220913

	exonic
	DDX60L
	nonsynonymous SNV
	NM_001012967:c.A2759G:p.Q920R
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	0.04
	　
	　
	　
	　
	chr4
	169336918
	169336918
	T
	C
	het
	.
	.
	.
	47
	0
	0%
	T
	11
	2
	15.38%
	Y
	Somatic
	0.0440678

	intronic
	GLRA3
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr4
	175710118
	175710118
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	92
	0
	0%
	G
	13
	2
	13.33%
	R
	Somatic
	0.0185153

	intronic
	WDR17
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr4
	177087235
	177087235
	T
	C
	het
	.
	.
	.
	93
	0
	0%
	T
	10
	2
	16.67%
	Y
	Somatic
	0.0120879

	intronic
	NEIL3
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr4
	178243569
	178243569
	T
	G
	het
	.
	.
	.
	392
	8
	2%
	T
	141
	17
	10.76%
	K
	Somatic
	2.84E-05

	exonic
	ODZ3
	synonymous SNV
	NM_001080477:c.C6817T:p.L2273L
	634;Name=lod=504
	　
	0.006
	0.006
	0.006
	rs3811763
	　
	　
	　
	　
	　
	chr4
	183714642
	183714642
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	108
	0
	0%
	C
	29
	4
	12.12%
	Y
	Somatic
	0.0025936

	exonic
	DUX2
	synonymous SNV
	NM_012147:c.C774T:p.C258C
	　
	1
	　
	　
	　
	rs78098781
	　
	　
	　
	　
	　
	chr4
	190999563
	190999563
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	51
	0
	0%
	C
	10
	2
	16.67%
	Y
	Somatic
	0.0337942

	exonic
	KIAA0947
	synonymous SNV
	NM_015325:c.C5829A:p.S1943S
	401;Name=lod=57
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr5
	5465276
	5465276
	C
	A
	het
	.
	.
	.
	60
	0
	0%
	C
	15
	2
	11.76%
	M
	Somatic
	0.0464798

	intronic
	RICTOR
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr5
	38945202
	38945202
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	70
	0
	0%
	C
	8
	2
	20%
	Y
	Somatic
	0.0142405

	exonic
	MRPS30
	nonsynonymous SNV
	NM_016640:c.A94C:p.T32P
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	0.1
	0.15
	0.042557
	0.207727
	0.626121
	chr5
	44809158
	44809158
	A
	C
	het
	.
	.
	.
	28
	0
	0%
	A
	17
	4
	19.05%
	M
	Somatic
	0.0282477

	intronic
	ITGA1
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr5
	52201764
	52201764
	T
	A
	het
	.
	.
	.
	91
	0
	0%
	T
	15
	2
	11.76%
	W
	Somatic
	0.0235376

	intronic
	ITGA1
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr5
	52201765
	52201765
	T
	A
	het
	.
	.
	.
	88
	1
	1.12%
	T
	11
	2
	15.38%
	W
	Somatic
	0.0420967

	intronic
	ITGA1
	　
	　
	471;Name=lod=109
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr5
	52225446
	52225446
	A
	T
	het
	.
	.
	.
	125
	1
	0.79%
	A
	14
	2
	12.50%
	W
	Somatic
	0.0335631

	exonic
	KIF2A
	nonsynonymous SNV
	NM_001098511:c.A466G:p.K156E
	661;Name=lod=646
	　
	　
	　
	　
	　
	0
	　
	　
	　
	　
	chr5
	61649110
	61649110
	A
	G
	het
	.
	.
	.
	51
	0
	0%
	A
	13
	2
	13.33%
	R
	Somatic
	0.048951

	intronic
	KIF2A
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	rs247253
	　
	　
	　
	　
	　
	chr5
	61676902
	61676902
	G
	T
	het
	.
	.
	.
	91
	0
	0%
	G
	18
	3
	14.29%
	K
	Somatic
	0.0058354

	intronic
	KIF2A
	　
	　
	　
	　
	0.65
	0.65
	0.65
	rs247254
	　
	　
	　
	　
	　
	chr5
	61676911
	61676911
	T
	G
	het
	.
	.
	.
	113
	0
	0%
	T
	24
	4
	14.29%
	K
	Somatic
	0.0012978

	splicing
	CENPK(NM_022145:exon12:c.652-1G>C)
	　
	　
	440;Name=lod=82
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr5
	64814461
	64814461
	C
	G
	het
	.
	.
	.
	99
	0
	0%
	C
	10
	2
	16.67%
	S
	Somatic
	0.0108108

	splicing
	CENPK(NM_022145:exon12:c.652-2A>G)
	　
	　
	440;Name=lod=82
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr5
	64814462
	64814462
	T
	C
	het
	.
	.
	.
	97
	0
	0%
	T
	9
	2
	18.18%
	Y
	Somatic
	0.0095189

	intronic
	CENPK
	　
	　
	440;Name=lod=82
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr5
	64814469
	64814469
	A
	T
	het
	.
	.
	.
	88
	0
	0%
	A
	10
	2
	16.67%
	W
	Somatic
	0.0133333

	exonic
	ERBB2IP
	synonymous SNV
	NM_001006600:c.A3228G:p.R1076R
	479;Name=lod=118
	　
	0.19
	0.19
	0.19
	rs36303
	　
	　
	　
	　
	　
	chr5
	65350374
	65350374
	A
	G
	het
	.
	.
	.
	259
	1
	0.38%
	A
	102
	17
	14.29%
	R
	Somatic
	1.61E-08

	exonic
	FCHO2
	nonsynonymous SNV
	NM_001146032:c.G595A:p.A199T
	594;Name=lod=345
	　
	　
	　
	　
	　
	0.01
	　
	　
	　
	　
	chr5
	72302371
	72302371
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	53
	0
	0%
	G
	11
	2
	15.38%
	R
	Somatic
	0.0363636

	exonic
	DHFR
	nonsynonymous SNV
	NM_000791:c.A518G:p.E173G
	528;Name=lod=186
	0.99
	　
	　
	　
	　
	0.05
	　
	　
	　
	　
	chr5
	79924952
	79924952
	T
	C
	het
	.
	.
	.
	78
	0
	0%
	T
	11
	2
	15.38%
	Y
	Somatic
	0.0190476

	intronic
	TMEM167A
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr5
	82360197
	82360197
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	81
	0
	0%
	G
	16
	2
	11.11%
	R
	Somatic
	0.0315399

	exonic
	GPR98
	nonsynonymous SNV
	NM_032119:c.G155A:p.R52H
	637;Name=lod=518
	　
	　
	　
	　
	　
	0.01
	　
	　
	　
	　
	chr5
	89910784
	89910784
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	62
	0
	0%
	G
	10
	2
	16.67%
	R
	Somatic
	0.0244354

	exonic
	GPR98
	nonsynonymous SNV
	NM_032119:c.G17468A:p.S5823N
	494;Name=lod=136
	　
	　
	　
	　
	　
	0.34
	　
	　
	　
	　
	chr5
	90149892
	90149892
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	48
	0
	0%
	G
	11
	2
	15.38%
	R
	Somatic
	0.042623

	exonic
	FAM172A
	synonymous SNV
	NM_001163417:c.C177T:p.I59I
	464;Name=lod=103
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr5
	93300223
	93300223
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	57
	0
	0%
	G
	12
	2
	14.29%
	R
	Somatic
	0.0366197

	intronic
	KIAA0825
	　
	　
	284;Name=lod=19
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr5
	93856640
	93856640
	T
	C
	het
	.
	.
	.
	54
	0
	0%
	T
	9
	2
	18.18%
	Y
	Somatic
	0.0264423

	exonic
	CAST
	synonymous SNV
	NM_001042440:c.A168G:p.Q56Q
	　
	　
	0.17
	0.17
	0.17
	rs9667
	　
	　
	　
	　
	　
	chr5
	96031569
	96031569
	A
	G
	het
	.
	.
	.
	48
	0
	0%
	A
	26
	4
	13.33%
	R
	Somatic
	0.0192124

	intronic
	CAST
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr5
	96071863
	96071863
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	89
	0
	0%
	C
	21
	3
	12.50%
	Y
	Somatic
	0.0086445

	intronic
	SLCO4C1
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr5
	101572739
	101572739
	A
	T
	het
	.
	.
	.
	63
	0
	0%
	A
	15
	2
	11.76%
	W
	Somatic
	0.043038

	intronic
	CCDC112
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr5
	114620432
	114620432
	C
	A
	het
	.
	.
	.
	61
	0
	0%
	C
	15
	2
	11.76%
	M
	Somatic
	0.045288

	intronic
	SLC12A2
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr5
	127510388
	127510388
	T
	A
	het
	.
	.
	.
	111
	0
	0%
	T
	11
	2
	15.38%
	W
	Somatic
	0.0102282

	exonic
	RAPGEF6
	nonsynonymous SNV
	NM_001164386:c.A79G:p.T27A
	577;Name=lod=295
	　
	　
	　
	　
	　
	0.23
	0.044
	0.997661
	0.130873
	0.999896
	chr5
	130940377
	130940377
	T
	C
	het
	.
	.
	.
	80
	0
	0%
	T
	14
	2
	12.50%
	Y
	Somatic
	0.0263158

	exonic
	PCDHB16
	synonymous SNV
	NM_020957:c.C1899A:p.R633R
	295;Name=lod=21
	0.95
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr5
	140564033
	140564033
	C
	A
	het
	.
	.
	.
	254
	3
	1.17%
	C
	141
	17
	10.76%
	M
	Somatic
	1.42E-05

	exonic
	PCDHGA3
	nonsynonymous SNV
	NM_032011:c.A2458G:p.K820E
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr5
	140726058
	140726058
	A
	G
	het
	.
	.
	.
	103
	0
	0%
	A
	18
	2
	10%
	R
	Somatic
	0.0253232

	intronic
	NR3C1
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr5
	142689623
	142689623
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	74
	0
	0%
	C
	16
	2
	11.11%
	Y
	Somatic
	0.0365504

	exonic
	C5orf46
	nonsynonymous SNV
	NM_206966:c.T52A:p.F18I
	369;Name=lod=42
	　
	0.29
	0.29
	0.29
	rs7722926
	1
	0
	0.890612
	1.80E-05
	0.99992
	chr5
	147286013
	147286013
	A
	T
	het
	.
	.
	.
	94
	0
	0%
	A
	47
	6
	11.32%
	W
	Somatic
	0.0018165

	intronic
	RNF145
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr5
	158588645
	158588645
	A
	T
	het
	.
	.
	.
	98
	0
	0%
	A
	18
	2
	10%
	W
	Somatic
	0.0275243

	intronic
	RNF145
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr5
	158588646
	158588646
	A
	G
	het
	.
	.
	.
	98
	0
	0%
	A
	17
	2
	10.53%
	R
	Somatic
	0.0251989

	intronic
	HMMR
	　
	　
	　
	　
	0.43
	0.43
	0.43
	rs299283
	　
	　
	　
	　
	　
	chr5
	162896856
	162896856
	T
	C
	het
	.
	.
	.
	47
	0
	0%
	T
	23
	4
	14.81%
	Y
	Somatic
	0.0152526

	intronic
	DOCK2
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr5
	169503133
	169503133
	T
	G
	het
	.
	.
	.
	34
	0
	0%
	T
	29
	5
	14.71%
	K
	Somatic
	0.0266935

	exonic
	DOK3
	nonsynonymous SNV
	NM_024872:c.T1385G:p.V462G
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	0.13
	0
	0.09289
	1.70E-05
	0.493831
	chr5
	176931090
	176931090
	A
	C
	het
	.
	.
	.
	39
	0
	0%
	A
	29
	4
	12.12%
	M
	Somatic
	0.0397749

	intronic
	RBM43
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr2
	152109235
	152109235
	G
	T
	het
	.
	.
	.
	187
	0
	0%
	G
	106
	4
	3.64%
	K
	Somatic
	0.0181723

	exonic
	LRRFIP1
	synonymous SNV
	NM_001137553:c.G1365A:p.E455E
	235;Name=lod=12
	0.95
	0.07
	0.07
	0.07
	rs7609062
	0
	　
	　
	　
	　
	chr2
	238671889
	238671889
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	182
	0
	0%
	G
	133
	5
	3.62%
	R
	Somatic
	0.0143042

	exonic
	ZNF454
	nonsynonymous SNV
	NM_001178089:c.T845A:p.I282N
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	0.29
	0.458
	0.948004
	0.336612
	0.99923
	chr5
	178392250
	178392250
	T
	A
	het
	.
	.
	.
	181
	2
	1.09%
	T
	40
	5
	11.11%
	W
	Somatic
	0.0037788

	exonic
	ZNF454
	nonsynonymous SNV
	NM_001178089:c.A851G:p.N284S
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	1
	0.018
	0.763424
	0.033874
	0.999672
	chr5
	178392256
	178392256
	A
	G
	het
	.
	.
	.
	176
	1
	0.56%
	A
	44
	5
	10.20%
	R
	Somatic
	0.0020308

	exonic
	ZNF454
	nonsynonymous SNV
	NM_001178089:c.T854C:p.I285T
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	1
	0.006
	0.949885
	0.132876
	0.999711
	chr5
	178392259
	178392259
	T
	C
	het
	.
	.
	.
	167
	1
	0.60%
	T
	45
	5
	10%
	Y
	Somatic
	0.0026736

	exonic
	CAGE1
	nonsynonymous SNV
	NM_205864:c.G1609T:p.D537Y
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	0
	　
	　
	　
	　
	chr6
	7365796
	7365796
	C
	A
	het
	.
	.
	.
	68
	0
	0%
	C
	8
	2
	20%
	M
	Somatic
	0.014985

	intronic
	SYCP2L
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr6
	10927440
	10927440
	T
	G
	het
	.
	.
	.
	68
	0
	0%
	T
	12
	2
	14.29%
	K
	Somatic
	0.0274014

	exonic
	NUP153
	nonsynonymous SNV
	NM_005124:c.A3604C:p.T1202P
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	0.1
	0.024
	0.158114
	0.044121
	0.33031
	chr6
	17626336
	17626336
	T
	G
	het
	.
	.
	.
	101
	2
	1.94%
	T
	51
	9
	15%
	K
	Somatic
	0.0022397

	intronic
	NUP153
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr6
	17633094
	17633094
	A
	G
	het
	.
	.
	.
	54
	1
	1.82%
	A
	7
	2
	22.22%
	R
	Somatic
	0.0495392

	exonic
	ID4
	synonymous SNV
	NM_001546:c.A354C:p.P118P
	747;Name=lod=1449
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr6
	19838339
	19838339
	A
	C
	het
	.
	.
	.
	38
	0
	0%
	A
	36
	5
	12.20%
	M
	Somatic
	0.0332511

	intronic
	CDKAL1
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr6
	20758906
	20758906
	T
	A
	het
	.
	.
	.
	58
	0
	0%
	T
	12
	2
	14.29%
	W
	Somatic
	0.0356025

	intronic
	MRS2
	　
	　
	501;Name=lod=145
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr6
	24412446
	24412446
	A
	T
	het
	.
	.
	.
	93
	0
	0%
	A
	18
	2
	10%
	W
	Somatic
	0.0300253

	exonic
	FKSG83
	synonymous SNV
	NM_032030:c.C504T:p.H168H
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr6
	27293565
	27293565
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	55
	0
	0%
	C
	13
	2
	13.33%
	Y
	Somatic
	0.0434783

	exonic
	ZNF184
	synonymous SNV
	NM_007149:c.A1983G:p.Q661Q
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr6
	27419355
	27419355
	T
	C
	het
	.
	.
	.
	280
	5
	1.75%
	T
	62
	7
	10.14%
	Y
	Somatic
	0.0028076

	exonic
	ZNF184
	synonymous SNV
	NM_007149:c.A1182G:p.E394E
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr6
	27420156
	27420156
	T
	C
	het
	.
	.
	.
	207
	3
	1.43%
	T
	39
	5
	11.36%
	Y
	Somatic
	0.0047229

	exonic
	ZNF184
	nonsynonymous SNV
	NM_007149:c.A1173T:p.K391N
	495;Name=lod=137
	　
	　
	　
	　
	　
	0.05
	0.92
	0.17297
	0.400622
	0.999965
	chr6
	27420165
	27420165
	T
	A
	het
	.
	.
	.
	216
	1
	0.46%
	T
	38
	7
	15.56%
	W
	Somatic
	2.04E-05

	exonic
	ZNF184
	nonsynonymous SNV
	NM_007149:c.A1172C:p.K391T
	495;Name=lod=137
	　
	　
	　
	　
	　
	0.04
	0.92
	0.998046
	0.368407
	0.999965
	chr6
	27420166
	27420166
	T
	G
	het
	.
	.
	.
	211
	1
	0.47%
	T
	40
	5
	11.11%
	K
	Somatic
	7.08E-04

	exonic
	ZNF184
	synonymous SNV
	NM_007149:c.C1167A:p.T389T
	495;Name=lod=137
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr6
	27420171
	27420171
	G
	T
	het
	.
	.
	.
	213
	4
	1.84%
	G
	42
	6
	12.50%
	K
	Somatic
	0.0031176

	exonic
	ZNF184
	synonymous SNV
	NM_007149:c.A1164G:p.K388K
	495;Name=lod=137
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr6
	27420174
	27420174
	T
	C
	het
	.
	.
	.
	235
	2
	0.84%
	T
	45
	5
	10%
	Y
	Somatic
	0.0021352

	exonic
	ZNF184
	synonymous SNV
	NM_007149:c.A1158C:p.G386G
	495;Name=lod=137
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr6
	27420180
	27420180
	T
	G
	het
	.
	.
	.
	233
	1
	0.43%
	T
	42
	5
	10.64%
	K
	Somatic
	5.70E-04

	exonic
	ZNF184
	synonymous SNV
	NM_007149:c.A1137G:p.Q379Q
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr6
	27420201
	27420201
	T
	C
	het
	.
	.
	.
	252
	4
	1.56%
	T
	50
	6
	10.71%
	Y
	Somatic
	0.0030568

	exonic
	ZNF184
	synonymous SNV
	NM_007149:c.T897A:p.I299I
	568;Name=lod=272
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr6
	27420441
	27420441
	A
	T
	het
	.
	.
	.
	314
	6
	1.88%
	A
	79
	9
	10.23%
	W
	Somatic
	0.0011154

	intronic
	PGBD1
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr6
	28268461
	28268461
	A
	T
	het
	.
	.
	.
	72
	0
	0%
	A
	15
	2
	11.76%
	W
	Somatic
	0.0347293

	exonic
	SCAND3
	nonsynonymous SNV
	NM_052923:c.C3695T:p.T1232I
	562;Name=lod=256
	　
	　
	　
	　
	　
	0.05
	0.345
	0.995429
	0.332416
	0.438909
	chr6
	28539971
	28539971
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	87
	0
	0%
	G
	15
	2
	11.76%
	R
	Somatic
	0.0253921

	exonic
	ZNF311
	nonsynonymous SNV
	NM_001010877:c.C580A:p.Q194K
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	0.21
	0.151
	0.996477
	0.002336
	0.872971
	chr6
	28964199
	28964199
	G
	T
	het
	.
	.
	.
	57
	0
	0%
	G
	11
	2
	15.38%
	K
	Somatic
	0.0322981

	exonic
	MDC1
	nonsynonymous SNV
	NM_014641:c.G2525A:p.R842K
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	0
	0.197
	0.996924
	6.40E-05
	0.248008
	chr6
	30675831
	30675831
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	33
	0
	0%
	C
	8
	2
	20%
	Y
	Somatic
	0.0498339

	exonic
	MSH5
	nonsynonymous SNV
	NM_002441:c.C373A:p.P125T
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	0.15
	0.068
	0.967717
	0.285178
	0.990659
	chr6
	31710905
	31710905
	C
	A
	het
	.
	.
	.
	53
	0
	0%
	C
	25
	3
	10.71%
	M
	Somatic
	0.0383966

	exonic
	DOM3Z
	nonsynonymous SNV
	NM_005510:c.C400G:p.H134D
	510;Name=lod=157
	　
	　
	　
	　
	　
	0.01
	1
	0.998896
	0.969872
	1
	chr6
	31938881
	31938881
	G
	C
	het
	.
	.
	.
	17
	0
	0%
	G
	36
	9
	20%
	S
	Somatic
	0.0436822

	exonic
	C6orf10
	stoploss SNV
	NM_006781:c.G1001T:p.X334L
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	0.01
	0.577476
	0.249442
	1
	0.803411
	chr6
	32261201
	32261201
	C
	A
	het
	.
	.
	.
	49
	0
	0%
	C
	12
	2
	14.29%
	M
	Somatic
	0.046595

	intronic
	HLA-DQB1
	　
	　
	　
	　
	0.41
	0.41
	0.41
	rs9273472
	　
	　
	　
	　
	　
	chr6
	32628045
	32628045
	C
	G
	het
	.
	.
	.
	58
	0
	0%
	C
	54
	6
	10%
	S
	Somatic
	0.0151932

	intronic
	HLA-DQB1
	　
	　
	　
	　
	0.08
	0.08
	0.08
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr6
	32628047
	32628047
	T
	G
	het
	.
	.
	.
	58
	0
	0%
	T
	53
	6
	10.17%
	K
	Somatic
	0.0144064

	exonic
	AP3S1
	nonsynonymous SNV
	NM_001284:c.G369A:p.M123I
	690;Name=lod=853
	　
	　
	　
	　
	rs74907835
	1
	0.008
	0.993066
	0.999862
	1
	chr5
	115238605
	115238605
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	131
	0
	0%
	G
	80
	3
	3.61%
	R
	Somatic
	0.057049

	intronic
	ITPR3
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr6
	33656228
	33656228
	A
	G
	het
	.
	.
	.
	12
	0
	0%
	A
	8
	4
	33.33%
	R
	Somatic
	0.0465839

	intronic
	SLC26A8
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr6
	35987502
	35987502
	G
	T
	het
	.
	.
	.
	40
	0
	0%
	G
	9
	2
	18.18%
	K
	Somatic
	0.0431373

	intronic
	DNAH8
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr6
	38805715
	38805715
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	104
	0
	0%
	C
	27
	3
	10%
	Y
	Somatic
	0.0103549

	exonic
	SH3PXD2A
	synonymous SNV
	NM_014631:c.C2787T:p.F929F
	　
	　
	0.26
	0.26
	0.26
	rs11191741
	　
	　
	　
	　
	　
	chr10
	105362104
	105362104
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	154
	0
	0%
	G
	134
	5
	3.60%
	R
	Somatic
	0.0231232

	exonic
	CDC5L
	synonymous SNV
	NM_001253:c.T2163A:p.L721L
	667;Name=lod=688
	　
	0.17
	0.17
	0.17
	rs2273666
	　
	　
	　
	　
	　
	chr6
	44413463
	44413463
	T
	A
	het
	.
	.
	.
	232
	0
	0%
	T
	72
	9
	11.11%
	W
	Somatic
	3.69E-06

	exonic
	ENPP5
	nonsynonymous SNV
	NM_021572:c.A511G:p.I171V
	567;Name=lod=270
	　
	0.4
	0.4
	0.4
	rs6926570
	0.33
	0.065
	0.99773
	0.177902
	1
	chr6
	46135489
	46135489
	T
	C
	het
	.
	.
	.
	290
	1
	0.34%
	T
	64
	9
	12.33%
	Y
	Somatic
	2.91E-06

	intronic
	GPR111
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr6
	47658245
	47658245
	T
	C
	het
	.
	.
	.
	58
	0
	0%
	T
	15
	2
	11.76%
	Y
	Somatic
	0.049009

	exonic
	LRRC1
	nonsynonymous SNV
	NM_018214:c.C1002G:p.C334W
	475;Name=lod=114
	　
	　
	　
	　
	　
	0
	0.999
	0.904067
	0.999969
	1
	chr6
	53778663
	53778663
	C
	G
	het
	.
	.
	.
	119
	1
	0.83%
	C
	32
	5
	13.51%
	S
	Somatic
	0.0028932

	intronic
	DST
	　
	　
	363;Name=lod=40
	　
	　
	　
	　
	rs183029836
	0
	　
	　
	　
	　
	chr6
	56468640
	56468640
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	129
	0
	0%
	C
	29
	4
	12.12%
	Y
	Somatic
	0.0014801

	exonic
	PRIM2
	nonsynonymous SNV
	NM_000947:c.G190T:p.V64L
	456;Name=lod=95
	　
	　
	　
	　
	　
	0.2
	　
	　
	　
	　
	chr6
	57185290
	57185290
	G
	T
	het
	.
	.
	.
	77
	0
	0%
	G
	13
	2
	13.33%
	K
	Somatic
	0.0250836

	intronic
	DDX43
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr6
	74123544
	74123544
	T
	A
	het
	.
	.
	.
	86
	0
	0%
	T
	17
	2
	10.53%
	W
	Somatic
	0.0313187

	intronic
	DDX43
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr6
	74123545
	74123545
	T
	A
	het
	.
	.
	.
	85
	0
	0%
	T
	15
	2
	11.76%
	W
	Somatic
	0.0264026

	intronic
	COL12A1
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr6
	75825672
	75825672
	A
	C
	het
	.
	.
	.
	217
	0
	0%
	A
	17
	2
	10.53%
	M
	Somatic
	0.0061666

	intronic
	COL12A1
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr6
	75890958
	75890958
	A
	G
	het
	.
	.
	.
	81
	0
	0%
	A
	16
	2
	11.11%
	R
	Somatic
	0.0315399

	intronic
	COL12A1
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr6
	75899127
	75899127
	T
	A
	het
	.
	.
	.
	124
	0
	0%
	T
	14
	2
	12.50%
	W
	Somatic
	0.012333

	exonic
	PHIP
	nonsynonymous SNV
	NM_017934:c.G3880A:p.G1294R
	566;Name=lod=265
	　
	　
	　
	　
	　
	0.03
	0.988
	0.998594
	0.99949
	1
	chr6
	79664972
	79664972
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	113
	0
	0%
	C
	16
	2
	11.11%
	Y
	Somatic
	0.0179683

	intronic
	PHIP
	　
	　
	566;Name=lod=265
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr6
	79665028
	79665028
	A
	T
	het
	.
	.
	.
	83
	0
	0%
	A
	14
	2
	12.50%
	W
	Somatic
	0.0247372

	intronic
	HMGN3
	　
	　
	483;Name=lod=123
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr6
	79924684
	79924684
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	131
	0
	0%
	C
	15
	2
	11.76%
	Y
	Somatic
	0.0125023

	intronic
	LCA5
	　
	　
	376;Name=lod=45
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr6
	80197595
	80197595
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	141
	0
	0%
	C
	14
	2
	12.50%
	Y
	Somatic
	0.0097991

	intronic
	SNAP91
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr6
	84292088
	84292088
	T
	A
	het
	.
	.
	.
	86
	0
	0%
	T
	14
	2
	12.50%
	W
	Somatic
	0.0232964

	exonic
	KIAA1009
	synonymous SNV
	NM_014895:c.C3936T:p.F1312F
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr6
	84836166
	84836166
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	70
	0
	0%
	G
	17
	2
	10.53%
	R
	Somatic
	0.043667

	exonic
	KIAA1009
	nonsynonymous SNV
	NM_014895:c.T345A:p.H115Q
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	0
	　
	　
	　
	　
	chr6
	84925158
	84925158
	A
	T
	het
	.
	.
	.
	85
	0
	0%
	A
	12
	2
	14.29%
	W
	Somatic
	0.018759

	exonic
	SPACA1
	nonsynonymous SNV
	NM_030960:c.G496T:p.D166Y
	460;Name=lod=99
	　
	　
	　
	　
	　
	0
	0.998
	0.999518
	0.934122
	0.999998
	chr6
	88769192
	88769192
	G
	T
	het
	.
	.
	.
	96
	0
	0%
	G
	20
	3
	13.04%
	K
	Somatic
	0.0064678

	splicing
	UBE2J1(NM_016021:exon4:c.106-2A>G)
	　
	　
	692;Name=lod=864
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr6
	90052176
	90052176
	T
	C
	het
	.
	.
	.
	104
	0
	0%
	T
	18
	2
	10%
	Y
	Somatic
	0.0249148

	intronic
	ASCC3
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr6
	101127666
	101127666
	T
	A
	het
	.
	.
	.
	139
	0
	0%
	T
	11
	2
	15.38%
	W
	Somatic
	0.0067968

	intronic
	SEC63
	　
	　
	295;Name=lod=21
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr6
	108224237
	108224237
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	71
	0
	0%
	G
	11
	2
	15.38%
	R
	Somatic
	0.0223752

	intronic
	AKD1
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr6
	109820451
	109820451
	T
	A
	het
	.
	.
	.
	61
	0
	0%
	T
	15
	2
	11.76%
	W
	Somatic
	0.045288

	intronic
	CDC40
	　
	　
	715;Name=lod=1074
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr6
	110550029
	110550029
	T
	C
	het
	.
	.
	.
	95
	0
	0%
	T
	14
	2
	12.50%
	Y
	Somatic
	0.019656

	intronic
	RPF2
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr6
	111336936
	111336936
	T
	C
	het
	.
	.
	.
	109
	0
	0%
	T
	18
	2
	10%
	Y
	Somatic
	0.0230136

	UTR3
	RPF2
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr6
	111346791
	111346791
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	91
	0
	0%
	C
	27
	3
	10%
	Y
	Somatic
	0.0140982

	exonic
	MARCKS
	synonymous SNV
	NM_002356:c.C420T:p.D140D
	636;Name=lod=514
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr6
	114181176
	114181176
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	64
	0
	0%
	C
	15
	2
	11.76%
	Y
	Somatic
	0.0419753

	exonic
	C6orf174
	synonymous SNV
	NM_001012279:c.T51C:p.S17S
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr6
	127837709
	127837709
	A
	G
	het
	.
	.
	.
	47
	0
	0%
	A
	18
	3
	14.29%
	R
	Somatic
	0.0265384

	ncRNA_exonic
	VNN3
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr6
	133044021
	133044021
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	74
	0
	0%
	C
	11
	2
	15.38%
	Y
	Somatic
	0.02085

	intronic
	MAP3K5
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr6
	136934432
	136934432
	C
	A
	het
	.
	.
	.
	74
	0
	0%
	C
	15
	2
	11.76%
	M
	Somatic
	0.0332112

	splicing
	UTRN(NM_007124:exon13:c.1614+2T>G)
	　
	　
	451;Name=lod=91
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr6
	144765520
	144765520
	T
	G
	het
	.
	.
	.
	66
	1
	1.49%
	T
	31
	4
	11.43%
	K
	Somatic
	0.046016

	exonic
	UTRN
	synonymous SNV
	NM_007124:c.C8790T:p.L2930L
	569;Name=lod=274
	　
	0.03
	0.03
	0.03
	rs10499236
	　
	　
	　
	　
	　
	chr6
	145103215
	145103215
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	73
	0
	0%
	C
	18
	2
	10%
	Y
	Somatic
	0.0444133

	intronic
	SHPRH
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr6
	146273449
	146273449
	A
	T
	het
	.
	.
	.
	102
	0
	0%
	A
	18
	2
	10%
	W
	Somatic
	0.0257418

	intronic
	SYNE1
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr6
	152542521
	152542521
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	54
	0
	0%
	C
	13
	2
	13.33%
	Y
	Somatic
	0.044757

	intronic
	SYNE1
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr6
	152555962
	152555962
	A
	T
	het
	.
	.
	.
	45
	0
	0%
	A
	22
	3
	12%
	W
	Somatic
	0.0420168

	intronic
	SYNE1
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr6
	152629787
	152629787
	C
	A
	het
	.
	.
	.
	68
	1
	1.45%
	C
	15
	4
	21.05%
	M
	Somatic
	0.0071236

	exonic
	SYNJ2
	nonsynonymous SNV
	NM_001178088:c.A1678C:p.T560P
	529;Name=lod=189
	　
	　
	　
	　
	　
	0.01
	0.059
	0.998282
	0.259544
	0.999992
	chr6
	158497754
	158497754
	A
	C
	het
	.
	.
	.
	56
	1
	1.75%
	A
	91
	17
	15.74%
	M
	Somatic
	0.0034851

	exonic
	SFT2D1
	synonymous SNV
	NM_145169:c.A126G:p.V42V
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr6
	166743673
	166743673
	T
	C
	het
	.
	.
	.
	58
	0
	0%
	T
	12
	2
	14.29%
	Y
	Somatic
	0.0356025

	exonic
	LFNG
	nonsynonymous SNV
	NM_001166355:c.A167G:p.E56G
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	0.03
	　
	　
	　
	　
	chr7
	2552910
	2552910
	A
	G
	het
	.
	.
	.
	58
	1
	1.69%
	A
	93
	14
	13.08%
	R
	Somatic
	0.0099361

	exonic
	TTN
	nonsynonymous SNV
	NM_003319:c.G13985A:p.R4662H
	403;Name=lod=58
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr2
	179501274
	179501274
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	213
	0
	0%
	C
	107
	4
	3.60%
	Y
	Somatic
	0.0132879

	intronic
	RGS16
	　
	　
	　
	　
	0.28
	0.28
	0.28
	rs569790
	　
	　
	　
	　
	　
	chr1
	182571277
	182571277
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	212
	0
	0%
	C
	161
	6
	3.59%
	Y
	Somatic
	0.0069549

	intronic
	HARS
	　
	　
	　
	　
	0.21
	0.21
	0.21
	rs58302597
	　
	　
	　
	　
	　
	chr5
	140054257
	140054257
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	113
	0
	0%
	C
	161
	6
	3.59%
	Y
	Somatic
	0.0433837

	intronic
	APAF1
	　
	　
	259;Name=lod=15
	　
	0.1
	0.1
	0.1
	rs34873465
	　
	　
	　
	　
	　
	chr12
	99061275
	99061275
	T
	C
	het
	.
	.
	.
	132
	0
	0%
	T
	109
	4
	3.54%
	Y
	Somatic
	0.0439577

	exonic
	FGD4
	synonymous SNV
	NM_139241:c.C435T:p.D145D
	　
	　
	0.44
	0.44
	0.44
	rs904582
	　
	　
	　
	　
	　
	chr12
	32735236
	32735236
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	187
	0
	0%
	C
	137
	5
	3.52%
	Y
	Somatic
	0.0143817

	intronic
	ZNF12
	　
	　
	490;Name=lod=131
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr7
	6737070
	6737070
	T
	A
	het
	.
	.
	.
	36
	0
	0%
	T
	16
	3
	15.79%
	W
	Somatic
	0.0369354

	intronic
	DGKB
	　
	　
	　
	　
	0.41
	0.41
	0.41
	rs1723239
	　
	　
	　
	　
	　
	chr7
	14789844
	14789844
	A
	C
	het
	.
	.
	.
	53
	0
	0%
	A
	13
	2
	13.33%
	M
	Somatic
	0.0460931

	UTR5
	DGKB
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr7
	14880894
	14880894
	T
	G
	het
	.
	.
	.
	71
	0
	0%
	T
	14
	2
	12.50%
	K
	Somatic
	0.032077

	intronic
	DNAH11
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr7
	21737689
	21737689
	T
	G
	het
	.
	.
	.
	58
	0
	0%
	T
	12
	2
	14.29%
	K
	Somatic
	0.0356025

	splicing
	DNAH11(NM_003777:exon36:c.6064-1G>C)
	　
	　
	615;Name=lod=420
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr7
	21737692
	21737692
	G
	C
	het
	.
	.
	.
	58
	0
	0%
	G
	15
	2
	11.76%
	S
	Somatic
	0.049009

	exonic
	DNAH11
	synonymous SNV
	NM_003777:c.C6066G:p.T2022T
	615;Name=lod=420
	　
	　
	　
	　
	　
	0
	　
	　
	　
	　
	chr7
	21737695
	21737695
	C
	G
	het
	.
	.
	.
	59
	0
	0%
	C
	15
	2
	11.76%
	S
	Somatic
	0.0477193

	exonic
	DNAH11
	synonymous SNV
	NM_003777:c.G6069T:p.L2023L
	615;Name=lod=420
	　
	　
	　
	　
	　
	0
	　
	　
	　
	　
	chr7
	21737698
	21737698
	G
	T
	het
	.
	.
	.
	59
	0
	0%
	G
	15
	2
	11.76%
	K
	Somatic
	0.0477193

	exonic
	HOXA5
	nonsynonymous SNV
	NM_019102:c.G260A:p.S87N
	894;Name=lod=5741
	　
	　
	　
	　
	　
	0.27
	0
	0.975903
	0.650943
	0.999973
	chr7
	27182967
	27182967
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	37
	0
	0%
	C
	9
	2
	18.18%
	Y
	Somatic
	0.0487589

	ncRNA_intronic
	AAA1
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr7
	34724339
	34724339
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	74
	0
	0%
	G
	17
	2
	10.53%
	R
	Somatic
	0.0399719

	intronic
	7-Sep
	　
	　
	　
	0.93
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr7
	35913223
	35913223
	G
	T
	het
	.
	.
	.
	84
	0
	0%
	G
	14
	2
	12.50%
	K
	Somatic
	0.0242424

	intronic
	UBTF
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr17
	42293236
	42293236
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	154
	0
	0%
	C
	110
	4
	3.51%
	Y
	Somatic
	0.0317505

	exonic
	DMXL2
	nonsynonymous SNV
	NM_001174117:c.C2842T:p.P948S
	480;Name=lod=119
	　
	　
	　
	　
	　
	0
	0.997
	0.999653
	0.999978
	1
	chr15
	51787254
	51787254
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	198
	0
	0%
	G
	112
	4
	3.45%
	R
	Somatic
	0.0180198

	intronic
	STK17A
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr7
	43647807
	43647807
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	85
	0
	0%
	C
	18
	2
	10%
	Y
	Somatic
	0.0347985

	intergenic
	LOC100130849(dist=58420),MIR4283-1(dist=15233)
	　
	　
	　
	0.99
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr7
	57008259
	57008259
	G
	C
	het
	.
	.
	.
	35
	0
	0%
	G
	45
	6
	11.76%
	S
	Somatic
	0.0383054

	exonic
	ZNF107
	nonsynonymous SNV
	NM_001013746:c.T391C:p.S131P
	399;Name=lod=56
	　
	　
	　
	　
	　
	1
	0.004
	0.119391
	0
	0.608277
	chr7
	64167073
	64167073
	T
	C
	het
	.
	.
	.
	217
	4
	1.81%
	T
	62
	7
	10.14%
	Y
	Somatic
	0.0047825

	exonic
	ZNF107
	nonsynonymous SNV
	NM_001013746:c.A1118G:p.E373G
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	0.15
	0.021
	0.086491
	0
	0.587292
	chr7
	64167800
	64167800
	A
	G
	het
	.
	.
	.
	383
	7
	1.79%
	A
	118
	18
	13.24%
	R
	Somatic
	9.26E-07

	exonic
	ZNF107
	nonsynonymous SNV
	NM_001013746:c.A2207C:p.N736T
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	1
	0
	0.006309
	0.006647
	0.597533
	chr7
	64168889
	64168889
	A
	C
	het
	.
	.
	.
	268
	3
	1.11%
	A
	44
	6
	12%
	M
	Somatic
	6.28E-04

	exonic
	ZNF138
	synonymous SNV
	NM_006524:c.A624G:p.Q208Q
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr7
	64292322
	64292322
	A
	G
	het
	.
	.
	.
	257
	4
	1.53%
	A
	100
	12
	10.71%
	R
	Somatic
	1.95E-04

	exonic
	ZNF273
	synonymous SNV
	NM_021148:c.C996T:p.T332T
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr7
	64388702
	64388702
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	397
	2
	0.50%
	C
	119
	14
	10.53%
	Y
	Somatic
	1.61E-07

	exonic
	ZNF117
	nonsynonymous SNV
	NM_015852:c.A788C:p.K263T
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	0.49
	0
	0.011912
	2.48E-04
	0.578295
	chr7
	64439161
	64439161
	T
	G
	het
	.
	.
	.
	414
	5
	1.19%
	T
	132
	16
	10.81%
	K
	Somatic
	1.40E-06

	exonic
	ZNF117
	synonymous SNV
	NM_015852:c.A780G:p.R260R
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr7
	64439169
	64439169
	T
	C
	het
	.
	.
	.
	409
	4
	0.97%
	T
	134
	16
	10.67%
	Y
	Somatic
	5.92E-07

	exonic
	ZNF117
	synonymous SNV
	NM_015852:c.T771C:p.A257A
	313;Name=lod=25
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr7
	64439178
	64439178
	A
	G
	het
	.
	.
	.
	406
	3
	0.73%
	A
	125
	15
	10.71%
	R
	Somatic
	2.71E-07

	exonic
	ZNF92
	synonymous SNV
	NM_007139:c.T690C:p.I230I
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr7
	64863924
	64863924
	T
	C
	het
	.
	.
	.
	420
	5
	1.18%
	T
	98
	17
	14.78%
	Y
	Somatic
	1.41E-08

	ncRNA_exonic
	GTF2IRD2P1
	　
	　
	547;Name=lod=223
	1
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr7
	72664015
	72664015
	C
	G
	het
	.
	.
	.
	14
	0
	0%
	C
	9
	4
	30.77%
	S
	Somatic
	0.0407407

	intronic
	FKBP6
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr7
	72745570
	72745570
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	43
	0
	0%
	C
	41
	5
	10.87%
	Y
	Somatic
	0.0330241

	exonic
	POM121C
	nonsynonymous SNV
	NM_001099415:c.G224A:p.R75K
	441;Name=lod=83
	0.99
	　
	　
	　
	　
	0
	　
	　
	　
	　
	chr7
	75070235
	75070235
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	431
	0
	0%
	C
	173
	36
	17.22%
	Y
	Somatic
	3.53E-19

	exonic
	DTX2
	synonymous SNV
	NM_001102596:c.T927C:p.G309G
	　
	0.98
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr7
	76121488
	76121488
	T
	C
	het
	.
	.
	.
	34
	0
	0%
	T
	80
	9
	10.11%
	Y
	Somatic
	0.0483018

	intergenic
	LOC100132832(dist=6108),CCDC146(dist=63471)
	　
	　
	　
	0.98
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr7
	76688463
	76688463
	A
	G
	het
	.
	.
	.
	50
	0
	0%
	A
	68
	9
	11.69%
	R
	Somatic
	0.0091028

	intergenic
	LOC100132832(dist=6201),CCDC146(dist=63378)
	　
	　
	　
	0.98
	　
	　
	　
	　
	0.01
	　
	　
	　
	　
	chr7
	76688556
	76688556
	T
	C
	het
	.
	.
	.
	57
	0
	0%
	T
	188
	24
	11.32%
	Y
	Somatic
	0.0024527

	exonic
	PHTF2
	synonymous SNV
	NM_020432:c.G1914A:p.S638S
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr7
	77579063
	77579063
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	25
	0
	0%
	G
	8
	3
	27.27%
	R
	Somatic
	0.0231092

	intronic
	PCLO
	　
	　
	346;Name=lod=34
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr7
	82586269
	82586269
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	55
	0
	0%
	G
	13
	2
	13.33%
	R
	Somatic
	0.0434783

	splicing
	SEMA3A(NM_006080:exon18:c.1861-2A>T)
	　
	　
	443;Name=lod=84
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr7
	83591144
	83591144
	T
	A
	het
	.
	.
	.
	92
	0
	0%
	T
	17
	2
	10.53%
	W
	Somatic
	0.0280098

	intronic
	CDK14
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr7
	90708697
	90708697
	T
	C
	het
	.
	.
	.
	56
	0
	0%
	T
	12
	2
	14.29%
	Y
	Somatic
	0.0376812

	intronic
	CASD1
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr7
	94162950
	94162950
	G
	T
	het
	.
	.
	.
	52
	0
	0%
	G
	11
	2
	15.38%
	K
	Somatic
	0.0375

	intronic
	POLR2J
	　
	　
	　
	0.99
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr7
	102119224
	102119224
	A
	C
	het
	.
	.
	.
	59
	1
	1.67%
	A
	66
	10
	13.16%
	M
	Somatic
	0.0129389

	exonic
	SPDYE2,SPDYE2L
	nonsynonymous SNV
	NM_001031618:c.A320G:p.K107R
	　
	1
	　
	　
	　
	　
	0.01
	　
	　
	　
	　
	chr7
	102194965
	102194965
	A
	G
	het
	.
	.
	.
	165
	2
	1.20%
	A
	329
	37
	10.11%
	R
	Somatic
	4.63E-05

	intronic
	RELN
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr7
	103202405
	103202405
	C
	A
	het
	.
	.
	.
	36
	0
	0%
	C
	17
	4
	19.05%
	M
	Somatic
	0.0151515

	intronic
	RELN
	　
	　
	563;Name=lod=259
	　
	0.47
	0.47
	0.47
	rs607755
	　
	　
	　
	　
	　
	chr7
	103389954
	103389954
	A
	G
	het
	.
	.
	.
	151
	0
	0%
	A
	46
	9
	16.36%
	R
	Somatic
	4.12E-06

	intronic
	PRKAR2B
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr7
	106799845
	106799845
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	65
	0
	0%
	G
	12
	2
	14.29%
	R
	Somatic
	0.0295359

	UTR3
	DLD
	　
	　
	　
	　
	0.26
	0.26
	0.26
	rs8721
	　
	　
	　
	　
	　
	chr7
	107559722
	107559722
	A
	T
	het
	.
	.
	.
	208
	0
	0%
	A
	23
	4
	14.81%
	W
	Somatic
	1.42E-04

	exonic
	TFEC
	nonsynonymous SNV
	NM_001244583:c.A242T:p.E81V
	681;Name=lod=778
	　
	　
	　
	　
	　
	0
	0.998
	0.99754
	0.999998
	1
	chr7
	115591000
	115591000
	T
	A
	het
	.
	.
	.
	79
	0
	0%
	T
	9
	2
	18.18%
	W
	Somatic
	0.0137328

	intronic
	C7orf58
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr7
	120907222
	120907222
	A
	T
	het
	.
	.
	.
	106
	0
	0%
	A
	14
	2
	12.50%
	W
	Somatic
	0.016258

	intronic
	PTPRZ1
	　
	　
	　
	　
	0.13
	0.13
	0.13
	rs10236018
	　
	　
	　
	　
	　
	chr7
	121548780
	121548780
	A
	C
	het
	.
	.
	.
	121
	0
	0%
	A
	28
	4
	12.50%
	M
	Somatic
	0.0016384

	exonic
	CADPS2
	nonsynonymous SNV
	NM_001009571:c.G811A:p.A271T
	601;Name=lod=370
	　
	　
	　
	　
	　
	0
	　
	　
	　
	　
	chr7
	122269358
	122269358
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	62
	0
	0%
	C
	15
	2
	11.76%
	Y
	Somatic
	0.0441415

	exonic;splicing
	CADPS2;CADPS2
	nonsynonymous SNV
	NM_001009571:c.C340T:p.L114F
	488;Name=lod=128
	　
	　
	　
	　
	　
	0
	　
	　
	　
	　
	chr7
	122377122
	122377122
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	77
	0
	0%
	G
	27
	3
	10%
	R
	Somatic
	0.0204549

	exonic
	GEN1
	nonsynonymous SNV
	NM_001130009:c.A607G:p.I203V
	　
	　
	0.05
	0.05
	0.05
	rs10177628
	1
	0.004
	0.111422
	0.11796
	0.983175
	chr2
	17947927
	17947927
	A
	G
	het
	.
	.
	.
	202
	0
	0%
	A
	112
	4
	3.45%
	R
	Somatic
	0.017126

	intronic
	GRM8
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr7
	126249594
	126249594
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	55
	0
	0%
	G
	12
	2
	14.29%
	R
	Somatic
	0.0387894

	exonic
	CLCN1
	nonsynonymous SNV
	NM_000083:c.G152C:p.G51A
	　
	　
	　
	　
	　
	rs75643846
	0.13
	0.001
	0.988519
	0.016364
	0.650654
	chr7
	143013457
	143013457
	G
	C
	het
	.
	.
	.
	80
	0
	0%
	G
	248
	90
	26.63%
	S
	Somatic
	3.31E-10

	exonic
	OR2A14
	nonsynonymous SNV
	NM_001001659:c.T526C:p.F176L
	483;Name=lod=123
	　
	　
	　
	　
	　
	0.13
	0.147
	0.995387
	0.001592
	0.997836
	chr7
	143826731
	143826731
	T
	C
	het
	.
	.
	.
	38
	0
	0%
	T
	46
	36
	43.90%
	Y
	Somatic
	4.28E-08

	exonic
	ZNF467
	nonsynonymous SNV
	NM_207336:c.G973A:p.A325T
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	0.08
	0.683
	0.937199
	0.155637
	0.87285
	chr7
	149462618
	149462618
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	33
	0
	0%
	C
	11
	3
	21.43%
	Y
	Somatic
	0.0224484

	exonic
	GIMAP7
	nonsynonymous SNV
	NM_153236:c.A801T:p.E267D
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	0.12
	0.937
	0.081841
	0.04363
	0.900163
	chr7
	150217863
	150217863
	A
	T
	het
	.
	.
	.
	96
	0
	0%
	A
	12
	2
	14.29%
	W
	Somatic
	0.0151793

	exonic
	GIMAP7
	stopgain SNV
	NM_153236:c.G805T:p.E269X
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	0.09
	0.713065
	0.957345
	0.999996
	0.912164
	chr7
	150217867
	150217867
	G
	T
	het
	.
	.
	.
	104
	0
	0%
	G
	16
	2
	11.11%
	K
	Somatic
	0.0207289

	exonic
	GIMAP7
	nonsynonymous SNV
	NM_153236:c.A806T:p.E269V
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	0.01
	0.913
	0.910263
	0.289908
	0.912164
	chr7
	150217868
	150217868
	A
	T
	het
	.
	.
	.
	106
	0
	0%
	A
	16
	2
	11.11%
	W
	Somatic
	0.0200629

	exonic
	GIMAP7
	nonsynonymous SNV
	NM_153236:c.G807C:p.E269D
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	0.05
	0.854
	0.132425
	0.041261
	0.912164
	chr7
	150217869
	150217869
	G
	C
	het
	.
	.
	.
	106
	0
	0%
	G
	16
	2
	11.11%
	S
	Somatic
	0.0200629

	exonic
	NCBP1
	synonymous SNV
	NM_002486:c.G1428A:p.L476L
	　
	　
	0.13
	0.13
	0.13
	rs2297155
	　
	　
	　
	　
	　
	chr9
	100420976
	100420976
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	177
	0
	0%
	G
	112
	4
	3.45%
	R
	Somatic
	0.0238011

	exonic
	PAXIP1
	nonsynonymous SNV
	NM_007349:c.G2191C:p.A731P
	613;Name=lod=412
	　
	　
	　
	　
	　
	0.03
	　
	　
	　
	　
	chr7
	154753295
	154753295
	C
	G
	het
	.
	.
	.
	56
	0
	0%
	C
	14
	2
	12.50%
	S
	Somatic
	0.0469484

	splicing
	CSMD1(NM_033225:exon38:c.5725+1G>A)
	　
	　
	457;Name=lod=96
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr8
	3038631
	3038631
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	56
	0
	0%
	C
	35
	4
	10.26%
	Y
	Somatic
	0.0258363

	intergenic
	FAM90A8(dist=7395),FAM90A19(dist=4891)
	　
	　
	　
	0.99
	　
	　
	　
	　
	0.34
	　
	　
	　
	　
	chr8
	7606313
	7606313
	A
	C
	het
	.
	.
	.
	39
	0
	0%
	A
	38
	5
	11.63%
	M
	Somatic
	0.0352789

	exonic
	FAM90A10
	synonymous SNV
	NM_001164447:c.T699C:p.P233P
	　
	0.99
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr8
	7628814
	7628814
	T
	C
	het
	.
	.
	.
	53
	1
	1.85%
	T
	44
	7
	13.73%
	Y
	Somatic
	0.0247064

	exonic
	C8orf74
	nonsynonymous SNV
	NM_001040032:c.C568T:p.R190C
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	0.02
	　
	　
	　
	　
	chr8
	10555435
	10555435
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	58
	0
	0%
	C
	12
	2
	14.29%
	Y
	Somatic
	0.0356025

	intronic
	ITGB1
	　
	　
	　
	　
	0.1
	0.1
	0.1
	rs4587680
	　
	　
	　
	　
	　
	chr10
	33200782
	33200782
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	205
	0
	0%
	C
	113
	4
	3.42%
	Y
	Somatic
	0.0168634

	UTR3
	TNFRSF10D
	　
	　
	　
	　
	0.03
	0.03
	0.03
	rs78341389
	　
	　
	　
	　
	　
	chr8
	22995324
	22995324
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	70
	0
	0%
	C
	14
	3
	17.65%
	Y
	Somatic
	0.0064154

	exonic;splicing
	PBK;PBK
	nonsynonymous SNV
	NM_018492:c.T154A:p.S52T
	547;Name=lod=222
	　
	　
	　
	　
	　
	0.12
	0.786
	0.998781
	0.98558
	0.999831
	chr8
	27680721
	27680721
	A
	T
	het
	.
	.
	.
	121
	0
	0%
	A
	15
	2
	11.76%
	W
	Somatic
	0.014387

	exonic
	C8orf80
	nonsynonymous SNV
	NM_001010906:c.T2093G:p.V698G
	477;Name=lod=116
	　
	　
	　
	　
	　
	0.01
	　
	　
	　
	　
	chr8
	27886844
	27886844
	A
	C
	het
	.
	.
	.
	24
	0
	0%
	A
	30
	6
	16.67%
	M
	Somatic
	0.0389061

	intronic
	HOOK3
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr8
	42785241
	42785241
	G
	T
	het
	.
	.
	.
	131
	0
	0%
	G
	17
	2
	10.53%
	K
	Somatic
	0.015302

	intronic
	SNTG1
	　
	　
	521;Name=lod=175
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr8
	51503431
	51503431
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	66
	0
	0%
	C
	17
	2
	10.53%
	Y
	Somatic
	0.0478992

	intronic
	CA8
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr8
	61178432
	61178432
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	88
	0
	0%
	G
	11
	2
	15.38%
	R
	Somatic
	0.0154455

	intronic
	RAB2A
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr8
	61471346
	61471346
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	55
	0
	0%
	C
	11
	2
	15.38%
	Y
	Somatic
	0.0342406

	exonic
	CHD7
	synonymous SNV
	NM_017780:c.G3399A:p.T1133T
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr8
	61741242
	61741242
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	53
	0
	0%
	G
	26
	3
	10.34%
	R
	Somatic
	0.0412602

	splicing
	ASPH(NM_001164750:exon22:c.1540-2A>G,NM_004318:exon22:c.1627-2A>G)
	　
	　
	565;Name=lod=263
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr8
	62460769
	62460769
	T
	C
	het
	.
	.
	.
	123
	0
	0%
	T
	17
	2
	10.53%
	Y
	Somatic
	0.0170812

	intronic
	C8orf44-SGK3,SGK3
	　
	　
	243;Name=lod=13
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr8
	67759624
	67759624
	A
	T
	het
	.
	.
	.
	62
	0
	0%
	A
	16
	2
	11.11%
	W
	Somatic
	0.0484177

	exonic
	CRISPLD1
	nonsynonymous SNV
	NM_031461:c.G704A:p.C235Y
	612;Name=lod=410
	　
	　
	　
	　
	　
	0
	0.999
	0.999438
	0.995904
	0.999999
	chr8
	75927124
	75927124
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	89
	0
	0%
	G
	34
	4
	10.53%
	R
	Somatic
	0.0071425

	intronic
	CRISPLD1
	　
	　
	618;Name=lod=432
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr8
	75937778
	75937778
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	98
	0
	0%
	C
	16
	2
	11.11%
	Y
	Somatic
	0.0229385

	downstream
	SLC10A5
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr8
	82605806
	82605806
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	70
	0
	0%
	G
	16
	2
	11.11%
	R
	Somatic
	0.0399687

	exonic
	PSKH2
	nonsynonymous SNV
	NM_033126:c.G53T:p.W18L
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	0.4
	0
	0.146545
	0.023603
	0.638363
	chr8
	87081799
	87081799
	C
	A
	het
	.
	.
	.
	48
	0
	0%
	C
	12
	2
	14.29%
	M
	Somatic
	0.0481227

	exonic
	CNBD1
	nonsynonymous SNV
	NM_173538:c.C131T:p.A44V
	431;Name=lod=75
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr8
	87899812
	87899812
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	46
	0
	0%
	C
	8
	2
	20%
	Y
	Somatic
	0.0292208

	exonic
	RGS22
	synonymous SNV
	NM_015668:c.T2211A:p.I737I
	560;Name=lod=252
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr8
	101020753
	101020753
	A
	T
	het
	.
	.
	.
	101
	2
	1.94%
	A
	33
	8
	19.51%
	W
	Somatic
	7.02E-04

	intronic
	NUDCD1
	　
	　
	　
	　
	0.4
	0.4
	0.4
	rs2980617
	　
	　
	　
	　
	　
	chr8
	110301951
	110301951
	C
	A
	het
	.
	.
	.
	66
	0
	0%
	C
	14
	2
	12.50%
	M
	Somatic
	0.0361337

	exonic
	PKHD1L1
	nonsynonymous SNV
	NM_177531:c.T6983A:p.V2328E
	526;Name=lod=183
	　
	　
	　
	　
	　
	0
	　
	　
	　
	　
	chr8
	110468599
	110468599
	T
	A
	het
	.
	.
	.
	71
	0
	0%
	T
	17
	2
	10.53%
	W
	Somatic
	0.0426966

	intronic
	DSCC1
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr8
	120862789
	120862789
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	50
	0
	0%
	G
	9
	2
	18.18%
	R
	Somatic
	0.0300546

	intronic
	WDR67
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr8
	124154711
	124154711
	T
	A
	het
	.
	.
	.
	65
	1
	1.52%
	T
	12
	3
	20%
	W
	Somatic
	0.0188701

	intronic
	ZC3H3
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr8
	144557774
	144557774
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	36
	0
	0%
	C
	17
	3
	15%
	Y
	Somatic
	0.0411255

	intronic
	SCRIB
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr8
	144874822
	144874822
	T
	G
	het
	.
	.
	.
	44
	0
	0%
	T
	23
	3
	11.54%
	K
	Somatic
	0.0474973

	exonic
	BOP1
	nonsynonymous SNV
	NM_015201:c.A829C:p.T277P
	　
	1
	　
	　
	　
	　
	0.3
	0
	0.162918
	0.917123
	0.977359
	chr8
	145488363
	145488363
	T
	G
	het
	.
	.
	.
	38
	0
	0%
	T
	19
	3
	13.64%
	K
	Somatic
	0.0450029

	intronic
	KANK1
	　
	　
	395;Name=lod=54
	　
	　
	　
	　
	rs76738278
	　
	　
	　
	　
	　
	chr9
	740787
	740787
	T
	A
	het
	.
	.
	.
	38
	0
	0%
	T
	31
	4
	11.43%
	W
	Somatic
	0.048106

	intronic
	AK3
	　
	　
	　
	　
	0.2
	0.2
	0.2
	rs2274821
	　
	　
	　
	　
	　
	chr9
	4722462
	4722462
	C
	A
	het
	.
	.
	.
	48
	0
	0%
	C
	36
	4
	10%
	M
	Somatic
	0.0391914

	intronic
	ZDHHC21
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr9
	14639866
	14639866
	T
	A
	het
	.
	.
	.
	71
	0
	0%
	T
	10
	2
	16.67%
	W
	Somatic
	0.0193947

	exonic
	DNAJA1
	nonsynonymous SNV
	NM_001539:c.A754T:p.T252S
	670;Name=lod=707
	　
	　
	　
	　
	　
	0.46
	0.036
	0.997877
	0.986228
	1
	chr9
	33034324
	33034324
	A
	T
	het
	.
	.
	.
	69
	0
	0%
	A
	18
	2
	10%
	W
	Somatic
	0.0485189

	intergenic
	KIAA1539(dist=32650),UNC13B(dist=13446)
	　
	　
	　
	0.97
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr9
	35148543
	35148543
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	101
	2
	1.94%
	G
	37
	5
	11.90%
	R
	Somatic
	0.0218166

	intronic
	CNTNAP3
	　
	　
	　
	0.99
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr9
	39086870
	39086870
	T
	A
	het
	.
	.
	.
	91
	0
	0%
	T
	13
	2
	13.33%
	W
	Somatic
	0.0188679

	intergenic
	CNTNAP3B(dist=157544),FAM27C(dist=910219)
	　
	　
	　
	0.98
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr9
	44080017
	44080017
	C
	A
	het
	.
	.
	.
	73
	1
	1.35%
	C
	42
	6
	12.50%
	M
	Somatic
	0.0146561

	intronic
	ANKRD20A1,ANKRD20A3
	　
	　
	　
	0.99
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr9
	67945275
	67945275
	A
	G
	het
	.
	.
	.
	99
	0
	0%
	A
	17
	2
	10.53%
	R
	Somatic
	0.0247718

	exonic
	ANKRD20A1,ANKRD20A3
	nonsynonymous SNV
	NM_001012419:c.G1447C:p.V483L
	　
	0.99
	　
	　
	　
	rs2982946
	1
	0.036
	0.210848
	3.91E-04
	0.654467
	chr9
	67966723
	67966723
	G
	C
	het
	.
	.
	.
	40
	0
	0%
	G
	9
	3
	25%
	S
	Somatic
	0.0099548

	exonic
	ANKRD20A4
	nonsynonymous SNV
	NM_001098805:c.G1420A:p.V474I
	289;Name=lod=20
	0.99
	　
	　
	　
	　
	0.49
	0.009
	0.978573
	2.10E-05
	0.82818
	chr9
	69421956
	69421956
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	70
	0
	0%
	G
	14
	2
	12.50%
	R
	Somatic
	0.0328317

	intergenic
	FOXD4L5(dist=3310),FOXD4L4(dist=244498)
	　
	　
	583;Name=lod=312
	1
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr9
	70182125
	70182125
	A
	G
	het
	.
	.
	.
	121
	0
	0%
	A
	32
	6
	15.79%
	R
	Somatic
	1.35E-04

	exonic
	CEP78
	nonsynonymous SNV
	NM_001098802:c.G913A:p.V305I
	567;Name=lod=270
	　
	　
	　
	　
	　
	1
	　
	　
	　
	　
	chr9
	80863227
	80863227
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	87
	0
	0%
	G
	13
	2
	13.33%
	R
	Somatic
	0.0203844

	intronic
	FRMD3
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr9
	85950597
	85950597
	A
	T
	het
	.
	.
	.
	51
	0
	0%
	A
	12
	2
	14.29%
	W
	Somatic
	0.04375

	exonic
	NOL8
	nonsynonymous SNV
	NM_017948:c.G3397A:p.V1133I
	378;Name=lod=46
	　
	　
	　
	　
	　
	0.25
	　
	　
	　
	　
	chr9
	95060595
	95060595
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	49
	0
	0%
	C
	10
	2
	16.67%
	Y
	Somatic
	0.0360656

	exonic
	ZNF510
	nonsynonymous SNV
	NM_014930:c.T1778C:p.I593T
	507;Name=lod=154
	　
	　
	　
	　
	rs142040758
	0.43
	0.714
	0.945428
	0.003657
	0.890647
	chr9
	99521334
	99521334
	A
	G
	het
	.
	.
	.
	329
	6
	1.79%
	A
	125
	17
	11.97%
	R
	Somatic
	9.45E-06

	exonic
	ZNF883
	nonsynonymous SNV
	NM_001101338:c.C1078T:p.H360Y
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr9
	115759462
	115759462
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	107
	1
	0.93%
	G
	32
	4
	11.11%
	R
	Somatic
	0.0140096

	exonic
	ZNF883
	synonymous SNV
	NM_001101338:c.T1077C:p.C359C
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr9
	115759463
	115759463
	A
	G
	het
	.
	.
	.
	107
	1
	0.93%
	A
	32
	4
	11.11%
	R
	Somatic
	0.0140096

	intronic
	CNTRL
	　
	　
	　
	　
	0.13
	0.13
	0.13
	rs3736854
	　
	　
	　
	　
	　
	chr9
	123916976
	123916976
	T
	C
	het
	.
	.
	.
	58
	0
	0%
	T
	10
	2
	16.67%
	Y
	Somatic
	0.0273292

	exonic
	GSN
	nonsynonymous SNV
	NM_000177:c.A1687C:p.T563P
	572;Name=lod=282
	　
	　
	　
	　
	　
	0
	0.001
	0.99793
	0.994097
	0.999991
	chr9
	124088907
	124088907
	A
	C
	het
	.
	.
	.
	22
	0
	0%
	A
	23
	6
	20.69%
	M
	Somatic
	0.0263761

	exonic
	DENND1A
	nonsynonymous SNV
	NM_020946:c.G2783A:p.R928H
	504;Name=lod=149
	　
	　
	　
	　
	　
	0
	0.922
	0.997629
	0.214816
	0.99238
	chr9
	126143958
	126143958
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	28
	0
	0%
	C
	8
	3
	27.27%
	Y
	Somatic
	0.0180545

	exonic
	SCAI
	nonsynonymous SNV
	NM_001144877:c.G109A:p.A37T
	591;Name=lod=337
	　
	0.25
	0.25
	0.25
	rs589292
	0.86
	0.242
	0.975284
	5.30E-04
	0.99647
	chr9
	127818276
	127818276
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	84
	0
	0%
	C
	23
	3
	11.54%
	Y
	Somatic
	0.0120471

	intronic
	SETX
	　
	　
	　
	　
	0.37
	0.37
	0.37
	rs2296872
	　
	　
	　
	　
	　
	chr9
	135187128
	135187128
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	66
	0
	0%
	G
	19
	3
	13.64%
	R
	Somatic
	0.0140337

	exonic
	SETX
	synonymous SNV
	NM_015046:c.T2613C:p.N871N
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr9
	135204372
	135204372
	A
	G
	het
	.
	.
	.
	96
	0
	0%
	A
	14
	2
	12.50%
	R
	Somatic
	0.019305

	intronic
	CAST
	　
	　
	　
	　
	0.4
	0.4
	0.4
	rs27654
	　
	　
	　
	　
	　
	chr5
	96093222
	96093222
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	211
	0
	0%
	G
	141
	5
	3.42%
	R
	Somatic
	0.0109795

	exonic
	TUBB8
	synonymous SNV
	NM_177987:c.C751A:p.R251R
	849;Name=lod=3750
	0.97
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr10
	93581
	93581
	G
	T
	het
	.
	.
	.
	60
	1
	1.64%
	G
	79
	14
	15.05%
	K
	Somatic
	0.0039999

	intronic
	DIP2C
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr10
	323561
	323561
	C
	A
	het
	.
	.
	.
	68
	0
	0%
	C
	17
	2
	10.53%
	M
	Somatic
	0.0457097

	intronic
	WDR37
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr10
	1139465
	1139465
	A
	G
	het
	.
	.
	.
	50
	0
	0%
	A
	9
	2
	18.18%
	R
	Somatic
	0.0300546

	exonic
	ADARB2
	nonsynonymous SNV
	NM_018702:c.T1280G:p.V427G
	621;Name=lod=447
	　
	　
	　
	　
	　
	0.09
	0.463
	0.998833
	0.999984
	1
	chr10
	1284275
	1284275
	A
	C
	het
	.
	.
	.
	28
	0
	0%
	A
	13
	3
	18.75%
	M
	Somatic
	0.0422833

	intronic
	FAM208B
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr10
	5788109
	5788109
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	75
	0
	0%
	G
	17
	3
	15%
	R
	Somatic
	0.0082361

	intronic
	TRDMT1
	　
	　
	　
	　
	0.41
	0.41
	0.41
	rs17464824
	　
	　
	　
	　
	　
	chr10
	17210822
	17210822
	A
	C
	het
	.
	.
	.
	55
	0
	0%
	A
	13
	2
	13.33%
	M
	Somatic
	0.0434783

	UTR3
	VIM
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr10
	17279289
	17279289
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	78
	0
	0%
	G
	17
	2
	10.53%
	R
	Somatic
	0.0367268

	UTR3
	VIM
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr10
	17279290
	17279290
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	78
	0
	0%
	C
	16
	2
	11.11%
	Y
	Somatic
	0.0335526

	intronic
	PRTFDC1
	　
	　
	　
	　
	0.41
	0.41
	0.41
	rs1326192
	　
	　
	　
	　
	　
	chr10
	25140411
	25140411
	G
	C
	het
	.
	.
	.
	75
	1
	1.32%
	G
	30
	4
	11.76%
	S
	Somatic
	0.031071

	intronic
	GAD2
	　
	　
	　
	　
	0.05
	0.05
	0.05
	rs2839677
	　
	　
	　
	　
	　
	chr10
	26534937
	26534937
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	47
	0
	0%
	C
	22
	3
	12%
	Y
	Somatic
	0.0385647

	intronic
	MTPAP
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr10
	30630602
	30630602
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	87
	1
	1.14%
	G
	45
	6
	11.76%
	R
	Somatic
	0.0099676

	intronic
	C10orf68
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr10
	33140915
	33140915
	A
	G
	het
	.
	.
	.
	104
	0
	0%
	A
	19
	3
	13.64%
	R
	Somatic
	0.0047312

	intronic
	ITGB1
	　
	　
	556;Name=lod=243
	　
	0.5
	0.5
	0.5
	rs2153875
	　
	　
	　
	　
	　
	chr10
	33190567
	33190567
	C
	A
	het
	.
	.
	.
	128
	0
	0%
	C
	28
	4
	12.50%
	M
	Somatic
	0.0013676

	exonic
	CUL2
	nonsynonymous SNV
	NM_001198777:c.C1420T:p.H474Y
	691;Name=lod=860
	　
	　
	　
	　
	　
	0
	1
	0.999797
	0.999908
	1
	chr10
	35318535
	35318535
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	65
	0
	0%
	G
	23
	3
	11.54%
	R
	Somatic
	0.0214018

	intronic
	ANKRD30A
	　
	　
	　
	0.93
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr10
	37506615
	37506615
	A
	T
	het
	.
	.
	.
	103
	0
	0%
	A
	13
	2
	13.33%
	W
	Somatic
	0.0152108

	intronic
	ANKRD30A
	　
	　
	　
	0.93
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr10
	37506616
	37506616
	A
	T
	het
	.
	.
	.
	106
	0
	0%
	A
	12
	2
	14.29%
	W
	Somatic
	0.0127451

	exonic
	RANBP6
	synonymous SNV
	NM_012416:c.A597G:p.T199T
	710;Name=lod=1021
	　
	0.12
	0.12
	0.12
	rs343500
	　
	　
	　
	　
	　
	chr9
	6015011
	6015011
	T
	C
	het
	stomach
	carcinoma
	adenocarcinoma
	205
	0
	0%
	T
	113
	4
	3.42%
	Y
	Somatic
	0.0168634

	intergenic
	PTPN20A(dist=86387),BMS1P5(dist=10223)
	　
	　
	483;Name=lod=122
	1
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr10
	46727390
	46727390
	C
	A
	het
	.
	.
	.
	53
	0
	0%
	C
	13
	2
	13.33%
	M
	Somatic
	0.0460931

	exonic
	FBN1
	synonymous SNV
	NM_000138:c.T1875C:p.N625N
	505;Name=lod=150
	　
	0.3
	0.3
	0.3
	rs25458
	　
	　
	　
	　
	　
	chr15
	48797307
	48797307
	A
	G
	het
	.
	.
	.
	200
	0
	0%
	A
	142
	5
	3.40%
	R
	Somatic
	0.0131117

	exonic
	ZNF488
	synonymous SNV
	NM_153034:c.C258A:p.G86G
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr10
	48370790
	48370790
	C
	A
	het
	.
	.
	.
	56
	0
	0%
	C
	32
	4
	11.11%
	M
	Somatic
	0.0210815

	intergenic
	BMS1P5(dist=135518),FAM25C(dist=115226)
	　
	　
	358;Name=lod=38
	1
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr10
	49088147
	49088147
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	61
	0
	0%
	G
	16
	2
	11.11%
	R
	Somatic
	0.0496592

	intronic
	FRMPD2
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr10
	49392782
	49392782
	T
	A
	het
	.
	.
	.
	54
	0
	0%
	T
	13
	2
	13.33%
	W
	Somatic
	0.044757

	intronic
	UBE2D1
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr10
	60128456
	60128456
	T
	A
	het
	.
	.
	.
	123
	0
	0%
	T
	16
	2
	11.11%
	W
	Somatic
	0.0155015

	exonic
	BICC1
	nonsynonymous SNV
	NM_001080512:c.A1609C:p.T537P
	531;Name=lod=191
	　
	　
	　
	　
	　
	0.15
	0.008
	0.762332
	0.13295
	0.999774
	chr10
	60558896
	60558896
	A
	C
	het
	.
	.
	.
	74
	1
	1.33%
	A
	35
	4
	10.26%
	M
	Somatic
	0.045943

	exonic
	CCDC6
	nonsynonymous SNV
	NM_005436:c.C33G:p.D11E
	661;Name=lod=647
	　
	　
	　
	　
	　
	0
	0.963
	0.999344
	0.970124
	0.999816
	chr10
	61666150
	61666150
	G
	C
	het
	.
	.
	.
	68
	0
	0%
	G
	24
	3
	11.11%
	S
	Somatic
	0.0211321

	exonic
	ANK3
	nonsynonymous SNV
	NM_001149:c.A947G:p.Q316R
	588;Name=lod=326
	　
	　
	　
	　
	　
	0
	0.99
	0.998408
	0
	0.999389
	chr10
	61846638
	61846638
	T
	C
	het
	.
	.
	.
	61
	0
	0%
	T
	14
	2
	12.50%
	Y
	Somatic
	0.0410116

	intronic
	SAR1A
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr10
	71921322
	71921322
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	58
	0
	0%
	G
	26
	3
	10.34%
	R
	Somatic
	0.0344733

	exonic
	PRF1
	nonsynonymous SNV
	NM_001083116:c.A596C:p.D199A
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	0.76
	0
	0.069178
	0.303513
	0.382521
	chr10
	72358881
	72358881
	T
	G
	het
	.
	.
	.
	51
	1
	1.92%
	T
	68
	9
	11.69%
	K
	Somatic
	0.0385743

	intronic
	VDAC2
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr10
	76979054
	76979054
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	32
	0
	0%
	C
	12
	4
	25%
	Y
	Somatic
	0.0093535

	exonic
	ZNF503
	nonsynonymous SNV
	NM_032772:c.A1808C:p.H603P
	667;Name=lod=686
	　
	　
	　
	　
	　
	0
	0.999
	0.996477
	0.999981
	1
	chr10
	77158640
	77158640
	T
	G
	het
	.
	.
	.
	22
	0
	0%
	T
	17
	4
	19.05%
	K
	Somatic
	0.0484969

	exonic
	DNAH11
	nonsynonymous SNV
	NM_003777:c.C11555T:p.P3852L
	565;Name=lod=263
	　
	　
	　
	　
	　
	1
	　
	　
	　
	　
	chr7
	21906124
	21906124
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	196
	0
	0%
	C
	114
	4
	3.39%
	Y
	Somatic
	0.0193123

	intronic
	PANK1
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr10
	91348552
	91348552
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	74
	0
	0%
	G
	15
	2
	11.76%
	R
	Somatic
	0.0332112

	splicing
	KIF20B(NM_016195:exon32:c.5123-2A>T)
	　
	　
	479;Name=lod=118
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr10
	91532444
	91532444
	A
	T
	het
	.
	.
	.
	89
	0
	0%
	A
	10
	2
	16.67%
	W
	Somatic
	0.0130693

	exonic
	CYP2C19
	synonymous SNV
	NM_000769:c.G681A:p.P227P
	　
	　
	0.2
	0.2
	0.2
	rs4244285
	　
	　
	　
	　
	　
	chr10
	96541616
	96541616
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	166
	2
	1.19%
	G
	31
	4
	11.43%
	R
	Somatic
	0.0087647

	exonic
	ZNF518A
	nonsynonymous SNV
	NM_014803:c.A2753G:p.Q918R
	243;Name=lod=13
	　
	　
	　
	　
	　
	0.07
	　
	　
	　
	　
	chr10
	97918832
	97918832
	A
	G
	het
	.
	.
	.
	107
	0
	0%
	A
	26
	3
	10.34%
	R
	Somatic
	0.0089113

	intronic
	SLIT1
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr10
	98806575
	98806575
	A
	G
	het
	.
	.
	.
	45
	0
	0%
	A
	61
	8
	11.59%
	R
	Somatic
	0.0151933

	exonic
	CRTAC1,GOLGA7B
	nonsynonymous SNV
	NM_018058:c.A1855C:p.T619P
	304;Name=lod=23
	　
	　
	　
	　
	　
	0.06
	0.048
	0.033726
	0.002531
	0.571864
	chr10
	99625436
	99625436
	T
	G
	het
	lung
	carcinoma
	adenocarcinoma
	57
	1
	1.72%
	T
	34
	7
	17.07%
	K
	Somatic
	0.0081746

	exonic
	CRTAC1,GOLGA7B
	stoploss SNV
	NM_001010917:c.T502G:p.X168G
	535;Name=lod=199
	　
	　
	　
	　
	　
	0
	0.413357
	0.995377
	0
	0.858014
	chr10
	99625455
	99625455
	T
	G
	het
	.
	.
	.
	50
	0
	0%
	T
	23
	3
	11.54%
	K
	Somatic
	0.0369844

	exonic
	DNMBP
	synonymous SNV
	NM_015221:c.A1905C:p.P635P
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr10
	101715326
	101715326
	T
	G
	het
	.
	.
	.
	32
	0
	0%
	T
	90
	14
	13.46%
	K
	Somatic
	0.0187082

	exonic
	MXI1
	nonsynonymous SNV
	NM_005962:c.C212A:p.T71K
	523;Name=lod=178
	　
	　
	　
	　
	　
	0
	0.986
	0.999018
	0.995822
	1
	chr10
	112004591
	112004591
	C
	A
	het
	.
	.
	.
	70
	0
	0%
	C
	24
	3
	11.11%
	M
	Somatic
	0.0198386

	intronic
	SMC3
	　
	　
	　
	　
	0.15
	0.15
	0.15
	rs2275570
	　
	　
	　
	　
	　
	chr10
	112341636
	112341636
	A
	C
	het
	.
	.
	.
	74
	0
	0%
	A
	17
	2
	10.53%
	M
	Somatic
	0.0399719

	exonic
	ATRNL1
	nonsynonymous SNV
	NM_207303:c.C1363T:p.L455F
	543;Name=lod=215
	　
	　
	　
	　
	　
	0.17
	0
	0.998504
	0.545168
	0.996641
	chr10
	116975469
	116975469
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	78
	0
	0%
	C
	17
	2
	10.53%
	Y
	Somatic
	0.0367268

	exonic
	PDZD8
	nonsynonymous SNV
	NM_173791:c.T587G:p.V196G
	688;Name=lod=830
	　
	　
	　
	　
	　
	0.01
	0.903
	0.997042
	0.493381
	0.964677
	chr10
	119134152
	119134152
	A
	C
	het
	.
	.
	.
	24
	0
	0%
	A
	7
	3
	30%
	M
	Somatic
	0.0200535

	exonic
	WDR11
	synonymous SNV
	NM_018117:c.C891T:p.C297C
	498;Name=lod=141
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr10
	122625153
	122625153
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	126
	1
	0.79%
	C
	23
	3
	11.54%
	Y
	Somatic
	0.0157259

	intronic
	NSMCE4A
	　
	　
	551;Name=lod=232
	　
	0.12
	0.12
	0.12
	rs41287994
	　
	　
	　
	　
	　
	chr10
	123719928
	123719928
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	70
	0
	0%
	C
	24
	3
	11.11%
	Y
	Somatic
	0.0198386

	exonic
	TACC2
	nonsynonymous SNV
	NM_006997:c.G310A:p.E104K
	525;Name=lod=182
	　
	　
	　
	　
	　
	0
	0.98
	0.999606
	0.969841
	0.999085
	chr10
	123970016
	123970016
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	34
	0
	0%
	G
	43
	7
	14%
	R
	Somatic
	0.0220526

	exonic
	GBP3
	nonsynonymous SNV
	NM_018284:c.G310A:p.V104I
	485;Name=lod=125
	　
	　
	　
	　
	　
	0.06
	0.018
	0.909224
	0.004742
	0.999976
	chr1
	89480978
	89480978
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	185
	0
	0%
	C
	117
	4
	3.31%
	Y
	Somatic
	0.0237169

	exonic
	DUX2,DUX4,DUX4L3,DUX4L5,DUX4L6,DUX4L7
	synonymous SNV
	NM_001127387:c.C1131G:p.P377P
	563;Name=lod=258
	1
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr10
	135481602
	135481602
	C
	G
	het
	.
	.
	.
	43
	0
	0%
	C
	14
	3
	17.65%
	S
	Somatic
	0.0198714

	exonic
	PSD3
	synonymous SNV
	NM_015310:c.A915G:p.E305E
	479;Name=lod=118
	　
	0.27
	0.27
	0.27
	rs13273954
	　
	　
	　
	　
	　
	chr8
	18729459
	18729459
	T
	C
	het
	.
	.
	.
	153
	0
	0%
	T
	118
	4
	3.28%
	Y
	Somatic
	0.0376755

	intronic
	B4GALNT4
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr11
	373423
	373423
	A
	C
	het
	.
	.
	.
	32
	0
	0%
	A
	26
	7
	21.21%
	M
	Somatic
	0.0061363

	splicing
	CTR9(NM_014633:exon12:c.1414-1G>C)
	　
	　
	490;Name=lod=131
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr11
	10786094
	10786094
	G
	C
	het
	.
	.
	.
	68
	0
	0%
	G
	18
	2
	10%
	S
	Somatic
	0.0496343

	exonic;splicing
	ZDHHC13;ZDHHC13
	nonsynonymous SNV
	NM_019028:c.A296G:p.K99R
	595;Name=lod=350
	　
	0.61
	0.61
	0.61
	rs2271001
	0.13
	　
	　
	　
	　
	chr11
	19167850
	19167850
	A
	G
	het
	.
	.
	.
	82
	0
	0%
	A
	32
	4
	11.11%
	R
	Somatic
	0.0076761

	exonic
	DCDC5
	stopgain SNV
	NM_020869:c.A1759T:p.R587X
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	1
	　
	　
	　
	　
	chr11
	30925101
	30925101
	T
	A
	het
	.
	.
	.
	39
	0
	0%
	T
	9
	2
	18.18%
	W
	Somatic
	0.044898

	UTR5
	DCDC5
	　
	　
	395;Name=lod=54
	　
	　
	　
	　
	　
	0.01
	　
	　
	　
	　
	chr11
	30974111
	30974111
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	42
	0
	0%
	C
	10
	2
	16.67%
	Y
	Somatic
	0.0461216

	exonic
	CAPRIN1
	nonsynonymous SNV
	NM_005898:c.A13C:p.T5P
	510;Name=lod=158
	　
	　
	　
	　
	　
	0.2
	0.536364
	0.993691
	0.116749
	0.874072
	chr11
	34073980
	34073980
	A
	C
	het
	.
	.
	.
	71
	1
	1.39%
	A
	45
	7
	13.46%
	M
	Somatic
	0.0094332

	exonic
	DGKZ
	nonsynonymous SNV
	NM_001199268:c.T1025C:p.L342P
	538;Name=lod=204
	　
	　
	　
	　
	　
	0
	0.999
	0.996336
	0.999999
	0.999999
	chr11
	46394343
	46394343
	T
	C
	het
	.
	.
	.
	38
	0
	0%
	T
	29
	4
	12.12%
	Y
	Somatic
	0.0421146

	intronic
	MADD
	　
	　
	435;Name=lod=78
	　
	0.21
	0.21
	0.21
	rs58023804
	　
	　
	　
	　
	　
	chr11
	47312374
	47312374
	A
	G
	het
	.
	.
	.
	67
	0
	0%
	A
	27
	3
	10%
	R
	Somatic
	0.0275366

	exonic
	TTC9C
	nonsynonymous SNV
	NM_173810:c.C436T:p.R146W
	544;Name=lod=216
	　
	　
	　
	　
	rs146915590
	0
	1
	0.231723
	0.758488
	0.779453
	chr11
	62505774
	62505774
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	41
	0
	0%
	C
	33
	4
	10.81%
	Y
	Somatic
	0.0463011

	exonic
	TAF6L
	nonsynonymous SNV
	NM_006473:c.G1817C:p.R606P
	548;Name=lod=226
	　
	　
	　
	　
	　
	0.01
	0.97
	0.999386
	0.705565
	0.999994
	chr11
	62554716
	62554716
	G
	C
	het
	.
	.
	.
	38
	0
	0%
	G
	52
	6
	10.34%
	S
	Somatic
	0.0436605

	exonic
	BAD
	nonsynonymous SNV
	NM_004322:c.G267C:p.E89D
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	0.34
	0.008
	0.059837
	0.030151
	0.99966
	chr11
	64039196
	64039196
	C
	G
	het
	.
	.
	.
	20
	0
	0%
	C
	9
	3
	25%
	S
	Somatic
	0.0443548

	exonic
	PCNXL3
	nonsynonymous SNV
	NM_032223:c.A5500G:p.N1834D
	492;Name=lod=133
	　
	　
	　
	　
	　
	0.01
	　
	　
	　
	　
	chr11
	65403685
	65403685
	A
	G
	het
	.
	.
	.
	15
	0
	0%
	A
	11
	5
	31.25%
	R
	Somatic
	0.0257076

	exonic
	PACS1
	nonsynonymous SNV
	NM_018026:c.A178C:p.T60P
	657;Name=lod=622
	　
	　
	　
	　
	　
	0.03
	0.467101
	0.989161
	0.00129
	0.855422
	chr11
	65838135
	65838135
	A
	C
	het
	.
	.
	.
	25
	0
	0%
	A
	10
	3
	23.08%
	M
	Somatic
	0.0339023

	ncRNA_exonic
	FAM86C2P
	　
	　
	　
	0.96
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr11
	67559927
	67559927
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	38
	0
	0%
	C
	81
	10
	10.99%
	Y
	Somatic
	0.0261353

	UTR5
	PHOX2A
	　
	　
	709;Name=lod=1013
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr11
	71955054
	71955054
	C
	G
	het
	.
	.
	.
	27
	0
	0%
	C
	30
	6
	16.67%
	S
	Somatic
	0.028667

	intronic
	ATG16L2
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr11
	72533614
	72533614
	A
	C
	het
	.
	.
	.
	34
	0
	0%
	A
	33
	5
	13.16%
	M
	Somatic
	0.0358747

	intronic
	P4HA3
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr11
	73984657
	73984657
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	81
	1
	1.22%
	G
	34
	4
	10.53%
	R
	Somatic
	0.0343942

	exonic;splicing
	UVRAG;UVRAG
	nonsynonymous SNV
	NM_003369:c.A700G:p.K234E
	613;Name=lod=415
	　
	　
	　
	　
	　
	0.17
	0.063
	0.999208
	0.996761
	1
	chr11
	75694431
	75694431
	A
	G
	het
	.
	.
	.
	112
	0
	0%
	A
	14
	2
	12.50%
	R
	Somatic
	0.0147638

	intronic
	FOLH1B
	　
	　
	635;Name=lod=510
	0.97
	0.04
	0.04
	0.04
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr11
	89392897
	89392897
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	113
	0
	0%
	G
	33
	4
	10.81%
	R
	Somatic
	0.0032598

	exonic
	FOLH1B
	synonymous SNV
	NM_153696:c.C456T:p.Y152Y
	568;Name=lod=271
	0.97
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr11
	89413784
	89413784
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	79
	0
	0%
	C
	17
	2
	10.53%
	Y
	Somatic
	0.0359773

	UTR3
	MRE11A
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr11
	94153261
	94153261
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	113
	0
	0%
	C
	17
	2
	10.53%
	Y
	Somatic
	0.0197779

	exonic
	PGR
	stopgain SNV
	NM_000926:c.C1792T:p.Q598X
	690;Name=lod=851
	　
	　
	　
	　
	　
	0.03
	0.735514
	0.999719
	1
	1
	chr11
	100962605
	100962605
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	85
	0
	0%
	G
	16
	2
	11.11%
	R
	Somatic
	0.0291262

	exonic
	ANGPTL5
	nonsynonymous SNV
	NM_178127:c.A685C:p.K229Q
	577;Name=lod=296
	　
	　
	　
	　
	　
	0.03
	0.988
	0.997442
	0.997756
	1
	chr11
	101765772
	101765772
	T
	G
	het
	.
	.
	.
	77
	0
	0%
	T
	17
	2
	10.53%
	K
	Somatic
	0.0375

	intronic
	MMP12
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr11
	102736705
	102736705
	A
	G
	het
	.
	.
	.
	84
	0
	0%
	A
	13
	2
	13.33%
	R
	Somatic
	0.021645

	exonic
	DYNC2H1
	nonsynonymous SNV
	NM_001377:c.G12578A:p.R4193H
	540;Name=lod=208
	　
	　
	　
	　
	　
	0
	　
	　
	　
	　
	chr11
	103327014
	103327014
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	60
	0
	0%
	G
	14
	2
	12.50%
	R
	Somatic
	0.0421053

	intronic
	AASDHPPT
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr11
	105965303
	105965303
	C
	A
	het
	.
	.
	.
	62
	0
	0%
	C
	14
	2
	12.50%
	M
	Somatic
	0.03996

	intronic
	ALKBH8
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr11
	107424743
	107424743
	T
	G
	het
	.
	.
	.
	74
	0
	0%
	T
	13
	2
	13.33%
	K
	Somatic
	0.0268131

	intronic
	ALKBH8
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr11
	107424744
	107424744
	A
	T
	het
	.
	.
	.
	70
	0
	0%
	A
	13
	2
	13.33%
	W
	Somatic
	0.0294118

	intronic
	ARHGAP20
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr11
	110494875
	110494875
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	67
	0
	0%
	G
	13
	2
	13.33%
	R
	Somatic
	0.031617

	intronic
	HSPA8
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr11
	122932042
	122932042
	A
	G
	het
	.
	.
	.
	58
	0
	0%
	A
	21
	3
	12.50%
	R
	Somatic
	0.0228546

	exonic
	OR8G2
	nonsynonymous SNV
	NM_001007249:c.C17G:p.S6C
	　
	　
	0.41
	0.41
	0.41
	rs10893172
	　
	　
	　
	　
	　
	chr11
	124095414
	124095414
	C
	G
	het
	.
	.
	.
	97
	0
	0%
	C
	30
	4
	11.76%
	S
	Somatic
	0.0039581

	exonic
	DDX25
	nonsynonymous SNV
	NM_013264:c.G379A:p.A127T
	640;Name=lod=533
	　
	　
	　
	　
	　
	0.02
	　
	　
	　
	　
	chr11
	125778158
	125778158
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	88
	0
	0%
	G
	16
	2
	11.11%
	R
	Somatic
	0.0274933

	exonic
	VPS26B
	nonsynonymous SNV
	NM_052875:c.G349A:p.E117K
	519;Name=lod=171
	　
	　
	　
	　
	　
	0
	1
	0.99967
	0.999998
	1
	chr11
	134104916
	134104916
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	114
	0
	0%
	G
	169
	30
	15.08%
	R
	Somatic
	5.28E-07

	ncRNA_intronic
	LOC100288778
	　
	　
	　
	0.98
	　
	　
	　
	rs2981830
	　
	　
	　
	　
	　
	chr12
	88403
	88403
	T
	C
	het
	.
	.
	.
	58
	1
	1.69%
	T
	80
	9
	10.11%
	Y
	Somatic
	0.0418207

	exonic
	ZFP106
	nonsynonymous SNV
	NM_022473:c.G4897A:p.A1633T
	549;Name=lod=227
	　
	　
	　
	　
	　
	0.03
	0.96
	0.999119
	0.987886
	1
	chr15
	42720248
	42720248
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	160
	0
	0%
	C
	150
	5
	3.23%
	Y
	Somatic
	0.0279039

	intronic
	WNK1
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr12
	993235
	993235
	A
	T
	het
	.
	.
	.
	84
	0
	0%
	A
	17
	2
	10.53%
	W
	Somatic
	0.0325528

	exonic
	PHF14
	nonsynonymous SNV
	NM_014660:c.G1760A:p.G587E
	679;Name=lod=764
	　
	　
	　
	　
	　
	0
	　
	　
	　
	　
	chr7
	11076202
	11076202
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	173
	0
	0%
	G
	121
	4
	3.20%
	R
	Somatic
	0.0300961

	intronic
	PARP11
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr12
	3930993
	3930993
	A
	T
	het
	.
	.
	.
	107
	0
	0%
	A
	18
	2
	10%
	W
	Somatic
	0.023747

	splicing
	DYRK4(NM_003845:exon3:c.118+2T>G)
	　
	　
	309;Name=lod=24
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr12
	4700466
	4700466
	T
	G
	het
	.
	.
	.
	58
	1
	1.69%
	T
	49
	7
	12.50%
	K
	Somatic
	0.025535

	exonic
	USP5
	nonsynonymous SNV
	NM_001098536:c.A754C:p.T252P
	493;Name=lod=135
	　
	　
	　
	　
	　
	0
	0.961
	0.997906
	0.999995
	1
	chr12
	6966040
	6966040
	A
	C
	het
	.
	.
	.
	24
	0
	0%
	A
	82
	16
	16.33%
	M
	Somatic
	0.0230194

	exonic
	MYH4
	synonymous SNV
	NM_017533:c.C1581T:p.I527I
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr17
	10362574
	10362574
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	201
	0
	0%
	G
	122
	4
	3.17%
	R
	Somatic
	0.0214

	intronic
	CLEC2B
	　
	　
	　
	　
	0.58
	0.58
	0.58
	rs253146
	　
	　
	　
	　
	　
	chr12
	10015177
	10015177
	A
	G
	het
	.
	.
	.
	82
	0
	0%
	A
	14
	2
	12.50%
	R
	Somatic
	0.0252472

	intronic
	CLEC12A
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr12
	10137455
	10137455
	A
	G
	het
	.
	.
	.
	42
	0
	0%
	A
	10
	2
	16.67%
	R
	Somatic
	0.0461216

	UTR3
	CDKN1B
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr12
	12874044
	12874044
	T
	A
	het
	.
	.
	.
	80
	0
	0%
	T
	17
	3
	15%
	W
	Somatic
	0.0070501

	exonic
	ATF7IP
	synonymous SNV
	NM_018179:c.G1935A:p.K645K
	604;Name=lod=379
	　
	　
	　
	　
	rs142149419
	　
	　
	　
	　
	　
	chr12
	14599927
	14599927
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	80
	1
	1.23%
	G
	34
	4
	10.53%
	R
	Somatic
	0.0354854

	intronic
	LMO3
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr12
	16713780
	16713780
	A
	C
	het
	.
	.
	.
	52
	0
	0%
	A
	13
	2
	13.33%
	M
	Somatic
	0.0474898

	intronic
	SLCO1B3
	　
	　
	304;Name=lod=23
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr12
	21033772
	21033772
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	71
	0
	0%
	C
	12
	2
	14.29%
	Y
	Somatic
	0.0254902

	exonic
	SLCO1A2
	stopgain SNV
	NM_021094:c.G1624T:p.E542X
	461;Name=lod=100
	　
	　
	　
	　
	　
	0.04
	0.735182
	0.997812
	1
	0.999897
	chr12
	21428345
	21428345
	C
	A
	het
	.
	.
	.
	34
	0
	0%
	C
	8
	2
	20%
	M
	Somatic
	0.0475687

	exonic
	PYROXD1
	nonsynonymous SNV
	NM_024854:c.G461A:p.G154E
	546;Name=lod=220
	　
	　
	　
	　
	　
	0
	1
	0.999321
	0.999998
	1
	chr12
	21605061
	21605061
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	84
	0
	0%
	G
	16
	2
	11.11%
	R
	Somatic
	0.029703

	intronic
	RECQL
	　
	　
	　
	　
	0.36
	0.36
	0.36
	rs2159943
	　
	　
	　
	　
	　
	chr12
	21627745
	21627745
	A
	G
	het
	.
	.
	.
	126
	0
	0%
	A
	24
	3
	11.11%
	R
	Somatic
	0.0049976

	intronic
	ETNK1
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr12
	22826409
	22826409
	G
	T
	het
	.
	.
	.
	117
	0
	0%
	G
	22
	3
	12%
	K
	Somatic
	0.0049232

	exonic
	CASC1
	synonymous SNV
	NM_001204101:c.G252A:p.E84E
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr12
	25302700
	25302700
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	82
	0
	0%
	C
	18
	2
	10%
	Y
	Somatic
	0.036886

	intronic
	C12orf11
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr12
	27077464
	27077464
	T
	C
	het
	.
	.
	.
	113
	0
	0%
	T
	18
	2
	10%
	Y
	Somatic
	0.021645

	exonic
	OVCH1
	synonymous SNV
	NM_183378:c.C1578T:p.A526A
	　
	　
	0.54
	0.54
	0.54
	rs2043623
	　
	　
	　
	　
	　
	chr12
	29628016
	29628016
	G
	A
	het
	stomach
	carcinoma
	adenocarcinoma
	36
	0
	0%
	G
	19
	3
	13.64%
	R
	Somatic
	0.0499093

	exonic
	LRRK2
	nonsynonymous SNV
	NM_198578:c.A1144G:p.N382D
	403;Name=lod=58
	　
	　
	　
	　
	　
	0.35
	0.168
	0.97465
	0.026804
	0.934442
	chr12
	40645309
	40645309
	A
	G
	het
	.
	.
	.
	71
	0
	0%
	A
	16
	2
	11.11%
	R
	Somatic
	0.0390705

	exonic
	LRRK2
	nonsynonymous SNV
	NM_198578:c.G6809A:p.G2270D
	529;Name=lod=189
	　
	　
	　
	　
	　
	0
	0.998
	0.999738
	0.992738
	1
	chr12
	40749955
	40749955
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	61
	0
	0%
	G
	11
	2
	15.38%
	R
	Somatic
	0.0288782

	intronic
	NELL2
	　
	　
	　
	　
	0.39
	0.39
	0.39
	rs2270479
	　
	　
	　
	　
	　
	chr12
	44926334
	44926334
	T
	A
	het
	.
	.
	.
	135
	0
	0%
	T
	51
	6
	10.53%
	W
	Somatic
	5.64E-04

	intronic
	PFKM
	　
	　
	　
	　
	0.68
	0.68
	0.68
	rs4075913
	　
	　
	　
	　
	　
	chr12
	48537624
	48537624
	A
	G
	het
	.
	.
	.
	99
	0
	0%
	A
	30
	8
	21.05%
	R
	Somatic
	1.96E-05

	intronic
	LARP4
	　
	　
	522;Name=lod=177
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr12
	50856360
	50856360
	A
	T
	het
	.
	.
	.
	63
	0
	0%
	A
	54
	6
	10%
	W
	Somatic
	0.0117814

	intronic
	NCKAP1L
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr12
	54912775
	54912775
	T
	A
	het
	.
	.
	.
	67
	0
	0%
	T
	15
	2
	11.76%
	W
	Somatic
	0.0390132

	intronic
	NACA
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr12
	57111885
	57111885
	T
	G
	het
	.
	.
	.
	38
	0
	0%
	T
	58
	7
	10.77%
	K
	Somatic
	0.0351372

	intronic
	MBD6
	　
	　
	259;Name=lod=15
	　
	0.21
	0.21
	0.21
	rs1148554
	　
	　
	　
	　
	　
	chr12
	57919107
	57919107
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	40
	0
	0%
	C
	38
	5
	11.63%
	Y
	Somatic
	0.0331537

	UTR3
	USP15
	　
	　
	809;Name=lod=2587
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr12
	62798158
	62798158
	A
	T
	het
	.
	.
	.
	94
	0
	0%
	A
	16
	2
	11.11%
	W
	Somatic
	0.0246139

	exonic
	MSRB3
	nonsynonymous SNV
	NM_198080:c.C303A:p.D101E
	621;Name=lod=444
	　
	　
	　
	　
	　
	0.1
	0.295
	0.98558
	0.995089
	1
	chr12
	65762796
	65762796
	C
	A
	het
	.
	.
	.
	132
	0
	0%
	C
	15
	2
	11.76%
	M
	Somatic
	0.0123345

	UTR3
	MDM1
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr12
	68720835
	68720835
	T
	A
	het
	.
	.
	.
	76
	0
	0%
	T
	15
	2
	11.76%
	W
	Somatic
	0.0317906

	intronic
	NUP107
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr12
	69094688
	69094688
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	92
	0
	0%
	G
	26
	3
	10.34%
	R
	Somatic
	0.0126884

	UTR5
	PTPRR
	　
	　
	410;Name=lod=62
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr12
	71314199
	71314199
	A
	C
	het
	.
	.
	.
	25
	0
	0%
	A
	11
	3
	21.43%
	M
	Somatic
	0.0398293

	intronic
	RAB21
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr12
	72176447
	72176447
	A
	T
	het
	.
	.
	.
	99
	0
	0%
	A
	16
	2
	11.11%
	W
	Somatic
	0.0225464

	splicing
	OSBPL8(NM_001003712:exon21:c.2115-1G>A,NM_020841:exon22:c.2241-1G>A)
	　
	　
	655;Name=lod=611
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr12
	76763082
	76763082
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	77
	0
	0%
	C
	18
	2
	10%
	Y
	Somatic
	0.0408076

	intronic
	NAV3
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr12
	78594217
	78594217
	A
	G
	het
	.
	.
	.
	81
	0
	0%
	A
	12
	2
	14.29%
	R
	Somatic
	0.0203807

	exonic
	OTOGL
	nonsynonymous SNV
	NM_173591:c.G290T:p.G97V
	536;Name=lod=202
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr12
	80613675
	80613675
	G
	T
	het
	.
	.
	.
	55
	0
	0%
	G
	10
	2
	16.67%
	K
	Somatic
	0.0298507

	splicing
	CCDC59(NM_014167:exon5:c.565-1G>T)
	　
	　
	520;Name=lod=173
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr12
	82747092
	82747092
	C
	A
	het
	.
	.
	.
	161
	0
	0%
	C
	15
	2
	11.76%
	M
	Somatic
	0.0086333

	intronic
	LRRIQ1
	　
	　
	　
	　
	0.18
	0.18
	0.18
	rs2305102
	　
	　
	　
	　
	　
	chr12
	85439774
	85439774
	A
	G
	het
	.
	.
	.
	99
	0
	0%
	A
	13
	2
	13.33%
	R
	Somatic
	0.0163018

	exonic
	LRRIQ1
	nonsynonymous SNV
	NM_001079910:c.T1421G:p.I474S
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	0
	0.399042
	0.939051
	0.550218
	0.990033
	chr12
	85449992
	85449992
	T
	G
	het
	.
	.
	.
	117
	1
	0.85%
	T
	11
	2
	15.38%
	K
	Somatic
	0.0259187

	exonic
	LRRIQ1
	synonymous SNV
	NM_001079910:c.G1425T:p.L475L
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr12
	85449996
	85449996
	G
	T
	het
	.
	.
	.
	113
	1
	0.88%
	G
	11
	2
	15.38%
	K
	Somatic
	0.0275306

	exonic
	LRRIQ1
	nonsynonymous SNV
	NM_001079910:c.C1427A:p.A476E
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	0.02
	0.340324
	0.225408
	0.351421
	0.807451
	chr12
	85449998
	85449998
	C
	A
	het
	.
	.
	.
	110
	1
	0.90%
	C
	11
	2
	15.38%
	M
	Somatic
	0.0288401

	exonic
	LRRIQ1
	nonsynonymous SNV
	NM_001079910:c.A1435C:p.K479Q
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	0
	0.68756
	0.951475
	0.658146
	0.902653
	chr12
	85450006
	85450006
	A
	C
	het
	.
	.
	.
	113
	1
	0.88%
	A
	11
	3
	21.43%
	M
	Somatic
	0.0039836

	intronic
	CEP290
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr12
	88452827
	88452827
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	64
	0
	0%
	G
	10
	2
	16.67%
	R
	Somatic
	0.0231579

	exonic
	CEP290
	synonymous SNV
	NM_025114:c.C5322T:p.L1774L
	561;Name=lod=254
	　
	0.003
	0.003
	0.003
	rs117370446
	　
	　
	　
	　
	　
	chr12
	88472911
	88472911
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	55
	0
	0%
	G
	14
	2
	12.50%
	R
	Somatic
	0.0482897

	exonic
	CEP290
	nonsynonymous SNV
	NM_025114:c.C2108A:p.A703D
	609;Name=lod=398
	　
	　
	　
	　
	　
	0
	　
	　
	　
	　
	chr12
	88505580
	88505580
	G
	T
	het
	.
	.
	.
	95
	0
	0%
	G
	18
	2
	10%
	K
	Somatic
	0.0289855

	exonic
	CLLU1
	nonsynonymous SNV
	NM_001025233:c.A209T:p.Y70F
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	0.386776
	0.870887
	2.32E-04
	0.822973
	chr12
	92818665
	92818665
	A
	T
	het
	.
	.
	.
	73
	0
	0%
	A
	11
	2
	15.38%
	W
	Somatic
	0.0213406

	intergenic
	CDK17(dist=307999),NEDD1(dist=198636)
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr12
	97102365
	97102365
	T
	C
	het
	.
	.
	.
	78
	0
	0%
	T
	18
	2
	10%
	Y
	Somatic
	0.0399748

	splicing
	ANKS1B(NM_152788:exon27:c.3673-1G>T,NM_020140:exon12:c.1171-1G>T,NM_001204081:exon11:c.691-1G>T)
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr12
	99129413
	99129413
	C
	A
	het
	.
	.
	.
	48
	0
	0%
	C
	10
	2
	16.67%
	M
	Somatic
	0.0372881

	intronic
	SLC17A8
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr12
	100796073
	100796073
	A
	G
	het
	.
	.
	.
	71
	0
	0%
	A
	15
	2
	11.76%
	R
	Somatic
	0.0355277

	UTR3
	GAS2L3
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr12
	101018678
	101018678
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	96
	0
	0%
	C
	14
	2
	12.50%
	Y
	Somatic
	0.019305

	exonic
	ACACB
	nonsynonymous SNV
	NM_001093:c.A7178G:p.D2393G
	265;Name=lod=16
	　
	　
	　
	　
	　
	0.01
	0.121
	0.995344
	0.996567
	0.999988
	chr12
	109703258
	109703258
	A
	G
	het
	.
	.
	.
	32
	0
	0%
	A
	50
	7
	12.28%
	R
	Somatic
	0.0383709

	intronic
	CCDC60
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr12
	119968878
	119968878
	A
	C
	het
	.
	.
	.
	71
	0
	0%
	A
	38
	6
	13.64%
	M
	Somatic
	0.0025088

	exonic
	KNTC1
	nonsynonymous SNV
	NM_014708:c.G1123A:p.D375N
	483;Name=lod=123
	　
	　
	　
	　
	　
	0.27
	　
	　
	　
	　
	chr12
	123035902
	123035902
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	53
	0
	0%
	G
	12
	2
	14.29%
	R
	Somatic
	0.0411578

	exonic
	PITPNM2
	nonsynonymous SNV
	NM_020845:c.G2470C:p.A824P
	336;Name=lod=31
	　
	　
	　
	　
	　
	0.06
	0.97
	0.998337
	0.057676
	0.999516
	chr12
	123475191
	123475191
	C
	G
	het
	.
	.
	.
	39
	0
	0%
	C
	67
	8
	10.67%
	S
	Somatic
	0.0306557

	exonic
	TMEM132D
	nonsynonymous SNV
	NM_133448:c.A1915C:p.T639P
	492;Name=lod=133
	　
	　
	　
	　
	　
	0.13
	0.126
	0.991645
	0.965322
	0.999654
	chr12
	129566312
	129566312
	T
	G
	het
	.
	.
	.
	64
	1
	1.54%
	T
	35
	6
	14.63%
	K
	Somatic
	0.0129153

	intronic
	GPR133
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr12
	131620544
	131620544
	T
	C
	het
	.
	.
	.
	42
	0
	0%
	T
	32
	4
	11.11%
	Y
	Somatic
	0.0412955

	intronic
	SPATA13
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr13
	24863335
	24863335
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	64
	0
	0%
	C
	16
	2
	11.11%
	Y
	Somatic
	0.0460705

	exonic
	PARP4
	nonsynonymous SNV
	NM_006437:c.A2024G:p.N675S
	501;Name=lod=145
	0.93
	0.05
	0.05
	0.05
	　
	0
	0.999
	0.919096
	0.306962
	1
	chr13
	25044054
	25044054
	T
	C
	het
	.
	.
	.
	68
	0
	0%
	T
	29
	4
	12.12%
	Y
	Somatic
	0.0100222

	exonic
	PARP4
	synonymous SNV
	NM_006437:c.C2019T:p.F673F
	501;Name=lod=145
	0.93
	0
	0
	0
	rs72627335
	　
	　
	　
	　
	　
	chr13
	25044059
	25044059
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	71
	0
	0%
	G
	30
	4
	11.76%
	R
	Somatic
	0.0097016

	intronic
	POMP
	　
	　
	595;Name=lod=350
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr13
	29238712
	29238712
	T
	C
	het
	.
	.
	.
	79
	0
	0%
	T
	10
	2
	16.67%
	Y
	Somatic
	0.0161172

	intronic
	HSPH1
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr13
	31733026
	31733026
	T
	C
	het
	.
	.
	.
	62
	0
	0%
	T
	16
	2
	11.11%
	Y
	Somatic
	0.0484177

	exonic
	FRY
	synonymous SNV
	NM_023037:c.A285G:p.T95T
	518;Name=lod=170
	　
	0.56
	0.56
	0.56
	rs364995
	　
	　
	　
	　
	　
	chr13
	32676114
	32676114
	A
	G
	het
	.
	.
	.
	133
	1
	0.75%
	A
	21
	3
	12.50%
	R
	Somatic
	0.0112773

	exonic
	BRCA2
	synonymous SNV
	NM_000059:c.T6969C:p.H2323H
	452;Name=lod=92
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr13
	32920995
	32920995
	T
	C
	het
	.
	.
	.
	114
	0
	0%
	T
	14
	2
	12.50%
	Y
	Somatic
	0.0143113

	exonic
	BRCA2
	nonsynonymous SNV
	NM_000059:c.C6985T:p.P2329S
	452;Name=lod=92
	　
	　
	　
	　
	　
	0
	0.999
	0.968452
	0.831864
	0.999999
	chr13
	32921011
	32921011
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	120
	0
	0%
	C
	14
	2
	12.50%
	Y
	Somatic
	0.0130719

	exonic
	NBEA
	nonsynonymous SNV
	NM_015678:c.G1231A:p.G411R
	640;Name=lod=531
	0.93
	　
	　
	　
	　
	0
	　
	　
	　
	　
	chr13
	35632992
	35632992
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	53
	1
	1.85%
	G
	11
	4
	26.67%
	R
	Somatic
	0.0068259

	exonic;splicing
	NBEA;NBEA
	nonsynonymous SNV
	NM_015678:c.C6180A:p.S2060R
	647;Name=lod=568
	　
	　
	　
	　
	　
	0.15
	　
	　
	　
	　
	chr13
	36006406
	36006406
	C
	A
	het
	.
	.
	.
	58
	0
	0%
	C
	15
	2
	11.76%
	M
	Somatic
	0.049009

	intronic
	FOXO1
	　
	　
	　
	　
	0.1
	0.1
	0.1
	rs3751436
	　
	　
	　
	　
	　
	chr13
	41135038
	41135038
	T
	C
	het
	.
	.
	.
	56
	0
	0%
	T
	21
	4
	16%
	Y
	Somatic
	0.0076034

	intronic
	NAA16
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr13
	41932421
	41932421
	A
	T
	het
	.
	.
	.
	95
	0
	0%
	A
	16
	2
	11.11%
	W
	Somatic
	0.0241783

	exonic
	NAA16
	nonsynonymous SNV
	NM_024561:c.C1738A:p.Q580K
	523;Name=lod=178
	　
	　
	　
	　
	　
	0.37
	0.007
	0.998801
	0.825202
	0.999999
	chr13
	41941773
	41941773
	C
	A
	het
	.
	.
	.
	104
	0
	0%
	C
	21
	3
	12.50%
	M
	Somatic
	0.0059289

	exonic;splicing
	DGKH;DGKH
	nonsynonymous SNV
	NM_001204505:c.T2086G:p.C696G
	562;Name=lod=257
	　
	　
	　
	　
	　
	0
	1
	0.997972
	0.999984
	1
	chr13
	42780175
	42780175
	T
	G
	het
	.
	.
	.
	69
	0
	0%
	T
	16
	2
	11.11%
	K
	Somatic
	0.0408982

	intronic
	TPT1
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	0
	　
	　
	　
	　
	chr13
	45912758
	45912758
	T
	C
	het
	.
	.
	.
	119
	0
	0%
	T
	14
	2
	12.50%
	Y
	Somatic
	0.013267

	intronic
	SETDB2
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	0
	　
	　
	　
	　
	chr13
	50059923
	50059923
	A
	C
	het
	.
	.
	.
	119
	1
	0.83%
	A
	19
	3
	13.64%
	M
	Somatic
	0.0118337

	intronic
	KPNA3
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr13
	50299649
	50299649
	C
	A
	het
	.
	.
	.
	51
	0
	0%
	C
	16
	5
	23.81%
	M
	Somatic
	0.0014544

	UTR3
	RNASEH2B
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr13
	51530631
	51530631
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	119
	1
	0.83%
	G
	15
	2
	11.76%
	R
	Somatic
	0.0405515

	intronic
	MYCBP2
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr13
	77844374
	77844374
	A
	C
	het
	.
	.
	.
	71
	0
	0%
	A
	11
	2
	15.38%
	M
	Somatic
	0.0223752

	exonic
	DCT
	nonsynonymous SNV
	NM_001129889:c.C465A:p.D155E
	469;Name=lod=107
	　
	　
	　
	　
	　
	0.02
	0.985
	0.99967
	0.997282
	1
	chr13
	95121130
	95121130
	G
	T
	het
	.
	.
	.
	470
	0
	0%
	G
	610
	88
	12.61%
	K
	Somatic
	1.98E-21

	exonic
	UGGT2
	nonsynonymous SNV
	NM_020121:c.A2678G:p.Y893C
	463;Name=lod=102
	　
	　
	　
	　
	　
	0.15
	0.003
	0.894569
	0.033126
	0.969416
	chr13
	96547515
	96547515
	T
	C
	het
	.
	.
	.
	163
	0
	0%
	T
	15
	2
	11.76%
	Y
	Somatic
	0.008442

	exonic
	PCCA
	stopgain SNV
	NM_001127692:c.C1210T:p.R404X
	636;Name=lod=514
	　
	　
	　
	　
	　
	1
	0.733127
	0.98521
	1
	1
	chr13
	100959449
	100959449
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	125
	0
	0%
	C
	17
	2
	10.53%
	Y
	Somatic
	0.0166084

	exonic
	OR4L1
	synonymous SNV
	NM_001004717:c.C816T:p.A272A
	361;Name=lod=39
	　
	0.41
	0.41
	0.41
	rs1959629
	　
	　
	　
	　
	　
	chr14
	20529019
	20529019
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	307
	1
	0.32%
	C
	77
	11
	12.50%
	Y
	Somatic
	3.84E-07

	exonic
	EDDM3B
	nonsynonymous SNV
	NM_022360:c.C13G:p.L5V
	　
	　
	0.16
	0.16
	0.16
	rs3827906
	0.1
	0.035
	0.125305
	0.073662
	0.89364
	chr14
	21238322
	21238322
	C
	G
	het
	.
	.
	.
	100
	0
	0%
	C
	29
	4
	12.12%
	S
	Somatic
	0.0032848

	exonic
	LRP8
	synonymous SNV
	NM_017522:c.C2010T:p.D670D
	587;Name=lod=323
	　
	0.45
	0.45
	0.45
	rs3737983
	　
	　
	　
	　
	　
	chr1
	53716416
	53716416
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	204
	0
	0%
	G
	123
	4
	3.15%
	R
	Somatic
	0.0210424

	intronic
	SUPT16H
	　
	　
	　
	　
	0.81
	0.81
	0.81
	rs10146717
	　
	　
	　
	　
	　
	chr14
	21831112
	21831112
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	166
	0
	0%
	G
	45
	7
	13.46%
	R
	Somatic
	3.18E-05

	intergenic
	OR4E2(dist=439672),DAD1(dist=459897)
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	0.01
	　
	　
	　
	　
	chr14
	22573910
	22573910
	A
	C
	het
	.
	.
	.
	51
	0
	0%
	A
	9
	2
	18.18%
	M
	Somatic
	0.0290851

	exonic
	MMP14
	nonsynonymous SNV
	NM_004995:c.C1661T:p.A554V
	459;Name=lod=98
	　
	　
	　
	　
	　
	0.87
	0
	0.997175
	0.668035
	0.99512
	chr14
	23315160
	23315160
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	75
	0
	0%
	C
	9
	2
	18.18%
	Y
	Somatic
	0.0150479

	exonic
	ACIN1
	synonymous SNV
	NM_001164816:c.A1179C:p.P393P
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr14
	23530745
	23530745
	T
	G
	het
	.
	.
	.
	64
	1
	1.54%
	T
	42
	5
	10.64%
	K
	Somatic
	0.0461642

	exonic
	HOMEZ
	nonsynonymous SNV
	NM_020834:c.G904A:p.A302T
	295;Name=lod=21
	　
	0.38
	0.38
	0.38
	rs10131813
	1
	　
	　
	　
	　
	chr14
	23745533
	23745533
	C
	T
	het
	stomach
	carcinoma
	adenocarcinoma
	38
	0
	0%
	C
	27
	4
	12.90%
	Y
	Somatic
	0.0363967

	intronic
	CPNE6
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr14
	24545346
	24545346
	A
	C
	het
	.
	.
	.
	60
	1
	1.64%
	A
	84
	10
	10.64%
	M
	Somatic
	0.0287076

	intronic
	TGM1
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr14
	24729099
	24729099
	A
	C
	het
	.
	.
	.
	25
	0
	0%
	A
	42
	12
	22.22%
	M
	Somatic
	0.0066981

	ncRNA_intronic
	MIR548AI
	　
	　
	　
	　
	0.67
	0.67
	0.67
	rs2273815
	　
	　
	　
	　
	　
	chr14
	30047580
	30047580
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	106
	0
	0%
	C
	18
	3
	14.29%
	Y
	Somatic
	0.0039895

	intronic
	STRN3
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr14
	31416490
	31416490
	T
	A
	het
	.
	.
	.
	108
	1
	0.92%
	T
	24
	3
	11.11%
	W
	Somatic
	0.0246721

	exonic
	NPAS3
	nonsynonymous SNV
	NM_001165893:c.G2570A:p.G857D
	748;Name=lod=1465
	　
	　
	　
	　
	　
	0
	0.011
	0.993224
	0.997217
	0.992832
	chr14
	34270173
	34270173
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	41
	0
	0%
	G
	10
	2
	16.67%
	R
	Somatic
	0.0478955

	intronic
	BAZ1A
	　
	　
	646;Name=lod=565
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr14
	35269605
	35269605
	A
	G
	het
	.
	.
	.
	80
	0
	0%
	A
	17
	2
	10.53%
	R
	Somatic
	0.0352505

	exonic
	NKX2-8
	nonsynonymous SNV
	NM_014360:c.G206A:p.R69Q
	349;Name=lod=35
	　
	　
	　
	　
	　
	0.45
	0.267
	0.23333
	0.018126
	1.30E-05
	chr14
	37050621
	37050621
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	44
	0
	0%
	C
	11
	2
	15.38%
	Y
	Somatic
	0.0488722

	intronic
	NKX2-8
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr14
	37051401
	37051401
	A
	C
	het
	.
	.
	.
	59
	0
	0%
	A
	27
	3
	10%
	M
	Somatic
	0.0357508

	intronic
	SEC23A
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr14
	39517944
	39517944
	T
	A
	het
	.
	.
	.
	41
	0
	0%
	T
	9
	2
	18.18%
	W
	Somatic
	0.0414781

	exonic
	LRFN5
	nonsynonymous SNV
	NM_152447:c.C158T:p.T53I
	722;Name=lod=1141
	　
	　
	　
	　
	　
	0.01
	0.884
	0.998715
	0.907425
	0.999991
	chr14
	42355986
	42355986
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	103
	0
	0%
	C
	15
	2
	11.76%
	Y
	Somatic
	0.0190476

	exonic
	FSCB
	nonsynonymous SNV
	NM_032135:c.T1269A:p.D423E
	　
	　
	0.42
	0.42
	0.42
	rs3825632
	1
	0
	0.06471
	1.80E-05
	0.612568
	chr14
	44974922
	44974922
	A
	T
	het
	.
	.
	.
	92
	0
	0%
	A
	14
	2
	12.50%
	W
	Somatic
	0.0207684

	exonic
	FANCM
	nonsynonymous SNV
	NM_020937:c.T1195C:p.S399P
	503;Name=lod=147
	　
	　
	　
	　
	　
	0.06
	0.003
	0.891864
	0.004733
	0.955272
	chr14
	45623911
	45623911
	T
	C
	het
	.
	.
	.
	96
	0
	0%
	T
	18
	2
	10%
	Y
	Somatic
	0.0284858

	UTR3
	KLHDC1
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr14
	50218492
	50218492
	T
	A
	het
	.
	.
	.
	87
	0
	0%
	T
	14
	2
	12.50%
	W
	Somatic
	0.0228441

	exonic
	DDHD1
	synonymous SNV
	NM_001160148:c.A2472G:p.P824P
	631;Name=lod=491
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr14
	53518611
	53518611
	T
	C
	het
	.
	.
	.
	50
	0
	0%
	T
	8
	2
	20%
	Y
	Somatic
	0.0254237

	intronic
	SAMD4A
	　
	　
	　
	　
	0.34
	0.34
	0.34
	rs2295820
	　
	　
	　
	　
	　
	chr14
	55218161
	55218161
	A
	C
	het
	.
	.
	.
	108
	0
	0%
	A
	25
	3
	10.71%
	M
	Somatic
	0.0079895

	exonic
	WDHD1
	stopgain SNV
	NM_001008396:c.T453G:p.Y151X
	579;Name=lod=300
	　
	　
	　
	　
	　
	0.07
	0.731987
	0.978274
	1
	1
	chr14
	55467341
	55467341
	A
	C
	het
	.
	.
	.
	89
	1
	1.11%
	A
	26
	3
	10.34%
	M
	Somatic
	0.0444052

	exonic
	WDHD1
	nonsynonymous SNV
	NM_001008396:c.T451A:p.Y151N
	579;Name=lod=300
	　
	　
	　
	　
	　
	0.01
	0.994
	0.998469
	0.994113
	1
	chr14
	55467343
	55467343
	A
	T
	het
	.
	.
	.
	85
	1
	1.16%
	A
	26
	3
	10.34%
	W
	Somatic
	0.0488903

	intronic
	MAPK1IP1L
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr14
	55528379
	55528379
	A
	T
	het
	.
	.
	.
	66
	0
	0%
	A
	12
	2
	14.29%
	W
	Somatic
	0.0287975

	exonic
	PSMA3
	nonsynonymous SNV
	NM_002788:c.G500A:p.G167D
	621;Name=lod=444
	　
	　
	　
	　
	　
	0
	1
	0.999479
	0.999946
	1
	chr14
	58730445
	58730445
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	122
	0
	0%
	G
	16
	2
	11.11%
	R
	Somatic
	0.0157246

	exonic
	ARNT
	nonsynonymous SNV
	NM_001197325:c.G728A:p.G243D
	662;Name=lod=654
	　
	　
	　
	　
	　
	0
	0.998
	0.998891
	0.999975
	1
	chr1
	150807044
	150807044
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	168
	0
	0%
	C
	123
	4
	3.15%
	Y
	Somatic
	0.0334261

	exonic
	C14orf135
	nonsynonymous SNV
	NM_022495:c.C200T:p.T67I
	387;Name=lod=50
	　
	　
	　
	　
	　
	0.46
	　
	　
	　
	　
	chr14
	60581724
	60581724
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	118
	0
	0%
	C
	17
	2
	10.53%
	Y
	Somatic
	0.0183555

	exonic
	C14orf135
	nonsynonymous SNV
	NM_022495:c.C2467T:p.R823C
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	0.12
	　
	　
	　
	　
	chr14
	60592443
	60592443
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	87
	0
	0%
	C
	18
	2
	10%
	Y
	Somatic
	0.0335038

	exonic
	PPP2R5E
	nonsynonymous SNV
	NM_006246:c.A895T:p.T299S
	630;Name=lod=486
	　
	　
	　
	　
	　
	0.07
	0.074
	0.997634
	0.999986
	1
	chr14
	63858698
	63858698
	T
	A
	het
	.
	.
	.
	89
	0
	0%
	T
	18
	2
	10%
	W
	Somatic
	0.03228

	exonic
	SYNE2
	nonsynonymous SNV
	NM_015180:c.C2651T:p.A884V
	333;Name=lod=30
	　
	　
	　
	　
	　
	0.34
	0.937
	0.996945
	0.025926
	0.99989
	chr14
	64460557
	64460557
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	113
	1
	0.88%
	C
	16
	2
	11.11%
	Y
	Somatic
	0.0487322

	exonic
	SYNE2
	nonsynonymous SNV
	NM_015180:c.T5581C:p.C1861R
	515;Name=lod=165
	　
	　
	　
	　
	　
	0.01
	0.999
	0.998005
	0.378987
	0.999993
	chr14
	64489525
	64489525
	T
	C
	het
	.
	.
	.
	65
	0
	0%
	T
	16
	2
	11.11%
	Y
	Somatic
	0.0449603

	intronic
	GPHN
	　
	　
	　
	　
	0.39
	0.39
	0.39
	rs3759753
	　
	　
	　
	　
	　
	chr14
	67147816
	67147816
	T
	C
	het
	stomach
	carcinoma
	adenocarcinoma
	128
	0
	0%
	T
	19
	3
	13.64%
	Y
	Somatic
	0.0027934

	intronic
	GPHN
	　
	　
	672;Name=lod=719
	　
	0.3
	0.3
	0.3
	rs3784075
	　
	　
	　
	　
	　
	chr14
	67291186
	67291186
	T
	C
	het
	.
	.
	.
	79
	0
	0%
	T
	18
	2
	10%
	Y
	Somatic
	0.0391672

	intronic
	ATP6V1D
	　
	　
	　
	　
	0.3
	0.3
	0.3
	rs8020850
	　
	　
	　
	　
	　
	chr14
	67819602
	67819602
	T
	C
	het
	.
	.
	.
	118
	1
	0.84%
	T
	8
	2
	20%
	Y
	Somatic
	0.0156651

	intronic
	EIF2S1
	　
	　
	　
	　
	0.39
	0.39
	0.39
	rs2296561
	　
	　
	　
	　
	　
	chr14
	67849139
	67849139
	A
	T
	het
	.
	.
	.
	112
	0
	0%
	A
	15
	3
	16.67%
	W
	Somatic
	0.0022809

	intronic
	FAM161B
	　
	　
	　
	　
	0.15
	0.15
	0.15
	rs75730360
	　
	　
	　
	　
	　
	chr14
	74409035
	74409035
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	50
	0
	0%
	G
	44
	5
	10.20%
	R
	Somatic
	0.0266611

	intronic
	LIN52
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr14
	74665580
	74665580
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	74
	0
	0%
	C
	13
	2
	13.33%
	Y
	Somatic
	0.0268131

	exonic
	YLPM1
	nonsynonymous SNV
	NM_019589:c.A5C:p.Y2S
	653;Name=lod=603
	　
	　
	　
	　
	　
	0
	　
	　
	　
	　
	chr14
	75230197
	75230197
	A
	C
	het
	.
	.
	.
	55
	0
	0%
	A
	30
	4
	11.76%
	M
	Somatic
	0.0189939

	intronic
	ESRRB
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr14
	76957754
	76957754
	A
	C
	het
	.
	.
	.
	28
	0
	0%
	A
	18
	4
	18.18%
	M
	Somatic
	0.0317629

	intronic
	PTPN21
	　
	　
	　
	　
	0.46
	0.46
	0.46
	rs366476
	　
	　
	　
	　
	　
	chr14
	88934651
	88934651
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	113
	0
	0%
	G
	29
	4
	12.12%
	R
	Somatic
	0.0022528

	intronic
	EML5
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr14
	89151319
	89151319
	G
	T
	het
	.
	.
	.
	106
	0
	0%
	G
	10
	2
	16.67%
	K
	Somatic
	0.0095611

	exonic
	C14orf102
	nonsynonymous SNV
	NM_017970:c.C197T:p.S66L
	352;Name=lod=36
	　
	　
	　
	　
	　
	0.58
	0.135
	0.994126
	0.215172
	0.953154
	chr14
	90783132
	90783132
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	70
	0
	0%
	G
	13
	2
	13.33%
	R
	Somatic
	0.0294118

	intronic
	CATSPERB
	　
	　
	448;Name=lod=88
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr14
	92056030
	92056030
	A
	G
	het
	.
	.
	.
	73
	0
	0%
	A
	17
	2
	10.53%
	R
	Somatic
	0.0408505

	intronic
	UNC79
	　
	　
	272;Name=lod=17
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr14
	93995699
	93995699
	T
	A
	het
	.
	.
	.
	102
	0
	0%
	T
	16
	2
	11.11%
	W
	Somatic
	0.0214286

	exonic
	EVPL
	nonsynonymous SNV
	NM_001988:c.G5728A:p.V1910I
	460;Name=lod=99
	　
	　
	　
	　
	rs192983471
	　
	0.003
	0.998735
	0.001362
	0.99998
	chr17
	74003558
	74003558
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	142
	0
	0%
	C
	123
	4
	3.15%
	Y
	Somatic
	0.0484424

	intronic
	ATG2B
	　
	　
	321;Name=lod=27
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr14
	96781924
	96781924
	G
	T
	het
	.
	.
	.
	64
	0
	0%
	G
	12
	2
	14.29%
	K
	Somatic
	0.030303

	exonic
	ATG2B
	synonymous SNV
	NM_018036:c.T1008A:p.A336A
	547;Name=lod=223
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr14
	96800755
	96800755
	A
	T
	het
	.
	.
	.
	66
	0
	0%
	A
	14
	2
	12.50%
	W
	Somatic
	0.0361337

	intronic
	C14orf129
	　
	　
	512;Name=lod=161
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr14
	96848581
	96848581
	C
	A
	het
	.
	.
	.
	78
	0
	0%
	C
	16
	2
	11.11%
	M
	Somatic
	0.0335526

	splicing
	BEGAIN(NM_020836:exon7:c.435+1G>A,NM_001159531:exon6:c.435+1G>A)
	　
	　
	642;Name=lod=542
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr14
	101006832
	101006832
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	24
	0
	0%
	C
	9
	3
	25%
	Y
	Somatic
	0.0308123

	exonic
	DYNC1H1
	synonymous SNV
	NM_001376:c.T6747G:p.G2249G
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr14
	102478340
	102478340
	T
	G
	het
	.
	.
	.
	59
	0
	0%
	T
	53
	8
	13.11%
	K
	Somatic
	0.0035047

	intronic
	TDRD9
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr14
	104473560
	104473560
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	54
	0
	0%
	G
	25
	4
	13.79%
	R
	Somatic
	0.0129249

	exonic
	KIF26A
	nonsynonymous SNV
	NM_015656:c.A392C:p.H131P
	459;Name=lod=98
	　
	　
	　
	　
	　
	0.01
	　
	　
	　
	　
	chr14
	104618455
	104618455
	A
	C
	het
	.
	.
	.
	57
	0
	0%
	A
	23
	4
	14.81%
	M
	Somatic
	0.0090956

	intronic
	MTA1
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr14
	105932949
	105932949
	T
	C
	het
	.
	.
	.
	20
	0
	0%
	T
	11
	5
	31.25%
	Y
	Somatic
	0.0115865

	intergenic
	TMEM121(dist=177251),KIAA0125(dist=210048)
	　
	　
	　
	0.97
	0.48
	0.48
	0.48
	rs8709
	　
	　
	　
	　
	　
	chr14
	106173790
	106173790
	A
	G
	het
	.
	.
	.
	176
	3
	1.68%
	A
	350
	40
	10.26%
	R
	Somatic
	7.71E-05

	exonic
	THBS4
	nonsynonymous SNV
	NM_003248:c.G1159C:p.A387P
	361;Name=lod=39
	　
	0.13
	0.13
	0.13
	rs1866389
	0.01
	0.131
	0.999685
	0.33394
	0.999997
	chr5
	79361265
	79361265
	G
	C
	het
	.
	.
	.
	190
	0
	0%
	G
	123
	4
	3.15%
	S
	Somatic
	0.0250334

	intergenic
	TMEM121(dist=211394),KIAA0125(dist=175905)
	　
	　
	387;Name=lod=50
	0.96
	0.15
	0.15
	0.15
	rs17841087
	　
	　
	　
	　
	　
	chr14
	106207933
	106207933
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	476
	8
	1.65%
	G
	419
	250
	37.37%
	R
	Somatic
	5.26E-58

	intergenic
	TMEM121(dist=211543),KIAA0125(dist=175756)
	　
	　
	　
	0.96
	0.07
	0.07
	0.07
	rs11621259
	　
	　
	　
	　
	　
	chr14
	106208082
	106208082
	G
	T
	het
	.
	.
	.
	289
	4
	1.37%
	G
	214
	168
	43.98%
	K
	Somatic
	9.12E-45

	exonic
	AP3S1
	synonymous SNV
	NM_001284:c.T399C:p.N133N
	690;Name=lod=853
	　
	　
	　
	　
	rs147903679
	　
	　
	　
	　
	　
	chr5
	115238635
	115238635
	T
	C
	het
	prostate
	carcinoma
	adenocarcinoma
	138
	0
	0%
	T
	93
	3
	3.12%
	Y
	Somatic
	0.067774

	exonic
	MATN2
	nonsynonymous SNV
	NM_002380:c.A1066G:p.K356E
	417;Name=lod=66
	　
	0.46
	0.46
	0.46
	rs1869609
	0.34
	　
	　
	　
	　
	chr8
	98991221
	98991221
	A
	G
	het
	.
	.
	.
	172
	0
	0%
	A
	94
	3
	3.09%
	R
	Somatic
	0.0459588

	intergenic
	TMEM121(dist=212580),KIAA0125(dist=174719)
	　
	　
	　
	0.96
	0.26
	0.26
	0.26
	rs1071803
	0.03
	　
	　
	　
	　
	chr14
	106209119
	106209119
	T
	C
	het
	.
	.
	.
	255
	2
	0.78%
	T
	167
	44
	20.85%
	Y
	Somatic
	1.51E-14

	intergenic
	TMEM121(dist=212874),KIAA0125(dist=174425)
	　
	　
	　
	0.96
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr14
	106209413
	106209413
	A
	G
	het
	.
	.
	.
	36
	0
	0%
	A
	47
	13
	21.67%
	R
	Somatic
	0.0012801

	intergenic
	TMEM121(dist=239047),KIAA0125(dist=148252)
	　
	　
	　
	0.95
	0.29
	0.29
	0.29
	rs1051611
	　
	　
	　
	　
	　
	chr14
	106235586
	106235586
	A
	G
	het
	.
	.
	.
	1448
	11
	0.75%
	A
	276
	104
	27.37%
	R
	Somatic
	2.15E-63

	intergenic
	TMEM121(dist=239158),KIAA0125(dist=148141)
	　
	　
	343;Name=lod=33
	0.95
	　
	　
	　
	rs13050
	　
	　
	　
	　
	　
	chr14
	106235697
	106235697
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	1536
	2
	0.13%
	G
	360
	49
	11.98%
	R
	Somatic
	4.85E-32

	intergenic
	ADAM6(dist=40205),LINC00226(dist=265706)
	　
	　
	　
	0.95
	0.09
	0.09
	0.09
	rs55998743
	　
	　
	　
	　
	　
	chr14
	106478563
	106478563
	G
	C
	het
	.
	.
	.
	56
	0
	0%
	G
	26
	3
	10.34%
	S
	Somatic
	0.036995

	intergenic
	ADAM6(dist=172213),LINC00226(dist=133698)
	　
	　
	346;Name=lod=34
	0.96
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr14
	106610571
	106610571
	A
	C
	het
	.
	.
	.
	314
	0
	0%
	A
	213
	33
	13.41%
	M
	Somatic
	4.49E-13

	intergenic
	ADAM6(dist=172239),LINC00226(dist=133672)
	　
	　
	355;Name=lod=37
	0.96
	　
	　
	　
	　
	0.03
	　
	　
	　
	　
	chr14
	106610597
	106610597
	C
	G
	het
	.
	.
	.
	359
	1
	0.28%
	C
	209
	38
	15.38%
	S
	Somatic
	5.89E-15

	intergenic
	ADAM6(dist=172246),LINC00226(dist=133665)
	　
	　
	　
	0.96
	　
	　
	　
	　
	0.03
	　
	　
	　
	　
	chr14
	106610604
	106610604
	C
	G
	het
	.
	.
	.
	360
	1
	0.28%
	C
	203
	41
	16.80%
	S
	Somatic
	2.09E-16

	intergenic
	ADAM6(dist=172258),LINC00226(dist=133653)
	　
	　
	　
	0.96
	　
	　
	　
	　
	0.07
	　
	　
	　
	　
	chr14
	106610616
	106610616
	C
	A
	het
	.
	.
	.
	361
	1
	0.28%
	C
	199
	39
	16.39%
	M
	Somatic
	7.46E-16

	intergenic
	ADAM6(dist=172259),LINC00226(dist=133652)
	　
	　
	　
	0.96
	　
	　
	　
	　
	0
	　
	　
	　
	　
	chr14
	106610617
	106610617
	T
	A
	het
	.
	.
	.
	361
	1
	0.28%
	T
	201
	39
	16.25%
	W
	Somatic
	9.28E-16

	intronic
	HERC2
	　
	　
	　
	0.93
	0.34
	0.34
	0.34
	rs8036480
	　
	　
	　
	　
	　
	chr15
	28499459
	28499459
	T
	C
	het
	.
	.
	.
	65
	0
	0%
	T
	26
	3
	10.34%
	Y
	Somatic
	0.0272597

	intronic
	FAN1
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr15
	31202794
	31202794
	A
	C
	het
	.
	.
	.
	47
	0
	0%
	A
	10
	2
	16.67%
	M
	Somatic
	0.0385739

	intronic
	CHRNA7
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr15
	32323051
	32323051
	A
	C
	het
	.
	.
	.
	53
	1
	1.85%
	A
	28
	9
	24.32%
	M
	Somatic
	0.0010995

	ncRNA_intronic
	FAM7A1,FAM7A2,FAM7A3
	　
	　
	428;Name=lod=73
	1
	　
	　
	　
	rs77132839
	　
	　
	　
	　
	　
	chr15
	32716918
	32716918
	A
	T
	het
	.
	.
	.
	63
	1
	1.56%
	A
	26
	4
	13.33%
	W
	Somatic
	0.0345489

	intronic
	FMN1
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr15
	33090974
	33090974
	G
	T
	het
	.
	.
	.
	44
	0
	0%
	G
	10
	2
	16.67%
	K
	Somatic
	0.0428571

	exonic
	RYR3
	nonsynonymous SNV
	NM_001243996:c.T11642C:p.V3881A
	756;Name=lod=1579
	　
	　
	　
	　
	　
	0
	　
	　
	　
	　
	chr15
	34129838
	34129838
	T
	C
	het
	.
	.
	.
	40
	0
	0%
	T
	10
	2
	16.67%
	Y
	Somatic
	0.0497738

	exonic
	GOLGA8A
	nonsynonymous SNV
	NM_181077:c.G1493T:p.C498F
	461;Name=lod=100
	0.99
	　
	　
	　
	　
	0.56
	0.78
	0.920022
	0.002392
	0.872865
	chr15
	34674018
	34674018
	C
	A
	het
	.
	.
	.
	51
	0
	0%
	C
	33
	5
	13.16%
	M
	Somatic
	0.0120928

	intronic
	AQR
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr15
	35245070
	35245070
	A
	G
	het
	.
	.
	.
	69
	0
	0%
	A
	17
	2
	10.53%
	R
	Somatic
	0.0446708

	intronic
	SPG11
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr15
	44914563
	44914563
	T
	A
	het
	.
	.
	.
	113
	0
	0%
	T
	14
	2
	12.50%
	W
	Somatic
	0.0145349

	exonic
	SLC24A5
	nonsynonymous SNV
	NM_205850:c.T659G:p.I220S
	571;Name=lod=279
	　
	　
	　
	　
	　
	0
	0.995
	0.998125
	0.999968
	1
	chr15
	48428948
	48428948
	T
	G
	het
	.
	.
	.
	125
	0
	0%
	T
	18
	2
	10%
	K
	Somatic
	0.0181992

	splicing
	CEP152(NM_001194998:exon24:c.3635-2A>T,NM_014985:exon23:c.3467-2A>T)
	　
	　
	349;Name=lod=35
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr15
	49037191
	49037191
	T
	A
	het
	.
	.
	.
	76
	0
	0%
	T
	15
	2
	11.76%
	W
	Somatic
	0.0317906

	intronic
	C15orf33
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr15
	49623925
	49623925
	A
	T
	het
	.
	.
	.
	71
	0
	0%
	A
	18
	2
	10%
	W
	Somatic
	0.046398

	exonic
	SLC27A2
	nonsynonymous SNV
	NM_001159629:c.C151G:p.P51A
	363;Name=lod=40
	　
	　
	　
	　
	　
	0.05
	0.98
	0.99836
	0.970129
	0.048754
	chr15
	50474775
	50474775
	C
	G
	het
	.
	.
	.
	69
	0
	0%
	C
	32
	4
	11.11%
	S
	Somatic
	0.0123226

	exonic
	FBXL22
	nonsynonymous SNV
	NM_203373:c.A553C:p.T185P
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	0
	0.105
	0.799567
	6.72E-04
	0.368014
	chr15
	63893694
	63893694
	A
	C
	het
	.
	.
	.
	21
	0
	0%
	A
	15
	4
	21.05%
	M
	Somatic
	0.0424116

	intronic
	CLPX
	　
	　
	721;Name=lod=1139
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr15
	65449278
	65449278
	T
	A
	het
	.
	.
	.
	97
	0
	0%
	T
	12
	2
	14.29%
	W
	Somatic
	0.0149058

	intronic
	CLPX
	　
	　
	721;Name=lod=1139
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr15
	65449279
	65449279
	T
	A
	het
	.
	.
	.
	95
	0
	0%
	T
	12
	2
	14.29%
	W
	Somatic
	0.0154604

	exonic
	PTPLAD1
	nonsynonymous SNV
	NM_016395:c.A1040T:p.Y347F
	568;Name=lod=271
	　
	　
	　
	　
	　
	0.2
	　
	　
	　
	　
	chr15
	65868668
	65868668
	A
	T
	het
	.
	.
	.
	63
	0
	0%
	A
	13
	2
	13.33%
	W
	Somatic
	0.034965

	exonic
	UACA
	nonsynonymous SNV
	NM_001008224:c.G235A:p.V79I
	508;Name=lod=155
	　
	　
	　
	　
	　
	0.19
	0.011
	0.218258
	1
	0.988961
	chr15
	70987383
	70987383
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	72
	0
	0%
	C
	17
	2
	10.53%
	Y
	Somatic
	0.0417582

	intronic
	MYO9A
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr15
	72286780
	72286780
	A
	G
	het
	.
	.
	.
	110
	0
	0%
	A
	13
	2
	13.33%
	R
	Somatic
	0.0135484

	exonic
	HEXA
	nonsynonymous SNV
	NM_000520:c.A1124G:p.E375G
	590;Name=lod=334
	　
	　
	　
	　
	　
	0
	1
	0.997459
	0.991984
	0.999999
	chr15
	72640049
	72640049
	T
	C
	het
	.
	.
	.
	74
	1
	1.33%
	T
	40
	5
	11.11%
	Y
	Somatic
	0.0273156

	intergenic
	LOC645752(dist=14694),LOC91450(dist=51693)
	　
	　
	　
	0.95
	0.006
	0.006
	0.006
	rs142683584
	　
	　
	　
	　
	　
	chr15
	78233882
	78233882
	A
	T
	het
	.
	.
	.
	39
	0
	0%
	A
	73
	9
	10.98%
	W
	Somatic
	0.025941

	intronic
	EFTUD1
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr15
	82450237
	82450237
	T
	A
	het
	.
	.
	.
	64
	0
	0%
	T
	16
	2
	11.11%
	W
	Somatic
	0.0460705

	intergenic
	LOC727849(dist=7500),RPS17L(dist=15309)
	　
	　
	　
	1
	　
	　
	　
	rs1267670
	0.18
	　
	　
	　
	　
	chr15
	82805852
	82805852
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	24
	0
	0%
	C
	37
	8
	17.78%
	Y
	Somatic
	0.0257794

	intronic
	ARRDC4
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr15
	98513102
	98513102
	T
	G
	het
	.
	.
	.
	120
	1
	0.83%
	T
	21
	4
	16%
	K
	Somatic
	0.0030702

	intronic
	CERS3
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr15
	101019705
	101019705
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	89
	0
	0%
	G
	24
	3
	11.11%
	R
	Somatic
	0.0115403

	intronic
	WDR90
	　
	　
	　
	　
	0.004
	0.004
	0.004
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr16
	705004
	705004
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	56
	0
	0%
	C
	37
	5
	11.90%
	Y
	Somatic
	0.0125262

	intronic
	RHOT2
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr16
	720886
	720886
	A
	G
	het
	.
	.
	.
	49
	0
	0%
	A
	21
	3
	12.50%
	R
	Somatic
	0.0325423

	intronic
	CACNB2
	　
	　
	329;Name=lod=29
	　
	0.13
	0.13
	0.13
	rs12261375
	　
	　
	　
	　
	　
	chr10
	18550887
	18550887
	T
	C
	het
	.
	.
	.
	192
	0
	0%
	T
	126
	4
	3.08%
	Y
	Somatic
	0.0258372

	exonic
	CRAMP1L
	synonymous SNV
	NM_020825:c.C1479T:p.S493S
	　
	　
	　
	　
	　
	rs191664890
	　
	　
	　
	　
	　
	chr16
	1706237
	1706237
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	59
	0
	0%
	C
	23
	3
	11.54%
	Y
	Somatic
	0.0263238

	exonic
	SMYD4
	nonsynonymous SNV
	NM_052928:c.C1145G:p.P382R
	　
	　
	0.29
	0.29
	0.29
	rs3809875
	0
	0.99
	0.999825
	0.051041
	0.991907
	chr17
	1703543
	1703543
	G
	C
	het
	.
	.
	.
	153
	0
	0%
	G
	126
	4
	3.08%
	S
	Somatic
	0.0434157

	exonic
	MAPK8IP3
	nonsynonymous SNV
	NM_001040439:c.A3848G:p.E1283G
	554;Name=lod=237
	　
	　
	　
	　
	　
	0
	0.999
	0.996259
	0.999195
	1
	chr16
	1818604
	1818604
	A
	G
	het
	.
	.
	.
	22
	0
	0%
	A
	15
	6
	28.57%
	R
	Somatic
	0.0089009

	exonic
	IGFALS
	nonsynonymous SNV
	NM_001146006:c.G526A:p.A176T
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	0.05
	0.101
	0.968813
	0.149114
	0.976436
	chr16
	1842007
	1842007
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	48
	0
	0%
	C
	23
	3
	11.54%
	Y
	Somatic
	0.0401086

	exonic
	CREBBP
	nonsynonymous SNV
	NM_001079846:c.A5153G:p.Q1718R
	648;Name=lod=576
	　
	　
	　
	　
	　
	0.16
	0.718385
	0.997129
	0.959993
	0.999977
	chr16
	3779781
	3779781
	T
	C
	het
	.
	.
	.
	77
	1
	1.28%
	T
	30
	5
	14.29%
	Y
	Somatic
	0.0106645

	UTR5
	GLIS2
	　
	　
	610;Name=lod=400
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr16
	4382279
	4382279
	A
	C
	het
	.
	.
	.
	24
	0
	0%
	A
	28
	6
	17.65%
	M
	Somatic
	0.0332277

	intergenic
	RRN3P1(dist=89387),UQCRC2(dist=44727)
	　
	　
	646;Name=lod=561
	1
	　
	　
	　
	rs580148
	0.01
	　
	　
	　
	　
	chr16
	21919882
	21919882
	A
	C
	het
	.
	.
	.
	45
	0
	0%
	A
	23
	3
	11.54%
	M
	Somatic
	0.0454903

	exonic
	VWA3A
	nonsynonymous SNV
	NM_173615:c.C3030G:p.D1010E
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	0.54
	　
	　
	　
	　
	chr16
	22161153
	22161153
	C
	G
	het
	.
	.
	.
	13
	0
	0%
	C
	20
	7
	25.93%
	S
	Somatic
	0.047632

	exonic
	ARHGAP17
	nonsynonymous SNV
	NM_001006634:c.C65T:p.T22I
	520;Name=lod=173
	　
	　
	　
	　
	　
	0
	0.997
	0.999486
	0.88969
	0.999639
	chr16
	24990315
	24990315
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	86
	0
	0%
	G
	16
	2
	11.11%
	R
	Somatic
	0.0285661

	ncRNA_intronic
	LOC440354
	　
	　
	　
	0.99
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr16
	29571545
	29571545
	G
	T
	het
	.
	.
	.
	61
	0
	0%
	G
	15
	2
	11.76%
	K
	Somatic
	0.045288

	intronic
	SEPT1,ZNF48
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr16
	30392617
	30392617
	G
	C
	het
	.
	.
	.
	37
	0
	0%
	G
	58
	7
	10.77%
	S
	Somatic
	0.0376993

	UTR3
	PHKG2
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr16
	30769004
	30769004
	T
	G
	het
	.
	.
	.
	43
	0
	0%
	T
	45
	7
	13.46%
	K
	Somatic
	0.0121071

	intronic
	SLC5A2
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr16
	31500176
	31500176
	T
	G
	het
	.
	.
	.
	40
	0
	0%
	T
	30
	4
	11.76%
	K
	Somatic
	0.040305

	intronic
	TOX3
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr16
	52497803
	52497803
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	94
	0
	0%
	G
	15
	2
	11.76%
	R
	Somatic
	0.0222768

	exonic
	CHD9
	synonymous SNV
	NM_025134:c.C8541A:p.L2847L
	651;Name=lod=589
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr16
	53358702
	53358702
	C
	A
	het
	.
	.
	.
	74
	0
	0%
	C
	24
	3
	11.11%
	M
	Somatic
	0.0175518

	intronic
	RPGRIP1L
	　
	　
	564;Name=lod=261
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr16
	53734645
	53734645
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	63
	0
	0%
	G
	16
	2
	11.11%
	R
	Somatic
	0.0472222

	exonic
	LPCAT2
	nonsynonymous SNV
	NM_017839:c.T167G:p.V56G
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	0.01
	0.036
	0.885983
	0.762025
	0.052653
	chr16
	55543260
	55543260
	T
	G
	het
	.
	.
	.
	28
	0
	0%
	T
	35
	9
	20.45%
	K
	Somatic
	0.0083293

	exonic
	HSF4
	nonsynonymous SNV
	NM_001040667:c.G254A:p.S85N
	552;Name=lod=234
	　
	　
	　
	　
	　
	0.61
	0.632
	0.999514
	0.87372
	1
	chr16
	67199643
	67199643
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	75
	0
	0%
	G
	18
	2
	10%
	R
	Somatic
	0.0425532

	exonic
	RLTPR
	nonsynonymous SNV
	NM_001013838:c.A3418C:p.T1140P
	431;Name=lod=75
	　
	　
	　
	　
	　
	0.1
	　
	　
	　
	　
	chr16
	67688431
	67688431
	A
	C
	het
	.
	.
	.
	34
	0
	0%
	A
	32
	5
	13.51%
	M
	Somatic
	0.0334793

	intronic
	NFATC3
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr16
	68155861
	68155861
	T
	G
	het
	.
	.
	.
	71
	1
	1.39%
	T
	31
	5
	13.89%
	K
	Somatic
	0.0152027

	exonic
	ZNF19
	nonsynonymous SNV
	NM_006961:c.G644A:p.R215K
	439;Name=lod=81
	　
	　
	　
	　
	　
	1
	0
	0.109136
	7.00E-06
	0.83066
	chr16
	71509806
	71509806
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	109
	2
	1.80%
	C
	35
	5
	12.50%
	Y
	Somatic
	0.0144674

	ncRNA_intronic
	LOC283922
	　
	　
	　
	0.98
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr16
	74371357
	74371357
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	26
	0
	0%
	C
	65
	10
	13.33%
	Y
	Somatic
	0.0431453

	UTR3
	CNTNAP4
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr16
	76592601
	76592601
	T
	A
	het
	.
	.
	.
	69
	0
	0%
	T
	12
	2
	14.29%
	W
	Somatic
	0.0267411

	exonic
	CDH13
	nonsynonymous SNV
	NM_001220491:c.C392T:p.S131F
	618;Name=lod=433
	　
	　
	　
	　
	　
	0.03
	　
	　
	　
	　
	chr16
	83159015
	83159015
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	58
	0
	0%
	C
	13
	2
	13.33%
	Y
	Somatic
	0.0399543

	exonic
	CDH13
	nonsynonymous SNV
	NM_001220491:c.C460T:p.P154S
	618;Name=lod=433
	　
	　
	　
	　
	　
	0.01
	　
	　
	　
	　
	chr16
	83159083
	83159083
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	62
	0
	0%
	C
	16
	2
	11.11%
	Y
	Somatic
	0.0484177

	exonic
	TAF1C
	nonsynonymous SNV
	NM_001243156:c.C554G:p.S185W
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	0.02
	0.992
	0.989286
	0.857022
	0.759736
	chr16
	84215975
	84215975
	G
	C
	het
	.
	.
	.
	30
	0
	0%
	G
	15
	3
	16.67%
	S
	Somatic
	0.0471785

	exonic
	CYBA
	synonymous SNV
	NM_000101:c.C138G:p.G46G
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr16
	88713574
	88713574
	G
	C
	het
	.
	.
	.
	24
	0
	0%
	G
	32
	7
	17.95%
	S
	Somatic
	0.0278

	intronic
	CDT1
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr16
	88871115
	88871115
	T
	G
	het
	.
	.
	.
	41
	0
	0%
	T
	27
	4
	12.90%
	K
	Somatic
	0.0305845

	exonic
	ZNF778
	nonsynonymous SNV
	NM_182531:c.A1936G:p.I646V
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	0.18
	　
	　
	　
	　
	chr16
	89294716
	89294716
	A
	G
	het
	.
	.
	.
	80
	1
	1.23%
	A
	33
	4
	10.81%
	R
	Somatic
	0.0330671

	exonic
	ZNF778
	synonymous SNV
	NM_182531:c.T1974A:p.S658S
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr16
	89294754
	89294754
	T
	A
	het
	.
	.
	.
	78
	0
	0%
	T
	27
	3
	10%
	W
	Somatic
	0.0198868

	exonic
	ZNF778
	synonymous SNV
	NM_182531:c.T2004A:p.T668T
	352;Name=lod=36
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr16
	89294784
	89294784
	T
	A
	het
	.
	.
	.
	81
	0
	0%
	T
	26
	3
	10.34%
	W
	Somatic
	0.0169308

	exonic
	ZNF778
	synonymous SNV
	NM_182531:c.T2019C:p.Y673Y
	352;Name=lod=36
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr16
	89294799
	89294799
	T
	C
	het
	.
	.
	.
	86
	0
	0%
	T
	22
	3
	12%
	Y
	Somatic
	0.010369

	intronic
	GP1BA
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr17
	4835861
	4835861
	A
	G
	het
	.
	.
	.
	21
	0
	0%
	A
	63
	12
	16%
	R
	Somatic
	0.0418204

	exonic
	C17orf100
	nonsynonymous SNV
	NM_001105520:c.A307C:p.T103P
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr17
	6555540
	6555540
	A
	C
	het
	.
	.
	.
	38
	0
	0%
	A
	42
	5
	10.64%
	M
	Somatic
	0.0467643

	exonic
	SLC13A5
	nonsynonymous SNV
	NM_001143838:c.A58C:p.T20P
	476;Name=lod=115
	　
	　
	　
	　
	rs75168043
	0.01
	0.968
	0.950799
	0.038947
	0.991197
	chr17
	6616595
	6616595
	T
	G
	het
	.
	.
	.
	63
	1
	1.56%
	T
	94
	14
	12.96%
	K
	Somatic
	0.0070557

	exonic
	NET1
	nonsynonymous SNV
	NM_005863:c.C1120T:p.R374W
	441;Name=lod=83
	　
	　
	　
	　
	　
	0
	1
	0.998778
	0.999986
	0.999129
	chr10
	5498134
	5498134
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	189
	0
	0%
	C
	158
	5
	3.07%
	Y
	Somatic
	0.0205932

	intronic
	TP53
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	rs138066738
	　
	　
	　
	　
	　
	chr17
	7579658
	7579658
	G
	C
	het
	.
	.
	.
	11
	0
	0%
	G
	21
	22
	51.16%
	S
	Somatic
	0.0013479

	intronic
	TP53
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	rs139100308
	　
	　
	　
	　
	　
	chr17
	7579659
	7579659
	T
	C
	het
	.
	.
	.
	10
	0
	0%
	T
	18
	23
	56.10%
	Y
	Somatic
	0.001027

	intronic
	DNAH9
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr17
	11568110
	11568110
	T
	A
	het
	.
	.
	.
	54
	0
	0%
	T
	10
	2
	16.67%
	W
	Somatic
	0.0307692

	intronic
	DNAH9
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr17
	11568113
	11568113
	T
	A
	het
	.
	.
	.
	59
	0
	0%
	T
	11
	2
	15.38%
	W
	Somatic
	0.0305164

	exonic
	AMICA1
	nonsynonymous SNV
	NM_153206:c.T251A:p.I84N
	　
	　
	0.43
	0.43
	0.43
	rs17121881
	0.05
	0.924
	0.97782
	0.124084
	0.797612
	chr11
	118081345
	118081345
	A
	T
	het
	stomach
	carcinoma
	adenocarcinoma
	168
	0
	0%
	A
	158
	5
	3.07%
	W
	Somatic
	0.0280599

	exonic
	PRKD3
	nonsynonymous SNV
	NM_005813:c.G2314T:p.G772C
	674;Name=lod=731
	　
	　
	　
	　
	　
	0
	1
	0.998528
	0.99996
	1
	chr2
	37483904
	37483904
	C
	A
	het
	.
	.
	.
	197
	0
	0%
	C
	130
	4
	2.99%
	M
	Somatic
	0.0261451

	exonic
	RAI1
	nonsynonymous SNV
	NM_030665:c.T413G:p.V138G
	376;Name=lod=45
	　
	　
	　
	　
	　
	0
	0.006
	0.992519
	0.797592
	0.997211
	chr17
	17696675
	17696675
	T
	G
	het
	.
	.
	.
	56
	0
	0%
	T
	34
	4
	10.53%
	K
	Somatic
	0.0242056

	intergenic
	KRT16P3(dist=12975),CDRT15L2(dist=62251)
	　
	　
	472;Name=lod=110
	0.99
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr17
	20420786
	20420786
	T
	G
	het
	.
	.
	.
	33
	0
	0%
	T
	30
	5
	14.29%
	K
	Somatic
	0.0311424

	intronic
	LRRC37B
	　
	　
	　
	0.98
	　
	　
	　
	rs2627109
	　
	　
	　
	　
	　
	chr17
	30377131
	30377131
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	63
	0
	0%
	G
	14
	2
	12.50%
	R
	Somatic
	0.0389484

	exonic
	CCT6B
	nonsynonymous SNV
	NM_001193530:c.C567A:p.N189K
	604;Name=lod=381
	　
	　
	　
	　
	　
	0
	0.74
	0.762332
	0.999987
	1
	chr17
	33269838
	33269838
	G
	T
	het
	.
	.
	.
	55
	0
	0%
	G
	21
	3
	12.50%
	K
	Somatic
	0.0255947

	exonic
	KRTAP3-3
	synonymous SNV
	NM_033185:c.A296G:p.X99X
	366;Name=lod=41
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr17
	39150054
	39150054
	T
	C
	het
	.
	.
	.
	122
	2
	1.61%
	T
	183
	23
	11.17%
	Y
	Somatic
	6.62E-04

	intronic
	MAPT
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr17
	44074058
	44074058
	T
	G
	het
	.
	.
	.
	60
	1
	1.64%
	T
	75
	12
	13.79%
	K
	Somatic
	0.0077614

	exonic
	SPATA20
	nonsynonymous SNV
	NM_022827:c.T370C:p.S124P
	596;Name=lod=351
	　
	　
	　
	　
	　
	0
	0.935
	0.934239
	0.918766
	0.999981
	chr17
	48626179
	48626179
	T
	C
	het
	.
	.
	.
	55
	0
	0%
	T
	61
	9
	12.86%
	Y
	Somatic
	0.0042533

	exonic
	SPATA20
	nonsynonymous SNV
	NM_022827:c.A373C:p.T125P
	596;Name=lod=351
	　
	　
	　
	　
	　
	0
	0.854
	0.945428
	0.945314
	0.999996
	chr17
	48626182
	48626182
	A
	C
	het
	large_intestine
	carcinoma
	adenocarcinoma
	51
	1
	1.92%
	A
	53
	22
	29.33%
	M
	Somatic
	2.48E-05

	intronic
	SKA2
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr17
	57232262
	57232262
	A
	C
	het
	.
	.
	.
	58
	1
	1.69%
	A
	144
	17
	10.56%
	M
	Somatic
	0.0231249

	splicing
	MED13(NM_005121:exon16:c.2692-2A>T)
	　
	　
	725;Name=lod=1184
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr17
	60061730
	60061730
	T
	A
	het
	.
	.
	.
	84
	0
	0%
	T
	17
	2
	10.53%
	W
	Somatic
	0.0325528

	intronic
	ABCA6
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr17
	67101789
	67101789
	T
	G
	het
	.
	.
	.
	62
	0
	0%
	T
	16
	2
	11.11%
	K
	Somatic
	0.0484177

	exonic
	METTL23
	nonsynonymous SNV
	NM_001206985:c.A8C:p.N3T
	289;Name=lod=20
	　
	　
	　
	　
	　
	0.1
	　
	　
	　
	　
	chr17
	74729184
	74729184
	A
	C
	het
	.
	.
	.
	37
	0
	0%
	A
	19
	3
	13.64%
	M
	Somatic
	0.0473715

	exonic
	BAHCC1
	synonymous SNV
	NM_001080519:c.A5931C:p.A1977A
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr17
	79427626
	79427626
	A
	C
	het
	.
	.
	.
	27
	0
	0%
	A
	24
	6
	20%
	M
	Somatic
	0.0163627

	intronic
	SLC16A3
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr17
	80195801
	80195801
	A
	C
	het
	.
	.
	.
	46
	0
	0%
	A
	28
	4
	12.50%
	M
	Somatic
	0.0252099

	exonic
	TBCD
	stopgain SNV
	NM_005993:c.A310T:p.K104X
	546;Name=lod=220
	　
	　
	　
	　
	　
	0
	　
	　
	　
	　
	chr17
	80721915
	80721915
	A
	T
	het
	.
	.
	.
	54
	0
	0%
	A
	23
	3
	11.54%
	W
	Somatic
	0.0316456

	ncRNA_exonic
	ROCK1P1
	　
	　
	625;Name=lod=461
	0.99
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr18
	116863
	116863
	T
	C
	het
	.
	.
	.
	89
	0
	0%
	T
	15
	2
	11.76%
	Y
	Somatic
	0.0244385

	exonic
	CLUL1
	synonymous SNV
	NM_014410:c.G618A:p.Q206Q
	491;Name=lod=132
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr18
	627291
	627291
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	254
	0
	0%
	G
	110
	27
	19.71%
	R
	Somatic
	8.12E-14

	intronic
	YES1
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr18
	745886
	745886
	A
	C
	het
	.
	.
	.
	89
	0
	0%
	A
	21
	3
	12.50%
	M
	Somatic
	0.0086445

	intronic
	YES1
	　
	　
	243;Name=lod=13
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr18
	745891
	745891
	T
	A
	het
	.
	.
	.
	75
	0
	0%
	T
	16
	2
	11.11%
	W
	Somatic
	0.0357644

	intronic
	YES1
	　
	　
	243;Name=lod=13
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr18
	745894
	745894
	C
	G
	het
	.
	.
	.
	71
	0
	0%
	C
	15
	2
	11.76%
	S
	Somatic
	0.0355277

	intronic
	SMCHD1
	　
	　
	516;Name=lod=166
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr18
	2738391
	2738391
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	54
	0
	0%
	C
	8
	2
	20%
	Y
	Somatic
	0.0223214

	intronic
	MYOM1
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr18
	3094310
	3094310
	A
	G
	het
	.
	.
	.
	67
	0
	0%
	A
	15
	2
	11.76%
	R
	Somatic
	0.0390132

	intronic
	MYOM1
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr18
	3193969
	3193969
	A
	C
	het
	.
	.
	.
	73
	0
	0%
	A
	17
	2
	10.53%
	M
	Somatic
	0.0408505

	exonic
	ZNF519
	synonymous SNV
	NM_145287:c.G477A:p.Q159Q
	　
	0.91
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr18
	14106062
	14106062
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	117
	0
	0%
	C
	12
	2
	14.29%
	Y
	Somatic
	0.010687

	exonic
	ZNF519
	nonsynonymous SNV
	NM_145287:c.A472T:p.N158Y
	　
	0.91
	　
	　
	　
	　
	　
	0
	0.028905
	0.005089
	0.593374
	chr18
	14106067
	14106067
	T
	A
	het
	.
	.
	.
	115
	0
	0%
	T
	11
	2
	15.38%
	W
	Somatic
	0.0095965

	intronic
	DSC3
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr18
	28588225
	28588225
	T
	C
	het
	.
	.
	.
	89
	0
	0%
	T
	18
	2
	10%
	Y
	Somatic
	0.03228

	intronic
	C18orf34
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr18
	30846833
	30846833
	A
	G
	het
	.
	.
	.
	81
	0
	0%
	A
	12
	2
	14.29%
	R
	Somatic
	0.0203807

	exonic
	PIAS2
	nonsynonymous SNV
	NM_004671:c.G1366A:p.V456M
	683;Name=lod=798
	　
	　
	　
	　
	　
	0.11
	0.006
	0.998862
	0.94372
	0.99797
	chr18
	44408064
	44408064
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	149
	0
	0%
	C
	18
	2
	10%
	Y
	Somatic
	0.0133841

	exonic
	MALT1
	nonsynonymous SNV
	NM_173844:c.T1484C:p.L495S
	662;Name=lod=654
	　
	　
	　
	　
	　
	0.03
	0.722
	0.997585
	0.928813
	0.999692
	chr18
	56402475
	56402475
	T
	C
	het
	.
	.
	.
	100
	0
	0%
	T
	16
	2
	11.11%
	Y
	Somatic
	0.0221643

	intronic
	SERPINB2
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr18
	61569821
	61569821
	T
	A
	het
	.
	.
	.
	110
	2
	1.79%
	T
	34
	6
	15%
	W
	Somatic
	0.0044412

	intronic
	SERPINB2
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr18
	61569822
	61569822
	A
	T
	het
	.
	.
	.
	111
	1
	0.89%
	A
	34
	5
	12.82%
	W
	Somatic
	0.0045503

	exonic
	PQLC1
	nonsynonymous SNV
	NM_001146343:c.T89G:p.V30G
	507;Name=lod=153
	　
	　
	　
	　
	　
	0
	0.995
	0.996952
	0.999037
	0.999997
	chr18
	77710838
	77710838
	A
	C
	het
	.
	.
	.
	32
	0
	0%
	A
	41
	6
	12.77%
	M
	Somatic
	0.0386295

	exonic
	C19orf25
	nonsynonymous SNV
	NM_152482:c.T259G:p.C87G
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	0.23
	　
	　
	　
	　
	chr19
	1475129
	1475129
	A
	C
	het
	.
	.
	.
	26
	0
	0%
	A
	19
	4
	17.39%
	M
	Somatic
	0.0417933

	exonic
	TSNARE1
	nonsynonymous SNV
	NM_145003:c.A493G:p.S165G
	387;Name=lod=50
	　
	　
	　
	　
	　
	0.05
	0.645
	0.889854
	2.42E-04
	0.99955
	chr8
	143425579
	143425579
	T
	C
	het
	.
	.
	.
	157
	0
	0%
	T
	131
	4
	2.96%
	Y
	Somatic
	0.0445956

	exonic
	CELF5
	nonsynonymous SNV
	NM_001172673:c.A179C:p.D60A
	668;Name=lod=689
	　
	　
	　
	　
	　
	0
	0.986
	0.944028
	0.965127
	0.49095
	chr19
	3224916
	3224916
	A
	C
	het
	.
	.
	.
	29
	0
	0%
	A
	44
	7
	13.73%
	M
	Somatic
	0.0364449

	exonic
	SAFB2
	nonsynonymous SNV
	NM_014649:c.G2021A:p.R674H
	395;Name=lod=54
	　
	　
	　
	　
	　
	0
	0.751135
	0.994728
	0.886611
	0.99761
	chr19
	5594088
	5594088
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	20
	0
	0%
	C
	9
	3
	25%
	Y
	Somatic
	0.0443548

	intronic
	SLC25A23
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr19
	6459454
	6459454
	A
	G
	het
	.
	.
	.
	39
	0
	0%
	A
	17
	3
	15%
	R
	Somatic
	0.0350672

	intronic
	PNPLA6
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr19
	7605002
	7605002
	T
	C
	het
	.
	.
	.
	58
	1
	1.69%
	T
	81
	11
	11.96%
	Y
	Somatic
	0.0188687

	exonic
	OR7E24
	synonymous SNV
	NM_001079935:c.A690G:p.S230S
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr19
	9362409
	9362409
	A
	G
	het
	.
	.
	.
	53
	0
	0%
	A
	12
	2
	14.29%
	R
	Somatic
	0.0411578

	intronic
	RNF10
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr12
	120995327
	120995327
	C
	A
	het
	.
	.
	.
	161
	0
	0%
	C
	133
	4
	2.92%
	M
	Somatic
	0.0436126

	exonic
	C2orf56
	synonymous SNV
	NM_144736:c.T678C:p.F226F
	585;Name=lod=319
	　
	0.002
	0.002
	0.002
	rs148412716
	　
	　
	　
	　
	　
	chr2
	37469833
	37469833
	T
	C
	het
	.
	.
	.
	100
	0
	0%
	T
	67
	2
	2.90%
	Y
	Somatic
	0.1652578

	exonic
	AMIGO2
	nonsynonymous SNV
	NM_181847:c.T818G:p.L273R
	　
	　
	　
	　
	　
	rs184724217
	0.24
	0.008
	0.023549
	0.633189
	0.971131
	chr12
	47471968
	47471968
	A
	C
	het
	.
	.
	.
	154
	0
	0%
	A
	136
	4
	2.86%
	M
	Somatic
	0.0502634

	exonic
	ZNF699
	synonymous SNV
	NM_198535:c.T1059C:p.H353H
	459;Name=lod=98
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr19
	9407021
	9407021
	A
	G
	het
	.
	.
	.
	149
	0
	0%
	A
	30
	5
	14.29%
	R
	Somatic
	1.95E-04

	exonic
	ZNF559
	nonsynonymous SNV
	NM_001202406:c.A1588G:p.K530E
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	1
	0.002
	0.012734
	0.00204
	0.598732
	chr19
	9453523
	9453523
	A
	G
	het
	.
	.
	.
	136
	2
	1.45%
	A
	39
	7
	15.22%
	R
	Somatic
	9.94E-04

	exonic
	ZNF559
	nonsynonymous SNV
	NM_001202406:c.A1590C:p.K530N
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	0.02
	0.444
	0.153451
	0.008655
	0.622231
	chr19
	9453525
	9453525
	A
	C
	het
	.
	.
	.
	137
	1
	0.72%
	A
	42
	6
	12.50%
	M
	Somatic
	0.0012963

	exonic
	ZNF559
	nonsynonymous SNV
	NM_001202406:c.A1597C:p.K533Q
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	0.53
	0.005
	0.132425
	0.001382
	0.631558
	chr19
	9453532
	9453532
	A
	C
	het
	.
	.
	.
	134
	2
	1.47%
	A
	49
	6
	10.91%
	M
	Somatic
	0.0077894

	exonic
	ZNF177,ZNF559-ZNF177
	nonsynonymous SNV
	NM_001172651:c.G1029T:p.K343N
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	0.3
	0.005
	0.926891
	0.008655
	0.837645
	chr19
	9492036
	9492036
	G
	T
	het
	.
	.
	.
	241
	2
	0.82%
	G
	95
	14
	12.84%
	K
	Somatic
	2.64E-06

	intronic
	KRI1
	　
	　
	　
	　
	0.06
	0.06
	0.06
	rs148315651
	　
	　
	　
	　
	　
	chr19
	10665932
	10665932
	T
	C
	het
	.
	.
	.
	79
	0
	0%
	T
	34
	52
	60.47%
	Y
	Somatic
	3.38E-20

	intronic
	KRI1
	　
	　
	　
	　
	0.06
	0.06
	0.06
	rs117140161
	　
	　
	　
	　
	　
	chr19
	10665933
	10665933
	G
	C
	het
	.
	.
	.
	79
	0
	0%
	G
	36
	51
	58.62%
	S
	Somatic
	1.84E-19

	intronic
	KRI1
	　
	　
	　
	　
	0.04
	0.04
	0.04
	rs114840087
	　
	　
	　
	　
	　
	chr19
	10665938
	10665938
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	79
	0
	0%
	C
	45
	46
	50.55%
	Y
	Somatic
	2.35E-16

	intronic
	KRI1
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	rs144204938
	　
	　
	　
	　
	　
	chr19
	10665944
	10665944
	G
	C
	het
	.
	.
	.
	76
	0
	0%
	G
	48
	10
	17.24%
	S
	Somatic
	1.43E-04

	exonic
	MYO10
	nonsynonymous SNV
	NM_012334:c.C5056T:p.P1686S
	613;Name=lod=412
	　
	　
	　
	　
	　
	0
	　
	　
	　
	　
	chr5
	16673907
	16673907
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	168
	0
	0%
	G
	137
	4
	2.84%
	R
	Somatic
	0.0423518

	ncRNA_intronic
	CHKB-CPT1B
	　
	　
	　
	　
	0.36
	0.36
	0.36
	rs140514
	　
	　
	　
	　
	　
	chr22
	51018579
	51018579
	A
	G
	het
	.
	.
	.
	208
	0
	0%
	A
	138
	4
	2.82%
	R
	Somatic
	0.0264148

	exonic
	PTAR1
	nonsynonymous SNV
	NM_001099666:c.C718T:p.R240C
	615;Name=lod=423
	　
	　
	　
	　
	　
	0
	　
	　
	　
	　
	chr9
	72338471
	72338471
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	213
	0
	0%
	G
	140
	4
	2.78%
	R
	Somatic
	0.0258141

	exonic
	ZNF114
	nonsynonymous SNV
	NM_153608:c.C178T:p.P60S
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	0.28
	0
	0.986999
	3.56E-04
	0.847203
	chr19
	48789059
	48789059
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	176
	0
	0%
	C
	141
	4
	2.76%
	Y
	Somatic
	0.0406895

	intronic
	C9orf84
	　
	　
	543;Name=lod=214
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr9
	114467524
	114467524
	T
	A
	het
	.
	.
	.
	192
	0
	0%
	T
	141
	4
	2.76%
	W
	Somatic
	0.0334653

	exonic
	MYO5C
	synonymous SNV
	NM_018728:c.G3255A:p.K1085K
	536;Name=lod=202
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr15
	52517682
	52517682
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	212
	0
	0%
	C
	144
	4
	2.70%
	Y
	Somatic
	0.0278838

	exonic
	CNTRL
	synonymous SNV
	NM_007018:c.G5367A:p.K1789K
	369;Name=lod=42
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr9
	123924493
	123924493
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	190
	0
	0%
	G
	146
	4
	2.67%
	R
	Somatic
	0.0370366

	upstream
	EPOR
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr19
	11495338
	11495338
	T
	A
	het
	.
	.
	.
	21
	0
	0%
	T
	10
	3
	23.08%
	W
	Somatic
	0.0477941

	exonic
	ZNF441
	synonymous SNV
	NM_152355:c.A1266G:p.K422K
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr19
	11891905
	11891905
	A
	G
	het
	.
	.
	.
	153
	2
	1.29%
	A
	30
	4
	11.76%
	R
	Somatic
	0.0102341

	exonic
	ZNF44
	synonymous SNV
	NM_016264:c.G1656A:p.R552R
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr19
	12383414
	12383414
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	124
	2
	1.59%
	C
	33
	4
	10.81%
	Y
	Somatic
	0.024326

	exonic
	ZNF44
	nonsynonymous SNV
	NM_016264:c.A1612G:p.R538G
	251;Name=lod=14
	　
	　
	　
	　
	　
	1
	　
	　
	　
	　
	chr19
	12383458
	12383458
	T
	C
	het
	.
	.
	.
	93
	1
	1.06%
	T
	26
	5
	16.13%
	Y
	Somatic
	0.003562

	exonic
	ZNF44
	synonymous SNV
	NM_016264:c.C1611T:p.C537C
	251;Name=lod=14
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr19
	12383459
	12383459
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	92
	1
	1.08%
	G
	27
	4
	12.90%
	R
	Somatic
	0.0137515

	exonic
	ZNF44
	nonsynonymous SNV
	NM_016264:c.C1583A:p.A528E
	336;Name=lod=31
	　
	　
	　
	　
	　
	0.04
	　
	　
	　
	　
	chr19
	12383487
	12383487
	G
	T
	het
	.
	.
	.
	94
	1
	1.05%
	G
	26
	3
	10.34%
	K
	Somatic
	0.0395343

	exonic
	ZNF44
	synonymous SNV
	NM_016264:c.G1581T:p.T527T
	336;Name=lod=31
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr19
	12383489
	12383489
	C
	A
	het
	.
	.
	.
	95
	1
	1.04%
	C
	25
	5
	16.67%
	M
	Somatic
	0.0028983

	exonic
	ZNF44
	nonsynonymous SNV
	NM_016264:c.C1580G:p.T527R
	336;Name=lod=31
	　
	　
	　
	　
	　
	0
	　
	　
	　
	　
	chr19
	12383490
	12383490
	G
	C
	het
	.
	.
	.
	99
	0
	0%
	G
	27
	3
	10%
	S
	Somatic
	0.0116165

	exonic
	ZNF44
	synonymous SNV
	NM_016264:c.T1575A:p.T525T
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr19
	12383495
	12383495
	A
	T
	het
	.
	.
	.
	95
	0
	0%
	A
	27
	3
	10%
	W
	Somatic
	0.0127773

	exonic
	ZNF44
	synonymous SNV
	NM_016264:c.G1572A:p.R524R
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr19
	12383498
	12383498
	C
	T
	het
	lung
	carcinoma
	squamous_cell_carcinoma
	93
	0
	0%
	C
	26
	4
	13.33%
	Y
	Somatic
	0.0030186

	exonic
	ZNF44
	nonsynonymous SNV
	NM_016264:c.G1571C:p.R524T
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	0
	　
	　
	　
	　
	chr19
	12383499
	12383499
	C
	G
	het
	.
	.
	.
	93
	0
	0%
	C
	27
	3
	10%
	S
	Somatic
	0.0134161

	exonic
	ZNF564
	nonsynonymous SNV
	NM_144976:c.A1537G:p.T513A
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	1
	0.325897
	0.17099
	0.275003
	0.668516
	chr19
	12637385
	12637385
	T
	C
	het
	.
	.
	.
	216
	4
	1.82%
	T
	71
	8
	10.13%
	Y
	Somatic
	0.0033727

	exonic
	ZNF564
	synonymous SNV
	NM_144976:c.A936G:p.K312K
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr19
	12637986
	12637986
	T
	C
	het
	.
	.
	.
	191
	3
	1.55%
	T
	45
	6
	11.76%
	Y
	Somatic
	0.0031603

	exonic
	OCEL1
	synonymous SNV
	NM_024578:c.A84C:p.P28P
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr19
	17337516
	17337516
	A
	C
	het
	.
	.
	.
	21
	0
	0%
	A
	14
	4
	22.22%
	M
	Somatic
	0.0372032

	exonic
	UNC13A
	synonymous SNV
	NM_001080421:c.G474C:p.S158S
	535;Name=lod=199
	　
	0.75
	0.75
	0.75
	rs9305092
	　
	　
	　
	　
	　
	chr19
	17777508
	17777508
	C
	G
	het
	.
	.
	.
	43
	0
	0%
	C
	41
	5
	10.87%
	S
	Somatic
	0.0330241

	intronic
	GMIP
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr19
	19744556
	19744556
	G
	C
	het
	.
	.
	.
	53
	0
	0%
	G
	45
	12
	21.05%
	S
	Somatic
	2.01E-04

	intronic
	ATP13A1
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr19
	19767742
	19767742
	T
	G
	het
	.
	.
	.
	16
	0
	0%
	T
	18
	6
	25%
	K
	Somatic
	0.0350658

	exonic
	ZNF506
	nonsynonymous SNV
	NM_001145404:c.T449A:p.F150Y
	　
	0.9
	　
	　
	　
	　
	0
	0.033
	0.894326
	0.433516
	0.875524
	chr19
	19906151
	19906151
	A
	T
	het
	.
	.
	.
	112
	0
	0%
	A
	28
	4
	12.50%
	W
	Somatic
	0.0020933

	exonic
	ZNF506
	synonymous SNV
	NM_001145404:c.T447C:p.T149T
	　
	0.9
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr19
	19906153
	19906153
	A
	G
	het
	.
	.
	.
	112
	1
	0.88%
	A
	28
	4
	12.50%
	R
	Somatic
	0.0085607

	exonic
	ZNF506
	nonsynonymous SNV
	NM_001145404:c.A389G:p.K130R
	　
	0.9
	　
	　
	　
	　
	1
	0.001
	0.016068
	1.41E-04
	0.573386
	chr19
	19906211
	19906211
	T
	C
	het
	.
	.
	.
	90
	1
	1.10%
	T
	10
	2
	16.67%
	Y
	Somatic
	0.0352048

	exonic
	ZNF93
	synonymous SNV
	NM_031218:c.T543C:p.A181A
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr19
	20044307
	20044307
	T
	C
	het
	.
	.
	.
	251
	5
	1.95%
	T
	66
	9
	12%
	Y
	Somatic
	7.70E-04

	exonic
	ZNF626
	nonsynonymous SNV
	NM_001076675:c.C1439T:p.P480L
	422;Name=lod=69
	　
	　
	　
	　
	　
	0.06
	0.202672
	0.006266
	0.003403
	0.579848
	chr19
	20807244
	20807244
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	136
	2
	1.45%
	G
	43
	6
	12.24%
	R
	Somatic
	0.0045348

	exonic
	ZNF85
	nonsynonymous SNV
	NM_003429:c.T1505A:p.I502K
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	1
	0
	0.044358
	1
	0.748817
	chr19
	21132825
	21132825
	T
	A
	het
	.
	.
	.
	417
	8
	1.88%
	T
	108
	14
	11.48%
	W
	Somatic
	2.44E-05

	exonic
	ZNF714
	nonsynonymous SNV
	NM_182515:c.T836C:p.V279A
	414;Name=lod=64
	　
	　
	　
	　
	　
	0.08
	　
	　
	　
	　
	chr19
	21300306
	21300306
	T
	C
	het
	.
	.
	.
	142
	2
	1.39%
	T
	26
	3
	10.34%
	Y
	Somatic
	0.0337875

	exonic
	ZNF714
	synonymous SNV
	NM_182515:c.C888T:p.F296F
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr19
	21300358
	21300358
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	144
	2
	1.37%
	C
	45
	5
	10%
	Y
	Somatic
	0.0125593

	exonic
	ZNF493
	synonymous SNV
	NM_175910:c.C1449T:p.N483N
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr19
	21607294
	21607294
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	429
	5
	1.15%
	C
	108
	12
	10%
	Y
	Somatic
	1.52E-05

	exonic
	ZNF493
	synonymous SNV
	NM_175910:c.A1452G:p.R484R
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr19
	21607297
	21607297
	A
	G
	het
	.
	.
	.
	434
	6
	1.36%
	A
	115
	16
	12.21%
	R
	Somatic
	5.68E-07

	exonic
	ZNF493
	nonsynonymous SNV
	NM_175910:c.T1469A:p.I490K
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	0.86
	0
	0.005272
	1
	0.740063
	chr19
	21607314
	21607314
	T
	A
	het
	.
	.
	.
	453
	9
	1.95%
	T
	122
	15
	10.95%
	W
	Somatic
	2.42E-05

	UTR3
	ZNF43
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr19
	21990379
	21990379
	T
	C
	het
	.
	.
	.
	133
	2
	1.48%
	T
	20
	3
	13.04%
	Y
	Somatic
	0.0224068

	UTR3
	ZNF43
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr19
	21990386
	21990386
	C
	G
	het
	.
	.
	.
	140
	2
	1.41%
	C
	22
	6
	21.43%
	S
	Somatic
	2.69E-04

	UTR3
	ZNF43
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr19
	21990391
	21990391
	A
	G
	het
	.
	.
	.
	148
	2
	1.33%
	A
	28
	6
	17.65%
	R
	Somatic
	5.68E-04

	exonic
	ZNF208
	nonsynonymous SNV
	NM_007153:c.A946G:p.K316E
	　
	0.92
	　
	　
	　
	rs79937054
	1
	　
	　
	　
	　
	chr19
	22156890
	22156890
	T
	C
	het
	.
	.
	.
	166
	2
	1.19%
	T
	51
	8
	13.56%
	Y
	Somatic
	4.06E-04

	exonic
	ZNF208
	nonsynonymous SNV
	NM_007153:c.C914T:p.A305V
	　
	0.92
	　
	　
	　
	　
	0.49
	　
	　
	　
	　
	chr19
	22156922
	22156922
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	298
	2
	0.67%
	G
	83
	10
	10.75%
	R
	Somatic
	1.59E-05

	exonic
	ZNF98
	synonymous SNV
	NM_001098626:c.A1380G:p.K460K
	432;Name=lod=76
	0.95
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr19
	22574657
	22574657
	T
	C
	het
	lung
	carcinoma
	adenocarcinoma
	323
	4
	1.22%
	T
	91
	12
	11.65%
	Y
	Somatic
	1.59E-05

	exonic
	ZNF98
	synonymous SNV
	NM_001098626:c.C279T:p.D93D
	　
	0.95
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr19
	22575758
	22575758
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	49
	0
	0%
	G
	11
	2
	15.38%
	R
	Somatic
	0.041248

	exonic
	ZNF99
	nonsynonymous SNV
	NM_001080409:c.G2071A:p.A691T
	　
	0.91
	　
	　
	　
	　
	0.66
	　
	　
	　
	　
	chr19
	22940640
	22940640
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	553
	6
	1.07%
	C
	144
	18
	11.11%
	Y
	Somatic
	3.64E-08

	exonic
	ZNF99
	nonsynonymous SNV
	NM_001080409:c.T2066C:p.F689S
	　
	0.91
	　
	　
	　
	　
	0.5
	　
	　
	　
	　
	chr19
	22940645
	22940645
	A
	G
	het
	.
	.
	.
	551
	2
	0.36%
	A
	132
	20
	13.16%
	R
	Somatic
	2.58E-12

	exonic
	ZNF99
	nonsynonymous SNV
	NM_001080409:c.T2064G:p.H688Q
	　
	0.91
	　
	　
	　
	　
	0.35
	　
	　
	　
	　
	chr19
	22940647
	22940647
	A
	C
	het
	.
	.
	.
	545
	2
	0.37%
	A
	135
	19
	12.34%
	M
	Somatic
	1.74E-11

	exonic
	ZNF681
	nonsynonymous SNV
	NM_138286:c.G1865A:p.R622K
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	0.05
	　
	　
	　
	　
	chr19
	23926487
	23926487
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	157
	3
	1.88%
	C
	27
	4
	12.90%
	Y
	Somatic
	0.0141901

	exonic
	ZNF681
	nonsynonymous SNV
	NM_138286:c.A1861G:p.K621E
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	1
	　
	　
	　
	　
	chr19
	23926491
	23926491
	T
	C
	het
	.
	.
	.
	168
	3
	1.75%
	T
	30
	5
	14.29%
	Y
	Somatic
	0.0041457

	exonic
	ZNF681
	nonsynonymous SNV
	NM_138286:c.C1859G:p.P620R
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	0
	　
	　
	　
	　
	chr19
	23926493
	23926493
	G
	C
	het
	.
	.
	.
	169
	3
	1.74%
	G
	31
	5
	13.89%
	S
	Somatic
	0.0045404

	exonic
	ZNF681
	nonsynonymous SNV
	NM_138286:c.G694A:p.G232S
	317;Name=lod=26
	　
	　
	　
	　
	　
	0
	　
	　
	　
	　
	chr19
	23927658
	23927658
	C
	T
	het
	lung
	carcinoma
	squamous_cell_carcinoma
	160
	2
	1.23%
	C
	29
	4
	12.12%
	Y
	Somatic
	0.0081125

	exonic
	LRP3
	nonsynonymous SNV
	NM_002333:c.A2180C:p.H727P
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	0.19
	0.001
	0.961455
	0.719196
	0.02909
	chr19
	33698348
	33698348
	A
	C
	het
	.
	.
	.
	31
	0
	0%
	A
	16
	3
	15.79%
	M
	Somatic
	0.0494388

	exonic
	ZNF302
	nonsynonymous SNV
	NM_001012320:c.G459C:p.K153N
	251;Name=lod=14
	0.91
	　
	　
	　
	　
	0.28
	　
	　
	　
	　
	chr19
	35175401
	35175401
	G
	C
	het
	.
	.
	.
	99
	1
	1%
	G
	21
	3
	12.50%
	S
	Somatic
	0.0227076

	exonic
	ZNF302
	nonsynonymous SNV
	NM_001012320:c.A463G:p.N155D
	251;Name=lod=14
	0.91
	　
	　
	　
	　
	0.3
	　
	　
	　
	　
	chr19
	35175405
	35175405
	A
	G
	het
	.
	.
	.
	110
	1
	0.90%
	A
	22
	3
	12%
	R
	Somatic
	0.0196533

	exonic
	ZNF302
	nonsynonymous SNV
	NM_001012320:c.T465A:p.N155K
	　
	0.91
	　
	　
	　
	　
	0.39
	　
	　
	　
	　
	chr19
	35175407
	35175407
	T
	A
	het
	.
	.
	.
	108
	1
	0.92%
	T
	22
	3
	12%
	W
	Somatic
	0.0205089

	exonic
	ZNF302
	nonsynonymous SNV
	NM_001012320:c.A473C:p.K158T
	　
	0.91
	　
	　
	　
	　
	0.1
	　
	　
	　
	　
	chr19
	35175415
	35175415
	A
	C
	het
	.
	.
	.
	109
	1
	0.91%
	A
	19
	3
	13.64%
	M
	Somatic
	0.0146254

	exonic
	ZNF599
	synonymous SNV
	NM_001007248:c.G1290A:p.K430K
	440;Name=lod=82
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr19
	35250416
	35250416
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	162
	1
	0.61%
	C
	51
	7
	12.07%
	Y
	Somatic
	4.10E-04

	exonic
	ZNF599
	synonymous SNV
	NM_001007248:c.A1059T:p.T353T
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr19
	35250647
	35250647
	T
	A
	het
	.
	.
	.
	115
	0
	0%
	T
	28
	4
	12.50%
	W
	Somatic
	0.0019259

	exonic
	ZNF599
	nonsynonymous SNV
	NM_001007248:c.A1057T:p.T353S
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	0.84
	0.956
	0.897442
	9.84E-04
	0.881303
	chr19
	35250649
	35250649
	T
	A
	het
	.
	.
	.
	112
	0
	0%
	T
	28
	4
	12.50%
	W
	Somatic
	0.0020933

	exonic
	ZNF599
	synonymous SNV
	NM_001007248:c.C1056T:p.S352S
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr19
	35250650
	35250650
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	114
	0
	0%
	G
	28
	4
	12.50%
	R
	Somatic
	0.0019798

	exonic
	ZNF599
	synonymous SNV
	NM_001007248:c.G1047C:p.T349T
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr19
	35250659
	35250659
	C
	G
	het
	.
	.
	.
	107
	1
	0.93%
	C
	24
	3
	11.11%
	S
	Somatic
	0.0251987

	exonic
	ZNF599
	nonsynonymous SNV
	NM_001007248:c.T1013C:p.L338P
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	0.45
	0.975
	0.091195
	0.022991
	0.668996
	chr19
	35250693
	35250693
	A
	G
	het
	.
	.
	.
	125
	1
	0.79%
	A
	23
	3
	11.54%
	R
	Somatic
	0.0160264

	exonic
	ZNF30
	synonymous SNV
	NM_001099437:c.G702A:p.E234E
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr19
	35434569
	35434569
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	80
	1
	1.23%
	G
	28
	5
	15.15%
	R
	Somatic
	0.0076237

	intronic
	ATP4A
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr19
	36051556
	36051556
	T
	G
	het
	.
	.
	.
	43
	0
	0%
	T
	44
	9
	16.98%
	K
	Somatic
	0.003418

	exonic
	ZFP14
	nonsynonymous SNV
	NM_020917:c.T1004C:p.F335S
	525;Name=lod=182
	　
	　
	　
	　
	　
	0.17
	0.852
	0.954818
	0.229041
	0.999861
	chr19
	36831724
	36831724
	A
	G
	het
	.
	.
	.
	254
	3
	1.17%
	A
	79
	10
	11.24%
	R
	Somatic
	1.19E-04

	exonic
	ZFP14
	nonsynonymous SNV
	NM_020917:c.T1003A:p.F335I
	525;Name=lod=182
	　
	　
	　
	　
	　
	0.01
	0.97
	0.956251
	0.156564
	0.999861
	chr19
	36831725
	36831725
	A
	T
	het
	.
	.
	.
	251
	3
	1.18%
	A
	80
	10
	11.11%
	W
	Somatic
	1.40E-04

	exonic
	ZNF829
	nonsynonymous SNV
	NM_001037232:c.G1063A:p.E355K
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	0
	0.793476
	0.272525
	0.851258
	chr19
	37382630
	37382630
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	161
	1
	0.62%
	C
	34
	4
	10.53%
	Y
	Somatic
	0.0049139

	exonic
	SLC34A3
	nonsynonymous SNV
	NM_001177316:c.C178T:p.L60F
	289;Name=lod=20
	　
	　
	　
	　
	　
	0.1
	0.063
	0.854464
	0.002388
	0.788037
	chr9
	140127029
	140127029
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	181
	0
	0%
	C
	147
	4
	2.65%
	Y
	Somatic
	0.041864

	exonic;splicing
	ZNF420;ZNF420
	nonsynonymous SNV
	NM_144689:c.C138G:p.D46E
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	0.07
	0
	0.145871
	0.013363
	0.604787
	chr19
	37618031
	37618031
	C
	G
	het
	.
	.
	.
	118
	0
	0%
	C
	16
	2
	11.11%
	S
	Somatic
	0.0166667

	exonic
	ZNF420
	synonymous SNV
	NM_144689:c.G963A:p.Q321Q
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr19
	37618856
	37618856
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	282
	4
	1.40%
	G
	69
	11
	13.75%
	R
	Somatic
	1.92E-05

	exonic
	ZNF420
	nonsynonymous SNV
	NM_144689:c.A989C:p.N330T
	475;Name=lod=114
	　
	　
	　
	　
	　
	1
	0.968
	0.800488
	0.009729
	0.864805
	chr19
	37618882
	37618882
	A
	C
	het
	.
	.
	.
	260
	5
	1.89%
	A
	65
	9
	12.16%
	M
	Somatic
	5.69E-04

	exonic
	ZNF420
	synonymous SNV
	NM_144689:c.A1002C:p.P334P
	475;Name=lod=114
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr19
	37618895
	37618895
	A
	C
	het
	.
	.
	.
	260
	3
	1.14%
	A
	70
	10
	12.50%
	M
	Somatic
	4.58E-05

	exonic
	ZNF569
	synonymous SNV
	NM_152484:c.G1158A:p.E386E
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr19
	37904402
	37904402
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	302
	5
	1.63%
	C
	84
	11
	11.58%
	Y
	Somatic
	1.18E-04

	intronic
	ZNF570
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr19
	37967230
	37967230
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	63
	0
	0%
	C
	24
	3
	11.11%
	Y
	Somatic
	0.0248979

	exonic
	ZNF571
	nonsynonymous SNV
	NM_016536:c.A1258G:p.K420E
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	1
	0
	0.189221
	0.00204
	0.643443
	chr19
	38056072
	38056072
	T
	C
	het
	.
	.
	.
	243
	3
	1.22%
	T
	69
	8
	10.39%
	Y
	Somatic
	6.74E-04

	exonic
	ZNF571
	synonymous SNV
	NM_016536:c.C1257T:p.Y419Y
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr19
	38056073
	38056073
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	239
	4
	1.65%
	G
	68
	8
	10.53%
	R
	Somatic
	0.001616

	exonic
	ZNF781
	nonsynonymous SNV
	NM_152605:c.T788G:p.V263G
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	0.02
	0.054994
	0.072439
	0.006358
	0.602054
	chr19
	38160262
	38160262
	A
	C
	het
	.
	.
	.
	156
	2
	1.27%
	A
	36
	4
	10%
	M
	Somatic
	0.0160115

	exonic
	ZNF607
	synonymous SNV
	NM_001172677:c.C1698G:p.G566G
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr19
	38189331
	38189331
	G
	C
	het
	.
	.
	.
	137
	1
	0.72%
	G
	41
	6
	12.77%
	S
	Somatic
	0.0011775

	exonic
	ZNF607
	synonymous SNV
	NM_001172677:c.C1680T:p.Y560Y
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr19
	38189349
	38189349
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	134
	2
	1.47%
	G
	46
	7
	13.21%
	R
	Somatic
	0.0022035

	exonic
	ZNF607
	synonymous SNV
	NM_001172677:c.C1665T:p.S555S
	401;Name=lod=57
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr19
	38189364
	38189364
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	131
	2
	1.50%
	G
	51
	6
	10.53%
	R
	Somatic
	0.0097952

	exonic
	ZNF573
	nonsynonymous SNV
	NM_001172692:c.G1373A:p.S458N
	399;Name=lod=56
	　
	　
	　
	　
	　
	0.06
	0.238
	0.770929
	4.67E-04
	0.782697
	chr19
	38229754
	38229754
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	171
	3
	1.72%
	C
	39
	5
	11.36%
	Y
	Somatic
	0.0094534

	exonic
	ZNF573
	nonsynonymous SNV
	NM_001172692:c.A1354T:p.N452Y
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	0.29
	0.101201
	0.947402
	0.010237
	0.851901
	chr19
	38229773
	38229773
	T
	A
	het
	.
	.
	.
	171
	1
	0.58%
	T
	34
	4
	10.53%
	W
	Somatic
	0.0040684

	exonic
	ZNF573
	nonsynonymous SNV
	NM_001172692:c.A1351G:p.R451G
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	0.04
	0.494068
	0.947402
	0.004561
	0.843501
	chr19
	38229776
	38229776
	T
	C
	het
	.
	.
	.
	171
	0
	0%
	T
	33
	5
	13.16%
	Y
	Somatic
	1.59E-04

	exonic
	PLEKHG2
	synonymous SNV
	NM_022835:c.A3978C:p.P1326P
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr19
	39915751
	39915751
	A
	C
	het
	.
	.
	.
	65
	0
	0%
	A
	16
	2
	11.11%
	M
	Somatic
	0.0449603

	exonic
	ZNF546
	nonsynonymous SNV
	NM_178544:c.T1798C:p.F600L
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	0.11
	0.467
	0.242086
	0.001065
	0.654364
	chr19
	40520975
	40520975
	T
	C
	het
	.
	.
	.
	156
	0
	0%
	T
	40
	5
	11.11%
	Y
	Somatic
	4.70E-04

	exonic
	GALNS
	nonsynonymous SNV
	NM_000512:c.G469A:p.D157N
	648;Name=lod=573
	　
	　
	　
	　
	　
	0.09
	0.995
	0.997986
	0.965717
	1
	chr16
	88904127
	88904127
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	196
	0
	0%
	C
	154
	4
	2.53%
	Y
	Somatic
	0.0388495

	intronic
	CYP2A7
	　
	　
	　
	0.96
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr19
	41386555
	41386555
	T
	G
	het
	.
	.
	.
	87
	0
	0%
	T
	36
	5
	12.20%
	K
	Somatic
	0.0028326

	exonic
	CYP2F1
	nonsynonymous SNV
	NM_000774:c.G1298A:p.R433H
	　
	0.94
	0.02
	0.02
	0.02
	rs139951793
	0
	0.996
	0.928226
	0.014905
	0.999539
	chr19
	41633809
	41633809
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	35
	0
	0%
	G
	33
	5
	13.16%
	R
	Somatic
	0.0334175

	exonic
	ZNF224
	nonsynonymous SNV
	NM_013398:c.T1199A:p.F400Y
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	1
	0.965
	0.05333
	0.004261
	0.659319
	chr19
	44611512
	44611512
	T
	A
	het
	.
	.
	.
	262
	5
	1.87%
	T
	109
	14
	11.38%
	W
	Somatic
	1.35E-04

	exonic
	ZNF226
	synonymous SNV
	NM_001032372:c.G2007A:p.K669K
	431;Name=lod=75
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr19
	44681422
	44681422
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	278
	3
	1.07%
	G
	134
	16
	10.67%
	R
	Somatic
	8.75E-06

	exonic
	ZFP112
	nonsynonymous SNV
	NM_013380:c.T2693C:p.L898P
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	0.12
	0.561539
	0.987498
	0.179776
	0.786166
	chr19
	44831617
	44831617
	A
	G
	het
	.
	.
	.
	144
	0
	0%
	A
	22
	4
	15.38%
	R
	Somatic
	4.45E-04

	exonic
	ZFP112
	nonsynonymous SNV
	NM_013380:c.A2690G:p.N897S
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	0.31
	0.138633
	0.995366
	0.121795
	0.976267
	chr19
	44831620
	44831620
	T
	C
	het
	.
	.
	.
	147
	0
	0%
	T
	24
	4
	14.29%
	Y
	Somatic
	5.42E-04

	exonic
	ZFP112
	nonsynonymous SNV
	NM_013380:c.T2683C:p.S895P
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	0.39
	0.477354
	0.768277
	0.023675
	0.665236
	chr19
	44831627
	44831627
	A
	G
	het
	.
	.
	.
	157
	0
	0%
	A
	28
	4
	12.50%
	R
	Somatic
	6.98E-04

	exonic
	ZFP112
	synonymous SNV
	NM_013380:c.G2073A:p.E691E
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr19
	44832237
	44832237
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	252
	3
	1.18%
	C
	77
	9
	10.47%
	Y
	Somatic
	3.25E-04

	exonic
	ZNF180
	synonymous SNV
	NM_013256:c.A1722G:p.E574E
	489;Name=lod=130
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr19
	44980976
	44980976
	T
	C
	het
	.
	.
	.
	351
	7
	1.96%
	T
	114
	13
	10.24%
	Y
	Somatic
	2.22E-04

	UTR3
	ERCC2
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr19
	45862080
	45862080
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	49
	0
	0%
	C
	20
	3
	13.04%
	Y
	Somatic
	0.0296948

	intronic
	MEIS3
	　
	　
	655;Name=lod=614
	　
	　
	　
	　
	　
	0
	　
	　
	　
	　
	chr19
	47918144
	47918144
	T
	G
	het
	.
	.
	.
	33
	0
	0%
	T
	66
	8
	10.81%
	K
	Somatic
	0.0462387

	intronic
	FAM83E
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr19
	49113109
	49113109
	T
	G
	het
	.
	.
	.
	54
	1
	1.82%
	T
	70
	11
	13.58%
	K
	Somatic
	0.0145422

	exonic
	NTN5
	nonsynonymous SNV
	NM_145807:c.T89C:p.L30P
	428;Name=lod=73
	　
	　
	　
	　
	　
	0
	0.923
	0.997972
	0.874535
	0.999935
	chr19
	49174155
	49174155
	A
	G
	het
	.
	.
	.
	51
	1
	1.92%
	A
	66
	9
	12%
	R
	Somatic
	0.035194

	intronic
	RASIP1
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr19
	49243559
	49243559
	T
	G
	het
	.
	.
	.
	62
	1
	1.59%
	T
	62
	8
	11.43%
	K
	Somatic
	0.0242457

	intronic
	TSKS
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr19
	50249680
	50249680
	T
	C
	het
	.
	.
	.
	55
	0
	0%
	T
	24
	4
	14.29%
	Y
	Somatic
	0.0111421

	exonic
	MYH14
	nonsynonymous SNV
	NM_024729:c.A4307G:p.E1436G
	446;Name=lod=87
	　
	　
	　
	　
	　
	0
	　
	　
	　
	　
	chr19
	50784990
	50784990
	A
	G
	het
	.
	.
	.
	58
	0
	0%
	A
	34
	4
	10.53%
	R
	Somatic
	0.0222203

	exonic
	ACPT
	nonsynonymous SNV
	NM_033068:c.A871C:p.T291P
	533;Name=lod=196
	　
	　
	　
	　
	　
	0
	0.998
	0.997488
	0.996739
	1
	chr19
	51297723
	51297723
	A
	C
	het
	.
	.
	.
	59
	1
	1.67%
	A
	104
	12
	10.34%
	M
	Somatic
	0.0294976

	exonic
	SIGLEC10
	nonsynonymous SNV
	NM_001171156:c.A700G:p.N234D
	　
	0.94
	　
	　
	　
	　
	0.68
	0
	0.146882
	0.288602
	0.948936
	chr19
	51919302
	51919302
	T
	C
	het
	.
	.
	.
	63
	1
	1.56%
	T
	36
	6
	14.29%
	Y
	Somatic
	0.0148834

	exonic
	SIGLEC10
	synonymous SNV
	NM_001171156:c.A681G:p.T227T
	　
	0.94
	0.07
	0.07
	0.07
	rs61741671
	　
	　
	　
	　
	　
	chr19
	51919321
	51919321
	T
	C
	het
	.
	.
	.
	52
	0
	0%
	T
	34
	6
	15%
	Y
	Somatic
	0.0053829

	UTR3
	ZNF813
	　
	　
	　
	0.9
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr19
	53995368
	53995368
	A
	C
	het
	.
	.
	.
	85
	1
	1.16%
	A
	34
	5
	12.82%
	M
	Somatic
	0.0112517

	intergenic
	ZNF813(dist=9367),ZNF331(dist=17264)
	　
	　
	　
	0.94
	　
	　
	　
	rs59572887
	　
	　
	　
	　
	　
	chr19
	54006913
	54006913
	T
	A
	het
	.
	.
	.
	24
	0
	0%
	T
	33
	6
	15.38%
	W
	Somatic
	0.0480182

	intergenic
	ZNF813(dist=9369),ZNF331(dist=17262)
	　
	　
	　
	0.94
	　
	　
	　
	rs57872010
	　
	　
	　
	　
	　
	chr19
	54006915
	54006915
	T
	G
	het
	.
	.
	.
	26
	0
	0%
	T
	35
	6
	14.63%
	K
	Somatic
	0.0450559

	exonic
	UBE2S
	nonsynonymous SNV
	NM_014501:c.C257T:p.P86L
	586;Name=lod=320
	　
	　
	　
	　
	　
	0.02
	1
	0.999622
	0.999944
	1
	chr19
	55915741
	55915741
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	30
	0
	0%
	G
	129
	26
	16.77%
	R
	Somatic
	0.0068815

	exonic
	ZNF580
	nonsynonymous SNV
	NM_016202:c.A29C:p.H10P
	487;Name=lod=127
	　
	　
	　
	　
	　
	0.33
	0.449475
	0.997063
	0.035538
	0.863556
	chr19
	56153903
	56153903
	A
	C
	het
	.
	.
	.
	64
	1
	1.54%
	A
	92
	11
	10.68%
	M
	Somatic
	0.0205329

	exonic
	ZNF667
	nonsynonymous SNV
	NM_022103:c.G524A:p.S175N
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	0.56
	0.031
	0.961543
	0
	0.998821
	chr19
	56953840
	56953840
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	279
	1
	0.36%
	C
	54
	6
	10%
	Y
	Somatic
	1.47E-04

	intronic
	ZFP28
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr19
	57060305
	57060305
	T
	A
	het
	.
	.
	.
	66
	0
	0%
	T
	14
	2
	12.50%
	W
	Somatic
	0.0361337

	exonic
	ZNF470
	nonsynonymous SNV
	NM_001001668:c.T1028C:p.I343T
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	0.32
	0.001
	0.035235
	3.51E-04
	0.587471
	chr19
	57088825
	57088825
	T
	C
	het
	.
	.
	.
	226
	1
	0.44%
	T
	81
	9
	10%
	Y
	Somatic
	6.79E-05

	exonic
	KBTBD2
	synonymous SNV
	NM_015483:c.G273A:p.T91T
	609;Name=lod=397
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr7
	32914667
	32914667
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	177
	0
	0%
	C
	155
	4
	2.52%
	Y
	Somatic
	0.0491478

	intronic
	ARID3B
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	0
	　
	　
	　
	　
	chr15
	74883797
	74883797
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	205
	0
	0%
	G
	157
	4
	2.48%
	R
	Somatic
	0.0366622

	UTR5
	ZNF417
	　
	　
	　
	0.94
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr19
	58427852
	58427852
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	30
	0
	0%
	C
	20
	4
	16.67%
	Y
	Somatic
	0.0335999

	exonic
	ZNF606
	nonsynonymous SNV
	NM_025027:c.T1619A:p.F540Y
	531;Name=lod=191
	　
	　
	　
	　
	　
	0.95
	0.036
	0.981804
	0.981033
	0.999927
	chr19
	58490429
	58490429
	A
	T
	het
	.
	.
	.
	179
	1
	0.56%
	A
	37
	5
	11.90%
	W
	Somatic
	0.0010197

	exonic
	ZNF606
	nonsynonymous SNV
	NM_025027:c.G1537A:p.E513K
	497;Name=lod=140
	　
	　
	　
	　
	　
	0.77
	0.103
	0.982583
	0.221861
	0.999927
	chr19
	58490511
	58490511
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	174
	3
	1.69%
	C
	36
	4
	10%
	Y
	Somatic
	0.0230527

	exonic
	ZNF606
	synonymous SNV
	NM_025027:c.A1275G:p.E425E
	488;Name=lod=128
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr19
	58490773
	58490773
	T
	C
	het
	.
	.
	.
	153
	3
	1.92%
	T
	44
	5
	10.20%
	Y
	Somatic
	0.0202821

	intronic
	ANGPT4
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr20
	853799
	853799
	T
	G
	het
	.
	.
	.
	33
	0
	0%
	T
	16
	3
	15.79%
	K
	Somatic
	0.0438462

	intronic
	SLC23A2
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr20
	4839898
	4839898
	A
	T
	het
	.
	.
	.
	87
	0
	0%
	A
	17
	2
	10.53%
	W
	Somatic
	0.0307278

	intronic
	GPCPD1
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr20
	5585092
	5585092
	A
	G
	het
	.
	.
	.
	40
	0
	0%
	A
	9
	2
	18.18%
	R
	Somatic
	0.0431373

	exonic
	C20orf79
	nonsynonymous SNV
	NM_178483:c.A90C:p.E30D
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	0.49
	0
	0.067916
	0.046615
	0.79732
	chr20
	18794549
	18794549
	A
	C
	het
	.
	.
	.
	67
	1
	1.47%
	A
	33
	5
	13.16%
	M
	Somatic
	0.0216265

	exonic
	NKX2-2
	nonsynonymous SNV
	NM_002509:c.G377A:p.G126D
	665;Name=lod=671
	　
	　
	　
	　
	　
	0.5
	0.891
	0.997029
	0.639665
	1
	chr20
	21493006
	21493006
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	52
	0
	0%
	C
	12
	2
	14.29%
	Y
	Somatic
	0.0424242

	splicing
	PDRG1(NM_030815:exon2:c.87+2T>G)
	　
	　
	507;Name=lod=153
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr20
	30539676
	30539676
	A
	C
	het
	.
	.
	.
	25
	0
	0%
	A
	14
	4
	22.22%
	M
	Somatic
	0.0247954

	exonic
	XKR7
	nonsynonymous SNV
	NM_001011718:c.T364C:p.S122P
	466;Name=lod=104
	　
	　
	　
	　
	　
	0.15
	0.148
	0.096155
	0.220801
	0.988635
	chr20
	30556342
	30556342
	T
	C
	het
	.
	.
	.
	38
	0
	0%
	T
	21
	4
	16%
	Y
	Somatic
	0.0212368

	intronic
	BPIFB2
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr20
	31607336
	31607336
	G
	C
	het
	.
	.
	.
	26
	0
	0%
	G
	12
	3
	20%
	S
	Somatic
	0.0426829

	exonic
	C20orf134
	nonsynonymous SNV
	NM_001024675:c.T647G:p.V216G
	452;Name=lod=92
	　
	　
	　
	　
	　
	0
	0.074
	0.995754
	0.037677
	0.910064
	chr20
	32255950
	32255950
	T
	G
	het
	.
	.
	.
	41
	0
	0%
	T
	37
	5
	11.90%
	K
	Somatic
	0.0292986

	intronic
	ITCH
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr20
	33068557
	33068557
	T
	C
	het
	.
	.
	.
	84
	0
	0%
	T
	13
	2
	13.33%
	Y
	Somatic
	0.021645

	exonic
	SPAG4
	synonymous SNV
	NM_003116:c.C126G:p.P42P
	610;Name=lod=402
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr20
	34204051
	34204051
	C
	G
	het
	.
	.
	.
	28
	0
	0%
	C
	12
	3
	20%
	S
	Somatic
	0.036869

	exonic
	RBL1
	nonsynonymous SNV
	NM_002895:c.C398T:p.T133I
	716;Name=lod=1087
	　
	　
	　
	　
	　
	0.01
	0.191
	0.999704
	0.974012
	1
	chr20
	35696482
	35696482
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	105
	0
	0%
	G
	14
	2
	12.50%
	R
	Somatic
	0.0165289

	UTR3
	DDX27
	　
	　
	300;Name=lod=22
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr20
	47860419
	47860419
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	60
	0
	0%
	C
	11
	2
	15.38%
	Y
	Somatic
	0.0296804

	intronic
	AURKA
	　
	　
	　
	　
	0.32
	0.32
	0.32
	rs2298016
	　
	　
	　
	　
	　
	chr20
	54959296
	54959296
	G
	C
	het
	.
	.
	.
	137
	0
	0%
	G
	21
	3
	12.50%
	S
	Somatic
	0.002965

	exonic
	ZNF831
	nonsynonymous SNV
	NM_178457:c.T1253G:p.V418G
	405;Name=lod=59
	　
	　
	　
	　
	　
	0
	0.987
	0.998009
	0.049594
	0.890423
	chr20
	57767327
	57767327
	T
	G
	het
	.
	.
	.
	39
	0
	0%
	T
	19
	3
	13.64%
	K
	Somatic
	0.0427897

	exonic
	ARFGAP1
	nonsynonymous SNV
	NM_018209:c.T1097G:p.V366G
	601;Name=lod=369
	　
	　
	　
	　
	　
	0.01
	0.063
	0.959171
	0.875291
	0.971877
	chr20
	61919101
	61919101
	T
	G
	het
	.
	.
	.
	54
	0
	0%
	T
	33
	4
	10.81%
	K
	Somatic
	0.0247112

	exonic
	CHRNA4
	synonymous SNV
	NM_000744:c.G1236A:p.L412L
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr20
	61981527
	61981527
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	38
	0
	0%
	C
	9
	2
	18.18%
	Y
	Somatic
	0.0467687

	exonic
	PRIC285
	nonsynonymous SNV
	NM_033405:c.G4897A:p.G1633R
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	0.18
	0.239
	0.00537
	0.003882
	0.021668
	chr20
	62193263
	62193263
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	29
	0
	0%
	C
	11
	3
	21.43%
	Y
	Somatic
	0.0294952

	intronic
	GRIK1
	　
	　
	722;Name=lod=1142
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr21
	31045508
	31045508
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	74
	0
	0%
	C
	17
	2
	10.53%
	Y
	Somatic
	0.0399719

	UTR5
	GRIK1
	　
	　
	395;Name=lod=54
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr21
	31311877
	31311877
	A
	C
	het
	.
	.
	.
	20
	0
	0%
	A
	21
	5
	19.23%
	M
	Somatic
	0.0479882

	exonic
	CLDN8
	nonsynonymous SNV
	NM_199328:c.T451C:p.S151P
	540;Name=lod=208
	　
	0.45
	0.45
	0.45
	rs686364
	1
	0
	0.966506
	3.00E-06
	1
	chr21
	31587793
	31587793
	A
	G
	het
	.
	.
	.
	60
	0
	0%
	A
	25
	3
	10.71%
	R
	Somatic
	0.0298535

	exonic
	SON
	nonsynonymous SNV
	NM_032195:c.G4506A:p.M1502I
	295;Name=lod=21
	　
	0.13
	0.13
	0.13
	rs61743204
	0.02
	0
	0.971228
	0.004508
	0.953564
	chr21
	34926043
	34926043
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	88
	0
	0%
	G
	27
	3
	10%
	R
	Somatic
	0.0152108

	exonic
	SON
	nonsynonymous SNV
	NM_138927:c.G7229T:p.R2410I
	842;Name=lod=3537
	0.96
	　
	　
	　
	　
	0.97
	0.020064
	0.991068
	0.002112
	0.997365
	chr21
	34948678
	34948678
	G
	T
	het
	.
	.
	.
	224
	2
	0.88%
	G
	60
	10
	14.29%
	K
	Somatic
	1.41E-05

	exonic
	SON
	synonymous SNV
	NM_138927:c.C7239G:p.A2413A
	842;Name=lod=3537
	0.96
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr21
	34948688
	34948688
	C
	G
	het
	.
	.
	.
	220
	1
	0.45%
	C
	61
	7
	10.29%
	S
	Somatic
	2.03E-04

	intergenic
	PRMT2(dist=26050),NONE(dist=NONE)
	　
	　
	　
	0.99
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr21
	48111205
	48111205
	C
	G
	het
	.
	.
	.
	85
	0
	0%
	C
	13
	2
	13.33%
	S
	Somatic
	0.0212121

	exonic
	PRODH
	nonsynonymous SNV
	NM_001195226:c.T812G:p.V271G
	578;Name=lod=298
	0.95
	　
	　
	　
	　
	0
	0.952
	0.998222
	0.996206
	0.999991
	chr22
	18907079
	18907079
	A
	C
	het
	.
	.
	.
	31
	0
	0%
	A
	31
	5
	13.89%
	M
	Somatic
	0.0390356

	exonic
	SCARF2
	nonsynonymous SNV
	NM_153334:c.A1974C:p.K658N
	472;Name=lod=111
	　
	　
	　
	　
	　
	0.09
	0.463998
	0.18534
	3.72E-04
	0.99925
	chr22
	20780304
	20780304
	T
	G
	het
	.
	.
	.
	38
	0
	0%
	T
	52
	7
	11.86%
	K
	Somatic
	0.0265564

	UTR5
	GNAZ
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr22
	23437849
	23437849
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	60
	0
	0%
	C
	23
	4
	14.81%
	Y
	Somatic
	0.0078845

	splicing
	C22orf43(NM_016449:exon11:c.643+1G>A)
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr22
	23955825
	23955825
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	95
	0
	0%
	C
	13
	2
	13.33%
	Y
	Somatic
	0.0175146

	exonic
	CABIN1
	nonsynonymous SNV
	NM_001201429:c.G3148C:p.A1050P
	636;Name=lod=513
	　
	　
	　
	　
	　
	0.01
	0.777435
	0.999478
	0.997826
	1
	chr22
	24483439
	24483439
	G
	C
	het
	.
	.
	.
	56
	0
	0%
	G
	81
	11
	11.96%
	S
	Somatic
	0.0042075

	intronic
	PIWIL3
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr22
	25115614
	25115614
	T
	A
	het
	.
	.
	.
	72
	0
	0%
	T
	12
	2
	14.29%
	W
	Somatic
	0.0248974

	exonic
	PIWIL3
	nonsynonymous SNV
	NM_001008496:c.T1234C:p.C412R
	　
	　
	0.64
	0.64
	0.64
	rs1892722
	1
	0
	0.024887
	1.50E-05
	0.998121
	chr22
	25145471
	25145471
	A
	G
	het
	.
	.
	.
	122
	0
	0%
	A
	27
	3
	10%
	R
	Somatic
	0.0070756

	exonic
	CHEK2
	nonsynonymous SNV
	NM_007194:c.C844G:p.H282D
	522;Name=lod=176
	　
	　
	　
	　
	　
	0
	0.999
	0.999129
	0.999992
	1
	chr22
	29105996
	29105996
	G
	C
	het
	.
	.
	.
	55
	0
	0%
	G
	11
	2
	15.38%
	S
	Somatic
	0.0342406

	exonic
	AP1B1
	nonsynonymous SNV
	NM_001127:c.C369G:p.C123W
	655;Name=lod=610
	　
	　
	　
	　
	　
	0
	0.999
	0.057276
	0.999999
	1
	chr22
	29754871
	29754871
	G
	C
	het
	.
	.
	.
	17
	0
	0%
	G
	56
	14
	20%
	S
	Somatic
	0.0357301

	intronic
	MTMR3
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr22
	30374873
	30374873
	T
	C
	het
	.
	.
	.
	80
	0
	0%
	T
	27
	3
	10%
	Y
	Somatic
	0.018812

	intronic
	SMTN
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr22
	31484128
	31484128
	T
	G
	het
	.
	.
	.
	25
	0
	0%
	T
	39
	7
	15.22%
	K
	Somatic
	0.0402474

	intronic
	C22orf42
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr22
	32545770
	32545770
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	54
	0
	0%
	G
	10
	2
	16.67%
	R
	Somatic
	0.0307692

	exonic
	CBX6
	nonsynonymous SNV
	NM_014292:c.T368C:p.I123T
	605;Name=lod=382
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	0.991
	0.996028
	0.394819
	0.824446
	chr22
	39263085
	39263085
	A
	G
	het
	.
	.
	.
	34
	0
	0%
	A
	23
	4
	14.81%
	R
	Somatic
	0.03363

	exonic
	ERF
	nonsynonymous SNV
	NM_006494:c.G1457A:p.R486Q
	581;Name=lod=306
	　
	　
	　
	　
	　
	0
	0.994
	0.997797
	0.888748
	0.995038
	chr19
	42752807
	42752807
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	208
	0
	0%
	C
	161
	4
	2.42%
	Y
	Somatic
	0.0375148

	intronic
	ENTHD1
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr22
	40257749
	40257749
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	65
	0
	0%
	G
	17
	2
	10.53%
	R
	Somatic
	0.0490534

	exonic
	FAM83F
	synonymous SNV
	NM_138435:c.A1254C:p.A418A
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr22
	40417768
	40417768
	A
	C
	het
	.
	.
	.
	99
	1
	1%
	A
	43
	6
	12.24%
	M
	Somatic
	0.0052937

	exonic
	EFCAB6
	synonymous SNV
	NM_198856:c.A2037G:p.E679E
	423;Name=lod=70
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr22
	44011775
	44011775
	T
	C
	het
	.
	.
	.
	56
	0
	0%
	T
	13
	2
	13.33%
	Y
	Somatic
	0.0422535

	exonic
	NUP188
	stopgain SNV
	NM_015354:c.C526T:p.Q176X
	538;Name=lod=204
	　
	　
	　
	　
	　
	0
	0.732655
	0.982341
	1
	0.999999
	chr9
	131721354
	131721354
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	180
	0
	0%
	C
	161
	4
	2.42%
	Y
	Somatic
	0.0513254

	intronic
	FAM116B
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr22
	50757353
	50757353
	A
	C
	het
	.
	.
	.
	41
	0
	0%
	A
	32
	4
	11.11%
	M
	Somatic
	0.0435277

	exonic
	SHANK3
	nonsynonymous SNV
	NM_001080420:c.A3497G:p.D1166G
	395;Name=lod=54
	　
	　
	　
	　
	　
	0.06
	　
	　
	　
	　
	chr22
	51159710
	51159710
	A
	G
	het
	.
	.
	.
	36
	0
	0%
	A
	11
	3
	21.43%
	R
	Somatic
	0.0185714

	exonic
	PLCXD1
	nonsynonymous SNV
	NM_018390:c.A425G:p.E142G
	325;Name=lod=28
	1
	　
	　
	　
	　
	0.01
	　
	　
	　
	　
	chrX
	208197
	208197
	A
	G
	het
	.
	.
	.
	46
	0
	0%
	A
	58
	8
	12.12%
	R
	Somatic
	0.0120792

	exonic
	MXRA5
	nonsynonymous SNV
	NM_015419:c.C4214T:p.T1405I
	　
	0.91
	　
	　
	　
	　
	0.08
	0.429
	0.990838
	0.03398
	0.742746
	chrX
	3239512
	3239512
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	54
	0
	0%
	G
	13
	2
	13.33%
	R
	Somatic
	0.044757

	exonic
	MXRA5
	nonsynonymous SNV
	NM_015419:c.G4201T:p.G1401W
	　
	0.91
	　
	　
	　
	　
	0.17
	0
	0.04775
	0.0162
	0.020037
	chrX
	3239525
	3239525
	C
	A
	het
	.
	.
	.
	50
	0
	0%
	C
	11
	2
	15.38%
	M
	Somatic
	0.0399386

	exonic
	SV2B
	synonymous SNV
	NM_001167580:c.C1185T:p.S395S
	531;Name=lod=192
	　
	　
	　
	　
	rs144424299
	　
	　
	　
	　
	　
	chr15
	91827381
	91827381
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	205
	0
	0%
	C
	162
	4
	2.41%
	Y
	Somatic
	0.0392802

	intronic
	ASB11
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chrX
	15307812
	15307812
	A
	T
	het
	.
	.
	.
	102
	0
	0%
	A
	14
	2
	12.50%
	W
	Somatic
	0.0173837

	exonic;splicing
	PIR;PIR,PIR-FIGF
	stopgain SNV
	NM_001018109:c.T98A:p.L33X
	537;Name=lod=203
	　
	　
	　
	　
	　
	0
	0.735245
	0.998103
	1
	0.999984
	chrX
	15497943
	15497943
	A
	T
	het
	.
	.
	.
	64
	0
	0%
	A
	15
	2
	11.76%
	W
	Somatic
	0.0419753

	UTR3
	TMEM27
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chrX
	15646086
	15646086
	A
	G
	het
	.
	.
	.
	68
	0
	0%
	A
	14
	2
	12.50%
	R
	Somatic
	0.0344234

	intronic
	EIF2S3
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chrX
	24073712
	24073712
	T
	A
	het
	.
	.
	.
	74
	0
	0%
	T
	18
	2
	10%
	W
	Somatic
	0.0434683

	intronic
	POLA1
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chrX
	24760260
	24760260
	A
	T
	het
	.
	.
	.
	127
	1
	0.78%
	A
	49
	6
	10.91%
	W
	Somatic
	0.0032232

	exonic
	POLA1
	nonsynonymous SNV
	NM_016937:c.G3283T:p.V1095L
	552;Name=lod=234
	　
	　
	　
	　
	　
	0.03
	0.122
	0.99977
	0.999103
	1
	chrX
	24833100
	24833100
	G
	T
	het
	.
	.
	.
	87
	1
	1.14%
	G
	26
	4
	13.33%
	K
	Somatic
	0.0145982

	exonic
	MAGEB1
	nonsynonymous SNV
	NM_177404:c.A692G:p.D231G
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	0.09
	0.999
	0.78671
	0.213877
	0.994528
	chrX
	30269302
	30269302
	A
	G
	het
	.
	.
	.
	70
	0
	0%
	A
	17
	2
	10.53%
	R
	Somatic
	0.043667

	exonic
	CXorf22
	synonymous SNV
	NM_152632:c.T1926C:p.L642L
	　
	　
	0.16
	0.16
	0.16
	rs6632446
	　
	　
	　
	　
	　
	chrX
	35988996
	35988996
	T
	C
	het
	.
	.
	.
	61
	0
	0%
	T
	16
	3
	15.79%
	Y
	Somatic
	0.0117941

	exonic
	CXorf59
	nonsynonymous SNV
	NM_173695:c.T1079A:p.F360Y
	414;Name=lod=64
	　
	　
	　
	　
	　
	0.03
	0.999
	0.997352
	0.001182
	0.999973
	chrX
	36156108
	36156108
	T
	A
	het
	.
	.
	.
	121
	0
	0%
	T
	15
	2
	11.76%
	W
	Somatic
	0.014387

	exonic
	SRPX
	synonymous SNV
	NM_001170751:c.C132A:p.V44V
	614;Name=lod=416
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chrX
	38037563
	38037563
	G
	T
	het
	.
	.
	.
	56
	0
	0%
	G
	27
	3
	10%
	K
	Somatic
	0.0396717

	exonic
	GPR82
	nonsynonymous SNV
	NM_080817:c.A943G:p.T315A
	554;Name=lod=239
	　
	　
	　
	　
	　
	0.1
	0.949
	0.998694
	0.243555
	0.999851
	chrX
	41587222
	41587222
	A
	G
	het
	.
	.
	.
	68
	0
	0%
	A
	10
	2
	16.67%
	R
	Somatic
	0.0208861

	intergenic
	CXXC1P1(dist=61222),ZNF81(dist=39052)
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chrX
	47657249
	47657249
	C
	A
	het
	.
	.
	.
	63
	0
	0%
	C
	11
	2
	15.38%
	M
	Somatic
	0.0273684

	exonic
	ASTN2
	nonsynonymous SNV
	NM_001184734:c.G636T:p.E212D
	585;Name=lod=319
	　
	　
	　
	　
	　
	0.01
	0.651
	0.936909
	0.692674
	1
	chr9
	119249655
	119249655
	C
	A
	het
	.
	.
	.
	206
	0
	0%
	C
	123
	3
	2.38%
	M
	Somatic
	0.0538545

	exonic
	ZNF81
	nonsynonymous SNV
	NM_007137:c.A1732G:p.T578A
	613;Name=lod=412
	　
	　
	　
	　
	　
	0.01
	0.497
	0.998185
	0.002438
	0.999596
	chrX
	47775777
	47775777
	A
	G
	het
	.
	.
	.
	114
	1
	0.87%
	A
	34
	5
	12.82%
	R
	Somatic
	0.0041386

	exonic
	CACNA1F
	nonsynonymous SNV
	NM_005183:c.G3499C:p.A1167P
	587;Name=lod=325
	　
	　
	　
	　
	　
	0
	0.889
	0.998747
	0.999075
	0.99999
	chrX
	49071677
	49071677
	C
	G
	het
	.
	.
	.
	27
	0
	0%
	C
	74
	11
	12.94%
	S
	Somatic
	0.0406555

	exonic
	FOXP3
	nonsynonymous SNV
	NM_001114377:c.A257C:p.H86P
	445;Name=lod=86
	　
	　
	　
	　
	　
	0.05
	0.739
	0.118024
	0.018479
	0.891177
	chrX
	49113976
	49113976
	T
	G
	het
	.
	.
	.
	16
	0
	0%
	T
	20
	7
	25.93%
	K
	Somatic
	0.0275579

	exonic
	CCNB3
	synonymous SNV
	NM_033031:c.C1539A:p.T513T
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chrX
	50052708
	50052708
	C
	A
	het
	.
	.
	.
	83
	0
	0%
	C
	15
	2
	11.76%
	M
	Somatic
	0.0274747

	exonic
	DGKK
	nonsynonymous SNV
	NM_001013742:c.G3497A:p.S1166N
	480;Name=lod=119
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chrX
	50117973
	50117973
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	52
	0
	0%
	C
	25
	3
	10.71%
	Y
	Somatic
	0.0398734

	ncRNA_exonic
	TSIX,XIST
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chrX
	73045110
	73045110
	G
	C
	het
	.
	.
	.
	183
	0
	0%
	G
	17
	2
	10.53%
	S
	Somatic
	0.0084232

	exonic
	RLIM
	synonymous SNV
	NM_016120:c.T1455C:p.S485S
	397;Name=lod=55
	0.96
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chrX
	73811695
	73811695
	A
	G
	het
	.
	.
	.
	63
	0
	0%
	A
	16
	2
	11.11%
	R
	Somatic
	0.0472222

	UTR5
	ZDHHC15
	　
	　
	385;Name=lod=49
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chrX
	74742900
	74742900
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	22
	0
	0%
	G
	8
	3
	27.27%
	R
	Somatic
	0.0302419

	intronic
	COX7B
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chrX
	77158297
	77158297
	G
	T
	het
	.
	.
	.
	60
	0
	0%
	G
	15
	2
	11.76%
	K
	Somatic
	0.0464798

	intronic
	ATP7A
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chrX
	77267261
	77267261
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	76
	0
	0%
	G
	15
	2
	11.76%
	R
	Somatic
	0.0317906

	exonic
	RPS6KA6
	nonsynonymous SNV
	NM_014496:c.C992T:p.A331V
	542;Name=lod=213
	　
	　
	　
	　
	　
	0.36
	0
	0.999172
	0.967289
	0.999998
	chrX
	83371253
	83371253
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	64
	0
	0%
	G
	14
	2
	12.50%
	R
	Somatic
	0.0379747

	UTR3
	ZNF711
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chrX
	84526845
	84526845
	A
	G
	het
	.
	.
	.
	81
	0
	0%
	A
	13
	2
	13.33%
	R
	Somatic
	0.0230263

	intronic
	KLHL4
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chrX
	86888738
	86888738
	A
	G
	het
	.
	.
	.
	115
	0
	0%
	A
	18
	2
	10%
	R
	Somatic
	0.0210061

	exonic
	DIAPH2
	synonymous SNV
	NM_006729:c.G1998A:p.E666E
	603;Name=lod=375
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chrX
	96220154
	96220154
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	74
	0
	0%
	G
	17
	2
	10.53%
	R
	Somatic
	0.0399719

	intronic
	DIAPH2
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chrX
	96638889
	96638889
	A
	C
	het
	.
	.
	.
	92
	1
	1.08%
	A
	21
	3
	12.50%
	M
	Somatic
	0.026823

	splicing
	ZMAT1(NM_001011657:exon5:c.229-2A>G)
	　
	　
	458;Name=lod=97
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chrX
	101153195
	101153195
	T
	C
	het
	.
	.
	.
	76
	0
	0%
	T
	16
	2
	11.11%
	Y
	Somatic
	0.0350034

	exonic
	VSIG1
	nonsynonymous SNV
	NM_001170553:c.G38A:p.S13N
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	0.38
	0.001
	0.022907
	1.20E-04
	0.776842
	chrX
	107288398
	107288398
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	67
	0
	0%
	G
	17
	2
	10.53%
	R
	Somatic
	0.0467852

	intronic
	COL4A5
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chrX
	107840572
	107840572
	C
	A
	het
	.
	.
	.
	83
	0
	0%
	C
	14
	2
	12.50%
	M
	Somatic
	0.0247372

	exonic
	WDR44
	nonsynonymous SNV
	NM_001184966:c.G2395A:p.D799N
	633;Name=lod=500
	　
	　
	　
	　
	　
	0.19
	0.453
	0.999411
	0.731203
	1
	chrX
	117582870
	117582870
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	56
	0
	0%
	G
	8
	2
	20%
	R
	Somatic
	0.020979

	intronic
	THOC2
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chrX
	122747232
	122747232
	T
	A
	het
	.
	.
	.
	178
	0
	0%
	T
	17
	2
	10.53%
	W
	Somatic
	0.0088574

	exonic
	ODZ1
	nonsynonymous SNV
	NM_001163278:c.C3058T:p.P1020S
	582;Name=lod=309
	　
	　
	　
	　
	　
	0.14
	0.194
	0.999616
	0.877047
	1
	chrX
	123654610
	123654610
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	59
	0
	0%
	G
	25
	3
	10.71%
	R
	Somatic
	0.0309071

	intronic
	ZNF280C
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chrX
	129354489
	129354489
	A
	C
	het
	.
	.
	.
	80
	0
	0%
	A
	16
	2
	11.11%
	M
	Somatic
	0.0321902

	exonic
	CT45A5
	synonymous SNV
	NM_001007551:c.T291C:p.N97N
	　
	0.99
	0.8
	0.8
	0.8
	rs2034920
	　
	　
	　
	　
	　
	chrX
	134948034
	134948034
	A
	G
	het
	.
	.
	.
	431
	1
	0.23%
	A
	124
	14
	10.14%
	R
	Somatic
	1.68E-08

	intronic
	GPR112
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chrX
	135481964
	135481964
	A
	T
	het
	.
	.
	.
	62
	0
	0%
	A
	13
	2
	13.33%
	W
	Somatic
	0.0358852

	intronic
	GPR112
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chrX
	135481965
	135481965
	A
	G
	het
	.
	.
	.
	63
	0
	0%
	A
	13
	2
	13.33%
	R
	Somatic
	0.034965

	exonic
	MCF2
	stopgain SNV
	NM_001171877:c.C688T:p.Q230X
	399;Name=lod=56
	　
	　
	　
	　
	　
	0.16
	0.735492
	0.99959
	1
	0.999999
	chrX
	138701748
	138701748
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	114
	0
	0%
	G
	17
	2
	10.53%
	R
	Somatic
	0.0194805

	exonic
	WRN
	synonymous SNV
	NM_000553:c.G1182A:p.S394S
	　
	　
	0.001
	0.001
	0.001
	rs138565529
	　
	　
	　
	　
	　
	chr8
	30938725
	30938725
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	191
	0
	0%
	G
	105
	2
	1.87%
	R
	Somatic
	0.1281495

	UTR3
	LDOC1
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chrX
	140270747
	140270747
	A
	G
	het
	.
	.
	.
	37
	0
	0%
	A
	8
	2
	20%
	R
	Somatic
	0.0416281

	exonic
	MAGEC1
	nonsynonymous SNV
	NM_005462:c.T774A:p.S258R
	　
	　
	　
	　
	　
	rs145720656
	0
	0.365435
	0.007128
	0.004679
	0.577201
	chrX
	140993964
	140993964
	T
	A
	het
	.
	.
	.
	474
	1
	0.21%
	T
	191
	24
	11.16%
	W
	Somatic
	5.02E-12

	exonic
	MAGEC1
	nonsynonymous SNV
	NM_005462:c.T779C:p.F260S
	　
	　
	　
	　
	　
	rs138735295
	0
	0.368468
	0.031403
	2.01E-04
	0.583358
	chrX
	140993969
	140993969
	T
	C
	het
	.
	.
	.
	483
	0
	0%
	T
	190
	22
	10.38%
	Y
	Somatic
	2.05E-12

	exonic
	MAGEC1
	synonymous SNV
	NM_005462:c.C792A:p.A264A
	　
	　
	　
	　
	　
	rs144495362
	　
	　
	　
	　
	　
	chrX
	140993982
	140993982
	C
	A
	het
	.
	.
	.
	460
	0
	0%
	C
	178
	20
	10.10%
	M
	Somatic
	1.84E-11

	exonic
	MAGEC1
	nonsynonymous SNV
	NM_005462:c.C820T:p.P274S
	　
	　
	　
	　
	　
	rs146798989
	0.83
	0.363083
	2.72E-04
	1.13E-04
	0.574548
	chrX
	140994010
	140994010
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	493
	9
	1.79%
	C
	169
	22
	11.52%
	Y
	Somatic
	3.24E-07

	exonic
	MAGEC1
	synonymous SNV
	NM_005462:c.T1071C:p.S357S
	　
	　
	　
	　
	　
	rs58302943
	　
	　
	　
	　
	　
	chrX
	140994261
	140994261
	T
	C
	het
	.
	.
	.
	364
	3
	0.82%
	T
	125
	14
	10.07%
	Y
	Somatic
	2.56E-06

	exonic
	MAGEC1
	nonsynonymous SNV
	NM_005462:c.T1080A:p.S360R
	　
	　
	　
	　
	　
	rs59612804
	0.24
	0.487344
	0.850387
	1.97E-04
	0.815192
	chrX
	140994270
	140994270
	T
	A
	het
	.
	.
	.
	356
	5
	1.39%
	T
	120
	14
	10.45%
	W
	Somatic
	2.09E-05

	exonic
	MAGEC1
	nonsynonymous SNV
	NM_005462:c.G1081A:p.A361T
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	0.33
	0.357506
	1.95E-04
	7.40E-05
	0.574626
	chrX
	140994271
	140994271
	G
	A
	het
	.
	.
	.
	352
	7
	1.95%
	G
	120
	15
	11.11%
	R
	Somatic
	5.10E-05

	exonic
	ABCD1
	nonsynonymous SNV
	NM_000033:c.G1471C:p.A491P
	532;Name=lod=194
	　
	　
	　
	　
	　
	0.5
	0.001
	0.98172
	0.615118
	0.99803
	chrX
	153002688
	153002688
	G
	C
	het
	.
	.
	.
	18
	0
	0%
	G
	18
	5
	21.74%
	S
	Somatic
	0.0449014

	exonic
	SRPK3
	nonsynonymous SNV
	NM_001170760:c.T985C:p.S329P
	251;Name=lod=14
	　
	　
	　
	　
	　
	0.24
	0.592115
	0.995615
	0.806724
	0.928644
	chrX
	153049509
	153049509
	T
	C
	het
	.
	.
	.
	56
	1
	1.75%
	T
	46
	6
	11.54%
	Y
	Somatic
	0.0434349

	exonic
	SMC1B
	nonsynonymous SNV
	NM_148674:c.G3155A:p.R1052K
	601;Name=lod=368
	　
	　
	　
	　
	　
	1
	0.036
	0.998642
	0.836065
	0.999919
	chr22
	45749976
	45749976
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	206
	0
	0%
	C
	113
	2
	1.74%
	Y
	Somatic
	0.1276285

	splicing
	VAMP7
	　
	　
	656;Name=lod=620
	1
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chrX
	155119122
	155119122
	C
	A
	het
	.
	.
	.
	58
	0
	0%
	C
	15
	2
	11.76%
	M
	Somatic
	0.049009

	intergenic
	IL9R(dist=13407),NONE(dist=NONE)
	　
	　
	621;Name=lod=445
	1
	　
	　
	　
	rs3953918
	1
	　
	　
	　
	　
	chrX
	155253889
	155253889
	A
	G
	het
	.
	.
	.
	31
	0
	0%
	A
	43
	6
	12.24%
	R
	Somatic
	0.0465351

	intergenic
	NONE(dist=NONE),GYG2P1(dist=1029802)
	　
	　
	　
	0.92
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chrY
	13488113
	13488113
	C
	A
	het
	.
	.
	.
	39
	0
	0%
	C
	14
	3
	17.65%
	M
	Somatic
	0.024531

	intergenic
	NONE(dist=NONE),GYG2P1(dist=1029765)
	　
	　
	　
	0.92
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chrY
	13488150
	13488150
	C
	T
	het
	.
	.
	.
	52
	0
	0%
	C
	20
	3
	13.04%
	Y
	Somatic
	0.0262273

	
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	






	Table S9: the overlap of somatic snv between three tumor tissues
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　

	Tissue
	Func
	Gene
	ExonicFunc
	AAChange
	Conserved
	SegDup
	1000G_ALL
	1000G_ALL
	1000G_ALL
	dbSNP137
	SIFT
	PolyPhen2
	LJB_PhyloP
	LJB_MutationTaster
	LJB_LRT
	Chr
	Start
	End
	Ref
	Obs
	Genotype
	Cosmic
	　
	　
	normal_reads1
	normal_reads2
	normal_var_freq
	normal_gt
	tumor_reads1
	tumor_reads2
	tumor_var_freq
	tumor_gt
	somatic_status
	somatic_p_value

	lung
	exonic
	ZNF44
	synonymous SNV
	NM_016264:c.G1572A:p.R524R
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr19
	12383498
	12383498
	C
	T
	het
	lung
	carcinoma
	squamous_cell_carcinoma
	93
	0
	0%
	C
	31
	4
	11.43%
	Y
	Somatic
	0.0049081

	skin
	exonic
	ZNF44
	synonymous SNV
	NM_016264:c.G1572A:p.R524R
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr19
	12383498
	12383498
	C
	T
	het
	lung
	carcinoma
	squamous_cell_carcinoma
	93
	0
	0%
	C
	26
	4
	13.33%
	Y
	Somatic
	0.0030186

	lung
	exonic
	SPATA20
	nonsynonymous SNV
	NM_022827:c.A373C:p.T125P
	596;Name=lod=351
	　
	　
	　
	　
	　
	0
	0.854
	0.945428
	0.945314
	0.999996
	chr17
	48626182
	48626182
	A
	C
	het
	large_intestine
	carcinoma
	adenocarcinoma
	51
	1
	1.92%
	A
	48
	9
	15.79%
	M
	Somatic
	0.0119857

	skin
	exonic
	SPATA20
	nonsynonymous SNV
	NM_022827:c.A373C:p.T125P
	596;Name=lod=351
	　
	　
	　
	　
	　
	0
	0.854
	0.945428
	0.945314
	0.999996
	chr17
	48626182
	48626182
	A
	C
	het
	large_intestine
	carcinoma
	adenocarcinoma
	51
	1
	1.92%
	A
	53
	22
	29.33%
	M
	Somatic
	2.48E-05

	lung
	intronic
	AMFR
	　
	　
	　
	　
	0.04
	0.04
	0.04
	rs77132693
	　
	　
	　
	　
	　
	chr16
	56401352
	56401352
	T
	C
	het
	breast
	carcinoma
	ductal_carcinoma
	513
	1
	0.19%
	T
	349
	6
	1.69%
	Y
	Somatic
	0.0207288

	skin
	intronic
	AMFR
	　
	　
	　
	　
	0.04
	0.04
	0.04
	rs77132693
	　
	　
	　
	　
	　
	chr16
	56401352
	56401352
	T
	C
	het
	breast
	carcinoma
	ductal_carcinoma
	513
	1
	0.19%
	T
	377
	6
	1.57%
	Y
	Somatic
	0.0264292

	lung
	exonic
	REST
	nonsynonymous SNV
	NM_001193508:c.C2390T:p.P797L
	　
	　
	0.25
	0.25
	0.25
	rs3796529
	0.2
	0.991
	0.808588
	0.002267
	0.413791
	chr4
	57797414
	57797414
	C
	T
	het
	prostate
	carcinoma
	adenocarcinoma
	387
	1
	0.26%
	C
	287
	6
	2.05%
	Y
	Somatic
	0.0274026

	skin
	exonic
	REST
	nonsynonymous SNV
	NM_001193508:c.C2390T:p.P797L
	　
	　
	0.25
	0.25
	0.25
	rs3796529
	0.2
	0.991
	0.808588
	0.002267
	0.413791
	chr4
	57797414
	57797414
	C
	T
	het
	prostate
	carcinoma
	adenocarcinoma
	387
	1
	0.26%
	C
	161
	12
	6.94%
	Y
	Somatic
	5.34E-06

	lung
	exonic
	CCBL2
	synonymous SNV
	NM_001008662:c.C633T:p.S211S
	607;Name=lod=389
	　
	0.4
	0.4
	0.4
	rs3738055
	　
	　
	　
	　
	　
	chr1
	89426902
	89426902
	G
	A
	het
	stomach
	carcinoma
	adenocarcinoma
	296
	0
	0%
	G
	111
	4
	3.48%
	R
	Somatic
	0.0059005

	skin
	exonic
	CCBL2
	synonymous SNV
	NM_001008662:c.C633T:p.S211S
	607;Name=lod=389
	　
	0.4
	0.4
	0.4
	rs3738055
	　
	　
	　
	　
	　
	chr1
	89426902
	89426902
	G
	A
	het
	stomach
	carcinoma
	adenocarcinoma
	296
	0
	0%
	G
	117
	10
	7.87%
	R
	Somatic
	4.61E-06

	lung
	exonic
	GPAT2
	nonsynonymous SNV
	NM_207328:c.C2074T:p.R692C
	502;Name=lod=146
	　
	　
	　
	　
	rs76099874
	0.01
	0.192
	0.999539
	0.082535
	0.990256
	chr2
	96688929
	96688929
	G
	A
	het
	large_intestine
	carcinoma
	adenocarcinoma
	36
	0
	0%
	G
	39
	11
	22%
	R
	Somatic
	0.0015269

	skin
	exonic
	GPAT2
	nonsynonymous SNV
	NM_207328:c.C2074T:p.R692C
	502;Name=lod=146
	　
	　
	　
	　
	rs76099874
	0.01
	0.192
	0.999539
	0.082535
	0.990256
	chr2
	96688929
	96688929
	G
	A
	het
	large_intestine
	carcinoma
	adenocarcinoma
	36
	0
	0%
	G
	41
	11
	21.15%
	R
	Somatic
	0.0018873

	
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	



Note: no somticsnv shared by thyroid with the other two tumor tissues




	Table S10: The somatic indel of thyroid tumor tissue.
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　

	Func
	Gene
	ExonicFunc
	AAChange
	Conserved
	SegDup
	1000G_ALL
	1000G_ALL
	1000G_ALL
	dbSNP137
	SIFT
	PolyPhen2
	LJB_PhyloP
	LJB_MutationTaster
	LJB_LRT
	Chr
	Start
	End
	Ref
	Obs

	exonic
	UBXN11
	frameshiftdeletion
	NM_001077262:c.1102_1103del:p.368_368del
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr1
	26608890
	26608891
	CC
	-

	exonic
	UBXN11
	frameshiftdeletion
	NM_001077262:c.1097_1100del:p.366_367del
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr1
	26608893
	26608896
	GGAC
	-

	intronic
	ITGA10
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr1
	145532010
	145532010
	-
	TGTG

	intronic
	INTS3
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr1
	153742579
	153742610
	GCTGGTAGTCAGTGGATGGGGGGGTGGGGGGG
	-

	exonic
	KCNN3
	nonframeshift deletion
	NM_001204087:c.197_199del:p.66_67del
	454;Name=lod=93
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr1
	154842242
	154842244
	GAA
	-

	ncRNA_exonic
	H3F3AP4
	　
	　
	741;Name=lod=1364
	　
	　
	　
	　
	rs34523945
	　
	　
	　
	　
	　
	chr1
	226259213
	226259213
	A
	-

	UTR3
	ALK
	　
	　
	　
	　
	0.2
	0.2
	0.2
	rs10686493
	　
	　
	　
	　
	　
	chr2
	29416025
	29416025
	-
	ATTG

	intronic
	MEIS1
	　
	　
	　
	　
	0.52
	0.52
	0.52
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr2
	66667200
	66667200
	-
	ACACACACACACAC

	intronic
	SLC6A1
	　
	　
	　
	　
	0.04
	0.04
	0.04
	rs3841958
	　
	　
	　
	　
	　
	chr3
	11070543
	11070543
	C
	-

	UTR5
	CBR4
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	rs67305871
	　
	　
	　
	　
	　
	chr4
	169931327
	169931327
	A
	-

	intronic
	FCHO2
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	rs11349696
	　
	　
	　
	　
	　
	chr5
	72378704
	72378704
	T
	-

	intronic
	DDX46
	　
	　
	　
	　
	0.07
	0.07
	0.07
	rs35505581
	　
	　
	　
	　
	　
	chr5
	134106762
	134106765
	TCTT
	-

	intronic
	LSM11
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	rs67214252
	　
	　
	　
	　
	　
	chr5
	157180931
	157180931
	T
	-

	intronic
	EFR3A
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr8
	132966061
	132966061
	A
	-

	intronic
	ABCA2
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr9
	139916471
	139916471
	-
	TGGCTCAGATGGGGGTG

	intronic
	ARMC4
	　
	　
	　
	0.93
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr10
	28259933
	28259944
	AAATAAACAAAC
	-

	intronic
	MYOF
	　
	　
	　
	　
	0.75
	0.75
	0.75
	rs148815470
	　
	　
	　
	　
	　
	chr10
	95083205
	95083208
	TTTC
	-

	intronic
	TUB
	　
	　
	　
	　
	0.33
	0.33
	0.33
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr11
	8122242
	8122242
	-
	G

	ncRNA_intronic
	DDX12P
	　
	　
	　
	0.99
	0.05
	0.05
	0.05
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr12
	9583365
	9583365
	-
	GGGCG

	intronic
	HNF1A
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	rs111633572
	　
	　
	　
	　
	　
	chr12
	121434630
	121434630
	-
	TCATTCAT

	intronic
	DGKH
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr13
	42733380
	42733380
	-
	TTT

	intronic
	DDX24
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	rs36013055
	　
	　
	　
	　
	　
	chr14
	94526303
	94526303
	A
	-

	downstream
	RSPRY1
	　
	　
	611;Name=lod=407
	　
	0.2
	0.2
	0.2
	rs71794102
	　
	　
	　
	　
	　
	chr16
	57272962
	57272963
	CT
	-

	intronic
	PKD1L2
	　
	　
	　
	　
	0.1
	0.1
	0.1
	rs113658800
	　
	　
	　
	　
	　
	chr16
	81161713
	81161713
	A
	-

	intronic
	MNT
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr17
	2297563
	2297563
	-
	CACACA

	intronic
	RAP1GAP2
	　
	　
	　
	　
	0.02
	0.02
	0.02
	rs72122107
	　
	　
	　
	　
	　
	chr17
	2703722
	2703743
	GGCTGTCCCGGGGACTCCTCCA
	-

	intronic
	ACLY
	　
	　
	　
	　
	0.64
	0.64
	0.64
	rs57604811
	　
	　
	　
	　
	　
	chr17
	40024869
	40024869
	G
	-

	UTR3
	DCAKD
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr17
	43101707
	43101708
	GG
	-

	intronic
	CCDC57
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr17
	80141893
	80141898
	GCGCGC
	-

	intronic
	PTPRS
	　
	　
	　
	　
	0.2
	0.2
	0.2
	rs112814627
	　
	　
	　
	　
	　
	chr19
	5255992
	5255992
	-
	T

	intronic
	MUC16
	　
	　
	　
	　
	0.07
	0.07
	0.07
	rs35774058
	　
	　
	　
	　
	　
	chr19
	9043534
	9043534
	-
	G

	intronic
	MYO9B
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr19
	17315973
	17315973
	-
	AG

	intronic
	C20orf96
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr20
	271204
	271204
	-
	TTTT

	ncRNA_intronic
	STX16-NPEPL1
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	rs11481330
	　
	　
	　
	　
	　
	chr20
	57246478
	57246478
	-
	T

	intronic
	CLTCL1
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr22
	19217611
	19217611
	C
	-

	intronic
	PRR14L
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr22
	32099784
	32099784
	T
	-

	intronic
	TEX11
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chrX
	69964093
	69964093
	T
	-

	intronic
	MED12
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chrX
	70361652
	70361652
	A
	-

	intronic
	GPC3
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chrX
	132838306
	132838306
	A
	-

	
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	






	Table S11: The somatic indel of lung tumor tissue.
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　

	Func
	Gene
	ExonicFunc
	AAChange
	Conserved
	SegDup
	1000G_ALL
	1000G_ALL
	1000G_ALL
	dbSNP137
	SIFT
	PolyPhen2
	LJB_PhyloP
	LJB_MutationTaster
	LJB_LRT
	Chr
	Start
	End
	Ref
	Obs

	intronic
	ZZZ3
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr1
	78034157
	78034159
	AAA
	-

	intronic
	SLC50A1
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr1
	155109219
	155109219
	A
	-

	intronic
	MYOC
	　
	　
	　
	　
	0.01
	0.01
	0.01
	rs144871239
	　
	　
	　
	　
	　
	chr1
	171607570
	171607571
	AG
	-

	intronic
	FAM129A
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr1
	184943417
	184943420
	CGGG
	-

	intronic
	CR1
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr1
	207804009
	207804009
	A
	-

	exonic
	IBA57
	frameshiftdeletion
	NM_001010867:c.250_251del:p.84_84del
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr1
	228353767
	228353768
	GC
	-

	UTR3
	ALK
	　
	　
	　
	　
	0.2
	0.2
	0.2
	rs10686493
	　
	　
	　
	　
	　
	chr2
	29416025
	29416025
	-
	ATTG

	intronic
	UGP2
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr2
	64114399
	64114399
	A
	-

	intronic
	UXS1
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr2
	106710722
	106710722
	-
	T

	UTR3
	UGGT1
	　
	　
	533;Name=lod=196
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr2
	128947406
	128947407
	AT
	-

	ncRNA_intronic
	MIR548N
	　
	　
	　
	1
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr2
	179526706
	179526706
	-
	GG

	intronic
	SLC6A1
	　
	　
	　
	　
	0.04
	0.04
	0.04
	rs3841958
	　
	　
	　
	　
	　
	chr3
	11070543
	11070543
	C
	-

	intronic
	PBRM1
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr3
	52610760
	52610761
	TG
	-

	intronic
	TOPBP1
	　
	　
	321;Name=lod=27
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr3
	133335773
	133335791
	GAATGAAAGTTTTACTTTA
	-

	intronic
	PDS5A
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr4
	39929853
	39929853
	-
	A

	intronic
	PSPH
	　
	　
	　
	　
	0.26
	0.26
	0.26
	rs11431840
	　
	　
	　
	　
	　
	chr7
	56087539
	56087539
	-
	C

	intergenic
	ADRA1A(dist=183512),STMN4(dist=187376)
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	rs150141473
	　
	　
	　
	　
	　
	chr8
	26906434
	26906438
	TAAAG
	-

	intronic
	GSR
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr8
	30537257
	30537257
	T
	-

	intronic
	NCS1
	　
	　
	　
	　
	0.16
	0.16
	0.16
	rs68053432
	　
	　
	　
	　
	　
	chr9
	132985259
	132985259
	C
	-

	intronic
	NUDT5
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr10
	12212009
	12212009
	-
	T

	intronic
	NUDT5
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr10
	12212011
	12212012
	GG
	-

	intronic
	NUDT5
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr10
	12212014
	12212014
	G
	-

	intronic
	NUDT5
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr10
	12212020
	12212026
	TGAAGGG
	-

	intronic
	NUDT5
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr10
	12212028
	12212036
	CCATGGTAT
	-

	intronic
	TUB
	　
	　
	　
	　
	0.33
	0.33
	0.33
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr11
	8122242
	8122242
	-
	G

	intronic
	CASP5
	　
	　
	　
	　
	0.04
	0.04
	0.04
	rs150756039
	　
	　
	　
	　
	　
	chr11
	104872625
	104872626
	AC
	-

	intronic
	NCAPD2
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr12
	6630820
	6630820
	-
	CTC

	intronic
	PZP
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr12
	9334769
	9334769
	-
	GTGAGAC

	intronic
	PZP
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr12
	9334776
	9334776
	T
	-

	intronic
	SENP1
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr12
	48465380
	48465380
	-
	A

	intronic
	RSRC2
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr12
	122990332
	122990333
	TT
	-

	intronic
	SCAMP5
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr15
	75309171
	75309173
	TTT
	-

	intronic
	METTL9
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	rs139946607
	　
	　
	　
	　
	　
	chr16
	21623944
	21623944
	C
	-

	intronic
	ENO3
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr17
	4859157
	4859167
	CTGTCTCTGCT
	-

	intronic
	MYH3
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	rs150760312
	　
	　
	　
	　
	　
	chr17
	10555063
	10555064
	TG
	-

	intronic
	LGALS9B
	　
	　
	　
	0.99
	0.09
	0.09
	0.09
	rs71248094
	　
	　
	　
	　
	　
	chr17
	20354747
	20354747
	-
	CT

	intronic
	PPM1E
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr17
	57049746
	57049746
	-
	T

	intronic
	CLTC
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr17
	57751958
	57751958
	-
	A

	ncRNA_intronic
	TBC1D3P1-DHX40P1
	　
	　
	　
	0.99
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr17
	58066608
	58066608
	T
	-

	exonic
	PEX11G
	frameshiftdeletion
	NM_080662:c.556delC:p.L186fs
	405;Name=lod=59
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr19
	7542258
	7542258
	G
	-

	intronic
	ANGPTL4
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr19
	8438455
	8438455
	A
	-

	intronic
	MUC16
	　
	　
	　
	　
	0.07
	0.07
	0.07
	rs35774058
	　
	　
	　
	　
	　
	chr19
	9043534
	9043534
	-
	G

	UTR3
	ELAVL3
	　
	　
	472;Name=lod=110
	　
	0.05
	0.05
	0.05
	rs144868210
	　
	　
	　
	　
	　
	chr19
	11565285
	11565286
	TC
	-

	intronic
	GP6
	　
	　
	　
	　
	0.0049892
	0.0049892
	0.0049892
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr19
	55527173
	55527174
	AC
	-

	intronic
	JAG1
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr20
	10624921
	10624921
	-
	TC

	intronic
	STAU1
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr20
	47770461
	47770461
	-
	C

	intronic
	BCAS4
	　
	　
	　
	　
	0.1
	0.1
	0.1
	rs11283878
	　
	　
	　
	　
	　
	chr20
	49434829
	49434829
	-
	GCCTGGAAGGCGTGGGTTTAG

	UTR3
	GPR112
	　
	　
	304;Name=lod=23
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chrX
	135498725
	135498725
	T
	-

	intronic
	BRCC3
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chrX
	154317666
	154317668
	AGG
	-

	
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	






	Table S12: The somatic indel of skin tumor tissue.
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　

	Func
	Gene
	ExonicFunc
	AAChange
	Conserved
	SegDup
	1000G_ALL
	1000G_ALL
	1000G_ALL
	dbSNP137
	SIFT
	PolyPhen2
	LJB_PhyloP
	LJB_MutationTaster
	LJB_LRT
	Chr
	Start
	End
	Ref
	Obs

	intergenic
	ECE1(dist=80869),NBPF3(dist=13721)
	　
	　
	　
	0.99
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr1
	21752903
	21752910
	GAAAAGTA
	-

	exonic
	UBXN11
	frameshiftdeletion
	NM_001077262:c.1102_1103del:p.368_368del
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr1
	26608890
	26608891
	CC
	-

	upstream
	NT5C1A
	　
	　
	321;Name=lod=27
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr1
	40137810
	40137813
	GGGG
	-

	UTR3
	ODF2L
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr1
	86814364
	86814364
	T
	-

	intronic
	ITGB6
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr2
	160968454
	160968459
	CTTGGG
	-

	ncRNA_intronic
	MIR548N
	　
	　
	　
	1
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr2
	179526706
	179526706
	-
	GG

	ncRNA_intronic
	MIR548N
	　
	　
	　
	1
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr2
	179526710
	179526710
	A
	-

	ncRNA_intronic
	MIR548N
	　
	　
	　
	1
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr2
	179526716
	179526716
	-
	CA

	intronic
	SLC6A1
	　
	　
	　
	　
	0.04
	0.04
	0.04
	rs3841958
	　
	　
	　
	　
	　
	chr3
	11070543
	11070543
	C
	-

	intergenic
	FLJ20518(dist=2037),LOC401074(dist=3027)
	　
	　
	　
	1
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr3
	75718405
	75718405
	G
	-

	UTR3
	ADRA2C
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr4
	3769816
	3769817
	TG
	-

	UTR3
	ADRA2C
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr4
	3769822
	3769825
	GGCC
	-

	intronic
	SUB1
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr5
	32591841
	32591841
	-
	T

	intronic
	RAI14
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr5
	34822956
	34822956
	T
	-

	intronic
	KDM1B
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr6
	18217881
	18217885
	GGGAC
	-

	intronic
	ABCA2
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr9
	139916471
	139916471
	-
	TGGCTCAGATGGGGGTG

	intronic
	NUDT5
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr10
	12212009
	12212009
	-
	T

	intronic
	NUDT5
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr10
	12212011
	12212012
	GG
	-

	intronic
	NUDT5
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr10
	12212014
	12212014
	G
	-

	intronic
	NUDT5
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr10
	12212020
	12212026
	TGAAGGG
	-

	intronic
	NUDT5
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr10
	12212028
	12212036
	CCATGGTAT
	-

	intronic
	ANKRD1
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr10
	92678741
	92678750
	ATAAATAAAT
	-

	ncRNA_exonic
	LOC728558
	　
	　
	405;Name=lod=59
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr10
	97515949
	97515949
	G
	-

	intronic
	MXI1
	　
	　
	　
	　
	0.04
	0.04
	0.04
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr10
	111967927
	111967927
	-
	C

	intronic
	TUB
	　
	　
	　
	　
	0.33
	0.33
	0.33
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr11
	8122242
	8122242
	-
	G

	intronic
	CD6
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr11
	60778702
	60778706
	GAGGA
	-

	intronic
	SLC2A3
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr12
	8082202
	8082203
	AG
	-

	intronic
	HNF1A
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	rs111633572
	　
	　
	　
	　
	　
	chr12
	121434630
	121434630
	-
	TCATTCAT

	intronic
	RBM25
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr14
	73581094
	73581094
	-
	T

	intronic
	PLA2G4D
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr15
	42378661
	42378662
	GC
	-

	intronic
	MAN2A2
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr15
	91452829
	91452829
	-
	C

	intronic
	PRSS21
	　
	　
	　
	　
	0.27
	0.27
	0.27
	rs111876704
	　
	　
	　
	　
	　
	chr16
	2867531
	2867531
	A
	-

	intronic
	ZFPM1
	　
	　
	　
	　
	0.99
	0.99
	0.99
	rs150280017
	　
	　
	　
	　
	　
	chr16
	88593211
	88593211
	T
	-

	ncRNA_intronic
	TBC1D3P1-DHX40P1
	　
	　
	　
	0.99
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr17
	58066608
	58066608
	T
	-

	intronic
	TBX2
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr17
	59480332
	59480332
	-
	G

	intronic
	CLASRP
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr19
	45555225
	45555225
	-
	A

	intronic
	PPFIA3
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr19
	49644840
	49644840
	-
	GTGT

	intronic
	RBCK1
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	rs67707964
	　
	　
	　
	　
	　
	chr20
	398040
	398041
	TG
	-

	intronic
	SETD4
	　
	　
	　
	　
	0.68
	0.68
	0.68
	rs68024241
	　
	　
	　
	　
	　
	chr21
	37408609
	37408612
	ACGT
	-

	intronic
	LCA5L
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	　
	chr21
	40795516
	40795516
	C
	-

	
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	






